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>Sequence 1 

AGGTACATGACTGTGTGTGTATGTGTGTGTGTGTATAATTCTTTGTTGTT 

TTGGTAAAATCAGAGGAGTGGGTTATAAGTGCTAATTTCCTTGGGAAATT 

AATGAACTAGGGCAAGTATAGCATCCCATGCATAAAATTAGCACAGGGAC 

ATCAGAATTGTATGGGTCTTGTTTTTTCTTTTTTTCTTTTTTTTTGAGAT 

GGAGTCTCGCTCTGTTGCCAGGTTTGAGTGCAGTGGCGCAATCTCAGCTC 

AGTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTTAACCGATTCCCCTGCCTTAGCCTTT 

CGAGTAGCTGGGACTACAGGTGCACGCCACCACTCCCAGCTAAATTTTTG 

TATTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCTGTATGGGTCTTTTCTTGGAATGG 

GGGTTACACCCCCATTTTTGTTATGCAAGAAAAGCATTTGGAAAAAAAAT 

GTAACAT 
>Sequence 2 

GGGCGAGGCAATCGACTCTGGGCGAATTTTAGCTCCACCGCCGTGGCGGC 

CGCCCGGGCATGTTACAGGCACGTGTCACCATGCCTGGATAATTCTTNGA 

TTTTTTTGGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCATT 

AAACTCCGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTCCTGGG 

ATTATAGGCGTGAGCCACCACATGCGGCAACCCCACAGTTTTAACAGATT 

GTTTATACTTTGATTTGGTTTTGCAGATGATATGCATACTAAGGCTTTAA 

AAAATTATCTAAATGTTTAATAATTTTTTGTTTTTGTGATTGGGAATTAT 

TTACTTCTGGGAGTCATGATCCTAAAGAAACAGTAAATTGGCTGTTTAGA 

GTGGGAAAAAAAAACTTCAGGTAACTTTGTTACTTAAATCCTGTCTCTTA 

ATTCATAGGTTAAGACCTTAATTTTGCCTCTCTCGGTTTATGACAGTACC 

TTCG 

>Sequence 3 

AGGTACCACGACATCTCGGGAGATACTTCAGGGGATTACCGGAAGATTCT 

GCTGAAGATCTGTGGTGGCAATGACTGAACAGTGACTGGTGACTCACTTC 

TGCCCACCTGCCGGCAACACCAGTGCCAGGAAAGGGCCAAAAGAATGTCT 

GTTTCTAACAAATCCACAAATAGCCCCGAGATTCACCGTCCTAGAGCTTA 

GGCCTGTCTTCCACCCCTCCTGACCCGTATAGTGTGCCACAGGACCTGGG 

TCGGTCTAGAACTCTCTCAGGATGCCTTTTCTACCCCATCCCTCACAGCC 

TCTTGCTGCTAAAATAGGATGTTTTCATTTTTTTCCAAANNNAAAAANAA 

AAAAAANAAAAGGGTACCCTGGCCCG 

>Sequence 4 

AGGTACCATATAGATCAAAAGCTTTGTAACCACGGGAAAAAATAAACTCT 

TCCATTCCTTAAAGAATAGAATAGTTTGTCCCTCTCATGGGAATTGGGCT 

GTATGTATATTGGTCTTCCTCCTTAGAATTTTAGAGATACAAGAGTTTCT 

ACCTAGAACTTTTTAATGGACACAATTTTTCACCAACCTTTCAAGATGCC 

TGATGTAGAGCCTATTGGGGAAAAGAAACTTTCAAAAACTCAGGAATGTT 

TTGCTAGAGAGCCTTACCTGCTTAGATATTATCCTTGGAATCCTTATATG 

TTTGTCTCTACAATGTAATGTTTAGAATGGTTCCCCTAGCTTTTTAAGCT 

TTTAAACCCATTTCAAAAGATTTCCTGCCCCCCAATATCCCCAACAGTCC 

AAAAACTTGAAATCTGCCGTTGGTTGGGGAAAGCCCAGCAGGGGCCTTTT 

GGGAAAAGGAACCCATGGGCTTGGGGTTTAAAAAAGGGGTTGGGCTTGGA 

AAGCCCCCTTTCCGGGGAAAAAATTTTTTTTCTCCCAGGTTTTTTTTTTT 

TTATAAGGGG 

>Sequence 5 

CCGGTCTGGTACCTCAACATATTTGCCTTGATAGCTTAACTTAGCTTTTC 

TAATATACCTTAATAGAGTTAAGTTATGTAATACTCAATTCTGATTTGGA 

AAAGTCTAACTTTTCTTTTAGCTCTGGTTAGGATGAGTGTAAGGTGGGAT 

GAGTGGGGTTTTGTTTCTGCATGTGTCCACACTAATTTTAAACACACATC 

TGAACAATAGCTTTTCATTATCTAAGTTGAATATCTTAGATACTGAATAT 

TACTAAAATTTACTAACAATATTAATACTAAATAATACCATCTTATACTT 

ATGCAAAATGTTACATTTGCAGAGCTCCTTCTCACACGTTTGACCATTAC 

AACTTTCTAAGACAGGCTGGACAAGGAAAACTGGCTCTGGCTTTCAGAGG 

AGAAGAGGTGTCTAAGTAACCTGCGGCTTTTCTGCTGAGCAGCTGTACCT 

>Sequence 6 
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AGGTACTGTTAACTTCTCCCCCTCCTGGATCTTTGTTTTACTAAATCAGC 

CCTAACCCTTTCTCTTCAGTCTCTTTCTCTTGACTTTCCCCTAGATCTTG 

CCCCTAGACCATCACTCAGCTGGTTCCTCTTCATTGCCTCCATCTTAGTT 

CAAATGTTTCTTCTTTGGACAGTTTGGAGTTTTGCTCCCCCTCTTCCCTG 

CCATTCTATAGTAGGTTTTTTTTTTCTTAAAATAGTGCATATCATCTGGG 

TGCGGGGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGGGGTG 

TATCACGAGGTTAGGAGATAAAGACCATCCTGGCCAACATGGTAAAACCC 

TGTCTCTACTAAAAATCCAAAAAAATTACCGGGGAACCTTCCCGGGCGGC 

CGCTTTAGAACGGGGGTCCCCCCGGCTCGGGAAATTTTATAAGGTTTTTT 

ACCCCCGCCCCCGGGGGGGGCCCCGCCC 

>Sequence 7 

CCGGGCAGGTACAGTCGTTTGAGCTCCATGGAAAACAGTGGGGAAATGTT 

TCAGTGGCATTTACTGTGAGTATTTCTTGAGTTTGGCAAGTCCACTACAG 

CATGCTCATTGGTGGTCGAGGGCAGGAGAAAGGGGAGGTCTTGGTGCATT 

GCTCTCAAGGGAGGGCTTTTGCTTCTAGTGCCTTCCCCAAGACCTCATGG 

ACCGTTGACTTGTTTCATCATGTGGAGCTTCATCTTATGCAAGCTGAAGA 

AACAGTATGCCGGTTTCATTGCTGCAAGATAATTGACCCCTTGTGACTTC 

ATCCAGAAGGTAGCAGCAACATGTGCTCTTAGTGAAAGATC 

>Sequence 8 

AAAAATCTGGATCAGTTGGAGCACCCGTGCGTGATATATCTGTGTTTACG 

TGATTGAGTGGACATGATCACTCTGGATACCACAATGAATGAAATTTAAA 

TGGACTAATCCAATGAATGAAATATAAAATGAAAATAAAATGAGAAATGT 

AAGATACAGGAAAAGAATACTTATTTTTGAAATCACAGTGTGGTGGTATT 

GGCTGATAAAACCTATCTAATAGTATCAATAGGTTCTTTCACATTCTCCA 

AGGGTCATAGCTGTACATTAACTGAGGCTAAATTGAAAATTATGGTAGAC 

TCCAGATTTAGAATTGCACTATCTCACTTATCATATAAATAACTAAACCA 

TATTCTAACATATAATTTTTATTTAATCATTTATATTACAAATAATATAG 

AAATATTCAGAACAAAAGTGGCATGTTATACACAAATCTAACCTGTATTG 

CACAATTTATACAATATATGCAATTCTACTCTACAATTTACTTTTTCTTT 

CTTTTACCATTTACCATTCTGG 
>Sequence 9 

AGGTACTTTTTTTTTCTTTTCTTTTCTTTTTTTTGATACAGAGTCTTAGT 

CACCCAGACTAGAGGTCAGTGGCAGGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGC 

CTCCTGGGCTCAAGAGACCAGCCCACCTCCGCCTCCAAGTAGCTGGGACT 

ACAGGCGTGCGCCACCATGCCCGGCTACTTCTTGTATTTTTTGTAGAGAC 

GGATCGTCACCATATTTCTTAGGCTGGCCTTTAACTTCTGAGCTCAAGAG 

ATGCACTCCCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGGCCAGGCC 

TATTTTCAATTTTCAAGTATTGCATATCATTGTGAATAACATTGTAAATC 

CTTTTTATATTAAGTAACAGGTAGTTAATCCATTTCTAATGAATAATTTT 

AAGGTTTTAATCCTTCCAAGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 10 

AGGTACTAGTCAGTATGCTGTAGTATTAATCAGTAGGTCAAGTTCAGTGA 

AGTAAAGGAGAATTGAATTCTTGAAGTTCACATTTAGGCAAAAATTTGGC 

GTTTTAGGAGGTGAGTATAAGACATGATCTTTATAGAAAACGCTGATGAT 

AAAAACAGCGCTCTCTGTTAGGTGCCTTTATGCTTGACTCCATTGTCATC 

TTTTCTTAAGAAACTAAGCTCAGGACTGGGTGCAATGGCTCATGTCTGTA 

ATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCTATAGGATCAGTTGAGCTCAGGAG 

TTCAAGATCAGCCTGGGCAACATAGCTAGACCTCGTCTCTACTAAAAAAC 

AAACAAACAAAAAACAAAAAAAAACCCCCAAAAAAACCAACAAACCAGCT 

TGGCTGGGTGGGTGCGTGCCTTGTGGTCCCAGCTGCTCAAGAAGCTGAAG 

CGGGAGGATAGCTTGAGCCAGGGAGATCA 

>Sequence 11 

CCGGGCAGGACGCGGGGGGCTCTCAAAAAATGGTGGCCATTATTATTATT 
TGCTCATGGACCAGTATTTCAATGATGGAAATACTTTAGTGCCTCTAAAA 
ATCAGCTCTAGTGTTAACACACTTAAGGAAACCCAGTCAGGTCACCTCTG 
ACTCTGTAAAGCATTATAAAGAAAATAATGAACTCATAAGTGAGTTCTTG 
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TGAGTCATTCAGGTTTTAAGAAGCCACTGCTTTGATTTTGAAAACAGACA 

AAAAAATCTCAGAATCTACTTGGACTAGGGTTCATTTATTCTGCCTGTTT 

CAAGTCAGAGCAAATACTCCTGGAATGACCCTCTCCTGTTTCCTGAGTTT 

GAGCCGATCCTATTTGGCACTGCAAACAGGGAGAAGTGGATGTTTGAGGA 

CAGATGGGAGGTGCAAAGTGGAGACAAGTATTGGGCCCACCTTCCACTAT 

GAGACTAGCAGGGCC 

>Sequence 12 

GAGGAGAGATGGACTGAGTTTTGGCGATAGGTCGCACACCTTACCAACAG 

CAGGCGGCGAGGGCTCCCCACGCTGCTCGTTTCCAGAGGTGCCTCGTATT . 

ATTGAGAAGGCGTGCAGTGAATGAAAATGTGTCCACACAGCTCCTGCTCT 

GCCTGTGACATTGGGTTGCTGTATATTAGCTGGGATAGTATATTTCAAAT 

TGCTTTCTCAATTGCAAAGTATGGTAGAAATAAATATTCGCTTTAATTTA 

GTAACTAGAACTTAGAAAAGTTCCTCCTGTTTCCTGATTGCCAAGTCGGG 

ATGAGAAATAGATTTCATAATTATGATACAACTTGATATCTTGAGATAAA 

TGTTTAACTTTGAAAGTTAAACATGGTATTTTTTAAACTTTATCATTTTG 

TGTTCATTTTGCACATCTCTATACCTCCAATTTTGAAAAGAATTTCTTCC 

AAAGTTATCTTTATGTTATCTTTACTC 

>Sequence 13 

CCGGGCAGGTACTCATCGCCGTTCTTTTTAAAAATGTAGACAAATTATAT 

TTTTCCCCTCAACTTTTTTTCTCCAGAGGTGTTTATTTCCTTTAACTTTC 

CTCCTTTGGAACCCCGTTCTCTTATTTCTTAACAACTGATCTAGATTGCT 

CATTCAAACCAGGGCTGAAAATCAATCAGAAAAAGCAGTTCTGTTTCCCT 

TGAAGAAAAGGCTTACTTTTTAAACTATGCAAAGGTGAAAGGGGGAATAT 

TTGCAGTCCATTCGTGGTAAATCAATTATAAAAATAGCTAGTATTTATTG 

AGCAACTACTCTGTCAGTTACTTGTTCTACATTTCATAGAACTTAAAGTT 

CTACAAAATAGAATTTAAAATAGAACTTGGTTGGGGTGTCGTGGCTCACC 

ATTGTAATCCCAGCACTTTTGGAGGCCAAGGCCGGCCGGATCACAAGGTC 

AGGAGGTTTGAGACCAGCCTGAC 

>Sequence 14 

AGGTACATGTCTGTTGGTATACTTTTTAAGTATCTGTTTGCAATTTCTAG 

AAGTGGAACTTCTATTCAAAGGGCTGTATACCTAATTTTGACGTATAATG 

CTTAAATATCCTTCAAAAAGGTTGCATCCAGTTACTTTCTAACTACCATC 

ACCTAAGCAGACCTGTTTCCCTCATGCTCTCACCAATACCAGTATTAAAG 

CTTTTATAGTAAAATAAAGTTCACCTTTAAACACCACCTCAATTGCCAAA 

CGCAGCTCAAATTGTCCAGTGCTTTTTTTTCCCTCATGCTGTTCACCAAT 

CCAACAGAGCCCTGGCTAGGTGACCCATGGGGAAAAGCATGCTTTTCACA 

GGGATTCGCTCTACTGTTCCTTCTTGCCTCTTTAACACAAACACGTGCAT 

GTGCTCAAGGATTCACGAACAAAAACTTACTAAGATATGAAGCACCTTTT 

ATCAACTATCTNCAAGAGAAGGCTAATCAT 

>Sequence 15 

AGGTACAGATTAGGATCAAACACAGAACATGTTCAGATCATACATTTATA 

TCTGGTGTCAGAATCCATCTGCAGATATGGCTGTTAGCTCCCTGGAGGTG 

AACTTGAAAGGAAAAACATGTAAATTACATCATGCTAATTGAATAGGAGA 

AAACACAGTGGCAGAGCCTTTCTTGATACTTAGCCCTAAGTAAAATTCAA 

AAACAGACGTTGCTTCAGGAGCTGCTGAGGTCGTTCAGGGCTATTAGAAT 

GGTGCCTCCGCCACACTTAATCCATTCTGCCGAATTCAAGAATATTTATT 

TCCCTGAAATGAACTCACAAGTTGCCCTAGAGGAAAACTTGGAGAACTAG 

AGCTGCTCACTGTGCAGATGCCATCCTGATGACCCCAGAGATGTTTACAT 

CAGTGAAACCTCTGGGAATAGTGAGCCCCCTGGCTAGTTTTCAAAGGACT 

TGGGGAAGAGGGTAGAGCTAAATCCTGTGTTCTCAACACAGGAAATAATA 

TAACCCCCATTGGGATGAAAATTCATTCTTGGGTGGTGACAAAATCTTAG 

ACGTTATAATGGTTTGTGGTCTCTAAGGGGCCACAGCATTAAAATCTCAT 

GGTGGGTGGAGTTGGGCTATTAATTTCTCAGAATGCTCACGGGGCATGTG 

ATAATGAAAAAGAGACTGAGAAACGCTGATCTAAATGCCAGNGACATCCT 

TGGGTTATTCGTATACCTCATGCTTTAGATTCGCTTTTGGGTCAGGTGCC 

TGGCCCTAGAAACTCTGG 
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>Sequence 16 

GGGCGAATAAGAGCTACGTACTGANGGCGCAANNGGAGCTCCACCGGGGG 

GGGGCGAGGTACCCAGCCTTTTTTCTATTTTGTTCTTGTCTTGTTTATTT 

TACATTTTATAGCTTTTCATGTTTCTGAAACCACTTACCACATTTAGGCC 

AAAAGGCGAAATAATAAAAAATAAAACCAACCTCACCTAAAAAAAAGTTT 

AAGGATTAAGTATTTCCATATACCAGTGTTGAACAGATTTGAACAATATA 

TTTGATTTTATGCTCTCCAGTTGCTAAAGTGAGGAAAAGAAACAGAACCA 

TATTGTTTTTATGTGCTGACACCCCGAACCATGTTCATGTAAACTTGGGC 

CAAAACCCAACCTGTTTCCGGAAAACTAAGCTTTGAACAAAAAATTTATT 

CGGGGGGCCTTTTTTTTAAAAAAAACCTTTGGAAAAAACACCCCTTTTTT 

TTAAAAAAAATCCCCGGCCCCCAATTTGGAGGGGAGAATAAAATTTCTTG 

GGGGGGCAAAAAAATTTAA 
>Sequence 17 

CGGACATGGCTTATCGACTTCGGGCGAATTGTAGCTCCACCGCCGTGGCG 

GCCCGCCCGGCCGTTCCAATTTGGATTTTTTCATAATAGGTGATAACAGA 

CTAAAGGCAGGTTGACTGTGAGGGGTGGCAGGAAGCTTTTGGGTGATAGA 

TGGTGAGTGGTCTGTAGTGCTGGTTATTCCATATAGACTTTTGCCAAAGC 

TCATGGAAGTGTTTGTTTAAAATGGGTAAATTTATTACATATGTTATACT 

TCACTAGTGAAATCTTTAAAAACTATGCTGGTGGCTTCCTGTCATCTTCT 

GAATAAACCCTGATTCTTCTTTTTCAAGGTAAACAAGAACTTCTGGTGTG 

CCTTCCACCTTTCCCATACCTCCCTCCATCCTCACCTCTAACCTCTCCAC 

TTCAAATTGCCATCTGCACCTCAGTTGCGAGCTGCCCCCTACTCGTGTGC 

TCTTGCCTCTGGGTCTAAAGTCTGCAGCGCACTCACCCACCCATCCTCCC 

TTCTGCA 

>Sequence 18 „ ^ 

AGGTACTGCGATCCTGCAACAACAGGAGAATGTCTGAAGGACAGTCCCAC 

ACACTGGAAAGCTGGGCTATGGGTGGAGATGCACAGAGATTCGGGTGCTG 

ATGAAGAGAGGGCACAGAAACAGTGAGGACGATTCACACATGCATGCACA 

CTTACGCTCCCCCTTCATTTGAGGGTTTACACACACCTACCTCACAGGTC 

TTTGCTAGGAACTGTGGGGGTGCAAAGAAGAGCCTGCCCTAAAAGGAATC 

AATAATCTATTTGTGGACACGGTCTATCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGTAC 

TATGCCTAGCTAATTTTTTTTATTTTTTGTAGCGATGCATTCTCACTATG 

TTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGCCTAAAGTGATCCTCCCGTCTTT 

ACCTTCAAAGGGTTGGGATTACAGGCCTGAACCACTGCACCCAGTCCCAT 

TTTACTTAAATATCAAATTCAATCTTCAGTGTT 

>Sequence 19 

ATGTACTATTTGAAAATCATTAGGTTTGGGCATATATGGATGAACAAAAC 

AAGTCCCCTGCCCTCTTAGATATTATAGATCATTGAGGGAAGAAACAAAG 

TAAATGGCACTTTTCACAGTAAGGATCGATGAAGGAAAAGAAGAGCGTGG 

ATGAGAAGATGGCAAGGGAACCAAAATTAGAACATGGAATTTGGGGGATG 

CTGCCAGGGAAGCTTAGCTACGTGGAAGTAGCTAATGGTGAAGCTCATTC 

TGTAAGAAAACCATATGTGAAAGCACAGATAATGAGGGGGAACAAGACTT 

GGCCTCCAAGTAAGAAATAATACTGGAAAATAATTACCAAGAATACATAG 

ATGAGGGATGGAGTTAGAGAGGTAGGCAAGGACCAAACATTTTATAGCAC 

GGGGACCTTAGAGGGTCTTTGTTAAGAACCTGTCTT 

>Sequence 20 

CCGGGCAGGTACCCTGGAAGCAACATCTACATCTTTTTCAGCAATCTAGA 

TGCTGGGGACACAAGGTCCACCTTCCAGGAATATGGCCATGACACCAGAA 

ATCACAAACATGATGAGAATGGAATGACTGGGGAAGAAGTGCCAGATGCT 

TCACTTGTAAATGAAGACCCAGCCTCTGGGGATGCAGATACCACCTCCCT 

GAAGAAGCTGAATATCTGCAGATAAGTGGAGTTCACCAATGATGAGGAGC 

GGGATGGAGAAAGGAGGTAGGGAGAGTCATCCAAGGAACATGAGCAACAT 

GTTAAAAGAATTGAACCAGAGTCCGGTGAATATCAGCACTGGGACCAGTT 

AGCAGAGGAAN 
>Sequence 2 1 

AGGACCCAGCCTTTTTTCTATTTTGTTCTTGTCTTGTATATTTTACATTT 
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TTTTGCTTTTCATGTTTCTGAAACCACTTACCACATTTAGGCCAAAAGGC 

AAAATAATAAAAAATAAAACCAACCTCACCTAAAAAAAAGTTAGATTAAG 

TATTTCCATATACCAGTGTTGAACAGATTTGAACAATATATTTGATTTTA 

TGCTCTCCAGTTGCTAAAGTGAGGAAAAGAAACAGAATTATATTGTTTTC 

ATGTGCTGACAGCCGGAAGCATGTAAACATCTGCAGAAACCAAACGTTTC 

CTGGAACTAAGCTTGAGCAGAAATCTATCACGTGGACCTTTGTTTAAAGA 

ACCTTGTGAAAAACCACAGTTATGTAAAAGATCCAGGAGCGCAGTTCATG 

TGGATTAGATTCTCTAGGAGGCAGAGAGTCTAAGGAGATCAAAGAAAACA 

ACGACTTGGGAAGTGCATGTGCTGAGCGCTGGAGCCAAACTAGCAGAAAG 

GAGTTTTAGAGGCACTGAATCCAGGTCTCTGGTTTTTGGGGACTGTAATA 

AAAGAAAGAGTTGAGGCCTGGTGCAGTGGCTCATACCTTTGGTCCCATTA 

CTTTGGGAGGCTTANNGCTGAAGATGGTTTGAGGCTTGAAGTTCAAAACA 

GCCTGGGCACAAAACAAGACCCTTTTCTAAAAAAAATAAAAAAAATGAAG 

TGATGGGTGGCCTGAATCCTAACTACTCAGAAGCTTAGGCATAGGGTCAG 

GAGCAAAGCCGGATTAAGGTTCAGAACTTTGCGGTCC 

>Sequence 22 

CCGGGCAGGTACTACCTTATTGAATTCTTACAACTATTATTGTTCCATAT 

TACAAAGGAGGAAACCAAAGTCTGGAGTGGTCAAGTAACTTGCCCAAGCC 

CATATAGCTGGTAAATGCTGGTGTTATAATAACCAACCCAAGCCTACTGG 

CTCTTGACCACTTTGTTTCTACTGTGTCCATTATCATGAAACCCAGGTTT 

CTTCCAGCTCTCCTTTAGAGTAGCCCCGGACAAAAAAAAAGAATGGTTTC 

TTGAAAATAGAGAAACCCTACGTTCTTTCTTCTTTCTATTTACGGGGGGG 

GGCCCCCCAGAAAAACCTTTTTTGATTGGCCTTTTTTTGGGGATAGAAAA 

ACGGGGAAATTTTAATCTCCCCCGGAAAAGGATGTAATCCCCATAAATAT 

CTCTTGGGGGGGGAAACCCCCCCCAAAAGGGGCCCCCTTCTTTTTGCTGA 

ATTCTTGGGGATGGCCCCCCAAATATGAAATTATGTCCTTGGGCTTTTTT 

TGTTGTTAAATGCTTTAAACCTGGGTTTATACCATTGCCCAATTTAGAAG 

TTACT 
>Sequence 23 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCTATATTACTTTATTGAACAA 

GTATTTGCTGAATGCCTACTGTGTGCCAGATGCAATGCTAAGCACTAGGT 

GAACAGACACTGGTCCCCACCCTCCAAACAAGTAAGCATACATTTATCAC 

TGCAACTTGTAATTATTTGAGGGAAAGTAAATCAAGGTGCTATGAGAGAC 

AAAAAGAGCTTATGTTAGTTAGACTTACTGAAGAGGAAAGGCAACTTTGA 

AAAGGGACACAACCCAAGTAGAGAACAGGTGGCCAGGTGTGGTGGCTCAC 

GCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAG 

>ScQucncc 24 

CCGGGCAGGTACTCTCGAATGCTGTTTACACAGTGTTTTATACTTGCAAA 

GGACTTTACGGAATGTTATGGCAGTCTTAGAGAAAGGTGGAGAAGTCCTG 

ACAGGGGTGTAGGTGTATGTTTAGAACTGCATGACTACCTGTATAGTGTT 

TGTCTTTTGGATTATGAATATAGTAAGCATTTTCCATGTTTCATAGATTC 

ACATATTTGGTCTTGTTTACCTTCACAACTTCAAAGTGAACCTGCTATGG 

GAGCACTATCTTCCATGCATAGGCAAACTTGTCCAAAGTCACTCAGCATC 

CTCGATCCATGGAATTATAAAATGTGATGGTTATCCAGTTCAGCTCCCCA 

CTGGCTATATGAATCCCTGACAGTGTCCTCCTTTAGCTTCACCTCAAAGC 

TTTCCTGCCATGAGGAAAGCTTTTAGACAGCATCAGTCTTTTAAAAACAA 

CTTTT 
>Sequence 25 

AGGTACGGGGCAGTCCTGCACAGTCTCACTCTGACAACCCAAGTTGGAAA 

TGCTGCAAAACCAAGGCCCAGGACAGTGTGTGGATTATCACCAAGAGACC 

TCAGCCTGCAAGGGCCTTCAGGTCACACAGGCCTGTGCACAGCATCCTCT 

GGAGTCAGCCTCTGCATGGACATAAGGAGCACTCAAAATACTTGCTCGTG 

GCAGCCTTGACTGCTGTGAATCCAACACACCACATAACAGCTGCCTCCAC 

CTTGCCTTCCACAGGGGAGTCCGAGTATTTGGGGAGGTCACAGCCTCTTC 

AGGCTCAACATCCG-rCTCTTTCCCAACTCCACACACACCCAGGGGGTTGT 

AGCAAGTGTGCCCACCTGCATCCTTCGTGGAGTGAGCGTGCAAAGGGCAA 
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AAGGGGTGGTCTGGTCAGTGGAAAATGCCACGGGCCTTTTTCTTCTTTCT 
TCTGGATAACAGCCCG 

>Sequence 26 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTTTTGCTCTTG 

TTGCCTAGGCTGGAGTGCAATGGCGAATCCCGGCTCACGGCAACCTCCGC 

CTTCCAGGTTCAAGCAATTCTCCTGTTTCAGCCTCCCAAGTAACTGGGAC 

TACAGCAAGTGAAATTACTTTACTTTTAAAGAGAAAAATATCTATTAGTA 

GCAAGACAGTTTATTGGGGATTTGAGCTTATTATTGAAATTAACAAGTAT 

GTAATGCTCACATGATACTCTCAAATGAACTTAAAATTGAATGGAGGCAG 

ACAAGTTCAAAATAGTTGAGAAAATGATCGTACCT 

>Sequence 27 

CCGGGCAGGTACTTAAGTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTGAGACAGGG 

TCTCGCTGCACTCCAGCTTGGACGACAGAGTGAGACCCCGTCTCAAAAAA 

AAAAAAAAAAAAACTAAAAAACTGAGCAATGGCTGACTAGGACCTTTATA 

AGACAAATTAGGCCTCAGAAGTTTTCTGGGGGCCGCAGCTTGCCTTCCTT 

CCCATCCTCCATGTCTGTGACTTCCACTAGAGGCCAATTCAGAATGTCTG 

GGGGTGGGGCTCATTTAAAAAGTATTTCCAGGCCGGGTGCGGTGTCTCAT 

GCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCCAGGTGGGCAGATCACTTGAGG 

TCAGGAGTTCGAGACCAGCCATGGCCAACATGGGAAAATCCCTTTTCACA 

AAAAAAAT 

>Sequencc 28 „ 
AGGTACCAGCTCTGGCTGTTGCCCCCATGCTTATATTCAAACTCTTTTGC 

TTAACTACAAAAGCCCTTGGTTATCTAGACCTATCTATGGCTTCGACCGA 

ACTCATTGTTTTCTCACTTTTCTCCAGTAAGATGATATATTGCTATCTTT 

GCAACACTTTCCTTTCAGCTCCACAAACATGTGTTTCTGAATGGTGGAGT 

GAATTAGCAAGTAATTTCACATTCCATTTTCTCAGAAGGAGATGGAGCTA 

GGAAAAATAACAAAACCTCATCTAATAAAGATGACGCTACTCTTCCAGAG 

GGGCAAAGAGGCAACCTGGATGGCAAATGTAGGGTGTTTTTTATTGCCTC 

TCAGCTACATTATAAATCTCAGCTAACAAAATAAGTGCCCTTTCATCAAT 

ATGGGGTTGGACTGTGGCTCAAAAAAAAAGCCTG 

>ScQucncc 29 

AGGTACGCGGGATTTTTTTGATTGTTGTTTGGCAAGAAATATTAATAGTA 

ACTTTTGTGTGTTTGATTATTTTCGGGGCCGGAGCAGCATCTGTCCAGCA 

CCTTTGGGATTTGGTGGTTATTGATTTAAGCACAGGGCTTCTAAGATCAG 

AACTTGGTTCTTCTTCCCACAAGTGCTCTGTTCTGGAAATGTGCTAATGA 

CACACATTGAATTATGTCAGAGGTTTGTGGCCTTAAGTTGTCGAGGGAGG 

TGTTTTCATTTGGCGAGAATCTGTAATTTGTGGAACAATAGGATTAAGTT 

CTAAAGGAAATAGGCCCGATGAATCTGCATAGATGGCTAGCTTCGCAAAG 

TAAAGCACATAGCCCGTGAACTGGGGGCAAACTACACGTTTTGGATAATG 

TGAGCCTAAAAAGAAAAACCCTAAAACTTTTAAATAAATTTCTAAAAACC 

AAAACCTTTAGTATATGGAATTG 
>Sequence 30 

CCGGGCAGGTACAGAATACCTGGACAAAGACAAAGGTCAGCCTCTAGAAT 

TTGCCAGAAATGGGCCAGCAAAGTGCAGCATCTTAATAACTGAGTGATAC 

TGGCAGGAAGATTTCTCCAAAGACTAACTATGGTGTTTGAAATACGCCTG 

TAAATTATTTGACACTCATCCCTTCAAAAGGTGGGGACTAATTTCTGTCC 

CTTTGAGTGTAGACTACCCTTAATGACTTGATTCTAACAAATAAATTGTG 

ACAGAAATCATGGTTTATGATTTCAGGGACTACATCCTAAAAAGCATGTC 

TTACTCTCTCTTCAATCACTCACTGTAGGGGAAGCTAGATGCCATGTCAT 

GAGGACACTCAGGCAGTCCTATGGGGACATATCGATGGCAAAGAGCTGGG 

TCTTATTGACAATAGCCAGCATTAGCTTTTCAACCACATGAGTGAGCCAC 

CCTTGAAGCAGTACCT 
>Sequence 3 1 

GGCGACTGAGCTACTCGAATATCGGGCGAATNGTAGCTCCACCGCGCTGG 

CGGCCGCCCGGGCAGTTACTATTAAATTTATTGAGAGGTAATTTATGCAC 

CGGCAGGAAGTTCAAGGGGACAGAAGGGGCTTGCTCCACTCTGGAGCCCT 
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ATCTCCTCTCACCTCCTTCCTTCTAGTTTGACATGCGATCTTGTCTCTCT 

CTTTTATAAAGTGCTTCCAGGCCCTTTTGATTAGGATGCTGTCCTAAATC 

CTTCCTAAAGAGAGGTTTTGGAGCCACCAACACTGCTTCACTGTGGAATA 

AACTTTCCTTATTAAGATTCTTCATTCACTCATAATCATCTCCTTTTTCC 

TCACTGCTCATTCATTTATGGAGATAGCACCCATATCATAGCTACTTGGT 

CAAATCATGGTGATACTCCCCACTTAGGAGAGGAAGATGACTAGGTTATA 

GCTCTTGCCTTTAGGAAATTAAAAACCCTGTGGTGTAATCTACATTACAC 

AGTGGAATATGGCATATATCATGAAAAAATCCTATGCAGTTTCT 

aStacatctgaattacatagatgtgctaagatggtatgtgtcggtgtgt 

ATTCTTTGGTTGCAAGCACCAGGCATGAGTTTTGGTGAATTTAATCAAGA 

GAGTAATTCGTTACAAGAACTTGGGGTTTCTGTGCAACCCAAGAAAAGTC 

TGAAAATAACCAAATTTAGAAAATGTAAGGAATCAGGGGGTTTCAAGACT 

CTAGATAGCAAGAAGTGGAAAATCCTGTCTCCAGGGAACCTCCTCAGGGG 

AGAATCAGCTCCAGCTGGTTTATATCCAAGTGCCATTCTCCCCAACCTCC 

aggagtgagagtttctttagtatgtcttggatcctatgcccactttgtga 

CCAGGGCAAGAGGGCACCTTGATTGACAGCCCCACCCAGACCACATGCAA 

aaggagggggtggcttccttgggaattaaggtgatactgcacacagaaga 
aaatggatgctgagtgagcccagacaa 

>Sequence 33 „ 
AGGTACAC * \TCTCATTTTTGTTCTCTCATATCGATCCCCAAAGAGGC'^G 

GTATCTATATTCCCATTGGCCAGATGAAGAAGCTGCGGGCCAGCAAGCAT 

GTTACGGCTGGAATAATTAGCTCAGCAATCACTGTTTCGAAGAATTGCAT 

CAAGGGCACTTTTGTATCATGTATATTGAAGGCTACCTTCTTTTGGAAAG 

GTGGGGACCAGTATGAAGGCAACCAAAGCCCTCTATGCTGGAGTTTACAA 

TTTGTTCCAAACACATAGAAATTTATAAATCCCCAAAAGCGGTTGGGCCC 

CCTAAATTCCCCTGATTTGATCACTACACATTTCTATGAATGTAACAAAA 

TATCACCATGTTTCCCATAAAGGTGTAAAAAAATTGTGGATCAAGAAAAA 

AATTTAACTTAAAAAGACCTTTATGCAAGTGAAGGCTGAAATTTTGTTAT 

GCTCCTGAAAGGGGGGAAACATGAGAAAGGACCTTGGGACAAAAGGCTAA 

AAAATGGTGGAAAC 

GGGCACCGACTCACTCGAATCGGAGACNGTAGCGGCAAACCCCGGCGGCC 

GAGGNACAGAGTAAGCAGGCGGGGGTGAAACCAAAGGGATCGAACCCGGG 

ACCAAAANGACAGGAGGGAGAGGGGCGGAGGAGGACGGGGGAGGGCCTGC 

AAAAACACAGGAAAAAAGGAGCCCGGAAGGCACCGGAGGGAAAAACCGTA 

AAGGGAAGGAGAGGGAAGAGTCAGCACAGGAAAAGGGACCGGGGCAGACA 

GAAAAGGGGCCCGCAGGGAACAACAAGCGGGCAGCGCCCCGGGAAAAGAA 

ATAAAGACCAACAGGGGGGGGGAAGGGAAAAGCCAAAAGCCACCGGGAGA 

GAAGAAAAAGGAAAACCCCAAAAAACGGCAAAGGGGGGGGGAAGGAGAAA 

AGGCAAAAGGGGAGGGGGGCCGGGGGCACAAAAAAGAAAGGGCCCGAGAG 

GGGGAAAAGGAAAGGGCCGAAAGGAAAAAGGGAAGGAGGGGCGGGCCCAA 

GAAAATCAAAAAACAAACCGGGGGGAAAACCGGCAAGGGGAGGGAAAAA 

>Sequence 35 

CCGGGCAGGTACCTCCTAGCCATCCAATTATAGAGGCTTTCCCTAGGATA 

CTGCTTGCCCTTGCAGGGAATGAGATCTACACAGCCCATACACCTTAAGA 

GTCCAGTATTGATGTCGGTGTTTTCATCATTCCTCAAAGCCATTTCTGGA 

CCATTCTTCCTCTAGCCCCTTATAAAAATGCTTGTTCACCTGAGCTCAAA 

TCAACACTATCACCTTTTACCAACTATTTCTCAACTGTCTACCTCTTCAG 

TCACTTTTCCCTCCTTCATTAAGACTTTACACCCATATCAGTCCTCCTCA 

CCACCTCAAAGTTTGCCATTTAACAGCTTGATCTTTCTCTTCTTGACCTC 

TTATCACCAGCAGGTCTTTTCCTTTTATCCTTGGTTAGGGAATTTTCCTG 

CCAAATAGGG 

>Sequence 36 ^^^^ 
AGGTACTCCTTTACATTCTTAAAAATCATTAAGGACCCCAAAGAATGTTT 

GTTTACAAGGGTTACTTACATTGATAATTACCACATTTGAAATGAAAACT 
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GAGAAACTTAGTATTAATTCATTTAAAAGTAAGAAAACAATTACTTATCT 

ACATAAATGAAAAAGCTATTTTCCAAAACAAAAAATGAAAATTTAGTAAG 

ATGAATAGCCTTGCTTTATGTTTATACATCTCTTAATGTTTGGCTTAATA 

GAAAACTGGTGGATCTTAACATTGCCTTTGGATTTAATTCTGGTGGAAAT 

GGGGTGGTCCTAACTGGAAGGGTATGAAGAAAAAGGGGCATTTACCACCG 

ACACCGTTTGGGAAAAAGGAAGGACTTAAATGGGTTTTTTTCAAATAACT 

GGGGACATTTTTTTTTTGGTTCTTCCCCCAAAACTTAACAAGGGGGGGGT 

TTTTTAAAGGGGTAAACTTTTACCATAACCTAAGGCCATTCTAAGGGACT 

TTN 

>ScQu.cncc 37 

AGGTACAGTCTAACTCTAGAAGACAGGGCTGGGGGCTGCGGAAGTGGGAC 

TCTGTTCCCTACTACACTGGTCAGGCTGGCAATGGCGCCTTATGCTACAT 

GTTGGTTCTCTGCAGTATGTGACTAATCAGGTCCTACAGCAAACCCAGNN 

GGAAATCGGTTTAACTTCCCCATNGGGACANNCCCAAGAATCANNTCTGA 

ATGAGGTTANNACTAATATCCANNAGGAGCAGACCATAANNTTTGTTCTC 

CAATTCCCCCACCTTTAGTGTGGCAACCACTNCAAATACTCACACATACT 

GTCNNCAGCAGCNNAGGAAGTAACCCACACNNAGGCAGGNNAGTGGTTTC 

CAACCTCCCAAGAAACAGTCTTNNTTTGTGTGAGAAATCACACAGNNNAC 

GTTCTCAAGCNNCTGCCACTTTGTGCTTTCTGAGNGNNTGTCTGNNGTGA 

AGCCCCACTTCCAGAATCCNNNCACTGNNCTCCANATNNGCTTCCTTAAT 

GNNCGCTCAGNNNAAAGTCTCAAACNNAGGCATTNTCTGCNCTCAAACAA 

TNNCTGAANNNCCCAAAATGGAAGAGNNGAGNAATAGNGANATGNNGCAC 

NCTNANNAAGTTTTCTTCAAGAACTTTTCCNCAANAGAAAAGCATGNNGA 

CTTNTCTGACTTTACANNCAGGATCTAGNNTTGAAAAGAACCCTGGTGAN 

ACATTTTCCAGCATCCAAAGAAATCCTAANNACCTTGTTAACTTGTTAAA 

GAAAAGAAAATTTTTGAAAAGAATGAGGTCTTTTATATTTCTAGCAANNC 

AAAATACAAGCTGCTTCCCATGAGTTGGACAATTCCAAAAAGCCCTTTGA 

GTGNTCTATCCCAGAGCCTTACACCTTAGGGGTAAGTTAAGAGTTCTAGG 

GAAGATTACTCACTTGGCTCCAGTTGTGAAATACTCAAGAAGGGAGATTG 

ATATACAGCCCN 
>Sequence 38 

TTATGGTGGTCGCTAGCATTCTCATTTTCAAGACCACTCTGTTCCTTTCT 

TAGACCATGTTTCTCATCTTAAGCAGTCATGCCCGAGCTGGAGACAGGAA 

ACCAGACAGCAGTCTGCCCTGATAAGGGACAGCATTGTCTGAAGGCGGGG 

AATAGCCCTGCTTTTACCCCCAACTCAGCTCTCTTTGCTTGAAATTTAGT 

AGTCATAGAAGAGGCACAATGCTGTTGACAGTTTCTGAACCAAAACTAGG 

ATTCATTTCTTCCAAAGCAAAAAAATAGTGTCCT 

>Sequence 39 

CCGGGCAGGTACATACATTCTATGACAGACTCTAAAAGTTCTCTTCATGA 

CAGGCATCATTTGTAACATTAGACAATTGTATGATCATGCATATTTTACA 

TGTTTAATGCAGTATCTGTTATGGCAAGTAGCAGGAGTATTGTATTTTGT 

TTGAAATGTCATATTTATTGTTGTTGAGGACGACAACATGTTAGATATTT 

TTAAGAGAGATACGTTTTGAAATATGCACGATTGAATTTTTTCGTGTATA 

TGATTTGTTTTTCCTGCTCAGTCACCGAGTTAATGGCCACATGGACATAA 

AGATCAGCTTGATGTAAGAGGGTTATTGAAGGTTTTCTATTAAAATGTTT 

TTTTTATAACGTGTCTGCTTTTAAGTTGAATTGCTTGCAAAATAAGGCTT 

TTTTTTAAAAAAAGATTTAAATAAAAAAATTTGGATATCTTCATATTAGG 

GGATTTTCCATTGA'AATTATTTATT 

^Sccjucncc 40 

GGGGGTGGTAGGAGCACTACGCTGCATATTGCACTTTTAAAAGGTAGGTG 

ACCACTTGACACAATGAAACACAGTAGTTTGTGAATTAGGGCTCTTGACA 

GTAACTGATTGGTATTGCCTTGTCACAAGACTACACATGTGCCTTGCCTA 

GACACCAAAACTAATTAGAGTAGTCTATTGTCCCATGGAAACCTGAAGAC 

TTCAAGAATTACTTATTGTCCTATATGTTACTTTTTTGAGGGGAGTAGGA 

GATTTAGGGAGGAAAATGTTACTATGCTGGGGGGCACATTGTTTTATCAT 

TCACTCAGAACAGATTACTAGGAGAATATGACTTAACTCTTAAGTGGAAT 
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GTTAGATGAGACAATACCACTAGCCAATTTCTGAAGGCAAAACAAACTTT 

TTACAACAGTAATAATGGTAATAATAATTACTAGCATACCTGAATGCCTA 

CCGGAAAGCTTATTCTACTAAGCAATTGCCTGCATTATCTTTTTTTACTG 

GCTTAGAAATTCTGGCAG 

>Sequence 41 

CCGGGCAGGTACTATTACAGGATTTTTTGAGATTTATAATAGGGATAGCA 

CTTAGCCTATTCTGGGTTAGTCTTAAGAAAGCATATAGAAACACAGTGAA 

ACACTTTTGAGTCAAGATTTCAGCATCATGGGTTTCTACGTAGTGTGATT 

CTCAGTGGTGTCTTATTTTAAAAAGGATACGGCTGGGTGCAGTGGCTCAT 

GCTTGTGATACCAACACATTGGAAGGCTGAGGTGGGAGGATTGCTTGAGC 

CTAGGAGTTTGAGGGAGCTATGATCCTGCCATTGCATTCCAGCCTGGTCA 

ACAGAGTGAGATCCTGTCTCTATTTGGAAGAAA 

>Sequence 42 

ccgggggccattgagactgccatggaagacttgaaaggtcacgtagctga 

gacttctggagagaccattcaaggcttctggctcttgacaaagatagacc 

actggaacaatgagaaggagagaattctactggtcacagacaagactctc 

ttgatctgcaaatacgacttcatcatgctgagttgtgtgcagctgcagcg 

gattcctctgagcgctgtctatcgcatctgcctgggcaagttcaccttcc 

ctgggatgtccctggacaagagacaaagagaaggccttaagatctactgg 

gggaggtcggaagagcaacctttttttgtcccgctgggacccatggtcca 

atggaggttccctatgctacttttactgggcatcctatgaatacacccag' 

gagaaatccttgaaattgcaaggtgtctgggttcatgtctaagcttgttc 

cactatccagaatc 

>Sequence 43 

ACGCACACAAAAGAAAAAAACCTGCTTCTCTGTGTTTCATGCATGACGCA 

CACACAGGACTGGTCTAACAAGTCCTGATCTCTCAGGCCAGGCCGCCTCC 

TTCTCCTCCCCCATTATCCATGTGCCTCTCCAAGGCCCTCCACTGGGACA 

GATCACACTGAGTTTTCTCTAATCCTGAGAAGAGACTGAGTTACTTACCT 

GGATCCCTGTGCAACCTTGCCAAAGACACCTCACCTAGCCCTAAAAGGAG 

AAAGCAGGGCTTTAGGGAGAGGCCGATAAGGAAACAAAGATAAGAGGGAG 

GGGCAGAAAAACAGAGGAAGGTGTTAGACTAAAGGAAGGGGAGAGGCCAA 

ATGCCTTTCTCCTTCCTACAAGAGGAGAGAGATCAGGTACCTGCTCG 
>Sequence 44 

CCGGGCAGGTACTATCACCTGGCTATAAGTTCTGAGTTTAAATCTTAGGT 

GCAGAACTTTCTAGCTCTATGGCCTTGGGCAGATTGCCTAACTTCAGTGA 

ATCTCAGTTTCTCTTGGCCAATGCAGACAGACCAGCTACACCTAACCTGG 

CGTGAAGTTTAAATTACATGGGATGACAAGAAAGCATTTAGCACCCGCTC 

TACACACAGCTACAAATAACCAAGCACTGATTATTATGGTCCAACAAAGT 

GGGAGAAAAAAAGAACAAAATATGGTTTTTAAGAGAAATCTACCAAACGC 

TTCAGTAATCTGAGGAAATNTTAGCTTGAGTTTGACAGAAATCTCAAGAA 

TGCTCAGAGTCGTGGCCTCTTTCTTTAGAGGGTTCCTTGACTCCTGCAAT 

GTGAGCCTCACCATCATGTACCT 

>Sequence 45 

AGGTACACACAGGCATTCACACCCCCAATACACACTTCCTCCTTCTATCT 

CCCTGTCTGATTTCCACTCATCCATTCTCAGCTCCTGTTTGTCTGAGGCC 

ACATGCAACTGGATTTGTCAAGCCCCCTTTTCACAACTTGTTGTCACAGT 

CCATTACCAAATTGCATATAGTTATATATTCCACTAATTAGGCTTCTAAA 

ATATCATTAACATGTCTCTTGATCATTAGCATAACGTATGAGGCGACGTC 

GTTAGGCACGACTCGAGTTTGTTAACGTGGTAATGAAAGGCACAAGGCAG 

GCTCTGCAGGAACCAAGAAGCACAGAGAAGTGGGGAATATCCAAGCACCA 

AGATGCTAGCCACAAAGGCATAGACAGAGACACAGAGAGACAAAGGCAAG 

CACAGAGAGGAGATGCAAGGCACGAGGAAAAGGCA 

>Sequence 46 

AGGTACTCCAAGCTCTGAGACCACCTCTTCTGCAAAGCCTTCCTGATTCT 

GCAAAGAACAGGTAGGCATTTCATCCTTGGGACCTCACAGCAATTCAGGA 

CACATTTGTGTCCCAGCCCTGCTTGGCTTGGCTGTCTCCATGAATATACA 
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CTTTGCAACTTCTGCACCAGGCATCATACCAAGCACACAGTAGGCACTCC 

TGTGTTTTTTGAATAAGTGACTATATCATGACCACATTTCAAATGCGGAA 

TATATGAGCTACTAGAAAAGACATAAGGGTAGATTTTACATCTTTATTGT 

ATCCTAGATATACAAGTCTATTACTGCCTTTTCCCATGTTCTGTCAACAT 

AGCATAAAGAATGGGGATTTACCTGTTAGAAATTGAATAA 

>Sequence 47 

AGGTACTTGATTGTTCTGAAATTCCTTATGCATGATTAGAGAAAGAGTAA 

ATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACAAAAGTGAGATGCTAATTCTTGA 

AAATTAGGCCTCTCTATGGGGACTGCACGTAATCACATTACCCTAGATCT 

TGAGTTAGCGAGAGAATATTCTGTCAGGTGATTCACTGACCTTGCCTATA 

ACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGATGTAGTTTCACTGGCCTTTGAAGTC 

CAGGGCAAAAAGACANAGCGTGACTCCCTGTCTCCCCATTGCATCCTGAT 

TGTCTCCCTGTCCAGGGACAGAATAAATATCCTCAAGACATTGACTCTTT 

CCACAGTGAAGAACTTGAGGTTGGGAGCTTTGGCCTCATCTCTAATAGGG 

TTCATGCTGATCTTTCTGATCTCTACAGGAGGGAAGGAAGGGTCTTTTCT 

GCTCCCCTTCCTCTGGG 

>Sequence 48 

CCGGGCAGGTACTTAGGGTAAGCATTAACAATATTATTCAAAATGTTATA 

TAGAGTTCAACTGTATACAATAGAGCATTTATTAAAGTGTGTCCAAAGCG 

CTTATAAATAAAGCATCTTCGAGGCAGGCGGCTCACTTGAGGTTAGGAGG 

AAAGCAGACTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTGAAAATACAAA 

AAAATTAGCCAGGCGTCATGGCGCACCCGTAGTCCCAGCTACTGGGGAGG 

CTGAGACACGAGAATCGCTTGAACCTGGGAGGGGGAGGTTGCAGTGAGCC 

AAGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGGGACTCTGTCT 

CAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAGAAATAACGCATTTTATGTAGGAAGTTT 

GGAGAAATAAAAAATGAAGCAATTTGGCCAGGCACGGTGGCTCACACCTG 

TAATCTAGCACTTTTGGGAGGCCAGCCGGTTGGAAT 

>Sequence 49 

CGGCGATCCTGACGCATACNGGGCGTTTTGTAGCTCCACCGCCGTGGCGG 

CCGCCCGGGCAGGTACAAAATGGTCCTCTGAGAATTTTGTTCCTCTTTGT 

CATTGCAAAGAGATGCATTCTAGCTGGATGTTTTCATTTATACTCCCAAA 

TTCTAAGACTCTTGTTTCTCCTCCAGTGTTTCACACAGATGGTTAGTGAA 

AAAGTCCTTTCTTTCCCCCCGACCAAATAAACTTGATTTTCTGTCTGGTC 

CTATTCGGTTCAGCTTAGCAAGTAACAGGGCAAATTTTTTTTCTTCTTTG 

GGACTTGAAGTATGGTGTTTTATAATTCACTGAGTGATTACAGAGTGCCC 

AGAACTTTATGTAAATTATTTTTGTTTCTCATAACTCATCTGTGTAGTAG 

ATATTAGTGTTCCCATTACATAGATGAGGAAATAGAAGCTCAGCAACAAA 

AAGTAATTCATAGCTGGTAACAGAATTTGAACCTATGTTTTCTGGCTTTA 

AATCTACAATCTTTTCACTACTCAAGGTGCTAAGG 

>Sequence 50 

AGGTACATAGTATCCATTTATATTATTTCTCTATGTTTCCCATCTTTATA 

CCAGACTACATTTCCTAGAAAATCCTGGACCTCTTTACCACTCAGCAATG 

ATTCTCCAAACATCGTATATAATATAGGACACAGTCCCAAGCTATGAAAT 

CTGCTTACCCTTTCTGGCGTTTTAAAGAATTCAGAGAGCTCCGTTAATAT 

CTTCTTTCAAGTATTCATGTTCTACGAACTGCAGTAAGACAATCTACCCA 

GGAACCCACAATATAAGCCTCCCTAAGTTTTTCTCCCTCTTTTAATTTTT 

AAAATAGGATTTTTTACTATTATTATCGTAGAGACGGAGTCTCACTATCT 

TGCCGCGTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTAATCCTCCTACCTTGGTC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTATGTACCTGCCCG 

>Sequence 5 1 

AGGTACCTGGGATTACAGGTGCATGCCACCACACCTGGCTAATTTTTGTA 

TTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACT 

CCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTA 

CAGGCGTAAGCCACCGTGCCTGGTTTTGTCTGCCATTTTTAATGTTCACT 

CTGAGAATCAGAGGGCGCATCCCAGGATGAAGGTGACTCTGGGACATGCT 

GACCGCAGCTACCCTCCCTGACTTACCACTTACATAGATCAGGCCATGGG 
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CTCTCCCCTACTTTCACTCAGCCTTCAAACCACCAGCTCCACCAGCTTCC 

TCATCAAACTTGCTTTCTCCAGGCACATCCCTGAGCAGAATTCACTTAAA 

AGTTACTGATGGAAGAAAAAACAGAGCAAATCAAGGCACCTGTAAGTTAT 

GCCAAGGCACCTGTAAGTTATGAAA 

>Sequence 52 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCAAAGCTGGCCTTCCTCATGAAGCTCTGAGAG 

GGATCTGGCTATCTCACAGGAACTGTGTGACATCCAACCGTGACCTTACA 

AGCTTGTTTCTTATCAAGTTTTAAAGCTCCCCATCCATCATAGGACTTTC 

AGTAACTTCCTGTTTCTGGATAGAGGGACCAGTAGTTCTCATCTGCAGAG 

GGGAGAAAATGGACATGACTTCCATTCAATAACTGATCAGCTCATTCAGG 

CCCTTGTTACCTCTTACTTCCCCAGTTGCTTTATTCACCTGGCAGAATCC 

TGTGCATTTTTAGATACTCAATAGGATAGTATTTTCCCAGGAAATCTTTT 
CT 

>Sequence 53 

GGGGTATGCATCAANTTCGAATTGCAGGCGACTNGGAGCTCCACCGTTGT 

GGCGGCCGCCCGGCAGGTACTTCTTTTTTTTTAACTGGGAAATTATCAGA 

GTATATACTTTTTCTTATGAAATTAATGTAACTTACGGGTGTTATAAGTT 

CATAATCATGCAATATAAAAATGGCTCACTGAGTAAATAATTATCAAGTG 

TCAGGCAGAGCAGGCCCTAGCAATACAACAATGAAAGATGCAGTTCTTGA 

TCTCTGCATAAAGGAGACAGATAATTACTTATAATCAGTGTTATTATAAA 

GACATAGTCAAAGTGCTAAGAATATGATAGAGAAGAGCAGATTTGATTTT 

GTGTGGTCAGGTTGTCAAGGAGGGCTCCTCAGAGTAGTCATTTGTGTAAG 

CTGAACCTTAGTAGGATCTAGTGTTAAGCATTTGCGTTAGAGAGAATACT 

GACTGGCTAGACCAGGGGACAAACATGAGCATAATCCCAGAGGTGTGGAA 

GAAGTGGTATATTTCAACAATTCAGAGTGATCCAGTGAGGACAGAAAGTA 

GGGTGGGGTAGGATGTTCTGTGGGGTCTAAATACCGTGTAGAAACATGGA 

TTNTATTCTGTGGCCACAATAAAGATGGGGTTGAAGCCATTACTGGAATA 

ATGGTNGAAAACCTGGTTTTTCCATTAACAGGTTACCATTTTTTTATACA 

TTTTAAGGGCAAGACCTTGGCCCTTTAAGACTAGGGAATCCCCGGGCTTG 

AGGAATTCGAAATAAAACTTATGAATCCGGCAACCTAAGGGGGGGCCGGG 

ACCCAATTTTGTTCCCTTAAGGGGGGTAATGGCCCTTGGCGAAAAAAT 
>Sequence 54 

CCGGGCAGGTACTTTCAAAGTGAAACCTCCTCTCCTCCACCCAGCTTGCC 

ATCATCTCACACTGCTTAAGCTCCTGCTGCCTTTCATGTCTGCACATTGA 

CTCCACCAACCTCATCTGGCCTTGTTAGTTAATCTACATGTCTCCTGGAG 

GAGAACCTCCAAAGGGAAGGATCTCTAACTTAGACATTCCACTATCTTTG 

TTGTACCTCACACAGTGGGTTTTATGCTCAAATATTGGTTGAATGAATAA 

AAGTAGTCAAATTGCATATAAATGCACACAGGAGACATTTATCCCCTCTC 

TGACCCTGATGAGTTTTCATTTCTTCAGATAAATGTGTGATAGT 

>Sequence 55 

AGGTACTCATACAATAAGACCCTATACAAGCATTTAAGTAACGATGCAAT 

ACAATATTTACCAAACTGACGACATGTCCATGTTATATTGCTAAGCTACA 

AAAAAAAGTCATATAACACATACTCTAAGATTCCCTTTTTAAAATAATAT 

AAACATGCCCATATACAAAAGAATAGGAAGATAAATATATCACTGCATGG 

TATTATAGATTACTATTTTCTTCTTTTCATTTATGTATATCGTCTCCATT 

TTCACAGTGAATATATACCTATTAGTAAGAGAAAATCCAATGAATATCTT 

TTTTCTTTTTTTTTGAGATGGAATCTCACTGGCTGCCCAGGCTGGAGTGC 

AGTAGCGTTGATCTCAGCTCACTGCAGCCTCCACCTCCCAAGTTCACGCG 

ATTCTCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTTGGATAACGGTGCCTGCCACC 
ATGAGCA 

>Sequence 56 

AGGTACTCGGGGGGAGATCGTCAGAAAGTCTTGAATTGGCTGTTGTCCTA 

CAATCCTTTGTGGCTTCGAATTGGTCTAGAGACAACTTATGGAGAACTCA 

TATCTTTGGAAGATAACAGTGATGTCACAGGGTTGGCTATGTTTATTCTG 

AATCGCCTACTTTGGAATCCTGATATTACACCTGAGTATAAACCCCCCAC 

GGGTCCCTCCCTGTTTAAAAATGGGCCATAAAAAAATTTTTGTCCAATTT 
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TTTTTTTAAAAAGGTTTTGGGGGGGGGGGGGGGTTTTTTTTGTGTTTTGC 

CAAAAATTTCCCCCCCCCCTTTTGGACACCCCCCCCCTTTTTTTTTTTTG 

AAAAAGCCCCCAAATTGGGGGGGTTTAAAAAAAAATTTTTTTTTTTTTTT 

TTAAAAAAATTTGTGGGGGGGGCCTCTCCCCCCCCTCGCCTCGGTTATTT 

TTTTTTATCCAAACACAACCCTTAAAAAG 

>Sequence 57 

CCGGGCAGGTTCTCACTTTTGGGTCCTCTCAAAATTATTGTCAGATAAAG 

ATTTTTCCGGGCCATGGATATAATAAATAACCCACTCTTACCGATAAAGG 

GAAGTTAGTGTTGTAAAGGAACAAATGGTGATTCAGGTTTGGGAGACTTT 

GGAGGTATTCATTCTCCACTAAGCTATATCCCAATACCATCATTATCTGG 

GTCAGCCTCCGATTCAGCCTCATCCTGTGCTTCAGCAGTGGGGTAAAACA 

AATGTTACTTGTTAGCTGCTTCTTCATGACCTTCATAGACTATGCATTAA 

TTTGAAGCCCTGCCCCCAAAAATAGTGCTTGGGGGGGAAATGAGTTAGTG 

ATTTTGTGAAGATAATGGGAGTTGAGGAAAACACTTAAGTTTGCTTTTTT 

GAGCTCTAGCTTTATTTTAATTGTTAGTCTTAGGATTTTAATTGTCTTCA 

CTGGTTTTTCTAACTTGGAAGGGAATCAGATGGGCAAAGGGGAAACTT 

>Sequence 58 

AGGTACCATTAAGGAAAAGAGATTTAAATGCAATGTGCCTACATTCTATC 

TAGAGGGCCCATTCTTCAGTTCTGACTTCAACAACAGGACTAGGTTTACT 

GGCATTCATGTCCAGTGAAAGGAAGGCGGTTAGGAGGAGTCGCAATAACT 

TTCTCTTCTGTTAAGAGCTCCCGTAGCACTCAGCCACTCCTGGTGGTGTA 

TCCTTGTGTTGGGTAAGCTACCCATATGCCAAATGCTTTCTAGTAGAGGT 

CCAGACACATACAGGATTGAGGTCAGAGTCATXCACAGACATTCGAAGAT 

ATGAATAAAAAAACAAATCCTCTCAAATACGCAGAAGATAGGGTAGGGTT 

TCCATTATC 

>Sequence 59 

GGGGGTTACTTGGAGCACCACGCTCCAAGCCGGCATTAAATGCTTAGAAA 

TGTATGGGTTAAATGCTTTCCATACATGATCTTGTTTAATACTTATGATG 

ATCCTATGATGTAAAAATGTTATCTCCCTTTCCATGATGGGAAAACAGAA 

ATGTCAAGAGATTAAGTAACAAACTGGTAAATGATAGCACTGGGATTTGA 

CCCCAGACTCTGTGGTCCTAACCATTTTTTTTAGGGTGGTCCCGGGTCTG 

GGTTTGTTTGGACAGCCCTGGTTGTGTCTGTTGTCTCAAAGTGATTGTTA 

ATAGTAATAATAGAACCTGTTTTCAATCTTAAAACTGTCACAATTTGTAT 

GATAAGTTATATGATCACTTTAGTGATTCTGCCCCGAAGATGAGAAATGG 

TGAGTCATTCAATGGACATTTATAATCAGAATGCTTTGGGAAAGGCCCTT 

GGCTATGTGTTTAGCCAGCCCTGGTAGCAGAATTCCCAGATGGTGATTTG 

ATCTGCAGACAGTGACT 

>Sequence 60 

AGGTACTTCCTCTGGATGGGTGATAAAGTTGAGCTTTGTAGATGGGGAAG 

CAGGGAGCAAGGAGAACAGGAAGAGGCTGAATTCTATATTGACTTTGGAA 

ATGCTATTAGTTCCCTGGCCTGGGACAAACAATCTGTTCCTTCTTCCCAC 

CAGCAAAGGGTTGTCCTGGAGCAGGAAGAAGAGAAAAGTGGAGGCTGGGG 

ACCTACCTTGTAGTAGTCATAGAGCAGGCCGAGGGCAGCAGCACTGTCCT 

CATCACCATTAATGCTCATCATGGCCTTGGTGGCTGCTGTCAGGGGATTC 

TCCAAGTATGACTTCCAGGCTTCATCCTCACTGGTGTAGGCTCTTCGGGT 

ATTGAATGGAGGGTCACTGGGCATGGGCACTAAGGCCACTAGTCTTTTAT 

TACTGTAAAAACAAGAGAAATGTGAGGTTCATTTTCAGAGAGAGCAAATT 

TTTTACCCCTAATAATATACATATTACATGACTACAAACAN 

>Sequence 61 

AGGTACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACATGCCTGTAGTCCCAGCTA 

CTCGGGAGGCTGATGAACAAGAATCACTTGAACCTGGGAGGAGGAGGTTG 

CAGTGAGCTGAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGACAGAGCAAG 

ACTGTCTCAAAAAAATAAAAAAGAAAAAAATAATAAAAAGGAAAACAAAG 

CCTTTAGAAAAACAAAGCCTTTGAAAAAGGATGTAAAATTGAATATATAG 

ATACAATTATTTTTAAAAAGTTTTATAGAAAAATATCCTGGATTGGTTGA 

TGTTGTTTTAATATATTTTAATCATTTTTGTATAATGGCATGTATAATAT 
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GTTATAAGGAAAGTAAAAAAAAAAAAAGGTCTTAGCAGAACAGGCAGAAA 
AATGCCAAACTCAGTGCTTTTAATTATTTTGAATGGGGGAAAAT 
>Sequence 62 

CCGGGCAGGTACTCAAGCACAAAAGTGAGCACAGTGTTGAGCGATTCTGA 

CACTGACTGCATGACAACCACAGACTCTGTATCCAAACACTCGCAGACAA 

GAAGCTAATTGCAGTGATGAAAGGCACTCCACTAAAAGCATGAGTAATCG 

CTGCAGTGATGCACAGATAACCCTCTCTCCTTTACTACCAGGGTGCTGCG 

GCATTTATCTCAAACCTGTCTCTACCCAATCTGACAACCTTTTGTCTCTC 

TGACCAATGGAAAATGGAAATGATTTTTCACTACTGTTCCCGCAGCAGTG 

AAGGGTCTCTTCTGAGTGTGGAGATTTAGTTCAACAGTTGAGTATAAAAC 

AAATGCAAAAGCTGACATTTGACATCCATGGCAGAAATAAAAGGCTAATT 

AATGAGATCTGTTGGAGTCCCTTCTCC 

>Sequence 63 

CCGGCAGGTACATACTGAGTTCTTAATAATGTTTATTGAATTAATAGATA 

ACCCAAAGTATCATTTTAAAGTCCAATTAGTATTTCTTGGAGAGGGTGGT 

TATTTCGTTAACTTCCAGTCCTTCTAAGACTNTTAAAATTGTTTAGTCAC 

AGTTCAAATTGAAATTTATTATTTCTNCCTCTTCCCATTACTCTCTTTAC 

CACTTAGAGATGACCCTGTCATACCTCTCCCCTGATGGCTCCTTCATATG 

TTTTAAAGGACCCATCCTGGCTGGGTGTGGTGACTCACACCTGTAATTCC 

AGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATCACTTGAGGTCAGGAATTTGA 

GACGAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTCCTAAAAATACAAAA 

ATTAGCCATGCGTGGTGGTGGGCACCTGTAATCCCAGCTAATTGGGAAGC 

TGAGGTGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTCAGCTGG 

GATTGCACCACTGCTCTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTCTGTCTCG 

GANAAAAAAAANAAAANAAAAAAGTTCCT 

>Sequence 64 

CCGGGCAGGTACTCTTACTTGGCATGCAGACATGTCTGACTCCAGAGTTG 

CTGCTTGGAGAATAGGAGAAAACAGTCCCTTGAAGATTAAACTTGATAAT 

TTGAGTCATGTCTCATCTTTGAACTAAATGCTTAGGTTTCTGGGGTCAAA 

AAGAAGTGAAGACAGGGAAATGATTACTTTTCCAGATTTTGGGCTTCAAG 

TCATGAACTCTGTAAGACCCTTGCCCTGTTTTCTGTTACTAGAACAACAT 

CATACTCTTAGCTCTTCTTCCTCATTTCTTCAAGAGAAGAATGGATCATA 

CATTCTAAAAAAATCCACCTGGTAGAGGTGCCGAGCACATCACAGCCATC 

ATTAACAAAAAATAAAAGGATAACAGCCCTTGGACCAGCAGAAATGAGCA 

GCTGGCATTGTAAGAAGCTTCTATTATAGCAGAGGCTCAGCATTTTTAGC 

AGGGGGAATTACATTCAAATCTTGATGGGCCTGATATTATTAAAGATGCA 

ATTTGGATTATAGTACCATTTTTGAATTCTCTGTCATTTTAAATATTACA 

GTATTCGGTCCGTAGCTATAGGACATTCATAATTAACAAATTAGATAACC 

ATTCTCGTTGTCTAAGTTGCTCTCTATAATGTGTATGAAAATAGTGCAAT 

CATAATATCAAATATAGTTTTCATGTGTGATTAGATATATTTAAAGGTTA 

CACTATTATTTATCCATTGACTAAAGAATGATATATCTTATGTATAATAA 

CCATTGTTTCATGAATTGTACGTTCGCTTAATTTAAATAACAATCATTTA 

ATAACGATGTATAACGTTTGTAAATATCAACTGTTGGAAATACTATTTTG 

ATTAATATATATGCGAAAATCACTTGACC 

>Sequence 65 

AGGTACGCGGGGGAGATGGAGGCTTGCAGGACCTGGTGGTTGGGGAGGGC 

CAGTGACCAGGTGTTTAGAAGCAGCACCTCCTGTGATTGGGGCTGAGGGT 

GAACTCTGCTTTCAAGCAGAGGTGGTTTGTCGTGGGTCTTCCATGATGAC 

ACCAGGTCAAGAGCCTCCAGATGCTCAGAGTCTTGCAGGCTCAGAACAAG 

AATTGTCAACTTGCCAAGATGAATCTGTCTCTCGGGGGAGGACCCACACA 

GAACAAACGTTTGAAGCAGAAGTTTGCTTGGTAAACATGGAATCGGAACA 

TGGGAATTGGGCCACTGGGATATTCAATTGCGTCAGACCATTGTAGCTGA 

TACTCCTGGACAGAGGGGCTTTGCCAACTGGACAGAATATTAAAGTGTTT 

GCTTACCGAGCTCCTGCTCTGTGTGGGAAGGGTA 

>Sequence 66 

AGGTACTGGTCTATAATTAGAAAAACTGTTTTAAATTAGATGTTCCCATT 
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ATTTATTTAAACAGCTTTTTGCTGAGAAAGCTTAGTGGATTAATGAGGCA 

GAGGGTGTTTTGAAATCCAATAAATAGTTCCCACAGGCTGGGTGTGGTGG 

CTTATGCCTGTAATCCCAGCACTTTCGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCATG 

AGGTCAATAAATTGAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCT 

ACTAAAAACACAAAAATTAGCTGGGCAGTGGTGGCGCACACCTGTAGTCC 

CAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATAGGCGTGAACCCGGGAGGCA 

GAGCTTGCAGTGACCGCGAGATCATGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCCCA 

CAGTGCAAGACTCCATCCCAGAGAAGAAGAGAAACGGAGGTGCCTGCCCG 

GGCGGCCGCTTAAACTAGG 

>Sequence 67 

AGGTACTCCAAGCTCTGAGACCACCTCTTCTGCAAAGCCTTCCTGATTCT 

GCAAAGAACAGGTAGGCATTTCATCCTTGGGACCTCACAGCAATTCAGGA 

CACATTTGTGTCCCAGCCCTGCTTGGCTTGGCTGTCTCCATGAATATACA 

CTTTGCAACTTCTGCACCAGGCATCATACCAAGCACACAGTAGGCACTCC 

TGTGTTTTTTGAATAAGTGACTATATCATCACCACATTTCAAATGCGGAA 

TATATGAGCTACTAGAAAAGACATAAGGGTAGATTTTACATCTTTATTGT 

ATCCTAGATATACAAGTCTATTACTGCCTTTTCCCATGTTCTGTCAACAT 

AGCATAAAGAATGTGGATTTACCTGTTAGAAATTGAATAA 

>Sequence 68 

CCGGGCAGGTACTGGATTAAACCCAAAGTATAAAATAAATATGTCCATAG 

TGATATAAATAAATAGAAATGACAACTCTTCCTTTTAGAATTCCAGTTA^ 

TAAATGCAGAAGGAATACAGAGAAGAGACCATCTCTGCTAGAACACTACC 

ATAAGAATTGCGGCAGATGCATTCTAAATGGATGCAAAAACTAGAGGGAG 

AAGTTTAAGGAGAAACAGGATATTTACATGGTCTCAAAGTATCTCTCCCC 

ACTTAAAAATAATTAATTAAAAAGAGAAAAACAGTCACTTTATAATGAAG 

AAATCTGGCAGATACCACCCTGACAATGTGATTGAGGTTAACATGACCAG 

TGACACGAAAAATAGCCAGAGGGGAACGTAAGGTCAGAGTGCTCACTCAA 

AACTCTGCCTCCTTTATACTCACAGCGTCGTTAAAAAAAGAAAACAAACC 

AAAACATTCCCCAAAATCTG 

>Sequence 69 

AGGTACGCGGGATACTCATTTGGGTATATACCCAGTAATGGGATGGAGAC 

TTTTCAATACAAGTTCTTTTCCATTGGGAGCATTTGGGTGCCAATGGCAG 

GGCATTCAGGGAGGGGAGCGAACTCTTCGTGGGGCAGTCCTCTGTGTCTC 

AGGCTGCTGAAACATCTAAATTCCTTCTCTGTTATAATTGGGCACCAGCC 

TGCCACTTTTTCCTTTCGCTGTAACTTCCAGCAACCAAAGTTAAAGCCCC 

TGCCTCCCAGCGGAGGGAAATTACAATGTCAGGAATACGATAGAAGTAAA 

AAAAAAAAAAAAAAN 

>Sequence 70 

GAGGAGAGACGGACTGAGTTTTGGCGATAGGTCGCACACCTTACCAACAG 

CAGGCGGCGAGGGCTCCCCACGCTGCTCGTTTCCAGAGGTGCCTCGTATT 

ATTGAGAAGGCGTGCAGTGAATGAAAATGTGTCCACACAGCTCCTGCTCT 

GCCTGTGACATTGGGTTGCTGTATATTAGCTGGGATAGTATATTTCAAAT 

TGCTTTCTCAATTGCAAAGTATGGTAGAAATAAATATTCGCTTTAATTTA 

GTAACTAGAACTTAGAAAAGTTCCTCCTGTTTCCTGATTGCCAAGTCGGG 

ATGAGAAATAGATTTCATAATTATGATACAACTTGATATCTTGAGATAAA 

TGTTTAACTTTGAAAGTTAAACATGGGTATTTTTTAAACTTTATCATTTT 

GGGGTCATTTTGCACATCTCTATACCCTCCAATTGTGAAAGAAATTCTCC 

CAAAGTATTCTTATG 

>Sequence 71 

AGGTACTTGGGTCTGGAAAAGTTTGGTTTTCAAGGGGTCCCTATTAGAAT 

GCAAATATTTGGGAACCCAGGTGTTCTTCAGCTGATTTTCTTGATTAACA 

CATTTGTGTCAGAGGATGTCTGAGCAGTGAGGCAGTGTGAGTCAGATCCC 

TCAGGTCCTGATGGTTTTACTTGATTGTTCCTGGGAAATCTAAATTTCAC 

CTTCTCTTATCTATTTCAAGGAAAGTAATTTATTAAATGTAAACTGAATG 

TAATTCATTTGAAAAGATTTGCAAGATTTAATATAGTGAAATCCACATAT 

CAGAAAAATAATTTATCAAGCCATTTTTCCCAATTTTTTCCTGTAGAAN 
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>Sequence 72 

CCGGGCAGGTACAAAAGCTTGTCCAAACAAGGAAACTTGGCAAATTTTTC 

AGAAGAAAAAACTTAAAATAATAAAAGAGATACTGCTATTAGGGTGAGGT 

TTGGCATGCAAAGTTTCAACACTGAGCAAGTTTTATGGCCAAGCTATATG 

TCCTTAAAAATAGGGCTTTATAAATGGAAGCACTGGCACAACCTTCACTA 

TAGTATTGCAAACAGTAACGCTATTTTATATAACCTAGACAAGAACGTCT 

TTTTAAAATCAAAAAGCTGGTCTATTTTAATATGTTGGGCTCAAAAATTT 

TTAACAAAAATAATTGGAACCACTATTTTGTTTAAAATATCAAAGGTGAA 

AAGTCCTGGAACAG 

>Sequence 73 

AGGTACAGTCTTGTTGCTTGTTGCTTCTTTTGTTTGTGGTTTGCATCCAG 

CTGTGCAAATTGCTGTTCCCTTTGAGTGTCACACCACTTAATTTCATGAG 

ACAGTTGTCTTCAGGAAAGTCTGTTCCCATGCCCCCACCCTCCAGGAACC 

CAGCTAACACCCAGAGCTTAGCTGTCAAGACAGATTTCTAATTTTTACCC 

TTCGATGGCAGAACTTTAATGTTGTGTCCCTAGAAATCCTTCAGCCCTAG 

AAAATGTGGAAAGTGGGCCAGGGGCAGTGGCTCACTCCTGTGATCCTGGC 

ACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGAGAATCACTTGAGCCCAGGAGTTTGAGAC 

CATCCTATGGAGGACTTAGCAAGACCCTGTTGCTACAAAGATAAAAATAA 

AGATCAGCTGGGCATGGGGCGGGGCACCTATAGTCCTAGCTCTTTGGGAG 

ATGGAA 

>Sequence 74 

AGGTACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTAGTCCCAGCT 

ACTCAGGAGAGTGAGGAAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAAGCAGAGCTT 

GCAATGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAA 

GACTCTGTCTCAAAACATAATAATAATAATAAAAGGTATTAGTGTAACTG 

CTGTGTGGAGAATGAATTAGGATGGCTGAAAGAGTGAACACTGATTTACC 

AAATAGGAAGTTCTCACAGTAGTTGAAACACAAGTTATGGTGGCTAGGAC 

TGGGAGGGGACTATGAAGATAAAAAAAAGCGGTCTATTTTGAAATAGAAA 

>Sequence 75 

AGGGTGGATCTTTAAAGTGTTCTTATCTACACAAAAAATTTCAGACTCCC 

AGGAGAGAGAATCAGGTTGGCTTAAGTAGGTTCAAATATCTACACCTATA 

GGTTGGATAATGGGTCTGGAAACTAGAGCTATTGTAACTACCATTACAGT 

GGTCTAGATAGGAGATGATGGTAATTTGGATTATAGTTGCAGTGGAGACA 

GAGAAAAGTGGATGAATATGTTAATGGGCAGAAGCCATCGGGATTTATAG 

AATAAAGTGATTGTGAAGATAGAAGGAAAAAGGAAAGAGAATCATGAATG 

ATGCCTAGATTTGGGGCTCAAATAACTGGTGGAAGGTGGAGCCATTTACT 

GAGATTGGAAAAATATGTAGGGGGGATTTTGTTTTGGGGTGGGGGAAAAA 

CGGAAAATTTTTTT 

>Sequence 76 

CCGGGCAGGTACTACAGGAGCATGCCAGAGTGCCCAACTAATTTTTCAAA 

TTTTTTGTAGACACAGAGTCTTGGTTTGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACC 

CCTGGCTTTCAAGCAATCCTTCCTCCTAATACTCCCAAAGTGCTGAGATT 

ACAGGTGTGAACCATGGCACCCAACCCCAATTAGTTGTCTTAAATGTATA 

TCAGAACATGCTTCTCCTCTACTTAAAAGTAGTAAAATAGGCCAGACACA 

GAAAGAAATATACTGCATAAATCTTACTTACATGTGAAATATTTTTTAAA 

AAGGTTTGCATATATAAAAACAGAATAGAAAAGGGGGTCACCAAGAGTGA 

GGAAGGGAGGAAGAGATTCAGGTCAAAGGGGTTGAAAGACACATTTATGG 

GGGATGAATAAATTTAGACAACTAATGGATAGCATAAGAACTGGGGGTTG 

TAATAAAGTACCCCGGGGAAAGCACC 

>Sequence 77 

CCGGGCAGGTACTGACTGTCTCAAATTCTTTTATAGCTGTCCCTCATGTC 

ACCTAGCTGCTGAGAGCTTTGTGATCCTAACAGGTGATGACTCAGACCGA 

CACTGCATTGGTAGGAATTCCACAAATAGGTGCCTCAATGTGCCTAGATT 

GAAATATCAGCCTTTCCCAGACTGACCTGATGGGTTGACTTCAGGTGTGG 

TGTAAACACCTACATTTTAATGTAAACATTTCAGTGTAATCAATGAGAAC 

TATCATTCTGCTTTAATCACCATGAGTTCTGAAATAACAAAGGATTTGTC 
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TGACATTCATTCTAAGAAATTCATTCTTACCTGACTAAGAAACTTTTTTA 

ACCTGGCACAATAATAAGAAATGACCTGTAAGTACCT 

>Sequence 78 

CCGGGCAGGTACCTTCCAGCTGTGACAACCAAAAGTGTTCCCAGACATAG 

CCAGGTGTCCTCTGAAGGGCAGAATTGTCCCCAGTTGAGAACCACTGCAT 

TAACTCATAGGATTAGCAGGATACATTAAATAACTGTGTGAAAATACAAG 

ACATCATGGTTGTCTTCCTCCTTCTCTGGCATTCCAGTCTTCTCTGATTG 

TCTATACTTACGTAGAAGCAGAAAGAAGAAACAGCATATTCTATCCACAT 

CCCTATGTGGTCCAGCAAGTGACTTGTTACGTCCATGCTTTCACATCATG 

CGATTCAGGTAAGTTTGTCCTTTTCTAATGGGCTTGATATTTACTGTGTG 

TGAAGAGCCA 

>Sequence 79 

GGGTTGTATCGGTTCACCCACGCGTCCGGATTTTATGGTTTTAAATATCA 

ATAAATATTCCAATTGTTAAATAGTGCTAAAGTGTGGTAATCTGAAAAAT 

GCTGACCATAAATATTAAAATGTTTATAAGAGAAATGGACTTCTAAAACC 

CACACACAATACACACAATACAAAACTCACACTCATACCAAGAAACAAAT 

AAATTATTTCTATAGTAATATTGTTCTTTTCAATGTACAGAAAATTTTCC 

AAGAAATTAAAAATACAAAATGTTAGGTCTGTAGACCAATTACACAAGTA 

CATAAGTCTGTAGATCAATTACACAAGTATATTCAAATCTAAATATAGTT 

ATAATATGCTAATATATTAATATCAATGAAAATATTATTCTAATATTTGT 

GAAACTATCAGACAAAAACAGCAAAGTAAATACAGTATTTTGTTTTAATT 

TATTGCCATTGCTTTATGCAAAACATTTTTTAAGAAAGGTAGAGGCTGGT 

TATGAAATTGGGAAGAATAT 

>Sequence 80 

CCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACTGTGGAGATTTTACAAGTAGGAACTTAA 

GATGCATCCCCTGGAGGTCTTGCCAGCAGCGAGTGACTTCATTTAATTCA 

ATAGATAGTCATGTTAAAGTATTGGCACTTTCCAATGGTTGTTAACAAGA 

GGTAGTGGAAAGTGCCTTAACTTTCTAATCAGAAAGCATTCATCCTGTTG 

AGTCAAGGTCCTCATAGGAAATAGATGGCACACCGAAATTAGGATGAGTG 

TGATACAGCAGACCATCAAGGGACATTGCAGTAACCCATATGTACCT 

>Sequence 8 1 

CCGGGCAGGTACCCCAAACCTAAAATAAATGTTGGAATTAAAATAAAACT 

CATATTAAAGTTTTAAAAAAGGGCTTTGTATTAGGTAATTTTACCTAAAC 

GTAGGCTAATGTGTTCTGAGCATGTTTAAAATGAGACTAGCCGGGCCAGG 

TGTGATAGCTCACATCTGTGATCCCAGTGCTTTGGGAGGCCGAGGCGGGC 

AGATTGCTTGAGCTTAGGAGTTGAAAACCAGCCTGGACAACATAACGAGA 

CCCTGTCTCTACAAAAATGAGCTGGGTGTGGCAGTGTGCTCCTGTAGTCC 

CAGCCATTTGTAGGGCTGAGGTGGGAGGATTGCTTGGGCCTGGGAGCTGG 

AGGTTGCAGTGAACCAAGATTGCACCACTGCACTTCAGCCTGGGTGACAA 

AGTGAGGCCCTGTCTTCAATATTTTACTTTGTCAAAAAAAGTTCCTTGGC 

CGCTCTTAAATTG 

>Sequence 82 

GCCCGATCACCAATTATCAATTACTATAAGGCGAGTACGCAGCTCCACCG 

TGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGATAAGATGGGAGGATATGGGGT 

GTGTATGCACTGTTGGGAGAGCATCTGAATTTGGGGAGACATCTGTTGAA 

GCCTGTATAGAAGGATTAACATCAAAAACATTGGCCATTGACTCTGGAAC 

AAGGGGGAAAATCAAACCATCTCACCCAAACACTGTGACAGTGTTTGAAG 

AATATGTGAACCAAACATTTGACTATATCTTCATCACAAGCCCTCTCTCT 

TTTATAGAATTGCCTACTCCTAATATTGAAGAACACAATTGTATTCATCT 

TATGGATCTTCAGGGGAATTATCCAGTATCAGGTTTTTAAAAGCTGGCTC 

CTGTGACACACCTAAAAAATTCCACTCCCTAGTGATATGAAATAATAAAT 

GAATGAGTGAAATGAATGAAAACAGATGAAACTGAATGAGAGAAATCAAA 

TAAT 

>Sequence 83 

CCGGGCAGGTACATCTTTTCATTTTTTTCAACGTTGAATCCTGTCAGTGT 
ATTTTCTACCCCAAAAATTAATGTAAAAACTTCATCTGCATTTCACACCT 
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ACATCAATAGTAGTGTGTGTCACCCACGAGCAGCTGCTTGGAACGTGCCC 

TCTCTGAGAGGTTACAAATTGGTCTGTGCCACCTCACACACAACCGGGAT 

GTCAGCATGGAGGACAGAGCTGGAAGGAACCTCAAAGGTCAGCAGCAGGA 

TGATTTCTAAGCCTGGCTGAGAAACATAATCACCTGAGGGAGCTCACTAA 

AAACACAGGTTCCTGGACTCCGACCCAGACCTACTGAAGCAGAACTTCCA 

GGTGGAGCCCAGGAATCAGTGGTTTTTTTCAGCTATCCAAGTTAG 
>Sequence 84 

AGGTACAGGAAATATCAATATTGGGAGAGCCAAAGGACTTTCTAAGAACT 

CTAGACACCACATATCCTACAGGAACAGGTGACAAAAGTAAGAGAAGAGG 

GTAATGCACTGTTTGTATTTAATATGGGAAGTAAAAACAGATGAGGCTCC 

TATTGAGGATATGAATCTCACACAGCACATGAGGGAGAAACTGTTCAAAA 

AGTAAAATTACTTCTCCATATTCTCCAACCTTACCCATATCCCTTTCCCA 

ACGCGTTTCCCCTTGACTCATCGTAAAGCAGTGTGAACGTAATAGAAAAT 

AACATTCTCTTCTTCTTCCCCATCACAGTGTGAGTACCTGCCCG 
>Sequence 85 

AGGTACATTTTTGTCTTCCAGGTGTAACTTCAACATGTTGTTACTTTTGA 

TCCCTCAGTTTTAATTCAGTGTCTAAAGCCTGAGAAATGCCAGTGGCCTG 

ACAGCAGCAGACATTGCACAAACCCAGGGTTTCCAAGAGTGTGCCCAGTT 

TCTCTTGAACCTCCAGAATTGTCATCTGAACCATTTCTATAACAATGGCA 

TCTTAAATGGGGGTCATCAGAATGTATTTCCTAATCATATTAGTGTGGGA 

ACAAATCGAAAGAGATGCTTGGAGGACTCAGAAGACTTTGGAGTAAAGAA 

AGCTAGAACTGAAGCTCAAAGCTTGGATTCTGCCGTGCCACTCACGAATG 

GCGACACAGAAGACGATGCTGACAAAATGCACGTTGATAGGGAGTTTGCT 

GTTGTAACAGGAAGACTTGCAGGACATATCAGAAGCCTCTGTCAGAGGTT 

TACAGGAGATATGAAAAACAGTAGT 

>Sequence 86 

CCGGGCAGGTACTTTAGGGGTCTTAGGTGGGAGGATTGCTTGAGGACAGG 

AGTCAGAGACCAGCCTGGTCAACATAGCGGAAGACCCTGTCTCTACAAAA 

AATTTAAAAATTAGCCAAGCATAGTGGTATACGCCCGTAGTCCTAGCTAC 

TCAGGAGGCTGATGCAGAAAGATCTCTTGAGCCCAGGAGGTGGAGGATGC 

AGTGAGCTATAATTGTGCCACTGTATTCCAGCCTGGATAACAGAGCAAGA 

CCCTATCTCTTAAAAAAAGAGTTCTTAGGACTATTTTCACCCGAAAACTG 

AAAACACACAAATCTTTGAAATGAAATGCCTATGCTACCTACTCCTAGAT 

TTGCCAGATTTCAATTTAAAGTTTAAAAAGTGCTATCCTTTTTCAATAGC 

AGGTAATAAAATTGAGTTTATAGAATTATACATACTTTTCCCATTCCAGA 
G 

>Sequence 87 

AGGTACTTTAAGTATAGCTATCTGGAATGCTTGGGACCAGGTGTGTTTTA 

AAAATTCAGGTTTCAGATTGTAGAAAGGTAATATGCAGCATATACCACAT 

AGATTGTGATATCTCCACTGGGATCAGATGCAGCATCCGGTGATCAAATA 

ATATTAACATTTCTGCAGTGAAACATGAGTATTCACACTAAGAATAAGAT 

GAGGACCATTAAAGGCCTTACACCAGTCAGGTGCAGTTTGGCTGCCCTGG 

GAGTTTAGGACTGTCTGAATACTGCCAAGCGAGTTTTATCATAATCAAGT 

GAATTATGATTAAACTTGATTTCGAGCTTTTTGGATTTTGCAGATGCAGG 

CGTTGTAGGAATAGCACTGTCCTGTTGGGCGGCTGTCAGTTTTGCGCCCC 

TTAACTTAAAGGGTCAACCTACTTGGAACGTGAACAGTTTGGATTATAAT 
TCTCTTTTACTA 

>Sequence 88 

GGAGCTCGCGAACGACTATTTTGGCGATTGACCTCCACCGCGGNGGCGGC 

CGAGGNACAAAGGCTGGGGAGGTTGCTTAATGCGCAACACCAAGGAAGNG 

ATATGAAATAAATAGGGNTGGTATCCACCAACGGATAGAAATTTTTACAA 

CTATGTGTGGGGAGAGACAGTGCAAACAGAAGAAACAGAATGAGCTAAAA 

CACGAAGCATGTTCCAGCATTTTTGTCCTTTTGTTTGAAGTATAGGGTAT 

GGGAAGAAGTAAGACTGGAGAGACTAATGCCATTCTTGTCGAGTCCTAAA 

AGCAGACTTAGGACTTAATTCAATAAGCAATAGGAAGCCATTACATCTTT 

TGAACTGCAATGTGGCATAGTTACGGACGTGCTTTAGGAAGGCTGCTT 
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>Sequence 89 

CCGGGCAGGTACCTGGAGCCACCAGGACTCCCTCTGAGCCCACAAAGGAG 

TGTCTTCTCACCACCCCGATTATACTGGTCTAGTTATGCTTTGGAGTTAA 

AGCCAGGCTGCTATTGCAGGGCTGCTGCAATCCTTGCAAGCACAGTTGTT 

CTTTGCTTGCGCTTGCTCTCGCTCTCGCTCTCACTCTCACTCTTGCTCGC 

TCTCTTTCTCTCTCTCTGACTTCAGTTTAACTTTTTAAACTTCAGTAATA 

AGTGTTCCTCAAAATAGATGGTCTTCCTGGTTGTAGGTACCT 

>Sequence 90 

CCGGGCAGGTACCACTTCCTGACTTAAGTCAGAGATGACCAGCATTCTGA 

GTTAGGACATAATCACTCAGGGTCCTGACCCACTGGTGAATGGATTGAGA 

GAGGTAGTGTGGCTGCACTTGCATCAGGAGCAAACCTGACATGACTCTAA 

GCTCAGCTGCTTTTCTCCTTCTTCTCAGAAAAGCTCAGCTGCAGCCAGGT 

GCAGGGGCTCATAGCTATAATCCCGGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGGAG 

AATCGCTGGAGCTCGGGAGTTCAAGACCAACCTGGGCAACATAGTGAGAC 

CCTGTCTCTATTTATTAAAACATATTAATAAACAAAACANAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAGTACCT 

>Sequence 9 1 

AGGTACATTAAGCAAAACTCTTTTAGTTTCATTTTCCAAAGATCTATTTG 

ATTTTAATCAAACAGCCCCAAAAACCATAACGTAAACATGAACCAGAATC 

AGCGTTTTATACTCTTAAAAACTAGGGAAGCTTTGCCTTAAGAATGGCTA 

GATTCACAGGCTCAAGGAAATTTTCAGGACACCGTATCTCTCACCTCTCA 

CCTGTTTTTCACTTAGTTGGCCCTGTTTATTCTCAGGTAAAATGAATGCC 

AACAACATGCTTGACCCCAACTCCAAGTTTGTAACAAAGAAGGGA 

>Sequence 92 

TGTATTTCTGTAAAGCATAAAATATTGTTTTTAAGTTAGTTTTCATATCA 

TGTTACTTAATTCATCATTTCAAGATTAAATCAGTATCTAGTAAATTGAT 

CTGCCTACCTAGCGATTGGTTTCCATCACTAATGATAAAAGTTTTGATGC 

TTCTCCCTTTNTCAAGGTGCTACATACTATAATCCTTAGAACATCTTAAG 

AAATAAAAAGGCAAGGCTGGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCTCAGCA 

CCTTGGGAGGCCAAGGTGGGCGGATCACGAGATCGAGACCATCCTGGCCA 

ACACAATGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGGCATG 

GTGC 

>Sequence 93 

TGGGAGTATGAGCTATTAGTACTCCAGGGCGAATTTGAGCTCCACCGCCG 

TGGCGGCCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTCAGTTCTGGGATACATG 

TGCAGAACGTGCAGGTTTATTACATAGGTATACATGTGTGGGAAGGGGAG 

GCAAAACCATGTAGAGTTGTGCAGGCAATTGTCAGGGCTTTAGCTTTGAC 

TCTGAGTGAGATGGAAAGCTACTGGTAAGTTCTGAACAGAGGAGTGGCGT 

GATTTTTTTTTTATTATCTTTTCAGTTCTGGGATACATGTGCAGAACGTG 

CAGGTTTATTACATAGGTATACATGTGCCATGGGGGTTTGCTGAGAATGA 

TGGTTTTCAGTTTTATCCACGTCCCTGCAAAGTTCTTTGTTTTTTTATAA 

GAGCAGTAATTTCCATTCATCCCGCGTACCTGCCCGGGCGGTCCGCTTTA 

GAATTTAGGGGATTCCCCCGGTTGTTAGAAATTGGTTTCCAACTTT 

>Sequence 94 

AGGTACATCAGACAAGGTTCTCTAGTGTCAAGTGTAATAAAATAATTTTA 

AAGACTGAAGATCCCTAGCAATGAGCAAACTGAAGCTACAAGAGATTATG 

TGACTTAATGTTACATGATAAATTAATTAATTTAACCAATATCTATTGAG 

TTACCATTAATATTTATTACAGTCCTTGCTTTATAATCCACAGATCTTTC 

TACTTTACTACTCAGCCCTACATAGCTGATAAAGCAATGGGTGGGGATAC 

TCAGAATCCCTCATGTTGCAGCCATTAATTTACTGTTGCTTGTCTCCAAA 

CCTACTCTTCTATTTACTATTGTCTGTGATGCTGGGGCTAGGACTGATCA 

GATCACATCTCTTCTTTGCCAGTGAATTCTGTGAGGTTTCTGCCAAGATG 

AAGGTACTGGAAAGAGCCATCAAGGTCGGAAGAAGAGAA 

>Sequence 95 

AGGTACATGCCATGAAGGACATATACAAGGTAATGGAACCACCCAATAAA 
AAGTAGTCTTACTATCCTTTTGTTTTGGGCATACAAAAGCAGATTAAGGA 
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TAATCGTCTTGTTCATTTATTTATCTATATACTTATTTATATTCTGTCTC 

TAGGACTGAAAAAGCCAAAAGATCAGGGACCTAGTTTTGTTTCTTGCTCT 

TTCTCAAGCATGAGGACACTGCCTGGCACATAGAGGGCTCACAGTAAATA 

TTTCCTCAATACATTTGTTGATTAAGTGAAGGTGATAGAAACTGACAGGG 

ACCTTGAACAAGATTAGAGTATTTTATCTGTATCTATATTGCATTTGTTT 

TTGAAATTCTATCCTTATTTGAGCTAATACAATTTTAACAGAAGACATTT 

TTTATGTGGAGAAGCTATAGGAAATAAAACCTCATAATGTTGTAACTCAT 

GAGAGCTAGGATACATGTTTGAACAAATATTCTTGGTTTGTCTTTATTTC 

TAGATATGACATTTGCTTTCTTTTTTACAATTCACCTAAAGGCTGCTTAT 

TTTTAAATGTGTATTTAAAACTTCAAAGTTGCGAGACTATCTTTTAGAAT 

AATTAGCTATAAAGAATCAAGGACTTTCAGTGATCTAATTTCAACGGTCT 

TTTTTTTCTTCAAAATTTAAGAGTTGGCTGGGCTGCTGAAACACAGTTTA 

ATTTTAAAAATAGCCAAGTATATCCGATAACCTTATCTGAATTTGAAGAG 

ATAAAAGGTTATATTGGCATATGGTACGCTTGAAGCTTAACATTTATTCG 

AAAAAGGTAAGGGATGAATCCCTAAAAAAT 

>Sequence 96 

AGGTACATCATGTAGAGAGGCAGACTCGTCGCTGACAAAAGGGCTGACCC 

CTGGAAAACCAGCACAGAGCCAGCTCTTCTGTCTGAATCCACTCTCTCCA 

AAACATAACATAAGTCATGGAAAGAAATGAGTCTCAAGAAATGAGACTCT 

TACCGTGATGAGAGGGGGACATTGAAAAGCTACTTTAGTGATTAGGGAGA 

GAAGTCCCCTTTTGCATCCCAAATCAAGCAGAGGACTGGTAGTCCAAATA 

TAATTTTGGAATAACCTGAGTCACCTGGGCCTTGAGGAATCCTGGCCTCT 

TAGTCCACATTTGCAGAAATATCAGGAGGTCAATCAGGAAGCTGTTTAGG 

CATCTCAACACAGGGTCAAAAAGCTCCTAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 97 

AGGTACATGCCACCATGCCTAGCTAAGTTTTGTATTTTTAGCAGAGACAG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTTAGGTGAT 

CCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTACGGTGTGAGCCACTGC 

GCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAGAGTTGAGATTTCAGT 

GACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTATATGATACATTTGCA 

TTTTAGAAAACTGATCTAAGCTTCAATGTGAAGAACAGATTGAAATGGAA 

GGGGGAGAAGACTAGAAGCAGAAACATTACT 

>Sequence 98 

AGGTACAGTTTTTCAGTTTAGTTCTCTTAGACTTAAATTGTCCAACATCT 

GGAGAGCAGAGAGAGGCACTCACACATTTATACACATTCCTTTTGAGTGG 

ATTGAAGGGAAGGTGGGCAGCCATTGCTTTGGGGGTCATCTTCCAGACAG 

CTGCCTGCTAGGGAGCCCTTTGCATTCGGCGATGCTGCTGCTGTTCATTG 

TCTGGCCATGGGAGTAACAATTTTGGACATCATTGATGATGTCTGGAATT 

CTTTGGTGTCTAAGTGCATGGTAGTTTTTTTTTCTTTGTGTTAGGCTGGT 

TTCAAAAATGGACTGTCACCATATTTTGTTGCTAGCACTTAACAGTGAGC 

TTTTAAGAGCCCTCTATGTCTTGAATTTTGGGCTCCATAGCCCACTTGTC 

CCAAAGTGAGTCATTTCTTTGAAAGAAAAATAAAAGGAGGAGGATTTTGC 

TTTGGTTTCTATTTCTGTTTTCATCTTGCTGCTTCAGCTTTTGCTGTAAC 

AAAGGTTTATGTAAAGCACTCACAAAAATGCCCTATGGTCTTGCACAACA 

TTTAATAGGCTCCTATAAGACCTAGTAATTATATGTGTGCCCAGTCTCAG 

AGTTTTTTAAAGACCTGTTTCCCTTGCTTATTACTTTTAAAGAAATATTC 

CTAGTTATCTTGCCAAAAAAAAATGACTGTGTGCATTTTAGAATTCAAAT 

TATATCCCCAATTGACGTGTTTACACCCTGACTTTGTTATAGAAGCCCTC 

GTTTCTTGAGATCGAAAATGCCTTCACATGACTTATCATAGAGCGGTTGT 

CCCATGCACCGCAACAGATATGATCGTTGCCGTGCTGCCTTC 

>Sequence 99 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 
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TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGGT 
TTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATATCTGTA 
ATGGTTTA 
>Sequence 100 

AGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAGCAGTTT 

AGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAACCACAAC 

CTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAAGAAAAT 

AATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAAGGATCT 

GAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCTTCCAAA 

ATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAGAAGTTT 

GATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGTGGCCACGTGGAAAAGTC 

GAAGGATGCGCTGTCGAATCTCCTTTGTCTTCACTCCATAGACAATTGGG 

TTGAGCACAGGAGGAACCAGCAGATAGATATTGGCCAAGATGACGGGCAG 

CGGAGAGTCACGCCGCTTGCTAAAGCGATGCACCATGGACAATCCT 

>Sequence 101 

AGGTACTAAAGCCCATTCTTGCTGAAAATCTAGGATGACAAACAACTCAC 

AGGGCAAAACCCATGTGGTTAGGTGGGTGTTTGTTTTGATGCGAAGCCTC 

CAGTTTTGTTCCTGTCTAGGCCTGTCCCACAGTCATCTGACATTCCTGCA 

AAAACTTGTCTTTATTTTGGATGGACACACAAGCAATGGAATTGGCACTG 

AAATTTCAGCTTATGGTGCAGGGTATGTTAGGATACAATTTCCCCCTGAA 

GTAAATACTGAAACACTGACATGTGGGTTTGTTTTACTTTTTTACTTCTA 

AAAATTTGCAAACGGGCACGGCGGCTCATGCCTGTAATCCCACTAGTTTG 

GGAGGCCCAGGCC 

>Sequence 102 

CCGGCCAGGTCCATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTCACCAC 

ACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCA 

CCAACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCC 

TCCAATTTGGACCCCAGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCT 

GAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATCC 

ATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCAACAAGCAGCTCCAGC 

ACCCAACACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATATTCCCA 

GGACAAAGCCCAGCCAGGCCCCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATA 

TTGAGGATGCGCTCAACCAACTTTTCCGAAACACCCACATCAAAAAGTAT 

TTTTCG 

>Sequence 103 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACAGTAGTAAGCCTCATTACTCAGTTGTGAGG 

GGGAAGGTAGACTCTTTCCAGACCTTTGATAAAGGGGCTGCTCAAAAAAG 

CCACGACCTTGGGCCTCTGCTAAAACCATGGCTTTAAGTAAGGAGGGAGC 

AGATATATAAAAAACCTTATCCCTCTTTCTAATCTCTTATGTCCTGTGAG 

TGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGAAGTCAACCGGAAAGGAACTTGG 

ATGATGGCAGCCTTTACAGATACAAGTAAAGAAGGTAATTGGCCCAATTT 

GTGTGAAAAAAGAGAATAATTCTAATCCAAACCGCCTGTCTCTGGAAATA 

AGAAAAGCTCTGGAGGGTCTCCAAAGTTACCAGAGGAAGGCCTGAATTTT 

ATGGGTGATTGATAAATATTTCCAAGCTTATGAAGAAAAAAATATCATTA 

GTCTTTCCATGGTAGAAAAG 

>Sequence 104 

CCGGGCAGGTACTATATGGACACCAACATGGAGCAGAAAATGAGGGCAGC 

AGTGTCCAATCTCATTCCAGGTGAGAAGTTGCACAGTGTCCAATAGGTGC 

ATACATCTCCTTAGTAAGTAGTTGTGATTAACAATGAAATAGAAATGAAA 

AATATATTTTTTTATTTATGTGTATTATATTTTTCAAGCAGCTAATAAGT 

TGGTAGGACATAATATTTAATTCGTTGGGGACCTAATTATTTATAAATTG 

AATGGTTAGATATTTCTTTTGGCCTAAGCCACCATGAAAAAATCACTGAG 

GCGCTAAGGGAAACATGAACTAAGAAGCCCTTCTGAGTCTCTGTTTTCTC 

AACTGTAAGATGAAGAAACCTGCTCCACCTTCCTCTTGCGATTGTTGAAC 

GGCAGTTGAGATACTGCGCAGAATGGACCTTATTGATGGCCTACCCAACA 

TCCATTCTCTACTCCCTTTAT 
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>Sequence 105 

AGGTACTCCCTTTCCCTGACTCAGCCTTTTATTGATGAAGGCAGGGATGG 

GATGGGGAGAGCTCACCTGGCAAAGACTCCACACAGGTGTGCAGCACACC 

CTGATGGGGCCAGAAAATGTCACTGTGAGCCCTAGGGGTGAAAGACACAG 

TGATGGGCTGCTGGGCAACTACCAAGTGTAGAGATCCTGAGTGCCCAGAG 

AGTTACCAACCACTTCCCTTCCCTGTGCAGATCAGTGGAGGCAGATACAT 

ACACAAAATGGGAAGGGGAAAGAAAACGGCTTTTAGATCTCCCCACCATA 

GAGACTATAAGATTATTCCAGAATGGCCACAATTTTTTCACTGCCCACTC 

TGGGCCCAACAGTGTTCATACACTACCGTCATTCTTAATAAAGGGTACTT 

AATTCCATTTTATGAAGAGGACATTTAGGCTCAACTTGGC 

>Sequence 106 

AGTAGACCCTATATGACACACTATCNGGCGAATTGGATTGCCACCGCGGT 

CGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTTCTTGGGGAATGGCTGCAGGGACCCCT 

GGCTATTACATTTGCATGTTTCTCCTTGTTGGTCAGTAGCGAACTGTAGG 

GAGCATCCTCATCATAGGCTTGCGGGCAAAGATGATCTTGTTATAGTTTT 

CAGTTGGACAGTCTCTGGAATCCGCCTGTAAGTGTGTGGGTTCTGGGATC 

ATGGTAGGAGCCATGGCCAATACCGAATAAGCGCCCCACATTGATAACGT 

GGATTCTGACAGCGTGTCCCTGAACACAGCTNTGCCAGAAGACTTGGAAG 

ACTTCCTCCTTTTCGGCTGAATGACGCTGGAAGGTTTATTCTGCCTTGAT 

GCCCAGGGTCTTTCCTCGAGGGCACGCATGCATTCCAGTTCTCTAGTTTT 

GCTTTTCTCAATGAGTCTTTTCACTGTCTGAGAGGTATAGGTGACATAGG 

CCCGGCCAGGGTCATGTTTTTTAAGTAGCTTTCGGGGAAAGTCAGTGTTT 

TCTGTGAAGTCCTCTTCTTTCTTCAATCCTCTTGCATCCATCTTCTTTTT 

AATATTTACTGAATTTTTTAACATCACAAGGTTCAAAATCCCTGATGAAA 

CTTCCTTCAAGGGATGGCCCGGGCAGCGGCTTACGCCTTGTTATCCCAAC 

GCTTTTGAAAGGCGGAAAACGGAGGATTCTTTTAGCCCCAGAATTTTAAA 

CCATCTTGGCAATTTGGGAAGCACGCTTATTTTTGGTAATTGGAATCCCA 

AAATCAGGTGTTTATAGGCGTGTTTTCTTTTAGGCTCTTTTTTT 

>Sequence 107 

CCGGGCAGGTACCATGGATGGAAGTGGGGCTTTGGCAAAGGCCCTAGCAT 

ATAGGCCTGGCACTGTGGACTCGGTGTTGTCTAGCAGAGAGGCCTTGAGG 

AAGTGGCCCAGCAGTGTGCTTGCGTTTCAAGATATCTATCACCCAAAAGA 

CTTCGAGATAGACAAGCTTTGTTCCCTGCCAAAGTGACAAATGTCAGCTT 

GCTGGAAAAGTTTGAACGAAGTGAGAGTGGTGGGAAGATTATGACCCCTG 

AAAGCTTATCATATCCAAGTTGTCTGAAACACGACAGTGAGATGAAGCCC 

CAAACATCTCCAGCTTGCCAGGA 

>Sequence 108 

AGGTACGTATGTTGAAAGAGGTAAATAAATGTATGAAAATATAAAGCATT 

CAGAAGACAATTGTCCATAAAAAAGAACCAAGTGGGTATCCTGGAAATTC 

AAAATACAATGTCTGAAGTTGAGAATTAGATTTGTTACAAACCAGATGGC 

ACACGTCAGAAATCTGAATGAGAAAACTCAGAAGCAAGTTAACAGAAAAT 

ATCCAAACTGAATCACAGAAGAAGACTAAAAGAGAGCATGGGAGTTATGT 

GAGACACAGACAAAAGTTCCAACATCGATGAAATTGGAATCCTGGAAGAA 

GAGAGAGGGGAAGGGCAAGAGAAATATTTAAAGAAAAAAGTAATTGAGAA 

TTTTCCAGATCTGATGAGAAACTTTAAATCACTGAATCAAAAAGTTCACT 

AAGCCCAACAGGGTGGACACAAGTGCACACACAAACATACACACAAAACC 

CATCCAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 109 

AGGTACCTGGAAAGATGAACAGGATTGCAGCAGATAGAGACAGGTAGAAG 

GAGAGAGATTCCAAGTGGAAGGATAAAGGAGAGGGAAGAGAAGCAAAGAG 

CGCAACTTCCAAGAAGATTTTCTGGTTTCTGGCACTGGCCATAGATAGCT 

CGTGCAGAATCAAGCAAAGAGGTTTATGCTGAGATATTAATGGAATGACA 

TTTTGAGAGTCTTGAGAATGGGCACAAAAGTGGGATGTGAATTTCAGTTT 

GGGCGAAGACACTGAGGATGATGTAGATTAGATGAATCTCTCCGTTATGA 

TCCCGCTATATCCTAGTAAGTATAACCCTGGAAAGATCTTGAGATGCTTC 

CCAGCCTTGTTACAGATCCCCTGGGCCAGAACACTTCTTATGAAAAACAG 
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TCTGCTTCCTATTTTGTCGGCCCTCGATTGTTTTTTGATATCAATTAATT 
ATTGCGTTTTTTTTTCTTAGTAATAGGGGGAAATATTTTTGAGGATTACT 
ATTCGTTTTATTAT 
>Sequence 110 

AGGTACTCCAAGGCTCTAGCAAGAAATGAATTTAGGGACCTCTGCCTTTG 

ATATGTGCTTCTTCACACCCCACCCTCTCTAAAGGAAAAACACACAGACC 

ACTGAAAAGAACACTCTTAAAAAGATTCTGAAAACTAGCAGTGAAGAAAG 

TTTCAACTAGTGCTTCTCATATTCTCTAACTGTAGAATCCCTTTCCTGAG 

CATATCAGGCCCCCAAACCAATTTCAAGGGGCCTCTGAAATTTCTAAATT 

GGTTTCCAAAATAAAATTATCAAAATATTTCACAGAAAAACCCAGATTTC 

TGTCTTCTCTTGCAAAAATGTGGATGTGCAGGCAGCTGTGGGCTTGTATC 

TCC 

>Sequence ill 

AGGTACCTAGTCACTTCTAAAGCAGAAGGGAGCATTTGGCTGGGAAACCT 

AAGAATGGAATTCATAGGTTTTTTCCTGGTCATTGTGTCTGCTAGCTCAC 

AGGGAAACACACTGTATAGGTGACCATGAGAATGGCCTTCAGACTAACCA 

TCAGTAGGTATTTCTAATTGTAACTACTGATGGGAGAGTTCCAGTTGAAC 

ATCGCAGAAAGAAACCCTCACTTGACATGCACATCTTTCAAGTATCAAAA 

CACCTGTTCAGATCCCTATTGAAAGGGAGACAGGATGACTACTCATTTTG 

TGTCTGCAGGTGTTTCCCACATGTCTCCAAGGCTCACCCAATTAATCCAT 

TTTGTCAAAATCCTCAGAGGAAGTATGAGGTAGAGGAATGAGCTTGCAAT 

TGGCAGCCTGAACAACTCTATTCTCTAAGCTGGACTCTGGGTCTTGGCTT 
>Sequence 112 

GCGAGGTACCTAAATCAAATAAAGGAAACATCAACCAGACACAAATCCAG 

GAACAAGTGCAAATGCCTCACTTGTCCTGTTCAAAATGCTAATATAAGAA 

AGACAAAGCAAGAAGCAAAGAATCGTTCAAAATAAAAGGACGTGGGCCAG 

GCGTGGTGACTCATGCCCGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGC 

CGGATCACGAGGTCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCTAACATGGTGAAAC 

CCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCGGGCG 

CCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGACAGGAGAATGGCGTGAACC 

TGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAACTGAGATTGCACCACTGCACTCCAGCC 

TGGGTGACAGAATGAGACTCCGTCTCAAAAAAAT 

>Sequence 113 

TGCCCGGCCTCTCTCCAGTTTCCAGTTGGAATCCAAGGGAAGTAAGTTTA 

AGATAAAGTTACGATTTTGAAATCTTTGGATTCAGAAGAATTTGTCACCT 

TTAACACCTAGAGTTGAACGTTCATACCTGGAGAGCCTTAACATTAAGCC 

CTAGCCAGCCTCCAGCAAGTGGACATTGGTCAGGTTTGGCAGGATTCGTC 

CCCTGAAGTGGACTGAGAGCCACACCCTGGCCTGTCACCATACCCATCCC 

CTATCCTTAGTGAAGCAAAACTCCTTTGTTCCCTTCTCCTTCTCCTAGTG 

ACAGGAAATATTGGTGATCCTAAAGAATGAAAATAGCTTGTCACCTCGTG 

GCCTCAGGCCTCTTGACTTAGGCGGTTCTGTTTATCAAGTGACATCTTCC 

CGAGGCTCCTGAAGTGGCAGATGAAGGAGACTAGTTAACCCTGCCTGAGG 

GAAAGC 

>Sequence 1 14 

CCGGGCAGGTACATGTGTGCTTTTTTGCATGTGTATTACATGCCAAGGGC 

TTTATATATGTTATGTCTGATCCTTCTGACACCACCACGAAGTAATATTA 

ATTGTCCCCATTTTATAAATAAGCAAACTGATGCCCAAAAGATTCATTCA 

AGCAAGGCTGTGCAACTAGTAAATGGCAGGACCAACTTTGGCCTGATGTT 

CTTTTCACCGCACCACGCTACCTCTTTCAGATGTCCAAGATGGAGCCACA 

TAGCTTGGTTATGGGGTTCCATTAGTCTGCCCTCTTATCTTATTTCAGCA 

CCTACCCTGTGGCCATGAACCATTGATTCATAATTTTCCTGTAN 

>Sequence 115 

GGTGGTCAANTTCANACTGCAGGCGTCTCGNAGCTCCACCGTGGTGAAGG 
CCGCCGACTGAAGCGGNTNGGAATTTTCTGATGAACAGGACACATATTCG 
TGGCTGGGATGAAACGAGGNNGCAGATGTGAATAGACCATATCAGAAAGA 
ACCTTGAGGCAAGGCCAAGGAACTTGAGCTTCATGCTCTAAGCAGTCCCC 
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ACTGAGGGCTTGCACCCTCCAGAGTGATGGGGCAAGATTATAGCTGGCAT 

GCTCAGAACCGTGCATGAGCGAATGAACCTCTGAATGCACATACATATGA 

GCATGCACATTAGCAGGAGAAAAAGGTGCAGGACCACAGCTGAAAGTAAC 

GGNGAAGCACAGAGGAATTTAAGCAGGAGGGTGCCATTGTTAGCTTTGTG 

TTTAAAAAGCCCTTTCTAGTTATAGTATGGAACATGGGCTGGGTAAGGCA 

GGGAGATTGGGAAAAGGCAGGAAGTGGGAATGGGAGACAGGGAGAAAAGT 

TTAGGAAGTGGTGATAGTCAAGGCAAGAGGTGATGAGGCCTGAACCAGGA 

AAGAGATAGAGGAGTAAGAGGGAGAGATGGATATTTTGGGGACTAAAGCT 

ACTATTGCTTGGGGGGTCAACTGTTGTGGGGGTGAAAGGAAGGAGGTGGC 

CGGGTGAACTATGGTGTCTGGATTGAACACCTAGGCAGACGTTGGGGCTA 

TTACAAGAAGAGTTTTGGTTAAAGCAATGTAACTTTGAAAAACTTGGAGG 

AATACCGTTACTTCCTTCAAAATACCTGCCCCCGGGCCGGTCTAAAACTA 

GGGAA 

>Sequence 1 16 

GGGGCGTAATCGAGCCATTGATGTATCCGGGCGAATTTAGCTGCAACGCC 

GTGGCGGCCGCTTATTCAATTTCTAACAGGGATTTACACATTCTTANGCT 

ATCTTGACAGAACATGGGAAAAGGCAGTAATAGACTTGTATATCTAGGAT 

ACAATAAAGATGTAAAATCTACCCTTATGTCTTTTCTAGTAGCTCATATA 

TTCCGCATTTGAAATGTGGTGATGATATAGTCACTTATTCAAAAAACACA 

GGAGTGCCTACTGTGTGCTTGGTATGATGCCTGGTGCAGAAGTTGCAAAG 

TGTATATTCi^^GGAGACAGCCAAGCCAAGCAGGGCTGGGACACAAATG^G 

TCCTGAATTGCTGTGAGGTCCCAAGGATGAAATGCCTACCTGTTCTTTGC 

AGAATCAGGAAGGCTTTGCAGAAGAGGTGGTCTCAGAGCTTGGAGTACCT 

>Sequence 117 

CCGGGCAGGTACTATGAATGTTCTAAGGCCCTTCCAAACCTGTAAATTCT 

ATGATTCAATGAATTACAGAATATATTCAAAGAATTATAGAACAGAACAT 

ATATTCCACGTTCATGTGCTCTACCAGAACACATTTATTTGCTCTATTCA 

ATTCAACAAATATTTAGGTCCGGCATGGTAGCTCACGCCTGTAATCCCAG 

CATTTTGGGAGGCTGAGGCGGGTGGCTCACTTGAGGTCAGGAGTTCTAGA 

CCAGCCTGGGCAACATGGCAAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAAT 

CAGTTGGGCATGGTGGCACGCACCTGTAATCCCAGCTACTCTGGAAGCTG 

AGGCAAGAGAATGGCTTGAACTTGGGAGGCACAAAGTTGGCAGGAGCCAA 

AAATGGACCACTGCACTTCACATGTGGTGACAGAATTG 

>Sequence 118 

AGGTACCTGGTGTTGATTAGCCTGTGTGAGAAAGATAAGGAGAGCTGGTA 

ATTATAATTGAGCATGTGCCATATGCCAGGCGTTATGTTAACTGCTTTAC 

ATGGATTACCTCTTTAATCCTTATAATCCTCATAGTGCTATTATTATGAA 

TATTTAACAGCTGAGGAAACATAGGCCTACAAAGGTTAAGTAGCTTGCTT 

AAAATCATTCAAAAGTGATGTGGTCAGAATTAAATTCTAAGCCTGTCAGT 

TCTCAGAGCACATGTTATATAAACTCTCTCTGTTATACTGTCTGCAAGAT 

AGGCAGCTTTTAATATTTGAAGGCTGTCAATAAAGATTATATGAGAGTAG 

TTCCAG 

>Sequence 119 

AGGTACATGAACTTGAATGGAAATAAAAAGGTTAAAAGCAAGTAAGTGGT 

GCTAACAACAACAAAAAGGAACAAATCTGAAGAAGTGGGAACGTGATGAA 

CAAACCCCAGCCCCCTGAGCCTCGGGGACAGCACAGATGCGTGTGTATTG 

CAGCACAGAGGGGCAGGGACTAAGGACAGAAGATGCATTTGAAGACATGG 

TCTAAAACTTCCCAAATTTGGTGAAAGACAAATTTATAGATTCAAGATGC 

CAAAGTGCAATAAATGCAAAGAAAATCACACCGAGGCACCTACGTGCAAA 

CTGCTAAAAACCAAATCTTTAGATTGTTAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAT 

AAATTAAAAAAAGAGTCAACCCATAATTCTAGATATCCAGCAAAATACCC 

TTCAAGAATAAAGGCAAAATATAAATCTTAGAGAAA 

>Sequence 120 

CCGGGCAGGTACTGTTCATTCAATTTTTCTGAATATTTGAAAAATTTTAA 

CATAAAATCTTGAGAAAAAGTAAACTGTAGATGCTAATAGCATACAAAGT 

GCAGTCAGTGTGGAGAACAGAAGAGAAAGATGAATTCCAATGAAGAGATT 
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CAGCAGGTTTGTGGAGGAGATGGGATTGAGCAGAAACTTAACAGATTGGG 

CCTTTTAGGTGGAGGAGACAATATAGGAAAGGCACAAACCTGGGGAAATG 

CACAATGTATGCTGACCAAGAAGTGGTCTGGCGGGTAGAGTAAGGCTGGA 

AGAGACTCTGGGAGAGGAACATGAGAGGTCCCAGGGCTCTGAACCAGGGC 

AACCAACAGAAAAGGAAGGGACAGACTGGGCTGGGAATCATGAAGAGCTG 

GGTGTTGGTTGGAGACACAACCCTTGTTCAAGTTTGAGTGGAAAGGGACA 

CTCCATGTGGAGACAGTGGGGACACCAGAGT 

>Sequence 121 

AGGTACGCGGGGATTTTTTGAAAACAAAGCGATATTATTTTGACATCCTT 

AAAATAGTTAGCATTTGCCTTCTATGTATTTGTGAATGAGATCTCAAAAT 

ATAATACTTTTCATAAGAAAGGTCGCAGAAATAATATATGTCAGCATTTT 

AAGAAGGGGTATGATTCGTTTTCTATAATGCTAATCAAGTAAAATGAGAG 

TCTCAGTGAAGTGGCACATAATAAAAATCTTAAAATTTTTCATATCCTTT 

TATCACAGTAAGACAAATGTTTGTTAAGAAGGAAAGAAACTAAGAAAGTA 

TTTGAGGTCCTAAGTGAGCCCAAGGCACAAGGCAAATGCAAAAAATCCTC 

AAGTCTTTGTATCTTCGATCACCCCCATTATGTTGCAGTAATTAAGGGTG 

AAACAAAAAGAAGGTCATGTTTAAGTGAACCTAAAATTCTGTTAACGGCC 

GCTCTTAAACG 

>Sequence 122 

CCGGGCAGGTACAGACAGGGAAGGACTTGCTGTTGGCCATCTTTGGAGAT 

TGCTGACCCTGGTTTGCAGATTCTTCTTAGGAACTGTGATCTTTGTGGTT 

GGGGAGTCATATGATCTGATTCTTTAACCTGCTGAACCTTGAGAAGCTAA 

GAGCAGCAAAGAAGGGGCCAGAAGTAGAGAAAGAAAGAAAATTAGAGAGG 

CACAGAGGAAAGGATAAAAGGGGAATGAAGTCAGAGAAGTGGAGTCTCAG 

GAACCATGGATATGCAACTTTGTTTACAACGAACTTTCTGCTGCCTTTCT 

AATCTTCAAATTAAAATTTATTTTGGCCACCTTATTCCCAAGGGGCATAG 

CAGATCTGGTTCCTGACCAGTTCACCTTATTGGACCAATAAATCTCATGT 

GTCACATGATCCACTGACTGTTTCTCTTGTGACTTTGTCCTGGTCTTGGT 

CATTTTCCTAATGAGAT 

>Sequence 123 

TGACCTAAGTGTATATTTATCCAAACATCTAATTTATTCCAGCTTTAGAT 

CTTCTCGCATCTGAGTTATTAAAATACACATTTAATTTACAATACCTACT 

AGTATTTATCAAAAATTTACTGAAATTATTCATGGTATTTGGGGGGAAAC 

ACTATCTAAAAAGGACCCATGATTGATTATTTGTTTATTTATTTATTTAG 

TGCACTTGATTTTGCAGATGAGTCTGGAAGTGTTAGTTGCAAAGATATGC 

ATTTACTTCTCTGGCTACAAAAAAGAATAGAATTGCACAAAGCATAGCAT 

TGTGAAAAAGAAGAGGCGATGACCCCTACACCGACCAAAGTCCCGTGCTC 

CACTGCCCAGTGCCTATGTCCCACCACTGTCGCTGCCACCCTGCCCGAGA 

GAAAAGCTGAAGGGGATGCTAAAGGAGATAAACCAAGGTTTAGTAAGGAC 

TGCATAGT 

>Sequence 124 

CCGGGCAGGTACTCCAACCCAAGCAACAGAGCAAGACCCTGTCTCAAAAC 

AAAACAAAACAAAACAAACAAAAAAAAATGAGGTAGGCATGTTTTATTCC 

CATCTTACAGATGAGGAGACTGAGGCAATAATAATTCAATGGCTTATCTA 

AAGTCACAAAGCTAGTAAGGAGCAAATCCAGTTCTGTCTGCTTCCAACCC 

ACCTTGTCCCACTTGCTTCTTTATTGGAGAAGGGGCAGATATTTACTCTG 

CAGTCCAGGGAGCATGGAGAGTCAAGTAGAGAATCAAAGTCAGCAAAGCT 

GAACACCACTGAGAGACTGAGAGGAATGACAGATGACAAGAGACAGGGTT 

GGGAATTAGTCCATTAGGAGCCAGCCCTTAACAGCACTGTGGAGCTGGGT 

TGGGAGAGGGTGAGGAGCCAGGCCAGGAAGAGCAGAGGAACAGCAAGTGA 

AGGAAAACATGACATCACAAACCCCTG 

>Sequence 125 

CCGGGCAGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTCACCAC 
ACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCA 
CCAACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGTTCTCC 
TCCAATTTGGACCCCAGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCT 
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GAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATCC 

ATGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCAACAAGCAGCTCCAGC 

ACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATATTCCCA 

GGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATA 

TTGAGGATGCGCTCAACCAACTCTTCCGAAACAGCAGCATCAAGAGTTAT 

TTTTCTGACTGTCAAGTTTCAACATTCAGGTCTGTCCCCAACAAGCACCA 

CACCGGGGTGGACTTCCTGTGTAACTTCTCGCCACTGGCTCGGAGAGTAG 

ACCGAGTTGCCATCTATGAGGAATTTCTTGCGATGACCCCGGAATGGTAC 

CTCGGGCG 

>Sequence 126 

AGGTACCTGGATTTGAAAACATTACCTGAGAGAAAGGTGAATTATTGGGG 

TTCAGGTCAATTCTGGGCAGGATCTCATCAGAGTCAGAATGTGGTCACAA 

AGTCCTTCATAGTGGACAGAGGAAAACTAGGAATGTGGTTGATGAGATGA 

GGGGAAAAAAAAGAATAGTGACATGAAAGAAAATCTTTGCCTAAATAACA 

ACTTTATATAAAGCTAGCTTTGTGCCTCAGAAGGGAGAATTTCCTGTCTG 

CTTCCCTTCTGCCAGCTGCCAGCATTCACACAGTTGGTATTGATGGTTAG 

GTTTCTGTGGGCTAATCTGGGATTGTAATTGCCATTTATAATTCCAATTC 

CAGAGGGAAAN 

>Sequence 127 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTCTTGAAGGAATCCCTTATTTGCACGTCTCCC 

GTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCA 

ACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATT 

GGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATT 

TTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCT 

TAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCAC 

TGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAAGAGAAAGGAGCCCT 

GTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTTTTTGCCCCTGAATGTGGTCGAT 

GCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAATCATCAATGCGTTGAAACAAACTTGG 

CATGT 

>Sequence 128 

GCACGATGGGTAATACGACTACAGGGCGAATTGTAGCTCCACCGCCGTGG 

CGGCCGAGGTACGCGTTTAATCTATACATTTCCACTTTTTGTAAAATCCC 

ATAATTTTTCTATAGGGAACAACAGATCTGTCATATACTAGCTTATGCTT 

TTCTTATTCTAAGTGGATTTTACAGTTTAGAAAATTCCAAGTAATCTTGA 

CACATCATTATTACCCAAACAATTACTTCCAAGTCATTGTTTAAATAGAT 

GAAACCCATTACAACAGAGGTCTCAGACCTTCTTGCCTCAGGGGCCAGAG 

AGATGACATAACTGAAATAGCTCAGCTTTAGCCAGCAATTGCTTAATGGA 

AATGTGGGATCTTTGTTGCTAGCTCTGATTTAAAAAAGACAGAAAGAAAG 

AAAGCCAGGTAGGGCATGGTGGCTCATGCCTGTATTCCCAGCACTTTGGA 

AACACTTTTGGAAGGCCAAGGCGGGCAGATCACCTGTGGTCAGGAGTTCG 

AGACCAG 

>Sequence 129 

CCGGGCAGGTACAGCCACTATTGTGCGTCCTTTCAAGGGACATCAGGGCA 

GCAGCACAGCTTACCCTGGGGTCCCCCTGGGCACCCCAGCATAAGCAGTG 

ATGTGCTAGACAGCCACCAAAACCAAAGTATAACTACAAAACCTTGTTCC 

AAAGGGTTCTGGGGGAGATTCAGGGGGAAAAGTTACATATTCTTAAAATT 

TTGATCACTGGTGGATGCACTCAAAATCCTGCTCCTCTCTGGGAGCGATT 

TTCATGCTGTTCCTGAAAGCTCAGAAAGAATAGGAAAATTTTATGTTCAG 

TGATAGATGGGCTAGACAATGGGAAACCTGCACTGAACCAGACACAAAGG 

ACCTAGCAGAGGTGACGCCTGCCAGGGCTGTGCACCTGTGTTTTCTTAAC 

ATCTGCTGGGACCCCATTAGTAAGTTTCTATGAAAATGAATTAGACTGTG 

TGCCTTTTGGTCTTGCGGGTCAA 

>Sequence 130 

AGGTACCACATGATCATTCAAACACTCAAGCTTGTTTCTGTTGAAGAGGA 

GAGTCAGAAAAAGTAGAGCCTAAAAAGTCCCCAAACCAGTTAAGTCACAC 

TGAGGCCAGAACTGTCATATAGTATACACACTCCAGGGACAAGAAATTCC 
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GAGGGCTCAAACAGAAGACTCCTCAGAGTGGCTCAGCATGGTCTGTGATA 

AACAGACAGAAACACTATGAGGAAGTGCTCTTCACACTACACTCAGAGGT 

TTTCCCTCCCACTTACACATGATTGTTGCCATCTCAGACTTTTCATAGTA 

AGTTTTTTTGTTTCGTTTTGTTTTGTTTTTGAGACGGATTCTCACTCTGT 

CCCCCAGCTGGAGTGCAGTGGCGGTGATCTCAAAAAAAAAAAAAAAAATA 

GCCGGAAGT 

>Sequence 131 

AGGTACATATACTTGAGGCATGAATTTAAAGGAAAAGTCAGCCCATGGTT 

TGGTGCAATTCCATTTTCTACTGTTAAATAACCAAGTTCTTTTTTTTCTT 

TATCATCTTCGACAGGGTCATCAGACCTTTTTTTTTTTCAGAACCTGAAG 

TGGGACATGGGGAGTGAACTCGATCTTGCTCTTTTGCAAATTCAACGACT 

AAAGTATGACCTAAAAGTTTCAGTTGATGGAGTCTTGTCAATGCCTTTAT 

AGCTGCTTTTCATNTAGGGAATGTGGCAAAAGCTGTATGTTTTCAGTCGC 

CCCTTATCTGACAGGACCCGCACAGACTGAGCCCCGAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 132 

GCCAGGATTCAAACCAGGGAGTCTGCTCCAGCACTCCGGCTCTTAACCTC 

AACCGTCTGCCTCTCCACAAACACCAGGATCAACCACCTAGACCAAAAAA 

ACAGTCTCACAAACCATCAAACATTGCACTTGGTGGCTCAGGACCTTAGC 

TTCGTCTTAAAGGTCCCTGTTATGCTTTTTCTGAGTGCCCCAGTGTGGAG 

TGGTCTTCGTGTTTGTGAGTGCAGGGGTCAGGGGTTGTGTCTTTTCTTCT 

TGTCCCCTTCCAAGAGGTGACATGTATC 

>Sequence 133 

CCGGGCAGGTACAGGTGGTAACTGCAGGGGTGATTAAAATGTCTAAGCTG 

TCTAAAAGCAGGAAAAGCAAATAGATTTCATCTCTTATGTTAACACCAAT 

GAGAAAGTAGTGAGTATGAGTTGAGTATGATTCTTCTGTGGGCTGGAAGG 

AAAGAGCTTGCTGGGGGTCTCTGCTTCTTGGTCAGGAAGAATGGCCTCAA 

CTTCACTTAGCTATCCCTGTTTGAAAATAAGTTCTTTCCTCTGTAGATGT 

TTTCCTTGTTAATTTCTGTGCATGCCTTTAGGACCTCTGCCATTTCTTTC 

CTGTCCGCTTTTCACTTTTTTCTTACTGTTGAAGAACCTATCTCTGCCAG 

ACTTCTTTATTTCCAATTGGTTGATTTCTACTGCCTTGCTCCATTTGA 

>Sequence 134 

CCGGGCAGGTACCTATAGCACAAGCTGATGATAGCTGGCAACTGAACATT 

TGGCTTCAATGTCAGAGTAATAGAGTGTGGCAAACTGCAGAGCTCATGCT 

CCGCCTAAAAGGGGCAGCTGCTGCTCAGCTCCTGCCAATTACCACCATGC 

CGGAAATTGGGCCTAGGGGTGCTTCAGCTCCTCCTGTTTTTACCCAGAAG 

CTAGGGAAATCTGGGTTTTTTATGTGGAAATTGGTCCTAATTTTTTTAAA 

ATGTTAAGCATTCCCACTTCTTGAAAAAAAAAAGGCAAAAATCACCCGGT 

GTTGGGCCCTAAAATAAAAACTATTTTGCTTGGCCCCAAAATGCAAAGCC 

TTGATTTTGGCTCCTTGTTTTTCAACCCCCCTTGGCACCAAGAAATTTTT 

GGTTCCATTATCTTCTACTTTGGTGGTGACCCTTCGGCCCCGCTTCTAGA 

AACTAGTTGGAATCCC 

>Sequence 135 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGTAGACTTGTTTGGTATCGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAAGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTACTTATGCTACTTTTACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTCN 

>Sequence 136 

CCGGGCAGTTACACTGATTTATTCTCAGGAGCAATTTAACTCTCAGTTCA 
TATTTGGGAGAAAGAGATTCCATAATATGCCAAACCAAAAATGAAGTTAT 
TGTTTAAATGTGATCATGTCCATAATTTATCTCCCTGGGATCCCTTATGG 
TTGGTTTCTATCTGCACCTGACCAAAGTGTTCTATCATAGGATTCAAGGG 
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ATTTATGGGCTGGGCACAGGGGGTTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGG 

AAGGCCGAGGCAGGCAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAATACCAGACTG 

ACCAACATGGAGAAACCCCCTCTCCACTAAAAGTATAAAATTAGCTTGGC 

ATGGTGGCGGGCACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAAATCTGCT 

CTTTAATTCTAGAAGTAACATCAATAATTTTTTTAGATAAGTAGATGAAC 

AGATTTATATTCATCTCAATTTT 

>Sequence 137 

AGGTACCGCATGCTGGATATGGACAGCAGCCTTAGTTCAGAAACATACTC 

CAAGCAAATCATAGAGAATGTCACCTCCTTTAAGCTTCCATTTCTTTATA 

AGAAAAAAAAAACATTTTGTAGGGTTACATAAGAAGGCAATAAAATAATA 

AAGAGAAAGCATAGAGCCTGGCATATACTACATGTTCAATATGGGACAGA 

ATGTAAGCAGGAGCAATAACAAAAGTGGTAGAAATTTGGATAAGTCAAAG 

AATAAGATGTGGAAACTCGGGAAAGGGAGCGATTAATTCTGACCTAGGCT 

GCACCTAGCCATTTTGGAGAAAGTGATACAAATAGAATTTTC 

>Sequence 138 

CCGGGCAGGTACCATGGATGGAAGTGGGGCTTTGGCAAAGGCCCTAGCAT 

TTATGCCTGGCACTGTGGACTCGGTGTTGTCTAGCAGAGAGGCCTTGAGG 

AAGTGGCCCAGCAGTGTGCTTGCGTTTCCAAGATATCTATCACCCAAAAG 

ACTTCGAGATAGACAAGCTTTGTTCCCTGCCAAAGTGACAAATGTCAGCT 

TGCTGGAAAAGTTTGAACGAAGTGAGAGTGGTGGGAAGATTATGACCCCT 

GAAAGCTTATCATATCCAAGTTGTCTGAAACACGACAGTGAGATGAAGCC 

CCAAACATCTCCAGCTTGCCAGGA 

>Sequence 139 

CCGGGCAGGCACTTCTTCCAAGGCAGTGGTCATTAGGGCAATGTGGTATT 

GACACAGGGAGAGACAAATAGGCCAATGGGACAGGATTGAGCATTGGGAA 

ACAGCCCACACAAATATGGAAGCTTGCTGTGTATCAGAGGTGGCCTGCAC 

ATCCTGGGAAGAGCATGGACTTTTCAATCAAATGTTCAGGAGCAGTTGGA 

TACCCACACTGGAAAAACATTAAGTTGGACCCTTAATTACCTCACATCAT 

ATACCAAAAATTCATTCTTGTCATTCTAGGGGATTGAAGACCTAACTATG 

AAAAGCATAACTATAAAGGTCACATGACTGAATATAGAAGAATATCTTAN 
>Sequence 140 

AGGTACAGTAGTTGGATGTCGAGGTTTGATTAGATTCTGGGGTTGGTTTG 

TTTGTTTTGGTGGATTGTTTTTGAGTCGACTTTACAGAGGGTTGTTTATC 

CACCAGAAGGCACATGTGCTTGCCTGTGTCTTTTTTGTTATTGTTTTGAG 

ACAGAGCCTCGCTCTGTCTTCCAGGCTGGAATGTAGTGGCACAATCTTGG 

CTCACTGCAACCTCCACCTCCCAGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTTAGCC 

CTCCAAGGTGCTTGGATTACCGGGTGTGGGCCCACCATGCCAAGTTAATT 

TTTGGATTTCCAGAAAAAAGGGGGGTTTTTGCCCTGTTGCCCAGCCTGGT 

TTTAAAATTCCACCCCCTAGGTGGACCCCCTTGCTTGGGTCCCAAAAGGG 

TTTGAAATTACGGGGGGGACCCCTTTTTTTTGGCAAATTTTTAAGGATTT 

TTTGGAAATTTTTTTCTTTTTAAGGGAAACAA 

>Sequence 141 

AGGTACCTCTGTAAAATGACCTTACACAGAATAAAAGTCTAGGCCTTATG 

AGTTTATGTGAGGTAAAAAGTTAATGTGATGCTGAGAAGTTATGTTAAAA 

GTATACTTTTATGTAAGATTTTTGCTCCCCTCCATGTTTACATAGCATTT 

CCTTACTATCCCATATTGGTTTATGAGAAAAATCTCCCTAAATTGAAGAT 

TCTTCACATCTTCCATTTGGTCTCTTTTTTTGGAGAACAGGATCTCACTC 

TGCCCCCCGGTTGGAGAGCAATGGTGCAATCATGGCTCACCTTTTATTGA 

TTAGCACTTGGAGAATGGTTTTAAGAAAAGCCTGGCTTTTGGAGTGAAGC 

AGCTTTAATTGGTATTTAGTATTAAAGTATAGTAGAGAAGCAACTTTTAT 

GGTTTCCAGACCTCTTTTTACTTCTTAAATATTTGAGGTACCTGCCCGGG 

CGGNCGCTCTAAACTAGGTGGA 

>Sequence 142 

AGGTACTTTTCCACTTTGTCTTCTTTCCTGCCACACACCCTATCCTTTCA 

GGCTGTGTTGGGATGGACAAAAGCAGTTCTGGAGTCCTAAGGAGAAGATG 

AGTGGGATATGTTTCTGTGACCTGCAGTCATTTTAAAGTTTAGCTGTTGC 




w '^ii H ~W ii-^' -r;^Uf 
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TAGCTGACTCCATGTAAGAATACCTTCCAGGAATTTGATGGCTGTGCACT 

CCGGCAGTGCAGCTGGCATGGTTATAGGGTGCTTGGCCGAAGGTTTGCAT 

TACCATTTTAACCCATTCTTCCACACATTTTGCCCACACTGGAAGACTGT 

GGGGTTATGGGCCAGAAACCCAAATTGGCTTTTTTGCAAGGTTTTTAAAA 

ATAAATCTTCTTTGTGACTCACATGTGAAAGAAACATGAGAGGGTTTTAC 

AAATTTCAGTATTTGGGAAATTTTCATTTCTTCCCCCTAGTTTGGAAACT 

GAAATTTTTTTTTTA 

>Sequence 143 

AGGTACATTCTACAAACTTTTCTTTAAGCTTCTAATTAAAGAAGAAAAAA 

AATTAGGTGAAATGCTCATAAATCAAGGGCACTGTGACCCAGTAAATCAG 

CAGGCATTAGCATGACATAATAGAAAGTGTCCCAACTCTGCATAAGTCCT 

AGCTCCATAATGAACAGCTATTTGTTCTTGGACAACTTTCTTCTCTTAGG 

CTCAATGTCTTCTTCTACCCCCGTGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGG 

CCCNNGGGGGTTTTTAACAACCCCCCAATTTTTTTTGAACATTCCCAGGT 

TTGCGCATTTTTTCAAAAACCCCACAAGATCCCCTAAATTTGGCTATAAT 

TTTATTAAAAGCCGGGGAAAAAACCTTTATTAATTTTTTACCCTCCCAAA 

AAATACCCCTTTTCCACCCTTTTAAAATTTTTTTTAAAAAAAAAGCCAAT 

TTTTTTGGGGCATTTGGGGAACATGGCCCATAAAAAACCAATTATTTTTT 

TCACATGGCCCTTAAACTGACTACAAGGGGCCCTTTTTTTGGGGGGGAAT 

AAAGTCCAAACGCCAAGGTGTTCAAAGGGGAGCCCAAGGGCCTACCCTCC 

CTAAAAAAAAACCCTTCAAAAAATCTATTAATTTTTAGGGGGCCCACCAA 

CGCTTTCCAAAGAGTGTTTTTTTTTCCCCATCATTTTAAAAAAAAAGTTT 

GCACATATGTGTGTGATAAAATAAAAACACTTTTAAACCAAAACGGGGGT 

CTCACCCGGG 

>Sequence 144 

AGGTACTACCCTCCTTGGGGGTCATTTATGAATGTGGGCAGGGATGAACG 

ATTGGGTGTTACAATCCTGGGGAGCACTGCAGGGACTCTGTGAGGGCCCC 

AGAGATGCTTAAAATGCTTTAAGTGGGGCAGTCCTACACAATGAAAAATT 

GGGCCACCCAAGTGCCCAAATCACCACACCAGAGGAACACGTGATAACCC 

ACCCCTCTCCTTGGACAATGGGGAAACCAAGGCCTTGGCTGGTTAGCAGC 

AGGGTCAATTCTAAAACCTAGGCTTCTTTGCCCCCAGTTCAGCAGTTATT 

CTGTGATAACATACAGAAAACAAACAATAAAGCTGGGTATCATGTTACAC 

ACTTAGCTTATTCAAGAAACAAAACTTCCTGCTTAAATCCAGTTGCCTTT 

TTTTCTGACTCATTTTTCTTCTTCTGGCACTAGAACCAGATTACCACCCA 

GCCAAATCAGGGCACAGGCCCTGACCTTCACACACCTNCCTCTCAAATAC 

CACATGGGACCATTTGTTAGCCTGAATACAGGACCACTGCAATTAGAAGA 

GGCTTTAGTGGAAAAGACATGGCCAAAAGCANATGTCAACTGTTAGAGAA 

CCCTGNCATCCCAAATTAATATTCGTGACAGCTATTTGCAAGTGGCCTCA 

AAAATCATGTCCTGTATTCGCAAATAGCTTAATTCAATGGGGCACAAAAG 

TAAACACATGGACTCTCAGGCTGGATGGCTACATTGGGTCTTTTAGGATC 

AGTATTTACCTCACCCAGCTCCCTGTCTTTACTTTTCA 

>Sequence 145 

AGGTACTCAGAAATGCAAGAACAAAGTAAAAGCCACCATGAGTCACAAAC 

ATATATTCTTTACTCTCATCATCTTTGCCACAGAACTTTTGCACTTGATC 

TTACTTTTGTTTTTCTGATAATTTGTGTTTTTTCCTTTCTTAAATGGCTC 

TAAGTTAACTCTTATTAGAAAGTTTCAAACCCCCTTCTCTCATCATCATG 

CCCCAAAATTTGTCAAAAAAAAGTTTCAGAGATATTATATTGAGTTATTT 

AGGCCAAAGGCAATAAATGGCTCTTACAATAAGACTTTGAAAATAATGTA 

ATACTCTACAATAGGCATGGTGTATCATGCATAATAACCCTACCCCTTTA 

GAGGGCTTGGGCAGAAAGATCCTTGAGGTCAAACATTTGAGATCAGCCAG 

AGCAACATAGGGTACCATAATTTGCCCCGGTAATAAATTTTTTATATTGG 

TTCTTTCCCGGGGGGGCCTTTTTAAATT 

>Sequence 146 

CCGGTCAGGTACCACCATCCCCAGCACATATTTTAAAGTTATTCAGACGC 
ACCTCAGAACTAGGGTAAGTGCAGTTTAGGATCTCAACTATGAAAACCAG 



Table 3 



29/1077 

AGGCAACTGGCACACTTTCATTATTAACTGCAATGAACCATTTACCAACC 

AGCTAATTGCTTTCTCC 

>Sequence 147 

AGGTACGCGGGATAGTTGCTCAGCATTTCTTACTGCATGAAATAATCTTT 

GTTGTTTTTGCCAAACTCTTTAAATTCCTTGAAAATGTGTATTCTTACTA 

AACAACCTTTTCTCCTGAGTCTTTGGCATCAGTTAGAAGTTAAAAAGCAC 

TGCAAGTTTTTTGTAATCCTGAAGAGGAGGAAAAGATGCCAAACCAGAGT 

TTATTCAAGATAATAAGTGGTATTTTTGAGAGATTTATTCTCTCTCCTCT 

GAAGCCTGTTTCTACTTTAGTTTCACTTCCATTTTCCTGCTTCTTTGATA 

GGCAGTGAGATGATTTTTAATAGCACATACACTCTGTCCTGTTTATAGGG 

TGCTATCATTTAATGAGAAGAAAGTCAAATAGGACAAAACCGCAAATCTT 

TGAAACAAAACTAGAAAGCCCTAATGGGGGCTGGGCATAAGGGCTCATGC 

CTTTAATCCCAGCACCTG 
>Sequence 148 

AGGTACACTTAGATTGATTTTTTTCTACCAGAAGAAATTTCTATGTAAAA 

TGCTTAAAAACCAGTCATCAATTTGATTTCTGTAGCATTGGATATAGAGT 

GTGAGCTTTTAAGGTTTTTAATGTGTTGCCAAATGTTATTTCCCAAAAGG 

CTTTATCGGTTTCATACCCTGCTGGTGAGCTCTGTCCTGTTTTACTAGCT 

TTCAGCATGTGTGCGTGTGTGCGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTTAGAGATG 

GGGTTTTGCTTTGTCTCCCAGTCTGGAGTGCAAAGGCGCAATCTCTTTTT 

ACTGAAACCTTCGTCTACCCCATTTTGATCAATTGGTCCTGAATAAGGCT 

TTTAAAAGGTGTTAATACATTTGTTTACCACAACACCCAGTTAAGTTTTG 

AATTTTAAAGGGAAAAGGGGTTTCCTTGGTGGCCTTTCTGAACCCTCTGA 

CCTAAATTTTCTCCCCCCTGGGCTACTAAAGTGCTGGTATCACCTGCACG 

CCC 

>Sequence 149 

AGGTACCTTCAATTCCAGTCACATGGCTCGACCTATCTCTCAAACTTCTT 

AAATGTGTAGCTTTCTTCTTCAATAGTGAGAAGTCTTGCTCCTATTGTCT 

TTAATATATTTATATGTTTTCTTATTCTACTTTACAAAACCAATATTTTG 

ATACACATGCCATAACCTTCTCAGCTTTAACATTGCTAGTCATCTCTAAT 

CATACCCTCAGATTTGACTCTGAATGGTCCTTGTTGTCTCTTCAGCCCCA 

GTTGTTTCTTTGGCACTGGCCGTCCTCCTGACCTCTACTGTCTCCTTGGC 

CCTCACCCTGAAAGTCCTTCCAGACTCACTTGCCTCTGGCTCTATAAGAC 

CCTGGGTATCACCAGGGCCTCTGCTCCCTTCATAGAACCCGTGTCCCTGA 

GGCCCTACTGGCTCTAGCTACAtTAAAGAGAGGGAAAGGAAAAGAACCCA 

TTGTTCC 

>Sequence 150 

AGGTACTAGGAGAGGTCCTGTGACCTTTCCAGTGCCTCAGAGAGTGAGAA 

TGGGAAAGAGGAGTGGATGAAGTAGGGCTTACCCTCCTGTGGGTCACCTC 

TCTTCCCTGCTGCTTCTGAACCCCACTCAGCCTCCTTCCCTCTTCCCCAG 

CAACTATCCCAAAGCTGTTACATCGTGTGGCAAACGTTTACTGAGGCTTT 

TAGGGATAATATAAGTCGGTTTCTTTACAACCATTCCTTCACAGCCAGAA 

CGCACGTAATTTAAAACTGTGTCATTTTCACACACGTCCCATAATGTCTC 

CTTCATGGGGAGCTTCTCATGGCCTTGGTCTCTCCCCAGAGGCTGCCTAT 

GGCCATATTTCTGGGGATCCAATTCTCACACACTGGGCCCCTCATTCTTG 

GGCTTCCCACCTTCAGGTACCTCATTCTTGGGCTGCCCCAAACAGTCAAA 

TCCTTATTTTCAAGCGG 

>Sequence 151 

CCGGGCTTGTACAAGTTTTTTTTCTCATGGAAATGTTGGCATATTAATTG 

ATCCACACAATCAAATATATTAGAAATGGTGTTCATAAAAGCCCTCTAAG 

GGAAACAGTAGAAATCTTTTTTTCAAAACCCTTCTGTGAAAGCTTGCTGT 

TACCACAAATTATAATAAAAGACCAAAACACATACCAGTTATCATCTATA 

GACTACCGTCCCTGAGCAAATTACTTGACTCAAACTGTTAATTTGGATTA 

GGACCATTTTTTGTATTTTTTGGAAAAGAATATCCTGTGGGTATTTTCTA 

TTAGAGGCAATATAATTAGACGATCTGCTTGTGTTAATGCTTTCTATAAA 

ATCCCACATAATGAATAAAAAGGATAGCTTATCCATTTTACCTTGGATTA 
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TAAAAATCTTGACCAGGTGCGGGGGCTCACACTTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCTGAAGCAAGCAGGTCATTTGAGGTCAGGAG 

>Sequence 152 

AGGTACCATGTCAGGATGACTGTCTACGTAATGGAAGCCCTGTCGCCAGC 

TTTTCAGCTTCCTTTCAAATTCCCCCAACTCCTTCTTTTTTCACGCAGCA 

ACTTGTCTCTTTCCATGGAAATGCTGGGGATTTAAAGAAGGCGGGGACTC 

AGCTTTGCTTCCACTGCGCAGCCCCAGATACAGGCTGCAGGAGTCCCAGC 

CACCTTCCTCTCATCATGCTTTCTTCCAGGGACAGAGTTATGGCCCCTAG 

GAGAGGGTTTTGTTCCACCGGAACAGTCAGTTACTAATGAGCTCATGCTG 

CTTTTCCACCCCTGGGGTCCCCAGCCATCCTCCAACCCTGATCTCCTAGG 

GCACCTTTATCTGGCAGCTGGAGACTGGGGGGAGTGTGTGGACCCTTCCG 

GGCCG 

>Sequence 153 

AGGTACTTTCTCTTTAAATCACTACAGGATGGGATTCCACCCTCATCATG 

CCTCTTGTCACAACCCCCATGTTGTCCAATCCAATAATTTTTCTGTCTTC 

TTACTTGACCTCAGTGACATCTGACAATTGAGCTTCCTTCCTCTTTCTAG 

AAACTTCCTCTCTTGCCTTCTAAGACATTATGTTCCCCATTTTTCTCCCA 

CCTACTGGCTCACAATCTCAGTTTCCTTCCTCTAGTCCTCCTCTTCTAAT 

AAACCTCTTAATATCAAGTTTTTTCAAGGATTCATCCTGTTTCTCTCCCT 

TCCCCTAAGTCACAGGTTTGCAAAAAAGACAAAACCAACTCCTAAAGCTT 

TGCAAAAAAGACAGAACCAACTCCAACTCCTAAAGAAGCTTTAGACATTT 

CTAGCAGTGGTTTTGGGGAAAATAGTAATTGCATTAAGTGAGGAAGGGCC 

AGAGATGCCAGGTATTCTTCAATGCAAGAGAGTTCCCAACAATGAAGACT 

TTTACCATGTCATGATTTTCAAATGTGCCACTAGATAATCACATGGGTAA 

GAAACCTACCTAGAAGACCAGGTGTGGTGGCTCACACCTTGAAACCTAGA 

AGTTTGGAAGGATGAGGCGGGAGGATTGCTCGAGGTCAGGAGTTCAAGAC 

CGGCTTGGCCAACATGGTGAAACAACGTCTTTACTAAAAATTAAAAAAAT 

TGCCCGACTTGTGGTGCCATGTTGAGTCCTAGCCACTCAGGAAGCTGAAG 

CCAGAGATCTTTAAACCTGGAGGCAAAGGTGCATTAACCTAAACGGGCAC 

TGGACTCCAGCTGGGCCCCGGAGGAAAAAATATTTATAAAACAGCT 

>Sequence 154 

AGGTACTTAGCATGAGCTCATTGACGGTGAAATTGGCCATTTATACATAG 

GCAAATCTATAAGGAAATTAACAATATTTCACATTTCTTCTAATTAATGG 

TCTTTTTGTGAACATGCACTGCCTACTAATGTCAGCTTATCTATGATTTG 

AATGTATAGCTTTCTAAAGCGTAGCAATTTTTTTGCATATTTATGTGTCC 

TAAGAGAGTCCCCCCGCTTCATTTTTCCATCTCTCAGCCTCATGAAAGGC 

TACCTCTATCTAGAATTTGTGACAGAGGAAGCTGAGTTTTGGGGTTGATG 

GAATCTTCCTGGTTACAATCTAGAACTATTAGAGTTTTGCAATGATAGTA 

ACAGCAATGACTAACCCTTGCTTGGAATAGTAGCCTTTAATCATTATCCT 

CAGTTTCTATCTGGGAAAACTGAGTGCTATTTTAAGCAGTCTTCTGCTAG 

TAGTGGCAAGAATGGAGACATAAATC 

>Sequence 155 

AGGTACAAATTAGACGGTGACAACATGCAACTACTAATTTCCAGGACGCG 

CTGAAACAGATCCAATGTTAAGATAAAAATAAACTAAAATGATTTTCCTC 

TGGTTTGATTTAGGTAGATAATCAAGGCCATAACATGCCGATGTGGAAAA 

ATGTCCCAACCATCCCCAGGAATGAAGAAAACTAATAGGCAACAAAATTG 

TTAAAAAAAAAAAAAAAACCCAGCTCTTCTTAGGACATTCTTTGCTTTCT 

TTTGGTCTTCCTCTTTCTATTTAAGCCCTGTATTGTTGCCCAATACACCC 

TATTTAGGTCTCATTTTCTTATCTATGTCCCACATACTGAGCCTTTCAGT 

TTCCTTTTTACTTTAAAAAGCTATGTCCAAGTGTCATGCTCTTGATTGAA 

GGCAGAAAGACAACATAATAAAAGTAACCACTGCTATTGGGCAACCTCTT 

>Sequence 156 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCTGAAAATCCTCTGGGTTGGCAATTGTAAT 
CCTGTGGACATTGGTAATACCCGAGGATGCAAAATTTCCCCAAAACAAGC 
AGAAAATTTTCCATGAATTGCTGCTATAAAGCTGAATTCCTCTCCCCACC 
CCAACATTTTATAAAGAGCAAGTGACTTTTACAGCCTCTGGGTATTGCCC 
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AATAGCGATCTGGAAACAGGCTGCTCTTCGTTTAAATGACTGAACACACG 
GTTGGGGATCTGTTCTGAAAGGTGGAGGGTGCCCGCTTGGGAATAGGGAC 
ATTATAAATACTGGACAATTGAAGACAATATTTCTGAAGTG 
>Sequence 157 

CCGGGCAGGTACTCACTTTATTTCTATGATCACCTCACTGTAGTTTTCAT 

ATGATTTCCCAGTAGGAACAGTTAGTAGAAGCTGGGTGAAGACAACTGGG 

GATTATTATATCTTAGCCTTTGGGAGGCATTTCATAGCGTTTTCCATTTA 

GAAACATTCTCAGACCCAGAACTGTTAGTAGAACAAAAGTTTCCATCCCC 

AAAGTGACTTGTAAGGATAAAAATAATCTTAAACTTTTAATTTTCTCTCA 

TTTGTCAAAATCAGTATTTTCTATTTTTAAATGTCTAAGACTAGAATAAT 

TTTCTTTGAGTTAAAACACAGGGCCAGGCATGATGCCTCATGCCTGTAAT 

CCCAGTGCTTTGGGAGGCTGAGGTGGAAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTT 

TGAGACCAGCCTGGGCAAAATAGCAGGACCCCGTCTCTACAAAAAAATAT 

ATTTTTAAAAAGCTAGGCATAATGGTGCACACCTGTAGTCCCAGCTGCTC 

AGGAGGCTGAGGGAGGAGGACTGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGGCCACAG 

AAAGCCATGATTGCACCACTGCACGCCAGCCTGGGCAACAGAGGTAGAAC 

CTCTTCTCTCACCAAAAACAAAACANAACCAACAAACAAACCAACCAACC 

AAACACACAAGCAGGTGTATCTCAACATATTTGTTTTTAAGCCTAACTTA 

GCTTTTCTAATTTACCTTTATAGAGTTAAGTATTGAATACTCAATCCTGA 

TTGGGAAAAGCTAAACTTTTCTTTAACTCTGGTAAGAGAATGTAAGTGG 
>Sequence 158 

CCGGGCAGGTACTTGATTGTTCTGAAATTCCTTATGCATGATTAGAGAAA 

GAGTAAATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACAAAAGTGAGATGCTAAT 

TCTTGAAAATTAGGCCTCTCTATGGGGACTGCACGTAATCACATTACCCT 

AGATCTTGAGTTAGCGAGAGAATATTCACTGTCAGGTGATTCACTGACCT 

TGCCTATAACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGATGTAGTTTCACTGGCCT 

TTGAAGTCCAAGGCAAAAAGACAAAGCGTGACTCCCTGTCTTCCCAATGG 

ATCCTGGTTGGCTTCCTTGTCCAGGAACAGAATAAATTTCCTAAGAAAAT 

TGACTTTTTTCACAGGGAAGAAGCCGAGGGTGGAACTTTGGCCCTAACTT 

CTATAGGGTGATGGTGAACCTTTATCTTTCCGGGAGGGAAAGGGTTTTTC 

TGGTTCCCTTTCTCGTGACAAGGAAAAA 

>Sequence 159 

AGGTACTTAGGCCATCTCAATCATCTTCATCCTTTTAACTAAGTTATTCT 

AAGACAATGGTAGCCCTGCACTGACCACTAAGAAAGCACACACCTTGAGC 

CATCCATCCAACTATTATAACCTGGGACTTGGTATCTAGTGATTTCAAAT 

CTAGTGATTATCACTGGGCTTTCATATTTTCCCCCATGCAGCCAATTCAC 

TCTATTGAACTAATAATCTGACTCACTGGGTGGAATAGCCACTCAATCTT 

AAGCTCTATTCTTGCTGGTGATTGGAACCCTCCTACTCTTGGACAGAATT 

TCAAGTTGACCACTGCCTACCTGTAGTGGACTCACAAGTATTATCTGACT 

CTCTATCTACTTGTTTTTAAATCTTGTGCTAACAATAGCTGCCCTTGATT 

ACAGGTAAACTATAATCTTTGTGCAACTCAATGTCCCCTCCTGCTGAACC 
TCTGTAACCAG 

>Sequence 160 

AGGTACATTAAAAAAATGCACGGTGTGATAACCCACAATCTACTCAAAAC 

CAGAGCTTAATTGTAAAAAATTTAAATTCTCTCATTTTTGATTGTCATAA 

GCCTAAATGAAGGCATACTAAGCAGTTAGACATATTTTAATACACTTTCT 

CCCAGTTTATTTTCTTAACTAAAGTCAATAAGAAGCCAATGGGTTTTCTT 

AATTGAATTCCCCTTTAGTTTGTGTTATGGAGGTGCTTTAAATCTAGACA 

CTAGGGCAGGCAAGGAATTCCCCTGACAATTTTATTTTCATAGTTGTGCT 

GTGCTGGCCAATATATATTAAAATAGTGGGNNNNNTTTTTTTTTTCTTCT 

CTTTCATGTTATTTGAACTCCGATCGAAAACAAAAATAACTGCTGGAAAA 

TTAAACTTGGAATTTATTTCTCCTGGTTTCCGGCTAATTTTCTTTCATCT 

AGNTAGGTTTTAATCAGCTCCCCTGTCTAGGT 

>Sequence 161 

CCGGGCAGGACGCGGGGGGTATAGATGTTTTAATATAGGGGTTTGCATTC 
TAGACATTAAACTGCTGGGCTTGATTCTGTATTTTTGACTGCTACAGTGT 
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AAAAATATTTTTGCTCAGAGAAGGATTAAGGACAGAAATGGTTTGTTTCA 

GTCTTAGAATTTTATTTAGAATTTCACTAGGGTTGAGCATGGGCAATGCT 

TGCCTTTTCCTCTAGGAAGCCATAGCTCCTCAGTTGGAATCTGCAAACTT 

TTGCTCTGAGGTCTTGGGAGAAACTGAGACCTTGGGAATGCATCCCGGAC 

TCCAGAGAGCCCTATTCCTCAGGGTCAGGATGTCTCAAGATGAAAAATTA 

TCTAAAAATTATGTTTCAACTCTAATATTTATTTAGCTGCATTTTCCACT 

CAGGCACAGGCAAAGAAAAGTGCCAGAAATAAAAAGACCAGGGGATTTTT 

CACTTCTTTAGATGAAAAGGGCCTGGTGCTTTATTCCAGAAGTGCTCATC 
ACTTA 

>Sequence 162 

AGGTACAATTCAATGGTTTTTAGTATATTCGCAGTTGTGCAAGTCCTTCA 

ATTTTTGAGATAAATTAGTAATTGCATAAAGGTTCTCTCTCACTTAAGTT 

TTTTATATAAAGAGCAGCAGCATACTTCTACTCACTCAGATGGGGTTGTT 

TTTGCAATGGTAAAAGAAAATGGACAGGCCTGTTAGGTTCAAGAACTCTC 

CTGCTCTATATGGGTGATCCATGAAGCAGAATAATAACCACAGATCTAAT 

AAGTTAACTTTGCCTCTCAAGTTGGAACTTTAAGTTTTGTCCATTACTCT 

TATGCTACATTTCCCAAATAAAAGAAAGGAAAAAGGAAACACAAGGGTAG 

GCCTCTCTGCAGCAGGCCCTAAATGAATCCATCCACTTCAAAATGTATAC 

TGCTATGTATTCAATAAGTAGAATTTAACTGGAAATTCCCCGTAGGAAAT 

ACTGGAGCAGGTACAAGCAGTAAAAAGGGG 

>Sequence 163 

AGGTACTTTTTTAAAAAGTGAAACAATTTACTTTAAAACAGCTTGAAAAA 

ATGATACTGAAATACAGATGCAGTCACCAATAAACGTTAGAAACGAAATA 

TTTTAAGGATACATTTCCTATTTGTGTGTCTTGATCTTATGACTACAGAA 

GAGCTCTAAAGCATTTAGGAAGGAGAAAGAGTCTTTGAATTAGTCATTTA 

TTTTAGAGTAGTATTTCCATAATCCCCTGGGGGTCTTGTAGAAAAGTAAA 

ATTTTGAGTCCCACTTCTCTGAAATTCTGATTCATTAATTTTGGGGCAGA 

ACTAGATAACTGGTATGTTTAAAAAAATTCTCAAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 164 

AGGTATCTCATACCAGGCTTGCTGCATTTGCTGTTTTTGGTATTTTACAT 

TCAGCTGCTGTTAGCCCATGCTCTGGAAAAATTACAAATGAACCAATGCA 

GTGGAATTTTCACTTCTGGCCAAGACTGAGTAACAAGGTCTGGATTTACC 

CTCCCAGCTGAAACAGTTTGAAAACTAGGTTTCCAAGACATTGGGCCTCA 

GGCATGGACAGTGATCCTTGCAAGAGGAGAAACAGATGGTGAGCTGTATG 

ATTGCCCCAGGATAGAGTTTCCAAGAAGGGAAAACCCAGGTGGAGGCCCG 

TGGTCTCTCTGAGCTGGGGAGATGAAGCCGCAAGTCAACGGAGGCTAATG 

TGGCTGGAATTGGCAGAGCATAACTCCCAAAAAAAGAAAGTTGCCCTGGG 

AGCGCTCTGGAGGGTTGTTACATTTCCCCTTGAGTGGG 

>Sequence 165 

CCGGCCAGGTACTGTTTTAAGATATTGGATGGAGAATAATAAATTCCTTT 

TTATTTGCCTACTATGTGCCAAACATTGGATGTTATCTTTTAATCTTAAG 

AATAACTGAAATGTATGTGGTGCTAGTTTCATTTTACAGGGAAAATAAAA 

AAAGACTGTGAGGTTAGGTAACACACCCAATAGTAGGAGGAGCTCTGGTC 

TGACTTCAAAGCCCCATTTATTATCCAGCCAACCTCCTTTTATTTTATGT 

TATATATAAATTCTGCGATGAAGACTGCACTCCAGTCTGGGTGACTAAGA 

CGGTGTCTCAAAAAACAAAAAAAAAGTTCAGTGCTGACCCCTGTGTGCAA 

ACTGTCTTTGACCACAGCACTAGACAGGTAGGTATTCAGTATCCTGTTAA 

AGCTGTGCCTTTGAAAATTGTAAACCCTGAGAATGTAAGATTTATTTACG 

GTTTTTGATCTTTGGTAAAAGGAAAAAGAATAAATATT 

>Sequence 166 

AGGTACAAACAAGTGAGTGTCAGGATTCAAATAAGGAGGTTTTGCTCCAG 

AGGCCTCCTGAATTTAACCACTGTGCTAGAGACACAGGGACATTCAATGG 

AGCATTAATGTCCCGAGCTGGTGACAGGTCGAGCTGAGGCTATAGATGTG 

TTGAGGAGTCAGCATCAGTGGAGGAGGAAAGAGATGCGGATGGAGGGAGA 

CTCGGTGTCTTTGAAATAGATAAGAGAGAGAGACAATGTAATGGTTTCCA 

CTTGGCACAGAAAGAAATGCCTTACTAATTAGAGGACCAGGGAGACACAA 
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GAGGAGCCTAAGAAGAATGGAATGAATTAGAATCATCACTGTGGAGTCTG 
CGATAGGGAGTCAACTAAAGTGGAAATAAGTAATTACCAAATAACAATGA 
GGGGTCAGCATCGGCAAAGGAATATGTTTG 
>Sequence 167 

AGGTACATAAAATACCTGAGAAATATATTAAAAGGACAATTACAGAACTA 

ACTGAAGAGATAGAAAACTATAAAATCTTATTGAGGGACATAAAAAATAT 

CTGAACAAAAAGAAAGGCAGTACTACAATCTTGCCTGAAAGAGTTTAATA 

CACTTGGCTGCTAAAGGCTTATGTAAAGTAAAAAAATAAAATAAAAGACT 

CAGTATAATAAATACGTAAATGTAATACAATTCAAACTGTAGCCCCAGTA 

GGGTTTTTGAGGGAGGAGAGGGCTCTAGGTTGGGGGTAGAATTGATAAAA 

TTTTCTTAAAATCAAGTAGCACAATAAATGCCTGAAAATAGCCAAGAAAG 

CTATAGAAAAGAAAGAGTAATGAAGAGGTTCTTGCCTTACTAGCTGGAAA 

GCATACTGTAAAGTAATATGGAAACAGTGTGGCACTGGCCCAAGAATAGA 

CAGAGATACATGAGGGTTATGAAAGGTAAGAAAAAAAAAAAAAGAATTGA 

CAAATGGATTTGTGGAACATACTAGAAAGCCCAGTAAGAGGCCTTTAACA 

ATATAGTCATTTGAGGCCTGGCGCGGTGGCTTATGCCTTGAAATCCAACA 

CTTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGAAATATGAGGTCAGGAGTTCGAGAACA 

GTCTGGCCAAACATGTGAAAACCCATTTTTTCTTAAAATTCCCAAAAAAA 

TTAGCCCGGCCTTGTGGCCAATCCCTGAATCCCAGCTTCCTTAGAGGCTT 

GGGCAAAAAAATTCTTGAACCCCCAGGGCGGGGTGCATGGG 

>Sequence 168 

AGGTACTAAGAGATTGTATTGATTCTTTTGTTGAAAAATATTTAAAAGGC 

TACCAAGTGATCTGTATCTGAAAAATCTCTTAAATATCTATTTCCCAGGG 

GGTGTTTCCCAGTTGGACTCCTTTGCCTTGAGATAGGTGGAAAGCTATTT 

ATGCAAATTTCATGGCTCTATCTCTAATTTCTATTTCACTCATTGTTTAC 

CCATATATCATTTTTAACTATGGAATTCTCTCCAGAGAAGCAAATTAACA 

GATTTTAATATTTTATCAGACAATTCAAGTTGTGGGTTACAAATTAGAGA 

GGATTAAAATCTTGTCCTTTCACAGCCTTTGAAATGTTATTCAC 
>Sequence 169 

TGCAGTGCCTGAACACTTTTAGCCATGGACTCCCGAAGGCGGCGAGACCC 

AATAGTTATAAGGCCCTGTGAGTCAAATAATTTATTTATGAAGGCCATAA 

GAAGCCAGACAGGTTAAACACAGTCTTCCTTGTGATGCTGGTGAACAGCC 

ATATACTTACTGATGGATCTCACCTCCCAACTCAGACTCTTATGGTCAGA 

GGCATATTTAGTGCTTTCATAGGCTGTGATCTACTAAGGATCACAATTTT 

TTTCCTATAAGTGTTCATCATCATAGATTCTGTGTTACACTGCCCAAGGA 

TTCATTGCTCCTAGCTCTTGGAAATTTGTTTGACATCACTCAGCTAGCAA 

CCCCTTTGGGAATTATTTTGGCAGAAGAGAGTCACCTTTGCCTTATCCAT 

GGTCATACTCCCTACCAGGGGCAGACTACGTCCAATGACTGGCTAATAAA 

AAAGGCCTGGCTCCTCACCTCAATTCAAGACAACCCTGAAAGGCCCTCCT 
ATCTT 

>Sequence 170 

CCGGGCAGGTACATGAAGAAAATAAAGTGGATGAGGAGCGTATGCAAACA 

AGGCAATTGTTTATTTTTCTATAAGGCTTTTTTTAGTCATCTAAAACTAT 

TTAATACTTTATATTCTTAAACATTTATACATACAGATAACACAAATATC 

CTATATTTTTTAAAACCTTAAATTACTTTAAAATGAAAACTGCTTAGGAC 

ATGTCTTTTTATGATATGATGGAACGTGTATATAGTAACATTTATTTAAA 

CTTCATTATACATTTTGCTTCTCTGTGACCTTGGGCAAGTTACTTAAGCT 

GACTCAATTTTCCCTTCTATAAAATGGAGATAACTATACCTTTTTTTTTT 

TGAGACGGATTCCCACTGCACTCCAGCCTGAGCGAGAGAGCGGGACTCTG 

TCCCAGAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAATGCGTGGAATGAGCTCTGTGC 

AAGGATTTTACCAACTGGTACAATGAAGTTTAGAATGATTTT 

>Sequence 171 

CCGGGCAGGTACCCACTCCCTCAATTTTCTCTAAAGGTCTCATTTCAGAC 
ATTTAAATGAATATTATGCTACACAACAGGGAAACTCAGATGTCCATCCC 
CTCCTTATTCATTCAAACATTTCCACTGCCATAATATGGCAGCTGCAACA 
CCAAGAAAGAAGAAAGGAAAAAAGACTAAAAGAGGTGAAGAATGAAAAAG 
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ACCTCAAAGAAATTTTTTTTTAAGAGACTGGGTCTTACTCTGTCACCTAG 
GGTGGAGTCCAGTGGTAGGATCATAGTTCATTGTAACCTTGAACTCTTGG 
GCTCAGGCAATCCTCTCACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGC 
>Sequence 172 

CCGGGCAGGTACACAAACTCCTACTTCCAGAAGAGAATTGTTTAGGTTTT 

TCTGGCCTAAATTTTATGCAATGAATAAAAATTTAAATCTCTTCATCCAT 

GATCTACTGCAGTTCAGGATCCTTGGCATCAGATGGTAGTGATAAAAACC 

GGATATTGGGGTGCTGCCGGTGGAGAAAAATGGAAGAAGCCAGAGGTCAG 

CAAGAAGGGGAGGCTAGTAGGAGAAAGAGAGATTAAAGAGAAACCTAAGA 

AGGTGAAAAAAAGAAAAGTTAGAGGGGCAGAGGAAATAAAATGTAGAAGA 

GATGAGAAAATATTCAACTGGATAGCAGGAGAAGGGGAAAACTGTAAGGA 

GGGTGGAA 

>Sequence 173 

AGGTACCCAGAGGACACAGTTGAAATGAGGCACATTTAGGAAAAACTAGG 

CTGTTTAATATCCATATTGAGTAGCTTTGCAAGTTACTTTCACAAACTTC 

CCTACAGAATTGGTTCTAACAGAACTGTTCAAGGCCAAGGATTTGTTTTT 

TCTGGGTCTGGGGGAGTCATCTTTATAATTTTAATATTCCATTAGAATGC 

CTTGACACTAGAAGGAGGGTCCATCTCAATCACATCAATAAATTGATCCC 

AACCTTTATAAAAATAAGCTTGGATAGAAAGGAAAATCCGAAAACTAAGG 

TAGTCTGGAATAAATCTATAAGGAGACATTTTTTAAGAGGAGGACCATAA 

AAGGCATTAAAACAGAGAACATGGTTCTACCCAAGGCAACTGAGTTTAGT 

GCTTTCCCTACAATTCTTATTTACACTTAACCT 

>Sequence 174 

GGCATTTCTTCAGGGATCTCTGTGCATCCTTNGGATTATCCTGGCGAGCG 

AGGATATTAAAAGGGGCTGGAAATGTGCAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGCCATCTTGCTGTTTCTAGTGATGTTAATTATCTCCATTTCA 

GCAGATGTGTGGCCTTAGATGGTAAAGTCAGCAGCCTTTCTTATTTCTCA 

CCTCTGTATCATCAGGTCCTTCCCACCATGCAGATCTTCCTGGTCTCCCT 

CGGCTGCAGCCACACAAATCTCCCCTCTGTTTTTCTGATGCCAGCTTCTC 

GGCACTTGCTATTTCTCCCGCGTACCT 

>Sequence 175 

CCGGGCAGGTACTGCCAGGCATGCTCCTGCCTTGGGCAGAGTGTATATGT 

GTGAGTGCACCTGCCCTTCCCACAGCCTAGAACGTTCCTCCTCCAGACAG 

CACACATGGCCTGCTCTCTCATTTCCTTAAGGTCTTTATTCAAAAGTGAC 

TTTCTCAGTGAAGCCCTGTCTGCTCACCCTGCGTAAAATTTCAGCTCTTC 

TTTCTATCTCTCTTCCCAGATTTTTTTTTCTCCTTCATGTTCGTTGGTGT 

CTAAGGTTTATCATCTATTTCGCTAATGGTCAGTAGAATGTAACCTCCAC 

GTAAGCAAGGAGTTTTGTCTGTTTTGTTCATGTCTATGTCCTTAGTGCCT 

GGAGCATTCCCTAATATGCAGTAGGTGCTCAATAAATGTCAGTTGGATTA 

ATGGCTGAAAGAAAGGTCACCGCTGTAAGGATGGGGGTCCGAGAACAAAC 

ACAGTTAATTCCTGGTCCC 

>Sequence 176 

AGGTACATTCAGAATCCATTTGAAACTTCTCTCAACATAATTTAAAAATG 

TAAGTCAAAGCCAGCTGCAAAAATTTGTAGATTTGGCCCGAGAAAGTGCC 

TGGATTTTACAACAGGAAGATACAGATCGACCTTCCATATCAAGTAATCG 

GCCCTGGGGGCTGGTATCCCTATTGCTACCATCTGCTCCAAACAGAAAGT 

CCTTTACCAAGAAGAAAAGCAATAAGTTTGCAATTGAAACAGTCAAAAAC 

TTGCTAGAATCTTTAAAAGGTAACAGAACAGAAAATTTCACAAAAACCAG 

TGGGAAGAGAACAATTAGTACCTGCCCG 

>Sequence 177 

TCCGGGCAGGTACTTTTTGCATCGGTGGTAGCTTGGTGCTGGGGGTATGT 

TATTCCCCCTCTGTTTCCGCAGGCGCCCCTCTGAGAGAAGAGTGGTCACA 

GAATGTTTTCTCTATGCTGAGTAAGCCATCGAAAGAAAAGCACATGTGAC 

TTCTTCAGCTCGGTATTAACCGAGACAGGTGTGAATAGAAGCGGATTTAT 

TCTTCAGCTCCCATCGAACCCTAAGTGTTGATTTCGCCTTCAACAGTAGT 

TTTTTCTAACCAAATTCTTCAGTGTGTTTGGATGTGTCCCCAGAGTGAGT 
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TAATATACTGAGGGTCTTAGCAGCTGTTGATAGATTTGTGGTGTATATGA 

GTTTTCTCAGGCATGTGTATTCTCACTGAGTAGAAATTCTCTCTTGACCC 

TGGAATAGTTACTTTTATTAGGAATGTGTGATGTTTTCTAGATTGTACCT 

>Sequence 178 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGGCGGTAAACCACAGGGACTCAGTCAAAAGC 

AGAATCAAAGAAATGCAGAGGAAGTAAAAAGACACAGACATAGGCTGACT 

CAGGACCCTAGAGATGAACATGAGATTGACAGGGGCACCAGCCGACATTC 

GGAATCTGCTGCCAAGATAAGAACAGCGAGGCTGGGCGCTGTGGCTTACG 

CCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGACGTGGGCGGATCACAAGGTCA 

GGAGTTCGAGACCAGCCTGACTAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAA 

AATACAAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTCCGTGCCTCTAATCCCAGCTAC 

TA 

>Sequence 179 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGATGGACTCTCACTC 

TCTCACCAGGCTGGAGTGCTGTGGCGAGATCTCAGCTCACTGCAACCTCT 

GACTTCTTGGTCCAAGCGATTCTCCTGAATAATACGGTGGGCATTCAAAA 

ATGCTGTTGAATAAATCTGTCTGGAAAACCGAGCAATTCAAGATGACAGA 

AGACAAGATGCTTGCTCATCAGCAAATACCACTGAGGTCATGTCATGAGT 

GAGGAGCCATGTGAGACACAGAAAGCAACCTAGACAGAAGGAATGGGGTG 

TGTCTCTAACTCTGGAAGAACTCCAGCTTTCTGCTAGATCTAGTACCT 

>Sequence 180 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAAGCAAACCCGGCCTCACCTTTTCCTGCCCG 

AAGCAGAAGATTCTCGCAGTCCTGGTTTCTCCCTCCAGAAGACCCCCACC 

CAAATCCTCTGTAGCTCCTGGTAGTGCCCTGACCCCTGCTGCCACCGTCC 

TTCAGAGAGCAACGGAAGAGCTTCCCGGAGGGCGAGGAAAAGAGGGAAAG 

TAGCCAGCAATGTCGAACGCAGTGTATAATAAGATGTGGCATCAGACCCA 

AGAAGCCCTCGGTGCTTTACTCGATAAAGAGCCTCAGAAGATGATTGAAC 

CACAAAGAAATCAGGTTTTCATCTTTCAAACATTAGCCACCTTCTACGTA 

AAGTATGT 

>Sequence 181 

AGGTACTTGTTAAAAATTGTAATCAGCCTCTTGACAATGTATGTGATTTA 

GACAGCAAAACACAAAGGTTAGATCTGGGCTGATAGGAAGGAGACGGCCT 

ATTTGCACTCTGGTGGGCAGGGTGGAGGGGTAAGGGAAAGGGTAGCAGAG 

ATGAGCCATTTTATAGAGGAGGCTCTGTGAAGCCCCAGGCCTCAAACCTT 

GGTGAGTGGGTAGCAGAAATTCATTCCTGGAGAAATCCTGTAGCCAAGGC 

TCGGGAAGGAAGGGCTTCTCGTCCAGAATTCTTT 

>Sequence 182 

CCGGGCAGGTACACAACTATTGAGTTTTCAAGAACAGAAAAAAGAGAGAA 

AGTGAGAATGAGAGTGGTGTTATCTGTCTTTCTTTGGAAACTAATCAATC 

TTCAAAAGGAAAGGAAAGGGACCTCTCTCTTCCAACGAAGGCTGACTGAA 

ATGAGCCCCAAGCCCTATTACCCTTGTAAGAATGGACTGAATGGATCCCA 

CCTCAGGGAGCTTTGCCGGCCAGAATCAACCTGCTTCCTGGAGAGATAAT 

GAGGAGGTGCAGCAGTGAAAAAGAGGCAACCATCCTCAAAGCCCATTCTC 

TCCTCACCCCAAACACTGATGGCAAAGATAGGGGCCAAGGTCAGGGACCT 

GTCAGAAGCCTTCAGTGAACTGAGTTATTCCTGGCAGATGGAAGAAAGCC 

GGGAGAAATAAATGCTAAAATCTTTCACTTCAGAACTTTTCTGAATCAGT 

CAAGATGACAGCAGAGAACTAGTATGTCCAAATATAAACATTGTATTTGA 

AGTTATTTGCTTATGCTTAGGATCCCGCGTACCT 

>Sequence 183 

AGGTACTAAGAGATTGTATTGATTCTTTTGTTGAAAAATATTTAAAAGGC 

TACCAAGTGATCTGTATCTGAAAAATCTCTTAAATATCTATTTCCCAGGG 

GGTGTTTCCCAGTTGGACTCCTTTGCCTTGAGATAGGTGGAAAGCTATTT 

ATGCAAATTTCATGGCTCTATCTCTAATTTCTATTTCACTCATTGTTTAC 

CCATATATCATTTTTAACTATGGAATTCTCTCCAGAGAAGCAAATTAACA 

GATTTTAATATTTTATCAGACAATTCAAGTTGTGGGTTACAAATTAGAGA 

GGATTAAAATCTTGTCCTTTCACAGCCTTTGAA 
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>Sequence 184 

AGGTACAAAAATTCTGTTATGAATGACCTGGGTCATTCTCCCTGCCTGAC 

TGACATCCTGGAGTGTGTCATTGAAAACCTTCACTTTGCTGGCATCTTCC 

CAAATTTCTCAGACACCCTCTCTTTGAACCTGGAGCCTCCTGGGGAAGTA 

TTAAGAGCCAACCAGCTATGAAAACAATGTGCTCTTCCCTGTGCTAAGTG 

CCTCTTCTTAGGCAGTAAAATGCTTCAGTGGTATGAACATATGGCATCAA 

CATGGCCTCTGAAAACCATGCTGGGTGTTTAACAAGCATGGAGGGATGGG 

GACAGGCTGTGATGAGCTCTGGAGGCTTACAGAACAGGACCTCCCCTCCC 

CCAG 

>Sequence 185 

CCGGTGCAGGTACTCGATGGACACAGAAGGTCACAGGCATAAGCACAAAT 

GCCTAGAGCTCCTTTTCAGGTAATTGCCTGAAACAAATGGGCTACCATTT 

AGGGCTTCTGTCACACAGGAAGTCAGATAACTTAATACTACTGTATGTTT 

GCAGCAGGACTAGATCTAGAGATCTAGAGAAGGAGTGGCCCACTGTCCTT 

TCCTAGCACTGGGTTGTGGGTAAGCAGACACACTTAGTTCCCATCCAGCG 

TTGATCGCTGTCCTCTCTTCTTTGGAAGGCCAGACGTTAATCTGCTCCGT 

AGATTGTCATCGTTGGGACACAGTTCTGGGCATGAGGCTTGTAGTAACAA 

GCAACATAAACCTGGTCCTGGTCCTCATTGGGCTGAAGGGTCCTTGAGCT 

AAAAGACATTGGGGGAGGGTGGGCCTGATACAGTTTTCCAGCCCTAGGTT 

ATAACCTGGTGG 
>Sequence 186 

CCGGCAGGTACGCGGGGTTTTTTCTAAATTCTTTTTAGATTACATAGCAG 

TTTCTTATCCCTCACCATGATTGGATCACCTGGACAGCCATAAAAATATG 

GATGTCTGTTCCCCTTATAGGCCAACATGGTGGAACCCTGACTTCTAAAA 

ATACAAAAATTGGCTGAGTGTGGTGGTGGGCGCCTGTAGTCCCGGCTTCT 

GGGGAGGCTGAGACAGGAGAGTCGCTTGAACCTGGGAGGCGGAGGTTGCA 

GTGAGCCGAAATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGTGAGAC 

TCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTTTTTCTGGAAAGCAGTTTC 

ACAGCAGAGCAACAAGGCTGAAATTGCCCCAGTCAGCCTTTGCTGGCTGA 

CTTCCCTTTTTCCGTTAATAGCACCACCACACCCAGTAACTAAGGCTTGC 

GTCCTCAGTTATCTGCACGTAGGGAAGAGTCTGGTCAGTGATAAAAGGTA 

GTTGGTCAGTTGCCACGTCTTGACTGGAGGCACGCAATGATTCCAGATTC 

CAACCCAATCAATACACTGCAAGCTTTATCTTTACAAGGCATAGCTCTGC 

TGCTTTCTGTTCCAGAACCTTTGGGGGCATTNTTTTTTGCCATTTAATAC 

TCTCTTTTTCCTGGGCCTAACTAAGCTTTCCTACATTTTAAAATTTCATT 

GGTTCTGGGCAGCCAATATATGATGGCTTTTCCCTGACAACACCTAATTT 

TGGTTGCC 
>Sequence 187 

AGGTACCAGGTAATGAGGAAGGTGATCCCGGCCCCCATTCCCTGATGGAA 

CCTAGACTTCACTAAGGGATTCAGATGGAGGAGGAGATGTTCAAGAAGCC 

AGGAAGGATCAACAACAGGGTGCCCTCAATTCACTGGGGCCACGTTAGTG 

CCGATTACTAAATGTCAGACCAACTGCAGTAGCGCTGTCATGGCCACTCA 

TCTCTCCGGGATTTCTTCCCTTCCAAGCCAGCTAGGTTCAACCTTCTCAT 

TTACTTTTAATACACCACCTCTTATATGATCTTTCTTCTCTACTTAGAAC 

CCTCCCATAAGCCGAACCCAATCTGCCTTTTCACCATCTTCCCATCTTCC 

TACTGCCTCCATAGTTATTCTTCGGGATCTAGCTAAGTAAACTCTTAAGT 

ATTCTCCCATGTTTTCCTAGCACCTAACATTATCAATTCCCCCTCCACCC 

CCATTTTCTTCCACATACGGAGGCTCAATAAATAATAGTTAAATGAGGCT 

GGGTGTGGTGGCACATGTTTGTAATCCTGGCACTTTGGGAGGCTGAGGCA 

GGAGGATCGCTTGAGCCCAGGAATTCAAGACCAGCCTAGGCAATATAGTG 

AGACCCATATCTCTACAGGAAAACAAAAAGAAAAACCACAACCAAAAAAA 

ACAGCTGACCTGGCGTCCAACAACTCATAAGCCTGATGGTGGAGAATCGC 

TTGAGCCCGGGGAGGTAAGCCTTAGTAAGCCATGTAAGCCATGAATCGAA 

CCCTTTTCACTGCGTTAATTTTTATTGTTAATGATTTTTATATTGGTATA 

ATTGATTAGTATATCTAGTCATTCTTACACTATGTCGACGTGTCTTATAA 

TTTCAGAGTCACGATTTAGTCGTTAAGATATACAG 
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>Sequence 188 

CCGGGCAGGTACAAAAACTTTTCATGGACAGACCATGGATTTTAAGTTCC 

TGAGGATAGGGGCCATATATTGTTCACTTTCATTTTCAGCTCTTAGCACA 

GAAGTTTGCTGAACTACATTTTAAAAGAAGATTTTTCACTGTTAATGGTA 

TCCATAGCTGCCATGACAACAAAAGGATACGTTAACAGCATTTCAATTCT 

GTGCATGGTTTACAAAATCTATACATTTTATAGCTGTAAATACTCTAGAA 

TAATTATCCAGTCCAGTTGCCTCAATTTATCAATGAAAAAAAGAGATCAG 

GCCAAGCGTAGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGTGCTTTGGGAG 

>Sequence 189 

AGGTACTTTGGGTTTGTGTTTTAATTACGGAATGATCTTTGTAATATAAC 

CAAGAGAAAATTAGACGCTTTTCCTTTACTATTTTCTATTACTACTTTTT 

AAAAAGGTATCCTTTTTCTTTTTTTCTTTTTGAGACAGTCTTGTGTTGCC 

CAGGCTGAGGCAAGAAGATCGCTTGAGGCAAGGAGTTTAAGACCAACATG 

GGCAGACCAATACAGTAAGACTCCGTCTCTACCAAAAAAAAAAAAAAATT 

AGCCAGGCATGGTGGCGTGTGCCAGCTACTCAGGAAGATGAAGTGGGAGG 

ATTACTTGAGCCTGGGAGGTCGAGGCTGAAGTGAGTCATGATCGCGCCAC 

TGCACTCCAGCCTGAGCGTTGGAGTGAGACTCTGTCTCANAAACAAAAAA 

TTGTTGTATTTGGCAATCATGACTTATTTTTTGTGCATAGGTCTTGCTTC 

TCAACCTAANTTTAAGCTTGTGAAGG 

>Sequence 190 

AGGTACTCTTTCTCGTGGTCTGGAATAAATACCCTACCACTTTCCACTAT 

CACCTAGTTTACTGAGTCTCACGTATTAGGATTGGGTTTAAATGTAACCT 

GTATTGCCTCACCCAGAAAGCCTTTCCAGTCTACCCCTGCTTTGATTATT 

TCCCTATCCTCTATGCTGCCTTTGTTCCCTGTGTGTCTCTCCACAACAGC 

AATTAGAGCACATATGATTTATTATCTCACATATTGGTCTCAACTTTCAG 

TCTATGAAGTCTCTGCGCACAGAAGCTCATGAGCGTTTTCTTCCTTTCTG 

TGGATTACCTTTGCAAAGGCCCGAGACCACCAGAGAACCTGCCTTCCTAC 

CTCTCTTC 
>Sequence 191 

CCGGGCTGGTACAGACATAGCAGTGGCAATGACGGAAAAGATGGAGCTAA 

GAATGGTGGGGCTGTAGATTAAGAATACACAAACTTTAAATAAACGTATT 

ATTGGCACTTATAACAAGAAATGGCTCAATAAGCTTCCTAAAGTTGGCTC 

CACAGAGATCTGCCATCAAGCTTTTCCTTTCTAGCAGAATTTAGGTTTCT 

TAAATGGTGACAAGAAATTGTTAATAGGCCGGGCACAGTGGCTATTAACT 

ATAATCCCAGCACTTTGGGAGACCGAGGCGGGTGGATCACCTGATGTCAG 

GAGTTCAAGAGCAGCCTGCCCAACATAGTGAAAGCCCATCTCCACTAAAA 

AAATACAAAAATTGGCCAGGCGCAGTGATGCACACCTGGAATCCCAGCTA 

CTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCAAGAAGCGGAGGCTGC 

AGTGAGCTGAGTCGCGT 

>Sequence 192 

CCGGGCAGGTACCCAGAGGACCAGATGATTGATGGGTTCTACCACGAGCA 

TCTAATAGCGACTGCTGCAGAACTGGTGTGGAAAAGGTTTCTATTTTATA 

AAAGAAAGTATCCAGAAGGCTAAAGGCAGTTGTGGAATTTATTTCTTCCC 

AGTGCTCTGATTGTCAAAATTTGAATAAAGCTCAGTGAAAGGAGGACAGT 

AATTAATGACTTGATAGCCAAACATCGTAATGATGATTTAGTGATATACT 

AGACTGGATGAAAGAGAGGTCACTGTCTTTTCACTATGGATTCATCATAA 

ACAGTATCATTCTTCTCAGGAAGAAN 

>Sequence 193 

CCGGGCAGGTACCTTTGGTTTTCTTAAAGTGAAAGTCAGCTATATCTATC 

AACCTTTGTATTTGAATAGTCCCGCTTTACACTCTAAGAAGGGTCATAAA 

CAGTAATTTAATATAATTATGACCATGCTAATGTGAATTCTTAGGCTTTA 

CTATATTTACAACAGCACAATTTTGATTCAAAATCAGCTCTTCCAACTGT 

AATAACTATCTTCAAAAACTGGTTTCCAGGCCAGGCACAGTGGCTCACGC 

CAGTAATCCCAGCACTTTAGGAGGCCAAGGCAGGAGGATCACTTGAGGCC 

ACAAATTCAAAACCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGATTCCAT 

>Sequence 194 
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AGGTACCTACCCCTCTGTGAGCTTATAGCTTAAAATGAGATATATATGAG 

ATAAATGAGAAAGGTTTATACCACAGAATAACATTATGTAAATCAATTTA 

ACCAAATAACAACACCAGAGGGAAAGGACTTTTAGCTACCACTCATATTA 

TGTCCCAATATAATGTTCCAGTTCATGTTGCAAATAGGGCAGCACCCTGG 

CTATTGTGTGGTAGTCTGTAAGTAGTGAAATAGCTGTGGGGTAAGGCAGT 

GAGTCTTTCACCTTAGGGAGGGTGCGAGCCCAGACCCACTTGACCATCTA 

TCACAAATCTTGCTGAAGTTCTAAGATCCCTTTCAACTACAAATTTTCAT 

GCTTCCATAGAATCATCCCTGACCTCAGGAAAAAATACAAAAATGGAACA 

AACAAAACAGAATAGTAAAACCTGAAGTAAGAAAAAAAGAAATGAATTTG 

ACATTGTACCTGCCCG 

>Sequence 195 

TATGCTATATCGGCGAATGGACTTAGCGCGGGCCGCCGGCCGGCAGGTCA 

GAGCACTCCATGGTATGACAGGAGTTTGCTGGACCCTCTGCAGCCTCACA 

CTGACTACCTCTGCGGTAGCATATTATTTTGAGAACGCCATTTAACCTCT 

TAGTCTCATGTTTCCACATCCATGGAATGGGTGACTCTAGAGACCTCTGA 

TCTGACTCCATATTCCATGGGTTGTGAGCCCCAACATGATCCCTGCCAAA 

GCCTAGATTCCTAGGACACTAGGCAGGTGGAACATTTATAAAAGAAAATT 

CTTTTTCATTGTTATGGCAGCTCTAATTTCTCCTATGAATCCTTATATCT 

TTCCTAGATGGTCATGTAAAACTGGTTATGGTGGTGTTAACGTTACCCTC 

CATCAATCAAGTTGAATTGCAGAAGGCANACTGAGAGGAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAGGTCCT 

>Sequence 196 

AGGTACCAGGTAATGAGGAAGGTGATCCCGGCCCCCATTCCCTGATGGAA 

CCTAGACTTCACTAAGGGATTCAGATGGAGGAGGAGATGTTCAAGAAGCC 

AGGAAGGATCAACAACAGGGTGCCCTCAATTCACTGGGGCCACGTTAGTG 

GCCGATTACTAAATGTCAGACCAACTGCAGTAGCGCTGTCATGGCCACTC 

ATCTCTCCGGGATTTCTTCCCTTCCAAGCCAGCTAGGTTCAACCTTCTCA 

TTTACTTTTAATACACCACCTCTTATATGATCTTTCTTCTCTACTTAGAA 

CCCTCCCATAAGCCGAACCCAATCTGCCTTTTCACCATCTTCCCATCT 

>Sequence 197 

CCGGGCAGGTACTTTATTTTCTATGTTTCAGAACCCACAGGGATATTTAC 

TATGTAGCTAAAGATGCTTAAGGTGCAGAATAGCTCAGTCACAAATGTCT 

CCTTCTCAAGCTCTGAGTGTTCTCTGGGACAAAAAATAAGAGAGAAGAGG 

ATCCCATCATGGGTAGAGAGTGAGAGAGATACCCCAGCCTGGGAAAATTT 

TCTTTGTTTTGGTAGTAATCCTGGAGCTGCAGATGAAGACGATGGTTGAC 

AGAATGACTTCCTCGCCCACCCCTCCCCACACAGCAACATGTTCTCATGA 

CGTCCTGGTGCATCTGGACCCCATTTTTGTCTCCAGAAAGGATTGAATGA 

GCTATTTCTC 

>Sequence 198 

GCGGGCAGGTTCACTTCTGTTCTCCTCCTGATAGAGGGGCTTATTCTAAA 

CCGTCTCCTGGTCCATCCCCCACAATTTCCGTTTTTTTTTTTTTTTGGTT 

TGGTTGAATGTTTGCCTGCCTGGGAACTGCCAGCCGTCCCATCTCAAATC 

TGCAANATCTTCCTCTAGACTTTGNGGAGAACAGAAAAGTAGTCTCCTAA 

CTTTCAAGAGGTNNTAGAATCCTCAGAAATGTGGCACTTTTTCAAGGAAN 

NAAGGGTTGTTTAACCTNNGAGTGATAAGAAATATCTGGAGNNGAGAGCT 

CATCACTTTAGTCGGTGTGTAGTTGCTGTGACTTCCGTCTGTCCTGGCAA 

TTTCTAATCTNGGTCNNCTGCCTGTGAATTGCAGAAAGTGCTTCCACGGT 

GTTCTTCCAGCANCCCCGTGAAAGAAAAGCCTTGTGATTGGGAATTGCAA 

GTTCGTTCTTGTCTTTGCTTATGAANTGGCTTNGTCNNTGTTCCTGTGGC 

TTTCTAAGGGGCTTCTTTTTCCTTTGCTGGAGTAAAGAAGGTTTCCTTTT 

TTTTGCTAACTTCAACTTTGCTATTTTCTTAAAAAAATAAATAAATTAGA 

GGGGCATCCCTTTACTTTCTACAAGCCAGAAAATAGAGGAAAAGAGAGCT 

TCAGGAAATTGTAAAAATAGAAGAATTTCCCTTAACATTCACTAATTTTT 

ATTTTAAGAACTTTAAGTCAACCTCTGGGTTCAATTTATTTGAACCTGGG 

CCGGTTTTAAAATAAGGGGAACCCCCCGGCTGGGAGGAATTCGATTTTAA 

AGTTAATCATCCCGTCGACTTTAGGGGGGGGCCGGGACCCAATTTT 
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>Sequence 199 

AGGTACACTAGGACTTGACTGGAAAATTTTACAATTCAAGAAAGCAAGGG 

ACTTCTGTTCCTCTTACCTCCTAGTCTTTCTGTCTCCTAGGGAAAGAGAA 

AAATTACAAAGAAGAAATCTCTCTCTCTCTCCATTTTAAAGCAAAAATAG 

AGTCGGGTGTGGTGGTGCATGCAGATACTCTGGAGGCTGAGGTGGAAGGA 

TTGCTTGATCTCAGGAGGTCGAGGCTGCAGTGAGCCATGATCGTGCCACT 

GCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACCCCATCTTGAATGAATGAGTG 

AACGGAATGAATGAATGAGTGAACGGAATGAATGAATGAATCATTCTCTG 

CCTTCTGGGTAGTAACCCTGGTTTTTAACATGTTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 200 

AGGTACCATACACAAGGACATAGCACCTTTGATTAGAAGTATGTTCAATA 

CATTATTGTGAACTACACTAAAAATAATGATTTTTCATAAGCAAAATTCT 

CAGAGTAACCTGCAAAAACATCCACCAGATGAACTGGGTTGAAAACATTT 

AACAGTTCCCTCTCTAATGCAAGTTGCTTCTCAGTATTGGGCAAGTTTTC 

TGTCTTGGTGTTTAAGTAAAAAGGCATCTTTTATTTGTGTTAATTCCTTG 

CAAACATAGTGAATGTTGTGAGTAGTTATTTTCACTACTGCCCAGACAAA 

AGGAAAATAAACTTTTTTAGTTAATGCTTTTGTAGTTTTTCAAATTAGAT 

CTTTTAGTAGC 

>Sequence 201 

AGGTACAGCATTCTTGTATTGCTGTGTTTGGCTATCCTAGTATAGTTTGT 

GTTTAGGCTTr'/\TCACAAAATAGTAACATGCAGGGAAAAATCAATGAACC 

AACGTGATTCCATGTTATATTGATGCCATTCCCTTATTCACTAATTTCAC 

ATGAGCTCAATCACATCGCAGAAACACATCCTTTCACAAAATAAACTGTA 

TACTTGGATCTACTTATTTTTTTCTATATGAATGTAGCATGTCAGTTCTT 

TGTTAATGAACAACTATGTCTTAAATTTTGTATTTTAGAAAATGTAATGA 

GCAACTTATTCATATCTGTGATACCTTGCCTTCCCAGGGTGGGCTTCAGT 

TGCTGCTTTT 

>Sequence 202 

CCGGGCAGGTACTTTAGGCTGAGAAATAAATATAAGGTGAGAAAAAAGAA 

CAGTCTTTATAGTCAGTAAGAGTGAAAAGAGAAAGATGGTAGTTGGGGAA 

AGACAGATGGGGAGAAAGGTTGGCTGGTTGTTAATAAAACAGTAGAGGAT 

GAGCATGTATTATAAATGCTGGTGGGAAGAAACCTTGTGGCAAGGAGGGT 

GGTAGTGTTGGAGAAGAAAGAGAGGATATAGTAGAAAGTTAAAGAGGAAC 

TGGAAGCAGGTGGGATCCAGGACATAGGAAGGGGAAGAGCCTTGGGCAGA 

GGTGAGACATCTGCAGGAGGGAAGGAACTGAGAGAAGGGAAGGTGTGCAA 

ATGTGGCAAGAGGAGTTTGAATAAAGTCCATCTGATATCCTCTATTTTCT 

TTGTAAATCATTCTGAATGAAGTATGAGACAAGGAGATCAAAGGCTTGAA 

G 

>Sequence 203 

AGGTACCACTACACTCCAGCCTGGTCAACAAAGCAAGACCCTGCCTCAAA 

AAAAAAAAAATTCACTGCAAAGAGAGAAAAAAGAAAGATAAATTGACCCC 

CATAATTGTGCTTAATCTGGCCAAAAGTTGAACTGAAATGGGATTATCGT 

TCCTGTTCTGGTTACCAAGTATTACATAACAAGCTACCCCAAAACAATTT 

TGTAGGTCATGAATTTAAGCAGAACTCAGTTGGAGAATTCTGTTCCATGA 

GGCATTGGTGGAGGACACTTGGCATTGATCTGGCACGTAGAGTGGTGTGG 

CGGGTCCAAGCTGGTTTCCCTCGTATTTCTGG 

>Sequence 204 

CCGGTCAGGTACTAGGACAAGCACTGGAATTTCAAGATAAAGATGATACG 

GTCCGCCCCTCAACAACTGTATGCTATAATCTGAAAAAACAAACAGGCAA 

TTCCCATACAGAGTCATACATACAATGACGAGCATAAGACAGCACTTATT 

GGAAGACATAGAAGGGATACTAGCCCAGATTTGTGTCAATATTGTAGGCT 

TTTGGGTAGAGGCAATTCATAAGGTGATATCTGAAGGGGAAGGAAAACAC 

ATGTAGGATAGAGGGAAGAAGTAAATGCAAACAGCTGGAGGTGAAGACGA 

TCACTGTGGAGGCTCATGTAGTCTAGGTTGGCTGGATGCTTTATCTAACT 

TTTTAACAACCTGGAGAATTAAAATTGGAGGCTGGAGGAATTTTTAAGCC 

GGCCAAATTGGGCACCCGGGTTTAAAAAATTTTTTAAAAAAAAAAGTTTT 
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AATTTAAGAGTTTGTGGGGGGCCCTTCACTTCTTAGAACCCCGCN 
>Sequence 205 

CCGGGCAGGTACCTGTCTCTGAGACTGAAGTTGTTTTGTTTTGTTTTTTT 

TTGTTTTGTTTTGTTTTTAGAGTCAGGTCTTACTGTCACCCAGGATGGAG 

TGCAGTGATGCAATCACAGAAGCTCACTGCAACCTCAAATTCCTGGGCTC 

AAGTGATCCTCTCACCTCAGGCTCCCAAGTGGCTATGATCATCAAGAAAT 

AAGTCAAAATAAGAGTTCAAGAATACAATGTGTGAACTCAACAGTTCCCC 

TTCTAAATATTCATCCAAGAGAAAGAAATATAACCACCCAATGACTTACA 

CAACATTGTTCAGAGCAACTTTCTTTGCAGCAGCTCAAACCAGAAATAAT 

TTAAATTGCATTCCACTTGAGAATGGATGGACAAATGGTGGTATATTCAT 

ACAACGGGGCAACACTCAGCAATAAAAAGAAAAAATCCAGTGCTTATAAT 

AGCATGGATTAATTTTGTAGACAATTTTTTGACTGATGGGAGTCAAATAT 

TAAAAGGTACCT 

>Sequence 206 

CCGGGCAGGTACTAGGAGAGGTCCTGTGACCTTTCCAGTGCCTCAGAGAG 

TGAGAATGGGAAAGAGGAGTGGATGAAGTAGGGCTTACCCTCCTGTGGGT 

CACCTCTCTTCCCTGCTGCTTCTGAACCCCACTCAGCCTCCTTCCCTCTT 

CCCCAGCAACTATCCCAAAGCTGTTACATCGTGTGGCAAACGTTTACTGA 

GGCTTTTAGGGATAATATAAGTGGTTTCTTTACAACCATTCCTTCACAGC 

CAGAACGCACGTAATTTAAAACTGTGTCATTTTCACACACGTCCCATAAT 

GTCTCCTTCATGGGGAGCTTCTCATGGCCTTGGTCTCTCCCCAGAGGCTG 

CCTATGGCCATATTTCTGGGATCCAATTCTCACACACTGGGCCCCTCATT 

CTTGGGCTTCCCACATTCAGTTACCTCATTCTTGGGCTGCCCACAAACAG 

TCAAAATCCTTATTTTCTAAGCTGAAGCAGTTGAGCTCTCTCACTTACTC 

TTACAAATCTAGGTTTTGCCTAGAAGTAGTCAAAAAAGCAAGACAGAGAC 

ATCTTCATCAACCACAAAGTCTCATCAAAGTATTTTACTCCATCAAAGAG 

CCATTCACTTNTN 

>Sequence 207 

CCGGCAGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGA 

GTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAAT 

TCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAACAGA 

AACAGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAG 

AAGCCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTG 

AATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAA 

CAGAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATT 

ATATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGA 

CAGGCACTATAAACAGCTCTCATAATTGCATTCTAGCAATTAGCAACACT 

GTCTGATGGGGAGGTGGCTCAATCTTTCTTGCATAACTGAATGAATGAGT 

AAACTATCTATCCATCCATCTATCCATCCATNCCTCCACCCATCCTTCCC 

TCCATCCATCCATGGNGTTTGAGCCTTCAAATGTAAAAGGCACAGGCTTA 

TCTAGTGAGAAAGACTTTGGATTAGGAGGTAAGAGACAGAATCATACATC 

ACAGTCACTTGTTAGCTTTCTGAACTTGTCCAACCAAGGGTTTTTTTGGA 

CTAATTTTCTTATCTATGAAAATGGAGAGGTAGTTAGATAACCTCTAAAA 

TCAGCTTTAAAATTCTTGATTGAGGCCTAACT 

>Sequence 208 

CCGGGCAGGTACTCATACCAGGCTTGCTGCATTTGCTTGTGTTTGGTATT 

TTACATTCAGCTGCTGTTAGCCCATGCTCTGGAAAAATTACAAATGAACC 

AATGCAGTGGAATTTTCACTTTTGGCCAAGACTGAGTAACAAGGTCTGGA 

TTTACCCTCCCAGCTGAAACAGTTTGAAAACTAGGTTTCCAAGACATTGG 

GCCTCAGGCATGGACAGTGATCCTTGCAAGAGGAGAAACAGATGGTGAGC 

TGTATGATTGCCCCAGGATAGAGTTTCCAAGAAGGGAAAACCCAGGTGGA 

GGCCCGTGGTCTCTCTGAGCTGGGGAGATGGAGCTGCAAGTCAGCGGAGG 

CTAATGTGGCTGGAATTGGCAGAGCAGAACTTCCAGAAAAGAAAAGTTGC 

GCTGGGAGCCTTTTGGAAGGTTGCTCACAGTTCCCCTTGGATGGCCACCT 

GAGAACTGAT 

>Sequence 209 
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CCGGGCAGGTACTTTCTAAAAACAGAGAGGCATTTGAATGGATTGAATTC 

ATTATTTCCGTAAGACTCATCTGCTGTCGTAGCAAGTGAAAAGAATTTTT 

TACAAGACCTCCAGTTCCAGATGGAAGACCTCCTGCATCATGGGCAAATG 

CTCTTGCACCTCGATCATCATGTGGTGGTATGTTTTTTGTCTGAAAATAG 

GGAATATCCTTTACCTGGAATATATCATTTATATCCACCGGGAGAGCAAG 

ACCAATGTAATCATCTGAACCCCCATATGTGGCACTGGACACCATGGACC 

GCACTGAGGAAGATCGTTGCAGGGTATTTTGATTAATAGGACTCAATAAA 

TCTTCTTTATCTAATGATGCATAACTTAAGGCTTTCATGAACCTGAAAGG 

GCCGTTTGTATTTGAAGGTCTTAAGCTTTCTGGATTCCCCCACATGCTTT 

TT 

>Sequence 2 10 

AGGTACTCTGTTGTCTTAAAAAGCATGGTTTAGTGGTGGTAACATTGACC 

TAGGTGACAGGCTTCAGTTTAGTTTCTGGCACTGGTCATGAAACTTTGAA 

CAAGTTAACTCCTCTCTTAGGACCTTATCTTTATGTAGAGAAAGTTGGAC 

TAAATGGCTGTTAAGGTCTTTTCGGGCCTTCAAATGCTGTGTTTCTGTAA 

TACCACCCTTGTTTAAGCCACAGTCATCTCTTGTCTGGACTCACAGGAGC 

TTCCTAACTTGTTTTCATTTTTGTCCTTCCCCACATTATTTTCTACCCAG 

AATACAAAGAGACCTTTTTAAAAATGTAAATCAGAC 

>Sequence 211 

GGAGGGCTATTACTATCTGGCGAACGAATCGCCACCGCAGTGGCGGCCGA 

CGTACAAGGGGCCATGATCCAAACTGATGAGATGATGGACACTGACTTGA 

CCACACCGACATCTTTCCTGGTGTCAAACATCCTGAAAGGGGGGCTGGTT 

TTTAAAAAGCAAACAGCTGTGGAGGGCAATAAGCTGGCTTTTCCAGCAAT 

CAAAAAGAAAAGCAAAAAAAAAGAAAAAAAGCTGAAGGCAGAGGAGTGGC 

CAATACACCCCAGTCTGCCAGGATAGATTCAGGTTACAGCTTCTGTCCTG 

GGAACAATTGTGTGCCCCCCTTCACTTNTAATAGTCAGCCTAATNGCTGA 

TGGATAAATGAAAAATGTTCAGTGAGCCAACCTGTCTAGGGTCCTAAAGA 

GGAAAAGCAANTCCTAGCCCCCGCAGCTCATGCACCTGTGTGGTTTGCCA 

AAAGTTTCTCCACTGTGGCTCACCCTGCATATAAAGGGTGTTCCAGATTT 

TTT 

>Sequence 212 

AGGTACAGCATTCTTGTATTGCTGTGTTTGGCTATCCTAGTATAGTTTGT 

GTTTAGGCTTCATCACAAAATAGTAACATGCAGGGAAAAATCAATGAACC 

AACGTGATTCCATGTTATATTGATGCCATTCCCTTATTCACTAATTTCAC 

ATGAGCTCAATCACATCGCAGAAACACATCCTTTCACAAAATAAACTGTA 

TACTTGGATCTACTTATTTTTTTCTATATGAATGTAGCATGTCAGTTCTG 

TGTTAATGAACAACTATGTCTTAAATTTTGTATTTTAGAAAATGTAATGA 

GCAACTTATTCATATCTGTGATACCTTGCCTTCCCAGGGTGGGCTTCAGT 

TGCTGCTTTTN 

>Sequence 213 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCTTTAAAGTGAGAGAGGGAGGCAGAAGAGG 

AAGTCAGAGCGATGTGCTGTGAAATCTACTACCGTTTGCTGGTTTTGAAA 

ATGGAGAAAAAGAGTGAGGAACTGAGAAACATGGATGGCCTTGGGAACGT 

GGAAAAGGAACTTCCTATGTCATGAAGACACTCAAGGAACTCTATCGAGA 

AATTCATGTATCAAGAAACTGAGGCCTACTGCCAATAGCCATATGAGCGA 

ATCATCTCAAAAGTGATTTTATAGCCCCTGTAAAGCCTTCACATGACTGC 

AACCTTATGAGATATCCTGAGCCAGTACCT 

>Sequence 214 

AGGTACACTAAGAACATGGTGTAGCAAACCTATGAAATCCACACTGGTTC 

TGCACTCCCAGTGCACACAGAGGAACATATATGCACACACAAGCATAATT 

ACCTGCACTGCCATCCTCCTCTGAGGAGCCATTGAGTGTCAAACAGGTCG 

GCTCACACAGGGCCTCCGAGGAGATCCTGCCATGCCACAGCTGTGAAAAC 

CTCCCACTGGATGGAGCAAATTATTTAGTGCAAGCCTGGCAACACTTTGG 

AGGACAGCTAGAAACACAGGTTCTCCAGATTCAATCCATGGAGAGAGACA 

CAAGAATTGAACAGCAAGAACCCTGGAGTAAGAGGCGGGAGAACCAGGTT 

CCAGCACTAGTTCTGCCACTCACGAACTCGGTGCCTNTGGCCATCACTCT 
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ACCTCTCANGGCCTCAGCTCTCAAGAGGGGATATAATAAAGGCTGCCCTT 

CCACAATCCTGGAGTTACGGCAAGAGCCATGAGGCAAGAGAGAGAAAAGA 

GGTCTGAAAATTAAAAGGCAGTATAATGTGAGTTACAAGAAGTATTAAAG 

ATCAGTTTGGGTGTCACGCTCTGTCTGATGGGAGGCCATTCTTAGATGCC 

CAAGACTTGTCCTCACGTTGCAGGTTCTTCTGCAATCTAACCAATGCCCC 

AATTATGTGGTCCTTTTCACAACACCCATCCCATTGCGTAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGTTCTGCCCGGCCGCCGGTTTAAAATAGGGATCCCCCGG 

CTGGCAGAATTCATATCAACTTATTGATCCCTCAACTTCAGGGGGGCCCG 

TACCAACTTTGGTCCCTTTAAGGGGGTAATGCGCCTTGGGAAAAAGGCAA 

ACTTGTTCCGGGAAAATGTATCCCTCT 

>Sequence 215 

ACCTACTGAGTATTTGGAGATATTAGTTTCAATTATCTGTTCTCACATTC 

CTTTTGGTCTGCCAGGTTGCAGTGCGAAAGCAAGGACAGACCAGCCCTGC 

CATCATAAGCCCTATGAATACCACTGCCAGGTCAGGTCATCTGGCCTGCT 

GCAGACCCGACTATTGACCTTGATGTCCTTGTCCTTCAAATGTCGACCTA 

TCTTTTGTCTTCCAGTTTTCCAGGGGCTCAGATTTTTGACTCTAGATCAT 

ATTCTTCTTATGCCTTGGTTTCTGAAACCTGCTAGATGGCATCCTGAATT 

ATAATATTCTGCCTTTCTGAGTACTTGTTAGATCTAAGCTGCCAGAGCTC 

AATGG 

>Sequence 216 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCTCAATCCTACCCATGATGCAGACAGATT 

GCCTCATTTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAA 

GGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCTCG 

TTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAA 

CACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATT 

GGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATT 

TTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCT 

TN 

>Sequence 217 

CCGGCAGGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGCATTTTTAGTA 

GAGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTC 

TTGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGC 

CACCCATCCGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCA 

TTCATTTGCTTACTCAGCTGTGCCAGGAGTTAAGTTGGGCACTGGGAATT 

CCAAAACCAACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTAT 

GAGAGATAAACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAG 

TGTTATGGCAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTATCCAGCAGGGA 

TACCTAACTAAGCCCCACTGGGGAAGGCATCCGAACAGAAGGGACAGCTG 

AGCTGAGTTCAATGGGCCAGTANGGAATAGGGTTGATATAAGTCAAATCA 

TTTAGGTGTTTATGACAACTCTTGAAAATAAGTATTTTCATTTTACAGAT 

GTGAAGCCTAAGTCTCAAAGAAGTTTTCAACCATATTCCAGAGTGGTGGG 

GCCCCACAATATCCCAGGGACCTTGCCCCCAAACTAAGGACTTTTCCCCT 

TACTGGGCGGCTTTTTAAAGATTGAAAATTTTCCTTGTGGAATTTGGTAA 

GTACCTGGGCCGGTTTAAAACTAGGGATCCCCCGCCTTGAGGAATTCATT 

TAAGCTTTTTGTATCCTCACCCTTG 

>Sequence 218 

AATTACGTTCCTTCTAATTAGCACTAGATCTCTGCTATATTTTACAGAAA 

ATAACAGAGGCTGAAACAGGTAAAGATTATTCTCTCATATGAAGTTATTA 

GGCTAGGCAAATCAGGCTAGCACTTTTGGAGGCCAAGGTGGGAGGATCAC 

TTGAAGTCAAGAGTTCAAGACCAGCCTGGGAAACATAGTGAGACACTGTC 

TCTACCAAATAAAAATTAGCCAGGCATGATGGCACATGCCTGTATTCCTA 

GCTACTCAGGAGGCTGAGGCCAGAGGATCCCCTGAACACAGGATTCAAGG 

TTACAGTGAGCCATGATTGCACCACTGTACCT 

>Sequence 219 

AGGGACCTTTTTATGGAATGCTGTTTCAACACCGTAGGTTTCTTTGCATT 
CTATTCCTCCAGATCTCTAACCCTTTCTTCTCTATTTTTCATCTAGGTCT 
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CTTTAGGTGTATCTTTCATTTTGTCATCCCTTTCACTGTATCTAATCTGC 

TTAATCAATATGTTACACTGTAAATTTTAAATTACCATATATGTATCATT 

TACAAATCCCTTTGGTTCCAAACCTACTTGGNCAACTTTGATTCTCTTCA 

TCCCACATCATATTTTCTATCTCCTCTTATTTTAGTCTACACCTGGTAAT 

TCTAATATCTGTAATCTCTTTGAGAGTTTAGGTAATTTGCTGTATTTGCT 

GACTGTCTCAGGGTAGCTTGTTTCCACATAGGTCCATTTATATTAGAATG 

AAGTCATTAGGACTCTATCTGAGGGGAATCTTTGAGCCTTGGTTTAAGGA 

GAGTTCCTCCAGAGAAG 

>Sequence 220 

CCGGGCAGGTACCTGGACTCCTAAGCCTCAGGGATTTACTGAAATACCAT 

TCTATTTTATAATAATCCTTAACCAAGAATTTTAAGGATCTTAAATTTTT 

CTGTGGTTCTATTGTTATCTGATATATAGATGATCTGCTGCCATATCCTA 

AAGAGCAGATGAGGCCGGGTGTAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACT 

TTGGGAGGCAGACGAAGGTGGATCACCTAAGGTCAGGAGTTTGAGACCAG 

CCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGC 

TGGGTGTGGTGGTGGGCACCTGTAATCCCAGCTACTAGGAAGGATGAGGC 

AGGAGAATCACTTGAACCCAAGAGGCCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATT 

GCACCACTGCACTCCATCCTGGCAACAAGAACAAAACTTATTTTAAAAAA 

AAAAAAAAAAGGCCCTTGGCCGTCTAAACT 

>Sequence 221 

CCGGGCAGGTACTCATAGCAGGTAGCTTCATCAAGGGTAGTTTTCAATGC 

ATTTTCTGTTGGGTAAAAAACTTTCCCCTCAAAAATCTGATGACAGGCTT 

CTGCTAACAGTGAAGCATTGGACAGAGCTGCCCTCAGAAAACGTTTATTC 

TCCCATAACTCAGTATTGTAAACAAATACAAAAATCAGGGCAGAGATAAG 

AGACGCGCTAAAAAGACAGTGCTTCCAAGAGCCCATCATTCACAACCAGG 

AAATGAGTAAAATATCTCTCTCTTGAGATAGGATCAGAGTGTAGATATAT 

TTAACTTACATTTTCTCCAGGTTCCGAAATCATCCTCGTGATGGCTGAAG 

CTCTCGTTGGGCTGTTCCCTGTCCTTTCAGTCACGGTTCTGGGCCTTTTT 

CTTTCTTCTTCCCCTCTTTACTTACACTTAGGTTGCATTTTCACTTTTTT 

GGGACACAATTCTGGAGGGGCTCTT 

>Sequence 222 

CCGGGCAGGTACATATTCACTATGGAAAAGTTGGACAATATGGGTATATA 

ATAAGAACAAAATTAAAATCTTACTACTGAAGGATACCACTATTGTATTT 

CTCTGTTTCTATATCTGAATCCAGTTTGAACCATACAAAATGTAATTTTG 

TAAAAAAAAAAATCGTCAAATGTTGACAATTTTATACAATTTAGCACATA 

CACACACAGCACACTTTCATTTGGTAATTTCCAACTTGAATTTTAGACAC 

AGATAAGAATGTCTTCCCTCCAGAGATCAGGGATAATTTTGATAGAATAT 

TCATTTTTTTTAGCACTTGCTCACTTGCCATGTGTTGCTGAACAATCAAG 

TTATTTTTAGTTACACTGCACTAAAGGAGTCTGAAGTCTGGACTAGTGAT 

GAATTTTGCTGATCTTTCAACACTGAATCCCTCTTGAGGGAAGAG 

>Sequence 223 

CCGGGCAGGTACTGGAGAAATGCTCAAGGGAACCACTGGCCTCAAATCTC 

ACCTGGCTTTGGGGCAGGACTGTTCCTCCTCACTTCCCAAAAGCCTGAGA 

AGAGAGATAAAGGTGGTAGACCTTCTTTTTTCTCCAGCCATAAAGAAAAA 

TGATACCCAGGGAGGCTCTCATCCCTTTCCCTATTGTCTCCCGTTTAAGG 

CTGGTGAGGAAGAAATGGATGTAAAAGGCAGACAGGGGTGCCACCAAAAA 

AACATAAAGTCCTCAGCAAAAATGCAAAAATGGAAACGATGGTTAAAATG 

GGGCACTTTTGTGTGGTATTAAAAGCTGATAAAAGTGGGCCAATATTCCT 

TTCCAAAAAGCACTTGAAAAGGTCACTGGGTCACAATGATGGTTTCTGAA 

ATTACCAAAAGGGAACTTGAAAAATTTCCAAGAGTCACAAGGTAAGGTCT 

GTCTTTAAAAAGTACCTTGGGCCGGTTTTAAAAACTAGTGGGATTCCCCC 

CGGCCTGCAAGAAT 

>Sequence 224 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCAGTAGAGACGGGGTTTCA 

CCATGTTGCTCAAGGCTGGTTTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATTGCCTG 

CCTGGGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTGTGAGCCACCACGCCAGG 
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CCTAATAACTCCACTTTTAAAGTTTTATGTTGTTTAGATTGTAGTTTACT 

CTTTAATTACCAGTGTTTAAGATTAGTAACAAAAGATGTTAACTACTAAA 

ATTCATTCATTCTTTCACAATTTTATTGGTCTTCACAAATAAATGAAAAA 

GTACCT 

>Sequence 225 

GCCTCACACACAGAGCCACCTGCCACCTCTTGACAGCTACGTGCACAGGA 

AAGAAGTTTCTTTTAATGGAGCCCATGTGCTATGAGTCTCTGTTATAGCA 

GCTGAGCCAGGAAGTGCAGGCTTCCTTCTGATTCCTTGCCCTATTTCTTC 

TTCTCTCAGCTCTGAGGCTGAGACCTTAAATCTGAGAGGAGGTAGATTTA 

CTAGTCTCTGATTCATTTATTTTTTACTTCTTTATTTGAGACAGAGGTCT 

TGCTATATCACCCAGTCTAGTCTTGAACTCCTGGGTTAAGGCAATCCTCC 

CACCGCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAGGCACGTGCCACTGTGGCC 

AGCCTCTGACTCATTTAAACCATGTTTCTCAGCCTCAACACGACTGACAT 

TTGGGACAGGGTAACACATTGTGAGATGTTTAGCAGCCTCCTCCCAGATG 

CCAGTAGCACTTTCCTGTTCAGCTATAACAATAAAAATGTCTCCAGACAT 

TGCCAAATGACCCCTGTTGTGGGGCAAACATCACAACCT 

>Sequence 226 

AGGTACACCTCCACGAACTTCTCCCCGGCCAGAGGGCTCCAGGCAAAGGG 

ACTCTCAGATGTGGGCAACGGAGGCTGTTCGGGAACCGGATTATTTAATT 

CCAAGCTGGCAGCAATACATCTTTCTTTATGTCCAAAGGGTCCGAAGAAG 

ACTTCATCATCTTCATTTGCACTCGAAGAAGACAACGAAAGATCGAAGTC 

AAATTTTTCATCGGCCAAAAGAAGAATGTCTTCCTTCTTAGGGTCATCCA 

TGTTCACGTCCCCTGCCCG 

>Sequence 227 

AGGTACAAATTCCTAAGCTACAATTAGGGAAATGAGGTAGAAATGCCATT 

TATAAGCTTTTTCCAACATAACTGATTCAAAGGCACTGAGTTCACAGTAA 

TGAGCAGGAGTGTCAGGTGGGGTGAGGTCGGGAGCGAGGCACCATTTCTA 

AACAGTGACAATACATTATTGAGCACAGCTTGAATTAAGTCCAAAGCTGC 

ACATATCCAATTCACTTTTTAAGAAAATAGGAAAGAAACAAAACAATGTA 

TAAATAAGCACAAAGGAAACAGCATCATTTAGGGNGTGATTTTTACGAGC 

TTCAAGCAATTTCAAAGTGAACTACACCAAAAGTATTTCATATGCTTGGA 

AAGACAAAGTAATCTGTCCATAGTTCTGTGAAGAGTTTCACAATTAAATT 

CAAGTCTATCTGACATCAAATCCACTTTCCTTCAACCAAGAGTCCCACAC 

TCTTGAGGGTACAGCCCTTCTTGCCCCG 

>Sequence 228 

AGGTACCCCTCTTGTGCTCATAGTCTGGGCCTTCTCTATACCAGAGTTTA 

GAATAAAATTATATGATTATTGCCAGATAAGTTTGAGTCTTACGTAAGGG 

GAGCTTCTGCAATTCAGGAAATCCTTTTAGCCTTCAAGACAATCAAAAGC 

TACACATTCACTTTCTGCTATTGCTTTATGGCTTCCTTCCTGGAGGCAAA 

GCTTTCTTTTAGTGGAAGGGGGGGCACACGCCCATATAAAAGGGAAAAAT 

GTTTTATAACATTTTAAAACATCTCTTTGTTGAAAAAAAATTTTGGGGTG 

TTTTAAACCCCATTTTTTCCCCACACAAATTTTTTCCCCCCTTTTTTAAA 

AAAAAAAAGGGGGCCCCCCAAACTAAAATTTTTTTTTTACGGAAAAACTT 

TTTTAAGAGAGCTTTTTTCTCCCCCCCCCGGGGGGGAAAAAAAAACAAAA 

AAAGGGGGGGGGTCTTTTTTTTTAAATAAAAGAGAGGGA 

>Sequence 229 

CCGGGCGGTACCCCGAATGCATAAACAATAAATGCATGTGAATCCAAAGA 

AATTCAGGATAAAAAAGGTCACTGGAGGATTCAAAATAGAATGATGTTGA 

GTAGAGGGGCAGGGTTTAAAATGGCAGCAACAGGAAACACAGGTATAGAT 

GTGAGTTAAGATTAAATTCAATTTAAGAAATTCTCTTTGGCTGGGCACGG 

TGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGTATC 

ACCTGAGTTTGAGACCAGCCTGACCAACACGGAGAAACCCCGTCTCTACT 

AAAAATACAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGTGCATGCCTGTAATCCCAGCT 

ACTCGGAGGCTGAGGCAGCAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTG 

CAGTTTAGCCAAGATCACACCAATGCACTTCAGCCTGGGCAACAAGAGCA 

AAACTCCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAGTACCT 
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>Sequence 230 

CCGGGCAGGTACTGATCTCCCTTAATCCAGAAGTCAGGGAGGAAGTTGGC 

TGTGTCATCATAGTTTCTGGGAAGGCAGGAGTTGATGTGGAAACACTTGT 

ATTCCCCAGAGTGGAGGTGGTAGCCATTGGAGATGTGGGTTTTGTTGTCA 

CTAAGTCAGCCAAAACAGAGGAAGGGGATAGATGTTTATAAATCACAGTC 

CCTACATTGACTACAGGTGTGTTTGAGGAGGGATGAATTTTCTCTCTATC 

TTTGGTGACTTCAGACGTGGCTAATATTTCAGCTGAGGTGCTGCTCAAAT 

TTGGAGGTGAACTGGTTTCAGGTTCTGAGCTTGTGCGCAACATGTCTGTG 

GTCTTCACTGGGCCAAGGGTGAGAAGTGCAGTCACAGGATGAGGAGAGGA 

GGAGATGCTCTCTGGTAATGTGGAGAAAAAAGAAGTTGAGGTCATGGCAG 

GTGAAGACAGTGAGGAAAT 

>Sequence 231 

AGGTATCGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTTTGGGAAGAAGAGCTAGAC 

TGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAAGAGCA 

AGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTTCAGTA 

TTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCAGGCTC 

AGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACCTTATA 

AGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACACAAGTA 

AGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTTATAAG 

TTTTGAAGACACAATTGCATAAACTGTCATCATTAAAAGGAAAACAGAGA 

AAAGTAGTTCTGGAAGGAGTCTGAAAGGCATTGCCAGAAGGTTAGGGGGA 

AAATT 

>Sequence 232 

CCGGGCAGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGC 

TAGACTGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAA 

GAGCAAGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTT 

CAGTATTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCA 

GGCTCAGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACC 

TTATAAGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACAC 

AAGTAAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGN 

> Sequence 233 

CCGGGCAGGTACAATGTAAGCTTTTATCATCTTGCATGTGTCCTCTGAGA 

GGTTCACATTTTTGAGGCCTTGTCTCATGGAAACTGGGAAATGAGCTTCT 

GGAATTCAGACCCAGGATCTGGCTGCATTCCAGAAATAAATATACATGTT 

GGGCGTTGAGATAGACAATTAAAAGAATAGGAGAGTGTGCAAACTTTTGA 

GAATGAGAAGGCAGAAAATAGACTCTTTTCTCTCATGCTTTGCTTTGCTT 

TTGTTTATTTTTTATATTTTTACTTTTGAGTATCAGCCAGTGGGTAGCAG 

GGCAAAAACAAAGCAGCCATTGATCTAAGTGTAAGGCAGCAGGAGGAAGG 

TTAAGAGAATGAGTGTTATTCTTTAGGACTACATTCATAGTTGCATGGGG 

GTGCTTTTGGCTTAAAGTCTACAATTAAATCAATTGTTGGCACTTCCTTG 

AAAG 

>Sequence 234 

AGGTACTAATATCCCTTAATGGCAGAATGTGATAATCATGGAATTAATTA 

TTGCTAAAGTAGTTTTCAGATAAAAACAATAAAAAAGAAAACAAAACAGA 

TTAAACTTGACACAATCTGACCAAACACGTGTCAATTTACAATTTCAAGG 

TTATTTTACAAAATACCTACATTTACACAATAGGCTCCCGGCAGCATTTC 

CAGACAAATGTTCTTTTAATTTATCCTGACATGCT AT AAATGAAT AAATT 

ACACTATTTAAAAATTATCATCAGTAAGTTTTCCTTTCTCATGGGTCAGA 

GAAAAAGAAATGAGCGCGCAAAGAAGATTGAGAGGAAGCGCACGCACACA 

GATAACTTTAAAGAAGCAGGAGGGGCTGGGGAGGGTTCAACAATCACTGA 

ACCTCACACAGTGTGATGCTCTCCAGGGGGAAAGTCAACTGCTTATAGCC 

ATTTAAAAGTATTTAAAGAAAAATGTTTGAGGGAAACCC 

>Sequence 235 

CCGGTCAGTACATCATGTAGAGAGGCAGACTCGTCTTCGACAAAAGGGCT 

GACCCCTGGAAAACCAGCACAGAGCCAGCTCTTCTGTCTGAATCCACTCT 

CTCCAAAACATAACATAAGTCATGGAAAAGAAATGAGTCTCAAGAAATGA 
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GACTCTTACCATGATGAGAGGGGGACATTGAAAAGCTACTTTAGTGATTA 

GGGAGAGAAGTCCCCTTTTGCATCCCAAATCAAGCAGAGGACTGGTAGTC 

CAAATATAAATTTGGAATAACCTGAGTCACCTGGGCCTTGGAGGATCCTG 

GGCCTTTTAATCCAATTTTTGCGAAAAATTCAGGGGGGCAAATCCGGAAG 

CTTGTAGGGCTTTTAAAACCCAGGGGAAAAAGCTTCTAGGGCCCCTTGGC 

CGTTTAAAACAAGGGGGCCCCCCCGGCCGGGGGAATTTTTTTTAAACTTT 

TTTAAACCCCCCACCCCTGGGGGGGGCCCGGCCCCCATT 

>Sequence 236 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTT 

GCCCAGCCTGGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGTTCTGCCCGTCTCAGC 

CTCCCAAAGTGCAGGGATTACAGCTGTGAGCCACCATCCCTGGCATATTT 

TTGTAAATTTATATAAACTGTTTGTTTTCCATAAACTAGGATCATGCTGT 

ATATATTGNTCTATTTACTGACTTTCCAACTCATCAAAATGTCTTTGGAG 

AGCTCTGTCTGCACCTGCAAATCTCTCCCAGGGCTTGGCACACTATGGTC 

CTTGGGCTGAATTAGGCCCACAGCCTGTATTTGTAAATTTTTNTTTTTTT 

TTTT 

>Sequence 237 

CCGGGCAGGTACATCAGCAACCTTTGAAAATACAACATGATGAAAATACA 

GCATGACCTGGTGCCTAGCCTTATCCTTTTATTGAATATGGAGGGAAAGA 

GGGTGGGACTGCAGAGGTTAAGACCAGTCGGCGGTCTATTGGTCTTTTAA 

TGTTTCTGGGTCTCAGTTTTATTCATATTTAAGCAAGTAAGCCTGTGTAG 

ACTTCTCTCAGAGGAAAATCAGCAAGTTGTATAAATGAAAGCAGATTAAG 

CATATGAATCCTTTCAGGAGAAAAGTTAGTTGGGGTGTCTGTTGTTTTGT 

ATGAATCTGAACTAGGAAAGTCAGACAAACTAGAGAAGGATAAAAAGTGT 

CCTTCTGCTTAT 
>Sequence 238 

AGGTACTTGAAAGGCAAATTTCAGTGCTTTTGTTATGTTGGAGGAGGGCT 

TACTGATGCGTGCTAAGACCGATTTCTGATTGAGGGATGAACCTTGGGCT 

CATTTTTTTCTTGTGAAGTCTCTTTCTAGAAAATTTTTTGGTTTTGTTCT 

TTTTAAAAAATACATACTTTTTTGAATGTATCATGTCTTCATTAACAACA 

GAAAATCCACATGGTGTTTACTAAACTTGTTTACGACATTAAAAACTTCC 

TTTTTATTTTTAGCAGCCCAGGTTGAGTTTTTCACAAGAGATTTTTTTCT 

TAGCTGAGGTATTAGTTGTATAGCAAGGAAGAATTAAGCCAGATTTTTGG 

TGTGTGGAAAGACAGTTTTCTATCCACGTCTTTTTCTGGTTGTCAGAGGT 

GGGAGGTATGGTCCAAATAAATCCATTAGGTTACTCCTGCAGCATGCGCA 

TTTAGCTTCTCTCTGCTGANGA 

>Sequence 239 

AGGTACCTGGATTTGACTGATGTGGTCCCCATCATTTTCTGATAGAGTTC 

TTTTTGCTGGGATCCTGGAAGATGATCTTGGTTTATACATGAAGAATCTG 

GGGTCCAGTGAAAGTGACTTGGTAAAACCCACAGATCTGTGCCGAAAGCC 

TTGGTCAGCTGCCCCTTGGCCTGATGCTCTTTTCTCTGCATCAGTGCATT 

GCTTCACCTCTTCTTCAAGGACTCTGATTAACTGGAAGTGGACATAAACT 

GGTGTTATTTATGTGGGATTTTGTTTTCCTTCCTACATCTTAGTTTGGGT 

CACTGAATATACTCAGTTTTAATAAGGGGATTTTTCATTTCTGGTCGCAA 

CTTCTGAAAATGCGCTTAAGTCTTTGAGAGTATGCTTTAACCTATAATTT 

TTTGTTTT 

>Sequence 240 

TGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAAAGCAACTTTGTCACTCTAAAATACT 

ATGCAGATGTGTGGAATTATCTCATTTATTACTTCCAATAGCCGAGTGGT 

TTGTGTAGATGGGAAGATGGGGAGAGTTGTTTAAATGACCTGCTTCAGAT 

CCCACTGCAGATCTGTCTTAGTCCTATGCTCATGAGATTACACTGCAATC 

ACCACAAGCTTCTATTCTAAAGGGTTCTAATCATTCTTTCAGATAGGAAA 

GGGTGTTGTCCCCAATTCACCACCAGAGGACATCTCTGAGAGTTAGCCGT 

GATATTCCTGGGCTTGATAGGACATGGAGCCCATGCTAGCTTTTCATCTA 

AATGCTGCTAGCACTACTCACATATTTGCATACAGTTCTTATAGGACAAT 

GCAACCCTGCGCTTGCTTGCAGAGGAAACCGGTTAAATCTTTCCTAATGT 
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TTATTTTGGGTTAAGTTCTCTTTGCAGGG 
>Sequence 241 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACGG 

GGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTTGTGATCC 

ACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGTGATTACAGGTGTGAGCCACCGCG 

CCCGGCCTTTACGTTGAATTCTTTAAATTCAGCTTGTGACTTTGCACTTC 

AGGATTCTGAGTGTTCTCTGTCTTCTTCCTGCATTGTTTTTCTTATACCA 

TACAGGTTTTTCATTGGCCTTGACTTTTTGTTGTTAACTCATTCTTCTTT 

GGGTTTATTTTCATTTGTTTCTGCTGAATATTATTTGTTTCAAACTAAAA 

ATAACATTCCACATTTTAATTGATGTGCGGACTCTTAATCTACTTAAAAT 

GTGGGCTGAAATTCCATGATTCCAGCTAGTCTGGAATAGGTCATTTAACT 

GGGATGTTAATTCACCTACATTGTTCCCTTAATGACATGTGGG 

>Sequence 242 

CCGGGCAGGTACTAGTGGACGAGTGGGAAGTTAAGTTAGAAGAAAAGGGA 

AAATAAAAGTACCTAGTAAATGGGCAATTACTAAGCCCTGGAACCTCTAA 

TACCATATTGCTAGTGGTAAGATGATGAGCAATGAAACTGAAGACCGCCT 

CAGAATGGCTTTGTGTCATAAGCTAAGAAGTTTGAGCCTTGTCCTGAAAA 

TGTTGGGATACCATTAAAAATCTTCTTTAGGGGTCTTCTGCTATGGTTTT 

CCCTATTTTTATTATCTGATCATTTGAATNTTGAAATCCAAATATCTCAT 

TTTCTTATATTTAAAGCTACTTCCTTAGGTGTAGTATACATGAATTTTTA 

ATGTTTAAT^^ ^ ATC ATTGGACC AAAATGGT AGAACTATTCT AAG AAAGA G 

TAGGGAACTGACATTTAAGCACCTACTGGGAGCCATGACCTGTGTCAAAC 

ACGTTTTTTAATTCTCTCAATGATCTATTGAGTGTTCATCTCTGTTTTAT 

AGATAAAGAAAGTGAGCATCAAGCAGGTAAAGGAATTTGCCCAAGGTTAG 

AAGGCTAATAAATATTGGATCGATCCAAGATTTGAGCCCAAGTCTGTCTG 

AATCTAAACCCTTTATAGTCTCTAAACTATACTGTCTTTCTGGAAGTTGA 

TATGAAACTAAAGTCATATGAATTNTATTTTATAATGGATCAAAAAATTT 

TTTAATCAAGTAAGCCCACTGAATAGTACCTTG 

>Sequence 243 

AGGTACACTAGGAAATGCACGAAGAAAATTATTTGCCCAGATACTGCAAA 

GATTTTCTAGCTATGTGAGAAATGAAAATGCATTTTTGCCATATTTGGTA 

AACTGAATGTTATTAAGAGGACAAACCTCATGTAAAAAGGAGATAAGCAG 

AAACTGATTTGAATATTATTGCAGAGCAAAGTAAATAATCATGATGCATT 

CAACCTTTATAAATGTGCAAAAACAGATTAATTTTCCCAATTACAAGCCT 

TAATAATATTAAATGACTTTAAACACATGAAGTAGGGTAAGAAATAGATA 

GCAATGATAATACACGAGTGTGTTATAAGGGATATTAATGAATAAATTGG 

GTACACAAAAGAGGGAGGGGATGGAGAAAAAAGGGAAAATGCTGGATTAA 

AGTTAAACAGATATCCTGAATACTTGTCATATCCTTAAAGGCTAATATAC 

GTTCTGAATCTCTAAAAGA 

>Sequence 244 

AGGACAGCTCCCATTGTTACCTGATTAAACATGCATGCAGCACTGATCAC 

ACTCTTTTTATCTGATGTGGATCTGTGGCTGCCACAATGGACACTTCATC 

TGATGGGCTAGCCTGGCATCCTATAAATGTGCCAGCTGGCTTAAGATTAC 

ACCACCTCTATCAAAATAGTTTTTGAGGCTGGGCACAGTGGCTCAAGTAA 

AAGCGGGCGGATCACAAGGTCAGGAGATTGAGACCATCCTGGCTAACACG 

GTGAAACCCCGTCTTTACTAAAAATACACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGG 

TGGGCGACTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAAGCTGAGACAGGAAAATGGTG 

TGAACCCAGGAGGTGGAGCTTGCAGTGAACCGAGATTGTGCCACTGCACT 

CCAGTCTGGGGGACAGGGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

GTACCTGCCCG 

>Sequence 245 

CGACACACGTGTAGCTCATTTGTAGTACGGGGCGAATTTTAGCTCCACCG 

CCGTGGCGGCCGCCCGGGCTTTTACTTATTCGCATAATGAAACTTGGGTT 

ATTTTGACAGGATGTCCGAACAAAGGGCCAAATTGAACATTCACAAGTAA 

CGCCGTTTAGAAGGTTGTGCTAAACATCAGAAGAGTGAAACTCCAGACCA 

GAGATGAGACAATTATTTTTGGATTCTACTACAAAGCAAGCACATTTCCT 
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ATGCTACTCAAATATTCCCTTAAACCAGAAGCAATGGTGAAGGGGAAAGG 

ACAGATTGAACCCCCCTACGCACCTGCAAGAGATTGGTAAGCAAGATGAG 

TGTCTGCTTCCGGATGAATGGGTCGGAATCCTTCAGACACCTGGAGATGT 

TGGGAATATACTTGCCCACCATGATGGTGTAGCGAATGTAGAGATCGCAC 

ATTACAATGATGACGTTGTTGCGGACAGACACGTTCTTACACACCTCGAG 

CTCTCGCACCAGGGCT 

>Sequence 246 

GGGTGTCCCTATGAGGCACATATGTAGACCNCGAGCNCATTCGCGGGAAC 

GGCCGAGGTACTTTGCACATACTTCGGCAAAACGATCCACTCGANNAGAT 

GATGCCTGAGGACACAACTCCAATTTAGTAGTTTCTTGATACCCTCCCAA 

AGCACCTAGCACAGGGCTAAGTCTAGAGAATGCTTTTGAAATATCTCTCA 

AAGCAGAAACTTGTGTGTATATATTGGGGGAAAGAAAATAGGTCTACTTC 

TTAAAAAAAAAAAAGCCTTGACCTACTTGAATGCGATGATGTTAGGGTGC 

TTCAACTTCCTCAAATGCTTGATATCCGTCTCATTCTGTTCTCTCACTTT 

CTTGGAGGCCACCTCTTCCGCCCGGAACTTGCCCAAAAAGACGCTCCTTG 

GGCTCCACTACCCAACCACTGGAGATTTGAGAACTTCTCAAATGGGACTT 

CCCAAGTATCTAGGCACACAAGCAAGAAATAAGCTTTGAAGAGATC 

>Sequence 247 

GGGGCTGACGCAATCTGTAGACGGCGAANGATGCTTGCCACGTCCNGGCC 

GCCCGGGNCAGGATTTTTTTNNNNGTTTTTAAACACCCATGTGTTATAAC 

CCCCNNNNNNNNNNNNNNNGGGGTTTTTTTTTTTTTTAAAGGCCGAGGAT 

TAATTAAACCCGGGGAACAAAAAAAAACCAGATTAACCACACCCAGGCCT 

AACTTTATAAAAGGGATAAAAAGAAAAAAGGAATCTTATAGGACAAAAGG 

GTTCATCAATAAAAACAAATTCCCAAAAACCCGGGAAAAAAAATTCCAAA 

ATTCCCCCCCAAATTCAAAGCAAAGGAGGAAAAGGGGAAGTAAACTTAGC 

CCCCCTAAAAATATCTAAACAAAGCTTTGGGAGGGCAAAAAAAGGAAAGA 

AGTCCAAAACTCCGCCCAAAAAAGGTTGAAAGGGGGGAAAAAAAAAAATT 

TTTTTGGGCCCCCACCCTAAAAAAGGGCCCAGCCCCTCCAAAAA 

>Sequence 248 

AGGTACTTGCTTAACAGAAGTCTTTAATGTTAGTGAATGAATGTATAAAA 

TTATAAACTACGCATTTTCAAAGAGTAGCATGTATTTTGTATCGAATCCA 

AGTAAATTTTTTTCATAGCTACCTACCACAACTGCAAATTATTCAAAATA 

AACTTGGATACATATCCTTATGGGGATATGGGAAGCCCATCTATATTCTC 

CTACTTGATGTTTTTAAAGATTGAAACTTTATTCTGAAACATCAGGCTCT 

AAAAAATTCCATCATTAAGATGAATAAATGGGAAATGGTTTATTTGTTAC 

TTCGTAAGCATAAATGGGAAATGTTGGCTGTTAAAAAAGGCCCCCTTTTT 

TTTAGGGGGGGTTTTTTTTCTCCCCCTTTGGTTCACCCCACCAACCTTGT 

GTGTGGAAGGAACCTATTTTTTTTTGAAAAAGGCAACATGTGTTTTTTGT 

GGGGGTTTTTATTTCTCCCCCCCCAAAAAAAA 

>Sequence 249 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAAGAGAGGGGGTC 

TCACTTTGTTGCCTAGGCTGGTCTCACACTCCTGGCCTCAAGCTGATCCT 

TCCACCTCAGCCTCCCAAAGCACTGGGGTTGCTGGCGTGAGCCACCATAC 

CCAGCTGAAAAGTGATTTCTTATAAGCCAAGCAATCAGCCTCTGCAGAGA 

AGACAGGACCCTCAGCACATATCTAGCTCTGTAATTCCTCAACTCAAGTT 

GGGCATTACTATCACCCCTACATTAACATGTTCTCATTAGGAATATGACC 

AAGACCAGGACAGAGTCACAAGAGAAACAGTCAGTGGATCATGTGACACA 

TGAGATTTATTGGTCCAATAAGGTGAACTGGTCAGGAACCAGATCTGCTA 

TGCCCCTTGGGAATAAGGTGGCCAAAATAAATTTTGATTTGAAGATTAGA 

AG 

>Sequence 250 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGATTGAAGGAGGGCTGGGAAAGCACAAGACAG 

GAAGAGTCTGTGCCAAAAGACCCTGGATAGGAAGAAACACAAGAAAAAAT 

TTATCCAAAGTCAAGATTGAGTGGGAGCCCAGAGGAACGTTGCATTCAAA 

TGACAAAGAATATGAAGCCGATAGGGATAAAGTGAGTAACCCAAGGTCAC 

AAGACAAGAGAGCTGGTCCAGGACAAGAACTTGGTGCTCATGTCAGGTTC 
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TCTCTGCCACATCTTGAGAATACGTGCATCCTTTGAATTCTTGCCCTTTT 

CAGTAGAAAGCATCGTGGGAAAACATACAGAGT 

>Sequence 251 

AGGTACTGGAAAGAGGAGTGCTTTGGACTTATCAGCTGAACTTGTAGTCG 

ATAAAGCCATGGAGTTAAGGTTTGTGGGTGGCGTCTATGGTGGCAACATA 

AAACCAACACCCTTTCTGTGTTTAACCTTGAAGATGCTTCAAATTCAACC 

CGAGAAGGATATCATTGTAGAGTTTATCAAAAATGAAGATTTCAAGTATG 

TCCGCATGCTGGGGGCACTTTACATGAGGCTGACAGGCACTGCAATTGAT 

TGCTACAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 252 

TGGAAGATTAACCCNCTAGACTACCTATCGGGCGTTTGTAACCCCACCGG 

GCGGCCGAGGTACAATGTGAAAGCAGCCAGCACCTATTCTTGGTTGTGGC 

TGAAAGGAACCACATGGAGATCTCTTGAGCAGGCCTGGAGGTGAAATACT 

CCCCTTTATTGCAGCTGTTGGTTAATGAAGATATGTTGAGGGAATTTCAC 

AGCTCTGGCATCAGGTAGGAGACTCACACTGATTCTGTATGATTCTGACC 

CAGTTGTCAAAACATAGTCTCCCAGCAGGACTGTGCTTTGCTCCCTGGTG 

ACTGTATTCTCCATTTTTACAAACTGCTGTTTGCACAGGAAGCCTGCCTT 

GGTCTTGCCCTTGTCCTCCAAGATTAGCATTCGACTCTGAACTCCAACAT 

CAAGCCTGTTCCCTGGAAATCAATGACAGGTTTCTTTTTGTCCATTGGAA 

CTTCTTGCATTGCCTATTTCTATTCTTCTGCCCTTAGAACACTGCACTGA 

CTCATACTGCATGCACATTTT 

>Sequence 253 

AGGTACGCGGGTGAAAATGTGAGAGCTCTGTTCACATCTGACAGGTCTAT 

TGGTTGAAGTTTCAAGTGGCAACTGGTTTGTTAGAACCAGTCTCTTCCAG 

TGAAGAAAGTTGTTCACTATTTAGCAAACGCTAAGGAGGAAGTTCATGTA 

ATTCAGATAATTCCTATGGTGTCTCCACAGATACTATGTGGAAAAGATGG 

GGAGTAGTGAGAGAAAACACAAGAATATGTGAACCCTTCAGGTCTGTGAG 

GGATGGAAGGATTGGGATTATTGGAGAAAAATAAGGATTGCATTCCAGCT 

GGGCAGATCTAATTCGAGAATAAACAGGATGTGCCTGTAGATCAATGAAA 

AGAAAGGCCAACTGGGATTAGATGCCTGTTTGAAGGGATTACTCTTATTT 

AACAGCAGTTATGTAAAAAAAT 

>Sequence 254 

AGGTACTCCAGCCTGTGTGACAGAGCAAGACTCTGTCTGAAAAGGAAAAA 

AAAAAAAGAAAAATCATATGGATCAAAGTAATTATAATCAACATTGTCAA 

CTGACTTTATTAATCTTTTCAAATGAAGTAGCTGTAAACTTTCTTTGCTG 

TCTCCATTAATTTGTTGTTTTTAACATTAGCTAAGGTATAATGGAAAGAG 

AACAAAAAGAAGGGAGAACAAAAGAAGGGGAAAGAAGAGAGCTAGGGCCT 

GCCTTCTCCTGGCTCTGTCACTTGCTAACGGTGTGACTTTGGACAGGGAG 

ATGTCCCCTCTAGGCCCTGGTGAATTAGGGAGCTTGGCAAAGTACCTGCC 
CG 

>Sequence 255 

CCGGGCAGGTACTTTGAGAAGGAAATACTGTGTTGTAATCATGGATAAAA 

TATGCAGGGGAGGGGAGGAGATTATAGATATTAATATAGAGTTTAGGGTG 

GCATTAGGCAAGGATGACATCTGAATATCTAACTTCCATTTTACATTGCC 

ATGTAAGTCTTTTTGCCCAGTGGGTTTGGGGGACATTGAGGCAGAACTCC 

TGGAAAATAGAAGGAAGTGAAAGGTCACTGGTCTCTCCAATAATCTTGAT 

GGGAAGGACTAGACAACACCATTAGCAAAATGTGCCTCTTAAAAACTCAA 

GACACAAGCATTATCTTCATCTCACTGAAATAACAGCTACATCCTTTATT 

AACATGAGAAAATCGAAAAGCTTAAGAAAATTGTCCTGAAATTGGAATAT 

TGGTAATAATTTGCCAGAACCACTAAATCTACTTTCTGGAAACAGTAAAC 

ACTTCAAATACATCCTTTAG 

>Sequence 256 

AGGTACATGATGATAAGGAACACAAGGCCTGGGATAAAACAGGATCTTTT 
TTTAAAACAAGCACAAATAGTGTCTGGACCAGAATACAAAAATCACATCA 
ATCTTTAGAACAAAATAAAGACCGAAGAAACTGCAAGCAGACAACTTCTG 
GTGATGACCATTAGTCCCTTCTCGGTAGTTTTGGAGAGTTTTTTTTAAAA 
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AAAGTTTGAGAAGCAATGATATAACTTAACAATTATGCAAAACAAGGTAG 

GGTGGCAGTAGGAGATGGAAACAGAAGAGAAACTATAAGCGTAACTGAGA 

GCCAGTTATAAACTTAACTATTAAAAAATTGAACTGTCCTATTATTCTTG 

AGAGAAAAACTACTGAACTATGAATGGATTTCTTATTCTTTTTAAAGAGT 

TAAATGTTCGAAAGAGTTTCAAATAGGGACCTAGGACAGGGGAAGCACTA 

TTAAATGGTAAATAAGAAATATTAACACTAATT 

>Sequence 257 

AGGTACCAGGTTTCCCTCTCAGCGGGCCCGTTCCCCTGCATCTTTTTACA 

ACTTAGGTTTATTCACTCCTACTGCAGACAGTCTTTTCCCATACTCTGGA 

AGACATGGGTGTAAACCACCATCAACCCTTCCATAGCTCCCACACAGGAA 

GGCATGGCCCTCTGCCCCACAAGCTTGTATAGGATATCCTGAGGGAGGAC 

CCTCCTAGGCCCTCCTTAAGTCAGTTTTTCCCTCTATGTGGGCTGTCACT 

CCCACAACACCCACTATGTCCTGGGAAATTACCCTGAATCAGTGGTTTTC 

ACTAAGACTGATTGGGATGGGAATGCAATTTCCCAGCGAAGAGGTGGGTT 

TTGTATTCAGAAGAAAAAAGGTTTAAAATACTATATTTCCATTCTACATG 

GGC 

>Sequence 258 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCCGACTAAGATCCCAGAAG^IA 

TCTGAGAACTTGGGCTGCGCAGGGAATGCTGGTGTGGGAGAAGCAAGCCA 

ACTGAGCTGAGCTGCGGCCCTGTTTGTCCTTAGCTCTCCAAAACTTGCTG 

TCTATGTCACTTGGAAGGAATCTGATTCTTTTCTGCAAGGCACTGACAAT 

ACCTTACAACAGAGCTGGGAGATAAAATGCAGAGCTTGTGAAAGTCATCA 

GAAAGTTGAACACAGATGGTCCCCGGCTTAAAACGGTTCAACTTGATGAT 

TTTTCGACTTGATGATGGTGTGAACACGATACACATTCAGTAGAAACTGT 

ATCGATAAGGGCTGCTTTATTCACCAGAAGTGAAAAACACGATGGTTGTG 

TGAGTATTTGAAGTACCTTGCCG 

>Sequence 259 

AGGTACAATGTCCTATATTTACGAGGACCTTACTACTTTTAAATCGCTGT 

CGTTCAAAAACAAAACAATTTTTTTCAGCGTGTTCTTATATGCCCATTAC 

TGAGCTGGTCCCTGGGGATGCAAAGACACATGGACCTCATTGTTTTCCTC 

CAGGAATTCACTTGGAAAAAGAAACACGGGAGATGCTGCCTAGAATCCTT 

GATGCCTCCGAAGTTAGACTGGAGTTGGATTAACCCGGCCTCTCTCTGTG 

GAAATAGGAGATGGCTAGAAGAGTGACATCAATCAGCCACAACTGCTTCA 

GCCTCATAACGTCGGAGCAATGGTATCAGACTTGATGCAGAGACTACCCG 

GGCATATGTGGCTTTTTTTTTTAAAATGGAGTGAAAAATTCCAAGTCACA 

ACCACAACACTGAACTATTAAAAGATCATTTCATGTTTTGGGTTGTATTA 

AATGCTCTTTGCACTTTGCTG 

>Sequence 260 

GGGACTAGCCATCGACTTCGGGCGAATTTTAGCTCCACCGCCGGGGCGGC 

CGAGGTACGCTTTGGGAGAACGTTTGAAAGCCCTGTTTTGGCTGTTGTCC 

TACAATCCTTTGTGGGTTCGAATTGGGCTAGAGACAACTTATGGAGAACT 

CATATCTTTGGAAGATAACAGTGATGTCACAGGGTTGGCTATGTTTATTC 

TGAATCGCCTACTTTGGAATCCTGATATAGCAGCTGAGTATAGACACCCC 

ACTGTTCCTCACCTGTATAGAGATGGTCATGAAGAAGCTTTGTCCAAGTT 

TACATTGAAAAAGTTATTGTTGTTGGTCTGTTTTCTTGATTATGCTAAAA 

TTTCCAGACTCATTGATCATGATCCTTGTCTCTTCTGTAAAGATGCCGAA 

TTCAAGGCTAGTAAAGAAATCCTTTTGGCTTTTTCACGAGATTTCCTATG 

TGGTGAAGGTGACCTTTCCCGTCACCTTGGCTTATTGGGATTACCTGTTA 

N 

>Sequence 261 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGCAGGTCATCCACCTTTCCCTGTGAAGGGG 

TCCTCCCTCAGGGAGGTAGAGAAGATAATGTTAATCCCCTCCTATCCAAG 

AAACAGGCTCCCACCAGTGCCAAGTGCAGCTTTCAGTGAGCATGGCTTCC 

AGTGGGCATGTGTGCCTAGGAATCAGTAGTCCTATAGCCACAAAACAGTC 

AAAGACCTGGAACCCAATGGAACAGGTTCCATGATCCACTGAAATTCTGT 

CCGGCTCCTATAGAACAGATTTTGTTGGCTCACTAATCACCAGAAACCAG 
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CTGTCTTAGGATGGAATAGGAGAAAGGTGCCCTGTGTTGCGAGCTGGGCT 
ATTAGACAGTGGTCTGCCCTCTATGCGGTCCAGGCCCAACGAAGAAACCT 
TGGAGAAGGCATCAATGGCGTCGAAACAAACTTGGGG 
>Sequence 262 

AGGTACAGTGGCACAATCTCAGCTCACTGCAACATCCACCTCCCAGGTTC 

AAGTGATTCTTCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTTCGACTACACACGCAT 

GCCACCATGCCCAGCTAAGTTTTATATTTTTTTGTGGAGACAGGGTTTCA 

CCATGTTGCCCAGGCTGGTTTCAAACTCCTGAGCTCAAGTGATCCACCTG 

CCTCGGTCTACCAAAGTGCTAGGATGACAGGTGTGAGCCACCATGACTGG 

CCTATTTTTTGAGGAACAATTCCAGTCTGCTGAGATCTTGCCTGTCTTCC 

TTTATTAGAGTCTTTTAAAAGCTCCATTTAGCACAGATATATTTCATTTT 

GAATACCTGCACATGGAGATCTCAAAGTATCTCCACTTCTCTTTTTATAT 

CTGGTTAACCTGACTTCTAGATTGTTGTTT 

>Sequence 263 

CCGGGCAGGTACAACTTCTATAATCTTAGTTATATGGTTTGTGTCTCTCT 

AAATTATAAAGGGGAGAGTAATTACAATAGGTAGGTTAAACGGCAACAGC 

AAGAAGTGGTAGCTACTACAAGCTTGAAAAAGGGAAGGAGGCCAGGCATG 

GTGGCTCACGCTTAAAATCCTAAGCTTTAGGAGGCTGAGGCAGGCAGATT 

GCTTGAGCCCAGGAGCTCGAGACCAGTCTGGGCAACATGGTGAAACTCCA 

TCTCTAAAAAAATGCAAAAATTGGCTGGGCCCAGGAGGCTGAGGCAGGGA 

CATCGATTGAGTCTGGGAGGTCGAGGCTGCAGTGAGCCATGATCACACCA 

GTGAACCCCAGC 

>Sequence 264 

CCGGGCAGGTACTAACAAAGAGCCCTATTCTTCATTCTTAATCTTCTGTA 

AAGAATTTGAGTTTGGAAGTTGCTAAAGCAATGCAGTGAACAGTGTACAG 

CCTTCTGACGTGCTCAAGAAAATAAGCCTTGCATATTAAGGGAGAACTTA 

TTTCAACTTTTTCATAATCGTATTTAATGAAAACACTATTAAACCTTATA 

ATAAATTACAATTTGGGTTTTGAAACACATGCCATCTTGTTTAGTTTATC 

TGCTGAAATATAGAAACAAAATCAGCAACAGATAGAACAACTAAAATGAT 

ACAAATCTAAAGGTGATTAAAGAGTTGTAATAATCAGAAGAGAGTCAGAT 

TCAGACACGCACATGCCCCTCCTAAATATCCAGTCTTCTCATCTCTCATT 

CTTTCTCAAATGTGCTGACTGTGAGTAAAACGGGCAGACAGACTGATTTC 

CTATCAACTCGCCT 

>Sequence 265 

AGGTACCAAGGGTGGTATGGATTGGCAGAGCCACTCAGGAAACTGTCAAT 

GACTTATACTTCCTGGGTCTGGGAACAAGCCAGCTATGTTGCTACTGAAT 

TGAGCAGCAATAGGAAATGAACTCGACTCCGAAGTTGCAGTTCTAACCAA 

AAGACAAGAAGATCAATATTAGGAGAAGTGGGAAAAATAACAACCAGGGC 

ATTGGAGATGAGAGAACGCTGGAAAAAGATTACTATTCTGGAAATCAGTC 

TCTTGAAGATGGAATTATGATCTAAGAGGAAGTGAGTACCTGCCCGGGGG 

CCGCTCGA 

>Sequence 266 

AGGTACTCTTTCTCTTTGTCTGGAATAAATTCCTTACCACTTTCCACTAT 

CACCTAGTTTACTGAGTCTCACGTATTAGGATTGGGTTTAAATGTAACCT 

GTATTGCCTCACCCAGAAAGCCTTTCCAGTCTACCCCTGCTTTGATTATT 

TCCCTATCCTCTATGCTGCCTTTGTTCCCTGTGTGTCTCTCCACAACAGC 

AATTAGAGCACATATGATTTATTATCTCACATATTGGTCTCAACTTTCAG 

TCTATGAAGTCTCTGCGCACAGAAGCTCATGAGCGTTTTCTTCTTTTCTG 

TGGATTACCTTTGCAAAGGCCCGAGACCACCAGAGAACCTGCCTTCCTAC 

CTCTCTTCCTCATCTCCACCCATTCCCTGCCTCACATTCAGTTAACACCA 

AACTGATTGACGTTTTTTTCAGGTGCTACTTGATTGATGCTTTCATGCAT 

CCCTGTACCTGC 

>Sequence 267 

AGGTACTTAGAAATACAATTCTGCAAATTTTATCTTTAGGGAGTTTTATT 
TCTTGGGAGGATGATTCAAGAATATAGTCACAGATATTTATTTTTGTCTA 
CAGAGAAAATAATCATTTAAATGAAAAACTTTTCCACTCAACTGAATATG 
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CACTCCACTTAGCACAGTGAGTGGCTGATGAGCACAACACCCGCCACCCC 

AGCAGGCTTACACGGCACTTACTATGTGCCAGGCACGGTTCCAAGAAAGG 

TCACTAGTTACATTGCCTCACACAATCCTCACAACAAAGTAGGTAATATT 

AACATCCCTCTTTTACAGATGGGAAAACTGAGACATGAAGAGGTTTAAAA 

GCTCACCCAAACTGAAATGCCTAGTAAGTGACAGAACCAAAATACAGATG 

CAGGTCAGCCTCGCTACTGTGCTATATGATACTGTCTCTATAATCTACTG 

CTGGCTTT 
>Sequence 268 

CCGGGCAGGTACTAATTTTAATACCATTTATTCCACAGAGCATACACCAT 

ATTATATTACTTACTTGTTTTTTAAATGTCTGATACCCTGAAATATATTT 

AAATTCCTCAAAGGGATGCATATTCCTTTGAATATGGGTCCACAGATGAG 

TTTCAGAGTGTCTGAAGGACCCTTGACATTTTACGTAGAGACCTAGAAAC 

ACTTTCTAGGAACAGGGTCTGTAACTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTGA 

GACGGAGTCTCGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCCGGGATCTC 

GGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAG 

CCTCCCAATCGATACTGCTTTTAAATGATGCTTATATTTTTAAATTG 

>Sequence 269 

AGGTACCACCAGCTTTGGTCGGTTTTGCCTCTGCAGTATGGAGGAAGCTA 

TTGCCTTTGGATATTTTGAAAGATCTTTTTGCCTTTAGAACCCTATCATA 

TTCCTATCTCTGCTTTGAGGAATCTCAATGTGGTGCATAATTGGTTATCA 

TTCAGTCCTTTTAAATCAATAACAGCCACATACTTTAAAGATTCTATTCT 

GAAGGGCACATCTCAATGGCCGTCAAAGCTGTGGTTTACTGTTTTGATGC 

CACATGAAGCTAAGTTGTATATCCTTTCTCAGTTCCTTGTCATATTTGGT 

CTTTTTTTATATTATCTTTTTCTGGATCACATTTGAACAGAAAATAACTT 

TAAAAGTAAAATGGGCTCTAAGGAATTATTGAAAAGGTTAAGAATGTCAG 

CCTTTCTGGCCCAGGGATCTCTTAAAACCTCTGGTGGGTTTGGGATCTAA 

GGGCCTGTCACGGCA 
>Sequence 270 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGAGATGGGGT 

TTCACCGAACTCCTGAGCTCAGGCAATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAG 

TGCTAGGATTACAGGCATGAGCCACTGTGCCCAGGCTTAGGAACTTTTAA 

TAACACCCCTGAGAAGTTACTGTAAGACACCCTTAGTCTGTGGAATGCCA 

CCCATGAATGGACATGATTTTTCTAGATCAGGACTTCTCTTTTCACCCAT 

GGGCCACAGGCCACACTTGGAAAAGCTTTTGGGAAGGAATTGTTTGAATC 

TGAAGCATGAATAGCCTGGAGTAAATAAGGATGTGTCTN 

>Sequence 271 

AGGTACAAGGAGTAGTCTAAAACAAGTGACTTTACTACTTATTCTTCTGC 

ATGTCCTTACCAGCTTCTTACCTTCTTCAGGTTGAGCATGAGATCAGCTT 

CACAGGGATGGGTCCTTAAGGGTTTTTTTCCATACTAGTTTCAGCCTTAA 

CAATGAGTTTTCAACCCTTAAACATGAAAAATAAATAGTGCGAAAGAGGG 

GAGGATGGTAGAAATGCTTTAAAATTACCTTTTGTAAATTTTACTTTGTT 

TATGTTTTAATTGTGCCTTGCTTATCAGGCAAGTCCTACAAACAAAGATC 

TCCACGGCTTCTCAGGTCTCCCAAGGAACAGGTTCCCCTGTTCCTAAAAT 

TCTGGGAAGTGGTTTTGCAACATCTACTGTCAAGGTAACATTCTACTGCG 

TTATTACACTTTGCTAGCTTTTTTTTCTTTTCCT 

>Sequence 272 

AGGTACACTGTGAAAACTGAATTTGGAGCACAGCTAGGTCGGCATCCAGG 

GACCTCTTGGCTGGCAGTAATTTCTGGGTCACACAAATTTGTCTTTGCTT 

CTCAGCAATCTTCATTTTCAGGAATTGGATCTTTTCTTCCAGTAGATGTA 

TTTCAATTTCTCCATTTAGTTTCATCTTCTCTTGGATATTTATTTTTTCA 

TAAAAAATGCATATTCCTTCTTCCCGCTCTATCAGCTGAACGCCACTATG 

GTCAAATTCAGAGGCGGAGGCTAAGTGGGCATTGAGACCACCGTTTTACT 

AGTCATTGTGGCTCCCTCTGGCTTTGGATGCACGATATACACAACATAGC 

ATACTTCCAGAGGATCACAGATAGTCACCAATGGCTTTCTAGTTAAATTA 

CATCCACACTTTGGAATTCTCTAGGAAAGCATGGGTTACTGAGCCTCTCA 

CTTTGAGGCTGCAATGCGGTTGGG 
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>Sequence 273 

GGGCGTTGACTGAGTTCCAAAATGAAAACTACGGGCGAATNGGAGTGCCA 

CCGCGGTGCCGGCCGCCCGGGCAGGTACGTACTTTTAAAATCTGGCAACT 

AAATTCTGAAGTATGCTATAAAATTTAAACCAAATCCCCATGAACATATA 

AAAAACAGCCCAGCCTGTTTCTTCCCCAAATTTGTCTGTTTATTCCATCG 

ACTAATGAAAGTCTCTGTTTCAGACTCCGAGATGCATATCTGTGAATTAG 

TGCTCAGTTTCCCAAAACTAAAGTTAACCTTCTTTCCTGCCTCTCACTCT 

TCATTTGTCCTTGATCCTTCCATAAAACCCCAAATCCAGAAGCAATGATT 

AGGAAACTGTAGACTCTAGTAAAAGTAATTTCACTAGTGTCAGAGAAAGA 

GAAAGGTTACCCAATTAAAAGAACTAAGGCTTGGCATCAGAAACAGAAGT 

TGTGAACATGACAAATAACA 
^Sccjucncc 274 

AGGTACTGTTAGTGTCATTTCACCAAAGACAACCATTACTAGAACACTCC 

TTAGCTAGCATACCAAACTTTTATAAAAACAGAAATTCTGAGGCTAAAAG 

AAAGCTTTTACTATTTGACAATTGGTAGTTAAAATACCTAGTTCCTATCT 

AGCCAAACAATATTTTAAGAAGTATTTGAGAATGCACATTCTTTCAACAC 

CATCATCACAGATCACAGAAACCATGGTATCTAGGCACCAGAGACTCATA 

AAAAGAATGGTAAATCATTCAGAGAGCCTTATTTTGAATAGGAACCGTTC 

ATGCCGATGATATCCTGAAATGATTTAGAGTATGTGATAATGCTGGCATG 

TAGTTAAGAAGCCTGGAGAGGAGATAAAGGAAAAGTGAGGCCCACCAGGG 

ATCTGGAATGGCACAGGGAGTTACTGAGGCTGACAGAAATTCTCACACTA 

TCTNCTCCAGAAATACTTCAGGAAGGCAG 
>Sequence 275 

TGCGACGATACGCATACGGGCATATTGTAGCTCCACCGCCGTGGCGGCCG 

CCCGGTCAGTTTACAAGGAAGACTGGCTGAAGATGAATCTGAGAACAAAG 

CAGGTCTACAGAGGAAGGAGCAGTGACTAGCCTGGTCCCTGAACGGGTGA 

AATGGGAAAGTAGCTCTGGCTCCCCACTGCCAAAAGGCCTCAGTGATCTT 

GCTGTTTGGGGTTATTAGAGCACCTTTTACCCTTTTCAACAAAGCCCAAT 

TTTACTTAATCTAGTTAGAATTTCTACTCCTTGAAACCAAGAGAGACAAA 

GCAAAATCAACTATAATTTAACCATTCCTCCTACTTTGAGAGCATGTAGG 

TTATTTTTAATTTTTTGATTACCCTATGTGATGCTATAGTGAACATTTCT 

GAATACAAATTCTTGGTTGCATTTCTAGGTATTTTCTTAAGATATATATG 

TATGTGGAATTAAAAGATACAAACATTTAATCCTTGAAAACTATTCCAAA 

AGGTTAGGGCAAACATTAATTAC 
>Sequence 276 

AGGTACAAGTGCTCATGGGTGGCATCAGGAAATAATGAGACCTTTCTCTC 

AAGATTTTCTACATATTTAGGTTCTGTCACATCAAGGATGCTGATATTTA 

AATATAAACCTTTTTAGAATGTATTTGACAGAATTTCGGGGCATGAGGCA 

ATATATCATAGCGCTTTAAGAGCATGGGCTCAGGAACCAGACTGCCAGGG 

TTAAAGCAAACCTATGAGTTGTGTGACTCTCTTGGCTTCTGTTTTCTTAC 

TTGTGAAGATAGGTGTCTCAAGGTGTGTTTTAAGGAGACCATGGATCGGT 

GCTCTTAGGACAGTGTCTGGTGCACAGTGAATGCTCTGTAAGCAGCCACC 

GTGGTTCTGGG 
>Sequence 277 

AGGTACATACTCTCTCTGGAGTTAATTTTTCACATTCAGTGATTTTTGGT 

GACCCTTTCAACCCCAACAATGTGAGACAGGTGAGAGAGGCCTTGCTTTT 

TATAGTGGGCTGGATATAAATAAATAAGGTGAGACTCAGCTTTATTTGTT 

TTTAATGTAGACCATGGTTTGGATAACCTTCATATGTCAAGCAGAAAATA 

TTGTAGACATTTAAAAAATATCCATGGGTATGTTCTTTGTTTCCTTGTGC 

AAGCCTTTAAAGGATTACAGGAATAGCAAGTGATGTGGGTAACTCGGGCC 

AATAATGGTATTAATAAATGCTGTGAAACACTAATGTGCTAGGAGACAGC 

ATCTCCAGGGAGTCAACACCCAGGCCAGATTCCTTCTTTTCTTGTGGTGA 

ATTCTTGAAGGGTTGTCAGCAATCTGAGGCCAACGTCTTTTTTTAGGGAA 

AGCTTAGATTTTTCGATTTACCCCAAATGGAGGTTTAAATTATTT 

>Sequence 278 

CGGAACTGCTATCGACTACNGGGCGAATNGTAGCTCCACCGCCGTGGCGG 
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CCGCCCGGGCAGTTACTTTTTTTTTTTTTGTTTTTAAGATATAGGGTCTC 

ATGGTATTACCCAGGCTGCTACACAGTAGCTATTCACAGGGACAATGCCA 

CTACTGATCAGCACGGGAGTTTGAACTTGCTCCCTTATATTTTATTATAA 

ATATTAACTAAAATGGGCTCAAACTGTCCGTCTGTCCCTATGTTTCTCAG 

TGGATGCTACCACGCACCTTCTTCCTGGGCTGCTGGCCATGAAGCCACAT 

GCATCCACCTGGGCAGTTACTGGTGGCCTGTTTCCCACTGCAGGGACAGA 

GAGGCCACAACTGAGATTGCCCACTGTCACTGAGCTTTAGAATGTTGCCA 

GTTATAGACACGCAAACAATGCCGGGATGAACTTGTCAGTACCT 

>Sequence 279 

CCGGGCAGGTACATGGGAGTTTGTTTTCATATTCTGTCTCCTTTTGGAAA 

TGTTTGAGATTTTCCAGTGTCTTCTTTCTCCAGTGTGCTGAGCTATTGGT 

CTGCCCAAAAATCTGATGTTTTCCCTTTGTTCCCATGCAGTGTTCCAAGA 

GCTGCCAGGGTGGCTTTCGGGTCCGGGAAGTGCGGTGTCTGTCTGATGAC 

ATGACTCTAAGTAACCTCTGTGACCCTCAGTTGAAACCAGAAGAGAGAGA 

ATCTTGTAACCCTCAGGACTGTGTCCCTGAAGTTGGTAAGTAGAGATTTC 

AATCATGGGGGAAAGGTTTTGTGTTTTTTAAGCTTGTCAGATTCTCCGGT 

GTGACAATAACAAGCCTCTTTTAGGTCTTTCTGTGACCTTGCACACAGTC 

ATGGAGTTCAGAGGGTTGAGGTGCTTTTGGTATTATAAATTTCATGGTTT 

AAGATGATCATTCATAGCGAGGATGGCTGTCTAT 
>Sequence 280 

CCGGGCAGGTACACTGTATACTCTCTGTTGTCCCCTTTTGATGGTGTGGC 

ATACGGGGAGCTACTCTTGCTGCCCAGCATCGTGAGAGTGTATCATTCTG 

CATGTCACTAGCTAGGAAGTGAGCAGAATTCAAAACTCAAGTATGGTTTG 

AATGTGCATTGCTGTCACATTATTGCAAAATCAGAAAATCCTAAGTCAGG 

GACTGCCTGTATGTGGGAGGAAAACAATGGAGTGAGTTTTGTGAATTGCT 

CTGGGCTGATAAGGGTCCAGAGACCCCGTGTGTAAAGGAGAATTTATATA 

CTGCCCATATAAATAAAGAAAAGGGAAAGGATAGACAGAGCTTTTTCTCT 

GTTTGCTGCTGCTTGTTAATTGTCTGCTTTAACTGTCTTCCCAGAAATAA 

TTTTTATGTCAGAGTCATATTTTGGTGTTAACATAGTATCCTGTGATAGT 

CAGTTTTAAATCAGGAAGTATGAGTTCTCCTCCTGTCCCTTTGTTCTTTT 

TTAAAAATAGTTTGGCTATTCTGGGTCCCTTGTATTTCCATATGAAATTT 

AAGATTAATTGCCAATTTCTGCAAGAAAAAAAGCCATCTGGATTTTGATA 

GGGATTGATCTGGACCTTGGCCGCTTTAAAACTAATGGATTCCCCGGCCG 

GCAGAATCCAATTCAAGCTTATCCATACCGTCGCCCTCGAAGGGGGGCCC 

CGGACCCAACTTTTTGTTCCTTTAGTGAAGGTTAATTGCCCGCTTGCGTA 

ATCAAGGGCATAATTGTTCCTGGTGTGAAATTGTATTCCCT 

>Sequence 28 1 

GGGCGTGCCTGTGAGGCACTACTTGCATATCCGGCGAANATTAGCTGCAA 

CGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGTTTCTCGGGGATGATCAACCAACACAG 

TTGGACCGCTCAGAGCTGTAATGCATCAAACATTGACCACATGCTTCCAT 

ATAAACATTAGGAATAAAGGCAAAGCACTAAGTTATTCGAAAGTTTAATT 

ATATCAATACTTGCTATTCAAAACATTTAAAATTATTTTAATGCAAATAA 

TTACACTCAATATAATTTTAAATCTTCAAGAAGCAATCTCCTACTACTTT 

TATCCTACATACAAATAAATTATCCAATTATTTTAACTTTGGATTATTCT 

CTATAATGAACACTTTGAATAATTTAACTCATGACAGGATTCATACAATT 

AACCTTTTAAACATTTGGCTTATAGTTTACATCACATTTGATTACCCTTT 

TATTAAATCTCAATAGCACCAAAAACCTGACAATGGGATAAACACTGCCC 

AACTAC 
>Sequence 282 

AGGTACTTTTAAGACAGACCTTACCTGTGACTCTTTTAATTTTTCAGTTC 

CATTTGGTAATTCATAAACATCATGTGACCAGTGACCTTTCAGCGCTTTT 

GGAAGGATATTGGCCACTTTATCAGCTTTATACACACAAAGTGCCCATTT 

TACCGTCGTATCCATTTTTGCATTTTGCTGAGGACTTATGTTTTTGGTGG 

CACCCTGTCTGCCTTTTACATTCATTTCTTCCTCACCAGCCTTAAAACGG 

AGACGAATGGGAAAGGGATGAGAGCCTTCCTGGGTATCATTTTTCTTTAT 

GGCTGGAGAAAAAAGAAAGTCTACCACCTTTATCTCCTCTTCTCAAACTT 
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TTGGGAAGTGAGGAGGAACCGTTCTGCCCCAAAGCCAGGTGAGATTTGAG 

GCCAGTGTGTTCCCTTTGAGCATTTCTCCAGAACCTG 

>Sequence 283 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGAAAATAAAGAGTTTAGACCCCAAATCCAGC 

CCTCATTCCCCAATAATATGGTGTCTGTAAAGTTAAAACAAATTATTTTC 

CGGGTCACAGGACAGGTGGCACTAAGTTTTTGGATTGGTGGCAAAAAGGA 

TCTGAGCCACTATCTGATGATGAACAGGAACAGAGGGCAGTGCTTTTAAA 

ACGTTAATCACAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGAGAGAATTGCCTGAGGG 

CTGGATTTTGAGACTAGCCTGGGCAGCATAATAGGGCCCCATCTCTTAAA 

AAAAAAAAAAGCCAAGCATGGTAGTGCATTCCTATAGTCCCAGCTACTAG 

GGAGAGACTGAAGTGGGAATATCACTTGAGCCAGGAGATCGAGGCTACAG 

CAAGCTATGACCATGCCGCGGCATTACAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACC 

CTTGTTTAAAACAAAACAAAATCTTTATCTACCTAACTTTAAATTGAAGG 

TGGTAAAG 
>Sequence 284 

GGGGGTTATTGGATCACCACCTCCGTCTTTTTGATCCCAATGGTTTATTC 

TTTAACTGGTGGTCTCTGAACTGGTAAATACCACTGGAGCTATCAAGAAA 

GATCATTTAGTGTTCAAGATGAAAATGCTGGAATTCTTTTTCTAATAATA 

ATTTCATCTAGAACAGATACAAAAGACACTTAACTCTATTAATGTTTACA 

ACACAGATGGTTTCTGGCATCCTTCCTCTATTGAAAGTCAGAAGTTGGGT 

GTCACTTAT'^'GTCCACGTGTAAAGCTTCCTGAAATGAGTGTAGAGTCCTA 

AGACACCAAGGGAAGCCCGTGGAGCCCTTACTGGTTAGTTTACTGTTTTC 

GGCATGCTGCAGTGTCTGGTAGCTTACATGTGTCTGGTTACACAGACGCA 

GAATATCTTACGTTAAAAATCCCTCTTAAAATGGACAAGTGCCTTAAAAA 

GACTCCTGCANATAAATGGGAGGGGGAAAATAATTATTGTAATATGCCAG 

GCTAAGCAAAG 
>Sequence 285 

AGGTACGCGGGATAGTAATCTTTTAAATATATAAGGTATTAGCATTAATA 

ATCTAATAGTAAAATCTGTTGGTTTATTTTTTGCTTAGTCCTTGAAAGTT 

GGTGTGGTTTGTTCTGAAAAAAAAGAGAAGAAGATTAAAAATTATCTTAA 

TGATCATAACTCTGGGTGGCCCCTGTTGGGGAGGCTCACCAGGCTGGGGT 

CTGGCTCTTGGCAAAGCCCCAGCAGCTCTGTGACCTTGGGTGAAGGTCAC 

AGAAAATCCCCTATGAGCTCTGACTTCTTCTCACATGTGATAAAAGGCAA 

CTGGTGCTGAAAATAAAGAATATGCCTGGCTGGATCTTGAAGGGGGAACC 

ACATTTTCCTGTTGCCTGGGAACCTTTTAAAATACCAAAGCCTCTTTCTT 

GTTGGGGGCCCAATGGTTAAAAACCCCCCATTAAAAAATGGGAAGGGGCC 

CCCAAAAAGGATTCCG 

>Sequence 286 

AGGTACAAAAAAAATTTTCAGACCATGCTTTTTCCTATTATAACATTTCA 

TAATCTCTTCCTTGTTTTGTCCCTGCACCTCTACCTCCATTAACCAGGTC 

TCATCAAGTTGTGACATAAGCCAGGTTTCATCAAGTTGTGACAGGTGACA 

GAGGCGTCACATGACAGGGGACCTGATTAGGAAATCCATATCCTCATAGG 

ATGCACTTTAACATCTTCTTGAGCTGTCTTGATATTTTGAGACATACGGC 

AAAGATTCCATATACTGTTCCAGTGACCAGTGACCTTGAGAACATATTTA 

AAACTATAGATTTCTGTGCCCCACCCAGAGATCCCAATTCAGTAGCGCTG 

AGGTGGGATCTGAACATGAGTAGACTTAGAAAGCCTCTAGCTGATTCTGA 

AGCACAGCTAGTTTGGGGAGCACTGACATATTGCCACTGCCCATGAACCG 

GGATGTTCCTAAATCG 

>Sequence 287 

CCGGGCAGGTACTAAGACCCCTGAATGTATATAATTATTTACCAAAACCC 

CAAACAAACAAAATCCCAACATTCTGTTAGCGTAGGTGATCCTCTGTTAA 

ATAATTGTAAGCTTTGGGATTTAACGGAAGTTGACGGTGACTTCTGACCT 

TACTACGCTTCCAACTACTGACTTAGCCAAACTCCTCAAGTTTACAGAGG 

TGAAAGCCCAAGAAATCTTTTATTTCTATACTCCTAATGACTTTAATTTT 

CTGCCTTGTTTCTTACAGGATCTTAATAAATATCCATTTGTCTTACCAGA 

AGCTTGCATCCTGCGTTGTATGGAAAGAATTCAAAAGATTCATGAACTTG 





It*" 
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GATGTCATGTAGGAAACCAAAATACATAATATCTGTCCAGTAGGTTTATG 

AGATCCTTTGGACCAGAAGCTATACGATTCATTATTTACAAGACATTCCA 

CTATCATGGAGCCTGACAGATTACATTGACAAATAAGAATCGATGAATCC 

TAATTGGTTCCCATGCTATGCTTTTTAACATGCCCTGAGAGACCCCGATA 

TTTCTGTCCTTTACTCATATGATCATACTGTACATTTGTATATCGTTACC 

TATCTTTGACTACAAAATACATCACTAATTGATAATATATTCTATCTCTT 

ATCTTCATGGATCTTCCCAGTTAATCTCTGATGATATTATCTTTGATAGA 

ATATATTGCGAACAAATTAATTGTCGGTATTTCATTTTCTATATACATAT 

TTCGCGTTGTAAAATCGTGAATATATGAATTCTGGCATTATTTCTTGGAT 

ATATAATACTGTAGATATATAATACTTGAAGAACTATTTCTTAGCTAATA 

ACTGTGCCTTGTACTTCTCTTCGCTGAAATAATTCTGCTATATTAGTA 

>Sequence 288 

CCGGGCAGGTACCTCTGCAGTCCATAAAGTTAGGCTGGACTGAGGCCTAT 

CATTGATGGATTGAAGCTGTCATCCAGCTTCCCCTGGTGCTGGGAACTGG 

GTGTGTCTCCTTACCCCTGTAGGGTTGGGCTGGCCTTCGAGTGGCAGAAA 

TGCCAGCTATACTGACCCCACAGCTCACACAGACGACACCATGTCCTTCA 

AGCCAGTATGACAGGGGTTATTGTCCCACGTTTCAGGTGGGAAGACAGAT 

GCATGATGAACTGTTATAATAATACCAGCTGCTGATCACAGAGCACTGAC 

TAAGTGACAGGAACCATGCCAAGGGCACTACTAGGTCATCCTCTCAAGAA 

ATCCTCATCACAACACCATGAGGTAGGGAATCAATCATCCACATTTCACA 

GATGAAGCTCCAAGAGGTAAATGACTTGCCCGCC 

>Sequence 289 

CCGGGCAGGTACCTGCTACTAAATAAAAACACCAGGAATGGTAGTTTTTG 

CTGTTCTTAACCCAAAGGAAGAAAGAGCCCTTCTCTGAATGGTTTTTGTT 

GTTTAGTTAAGAAAATGCCAACTGACCAATGTCCCAGAAACAAATGGGTG 

TAGAGCCCTAGCATGCTTCATTTCAACACCTTTCACAAACAGTAGTTTTG 

GCACTTTGCCTACCAAGCTGTGAGCTAGGCAACTTTCCCCTTATATTTTG 

TGTGCCTCTGAAAACATCTCCAGAATTCAAATGACGATTTTTGACATAAG 

TTATCCCTTCCTCCCCTCTGATTGCAAGGGCAGCATCACTCTTTCTGCCA 

TGCATAAGTCAACATTTGGAGTCAATAGCCCTCTTGTACCT 

>Sequence 290 

AGGTACAGGTCCAAAAGAAAAGGTCCAAGAACTAAATCCTGACTAACTCA 

AATTTTAAAAGTGGGCATAAGAGAAATAACCAGAAAAAGAGAAAGCCAAA 

GAGTAGGGGGAAAAAATCAGGAGACTGGGGGAGTCCTGAAGCCCAGTAAA 

GAAAGCGCATGATGGAAAAAGTGTCAAATGTGTCAAAAAAAAAAAAAAAA 

CGCTGCTATTAGGTCAATGAAGGTGAGAAACATAAGCTGACCACTGGATT 

TGGCAACATGGAGATAACTGGTGAACTTGAAAAGAGCGTGATGGAAAAAG 

TGTCGAATGTGTCAAAAAACGCTGCTATTAGGTCAATGAAGGTGAGAAAT 

ATGAGCTGCCCATTGGGATTTGGCAGCATGGAGATAATTGGTGGAACTTG 

AAAAACGNAAAGGTGACTTGAGTGCATTAAAGGG 

>Sequence 29 1 

AGGTACACTAGGAAATGCAGGAAGAAAATTATTTGCCCAGATACTGCAAA 

GATTTTCTAGCTATGTGAGAAATGAAAATGCATTTTTGCCATATTTGGTA 

AACTGAATGTTATTAAGAGGACAAACCTCATGTAAAAAGGAGATAAGCAG 

AAACTGATTTGAATATTATTGCAGAGCAAAGTAAATAATCATGATGCATT 

CAACCTTTATAAATGTGCAAAAACAGATTAATTTTCCCAATTACAAGCCT 

TAATAATATTAAATGACTTTAAACACATGAAGTAGGGTAAGAAATAGATA 

GCAATGATAATACACGANGTGTGTTATAAGGGATATTAATGAATAACTTG 

GTTACACAAAAGAGGGAGGGGATGNGAGAAAAAAGGGAAAATGCTGGATT 

AAAGTTAAACAGATATCCTGAATACTTGTCATATCCTTAAGGCTATATAC 

GTTCTGAATCTCTAAAAGA 

>Sequence 292 

AGGTACTATAGTCTGAATGTCTGTGTCTCAGAATGGGATTAGTGACCTTA 
TAAATGAGGGAGCTTGTTTGTCCCTTCCACTACATGAGGTTACAGCAAAA 
AGATGGCTGTCTATGAACCAGCAAGTAGGCCTTTGCCAGACCCCAAAATC 
TGCAGACTACCCTGAACCTTGGACCTTTCATTCTGGACCAATTTAAGAAA 
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TAAAATACCGGTGGTTATTCAACCACTCAGTTAATGGTATTTTTGGTTAT 

AGCAGCCTGAACTAAAACAAAGGTGAGATCTTAGGGCATAGCTACATTTA 

AAGTCTTTCCATGCTCAGAATCTCCATCTGCTGGCAGCTAAAGTGGTTCG 

CACTTGTAATCCTGGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGNNTGGGTACCTTGA 

GTCAAGGAAGTTTGAGACCAGCTTGGTTAAATGGCAAAACTCTGTCTCTA 

CTAAAAAACAAATACCCGGGNGG 

>Sequence 293 

CCGGGCAGGTACATATATACAATATAGCAAATATATGAATAGCATGCTTG 

TAAAGTCCAGGATCCTAAAACAGGCCAATAAGAAACTAAAACAAATGAAA 

AAGCAGAACACATTTTTAAAGGAAAAATCACCCACTCATTGAAGATCTCA 

CTTCCTACTGCCCCCAGGAAATTCAAATAGTGGCAAGCAATATGTAAGAA 

GAAACAGAGACAGAACAAGATCTGAGGCTCCAAGCAAAACAGTCCTGCAT 

GTCATCTCTTCCTCTTATAAAGTAGTAACTAACTTCACATGAACAGATAT 

GTAGATGCTGAGTAGCCACAACTGAGAAACTCATCCTTAATCN 

>Sequence 294 

AGGTACAAAAGAAATGGTATTGTATTGTTTGTTTCACAGGATTATTGTGA 

ATATACTTAACTCCATGAGAAAAAGTGTTGTGAACTCCAAATCACATGTA 

TAAGATCAGCCTGACTGGGTGCAGTGGCTCACACCTGTATCCAGCACTCT 

GGGAGGCTGAGACAGGAGGATCACTCGAGCCCAGGAGTTCAAGACCCGCC 

TGGGCAACACAGTGAAACCCTGTTTCTACCAAAAGTTTAAAAACTAGCCA 

GACATGTGCCTGTAGTCCTAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCTGAAGGATAA 

CCTGAGCCCAGGAGTTGGAGGTTACAGTAGCTTATGATTGTGCCACTG 

>Sequence 295 

AGGTACTTGCTGAAACACAGAGCAAGGAAACGTTATTTCAATAAATCAAT 

TTTATGCAGCTTTAAAGTTTAGAACCTTAGAGATGTTGAGCTGGAAAGTA 

TACCAACAACCATTTTGTCTTTCATTTTACAGAGGGAAAAGTTGAGGACT 

GGGGAAGTTAAATGATTAATCTCAGGTCACAAAGCTATTTTGGTAAAGGA 

TCAAATCTCATGTTTTCTTCTGCATAATCCTTTTCTCCTCTTATCCACTG 

TCACTAAAACGAGTCAAAAAGTCCATTAGATCTAAAAGAAATAAGACACT 

TTAAATCATGTTTTAAAACAGGAGGAAGCCGGGTGCGGTGGCTCACACTT 

GTAATCCCCAC 

>Sequence 296 

CCGGGCAGGTACTATTTTGTCTATTGGCTAAAATGCCATTATATTTACTT 

ATGCGCAACCACTTCATTATTTATAACACCAAGAATAATTCTAAATCCTT 

TCTCCCTGAATTTATTCCCTCTCTCTTCCAAAGACCTGGTCTCATTTATA 

GACCACAATCTACAAACATCTGCCCCAAATAAGCTACGCCCATAATTCCA 

TTTCTCACGAGAGTCCCTGGAAAGTAACAAGGCACCTAAATGACACTGAA 

AGATAAAATCCTTATTTTATCCTATCATTATTTTAGAACGTGAGTTATAT 

CATTTTTTTACTCTAAATGAACCACCCAAACATTTTTAAGAAAAAAGCAC 

TTCATATGTTTATATATCCAACCGGGACAGACATTACAATTTACACTATC 

ATTTTGCTGTCACACTGTTTAGAAACATTTTCCATAGAAGATAACCCCTG 

AAAACTTTCTGTATAAATAAATACTAGCAGACCCTCTGCACTTCTATTTA 

TGTTCAAGTTTACTGAGACTCAGTGCAAAGCTATCTTGCTTTTAAACAAA 

GCACTCATAGATAACAAGTACCT 

>Sequence 297 

AGGTACTGTGAGTGTTTATTGGGCAGTGTTGACAGGAGCTTCAGTCTCAG 

AAGAAGGATAGGAAATTGCTCTCAGACTCTGAACCCTAAGATGTGCTGCT 

ATGTTACATTTCTGCCCCTAATCCTGATGGTTTCTCCTGCTCAATGAAGA 

GCACCTTTACCAAGTAGTCACCTGAGTATTAGGGCTAGAGGAGGTCCGAG 

GGTATGACAGCTTCCCATTTTATGAGACGAGATTTGTCTGGAGATAAAAT 

GAGCATGTGGTGTTTGGCAGGGCTGCATGTGTAGGTGGTAGCCATCGCTC 

ATGATGTTCATGGTTCTTGTAATTGGAGTAAGGACCTAAGACACATTGCT 

AGATGAATGTTTTCCTGTTCCTTCTTTGTGGGAGGGAGTGCATGTGAGTT 

GTGAGATATGGCAAGGGTTTTTTTTCGAACAGCCTGTTAAGCTTTTATTT 

TTTAATCC 

>Sequence 298 
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AGGTACCCAGGGACCAACAGGGAGGCCCGAGTGGCTTGAGCAAGAGAGTG 

ATCAGTGAGTAGGAGAAGGCAGCAGGAGAAGCTAGAGACGACTGAACTTT 

ACAGGCCACAAAAGACTAAGGCTTTGGGGGAGGAAGAGGAAGAGAAAAAA 

AATAAAAATAAAAAAGATTTTTTAAAAAAAGGTTCTGGCTGTTCTTATTC 

TAGAGGATGGGGTAGCCATGAAAGGGCCCTGGGTGCAGGGTGACAGGCCC 

TGTCTATGTTACCGGGCTGCCCAGCAGCAATGGCATGTGGCTTGGACTTT 

CAAAAGCATTTTGTGAAAAGGACTGGAACCAGACTTGTACAAAGGTGGTT 

TACAGAACACCAGCCCAAAATTAAGTTCAAGTTTTTCAGGTTCAAATCAT 

TGGCTTCTTGGCTTAAAAAGGGAGGGTCTGGTGGGTAAAAGCAAAACTTG 

>Sequence 299 

CCGGGCAGGTTCTTCTTTAGGGCTGGTTAATTGGTTCAAATAATTTTTAA 

TTTCCTTTCTAGTATCTTCTCAAGTTGGAAAAATATACATACAGTCCTCC 

TTCACCTTACTCTGTATTTATATTACCCATAACTAGCAAGAAGTTCTTGT 

TCTAGATTTTTTGTTTGTTTAGTTATAACAGAGTAACATACCATTTAATT 

ACAATTTTTAGCCAGAAAAGTCCCCACTATTTTACTAACTTGTTAAAAGA 

TATCTATATNAAATTGCCTGGCCTTATATTTTTCAGTAGATTAGACCGTG 

CCAATCACAATCCTGGGTGGATTTGTGTA 

>Sequence 300 

CCGGGCAGGTACAAAGGGAATGGAGAACTTAGGTTGGTTACCTGAGAGAG 

AGTTACATCTACTGAACAATTAAGTGCTCCTCATCACGAAAGAAAAGGAA 

AGAATGCGGACTGAATCCTGTGCCCTGAAAGTCGAATCAGCATATACCTG 

CTGTTTCTATGTCACCAAGAGGCTGATTCCAGGTCCAATGCAGAGACGAT 

GACCACTAGGGGTCAGACTTTTTACATTACTCCTCTTGAAAGAAGGAACC 

CAAGTCTTGGATTTTTTAACTGGGGAAAAACTAGAGAGGTCGTCTATCCT 

GCATCTGGCCGGCCCATGTGTAAACAGAATGAAGAGTCAGCATGGGGAAA 

GAATCTGAATGCCCCGTTTCTTAGCCTTTTAAGGATACAGTGAAATGGGA 

CAGGGTCTGAGTTAGGAAACTCTTTGAAATTATACGGAGATTCAAG 

>Sequence 301 

CCGGGCAGGTACTGAAGATTTTGCACCATCACTGTTGTTTTTCTCATAAA 

TTCTTTATGAGGCTATTAGTCTCTAGGGTGCTCTTCTGAAACCAGAAGGA 

AATTTGGCTCACACACACACACAAAAAAAGTTGCCATATAAAGGCAACTG 

CAAAATATAGTGGGAAGTTGGTGGAGGATGGAGTTTCACTGAGAATGGGA 

CAGCAACATGATGGAAAGAACATGAACTTGAATTTCAGTTCTACCACTTA 

CTAGAAAGATGCCTTTGAACAAGTCTCAATTTCTGAATCTTCATTTGTTG 

CTCTGTAAAATGGGGTCATATTATCTCACAAAGTTGTCACAATAATTAAA 

ATGAGATCTTGTTTTCTAAGTCACCTGACATATATTAAGTGTGAAATCAT 

TTTTCTTTCTCATTTTCTTTTTTATAACGCTCTAATAAATAGGAAGGGGA 

AGAAGTTCTTTCCAGGATGGTCTCATCAAA 

>Sequence 302 

CCGGGCAGGTACCTCCTAGCCATCCAATTAAAGAGGCTTTCCCTAGGATA 

CTGCTTGCCCTTGCAGGGAATGGGATCTACACAGCCCATACACCTTAAGA 

GTCCAGTATTGATGTTGGTGTTTTCATCATTCCTCAAAGCCATTTCTGGA 

CCATTCTTCCTCTAGCCCCTTATAAAAATGCTTGTTCACCTGAGCTCAAA 

TCAACACTATCACCTTTTACCAACTATTTCTCAACTGTCTACCTCTTCAG 

TCACTTTTCCCTCCTTCATTAAGACTTTACACCCATATCAGTCCTCCTCA 

CCACCTAAAAGTTTGCCATTTAACAGCTTGATCTTTCTTTTCTTTGCCTC 

ATTATCACCCAGCAAGTCCTTTTCATTTCTAATCTTTGGTTAAAGGAAAA 

TTTTCCTTGCAAACTTAGGGTCATTGAAATTGGGACCCAAAAAGGCTTGG 

TCACTTGTTAACCCCCAGCCAATCCCATAGTTTT 

>Sequence 303 

AGGTACATGCCATGAAGGACATATACAAGGTAATGGAACCACCCAATAAA 

AAGTAGTCTTACTATCCTTTTGTTTTGGGCATACAAAAGCAGATTAAGGA 

TAATCGTCTTGTTCATTTATTTATCTATATACTTATTTATATTCTGTCTC 

TAGGACTGAAAAAGCCAAAAGATCAGGGACCTAGTTTTGTTTCTTGCTCT 

TTCTCAAGCATGAGGACACTGCCTGGCACATAGAGGGCTCACAGTAAATA 

TTTCCTCAATACATTTGTTGATTAAGTGAAGGTGATAGAAACTGACAGGG 
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ACCTTGAACAAGATTAGAGTATTTTATCTGTATCTATATTGCATTTGTTT 
TTGAAAT 

>Sequence 304 

GGGGGTTACTTGGATCACCACGCGTGCAGTAGACTTCACGGTTCATTTTA 

TTTGATGATATAGCTAAAAGCACATAAAAAATTCTAAATCAATATCTATA 

TTGCATTTAACAGCAGAATACTATTTGAGGAAGATGCCCAAGCATTCACA 

AATTCCAGAGGTCTGCAGTATTTTTACCCATTGCACCATATGACTGAGAT 

GTATTCCATAGACTTTGTCCCTAAAGTTCTGCCAGGAGCATTTACTTGGC 

CTTAAATCCTCAGTGGATAAAGTAGTCTACTTATTGCTAGATGGGAGAGG 

CTGATTACCTTCACCTGCCCTTCTTGTACATTGATTTGAGTACTCTTTAC 

AGTTATCAGTTTACAATTTTTTGACTATCTTAATGCATGGTTATTGGTTA 

GAAAAGTGACTCTAAAAATGACATCTGGGTCTCAATCGATAATTTTCATA 

TCAAATGGAAGCTCTGGCTCTCCAAAGAATTCTGCTTAGTCTTCACTGGG 

CTTTTTGTATCATTAACG 

>Sequence 305 

AGGTACCAATGGTTTTATAATCTTACAGCCTTCTTTCTGGGGCTCTTAGA 

ACTGACCAGAACTAGGAACTGAAGGCCAGCCTTTTCTTAAATATACAGCA 

TGACAGTATGACCATCCAACTTCTTAAAGGTGTTGTTTATCTATGGTCTA 

GGTCAGCTACCGGTTTGCCCTGCATGTTTGACATCACAGATATAACACGC 

CACCTGGACTACTTCCTTCTTCAGGGCCTTTTAAGACTCTTCAGAGGAAG 

GCCAGCTCCTATTGGCTCTGCAAATCCACTTTACAGTGCCAGTGCCCAAG 

GCTGTAAGCCCTGGAGCTTGGAGAGAAATTTGGAAGAAAAGCAAGAGAAA 

CAGCAACCAAATTGTCTTAGAATGTAGAATGTCTTTGGGTTTGTTTTCTC 

TTTTCAAACAATGACAACCAACATACAGTTCATTATTTCCGTTTTCTAAA 

CAGAGGACCATGTTCCTACTTGGCGATATGGGGCTAACATAAAA 
>Sequence 306 

GGCAGGTACAGGTCCCCTAATGGCAGGCACGGTTGTAGTGACCACACTTT 

CCAGCTTTGGCTGGGACAGCCTAGCTTTTGCCTATTGTCCTAGGACGGTC 

ATTAATACAGCCTCTTTTCACTCTCCTAGTGCGTGGATTTGGACCATCAC 

CTATATATACAATATGGTCACTGTTTTTAAAGTGGTAGCAAAGAGAGAGT 

CATGAGTGAGAGATGAATCCCACACCAAGGAGGTTGAGAAACAGTTACAT 

TTAAGGCCACGTAGCCCTTCTGCCAGTCACTTAAGCTCCTCTCTCCTCCT 

AGATAGGTCTACATTTTGTCTTTAAGGGTAGGGGGCAATGATCCAACAGC 

CCCTTAGAAAAAAATCGTGTGCCATCGGTGCTTCCAGGCAGGAAAGAAGG 

GAGTGCAACTGGAGATGGGCTGGTCACTCAAGGGTAAACTTGTTCCAATT 
TAATAACAAGGA 

>Sequence 307 

CCGGGCAGGTACTGTATTTCAAAGCTGACATTTTTTTCCCAAAATGTGCA 

CCTGTGAACACTGCAAAAACTGCAAGTGCAAATGCACTTGCAGGTCATGA 

AATTTTGAGGTTTTGTGCATTGTAAAATCCTGGAGCGATTATATATTAGT 

CATAATTTCAATGAAAAAGTAACGCCAGCAGCCTTGAGTATTGGCCTGAA 

TGTAATGCTAAATGATGTGCGTCCAGGGAACTGTTGCTTTTTAAGCGATG 

GCTTTTTGTCAGTAGCTGCTGTGACTGAAATGAAGTTACAACTTCAATAC 

CTCTGTGCAGAGCAGTATCAGGAATTCTCTGCCCTTTGGCAGAGCTCTGC 

CTTTCCTCGTTCTTTCAGATGTAAGACAGCCCAAATCTCTGACATGAGCC 

AGTTTAGAACTGGAACGAATGAGAAATTAGTG 

>Sequence 308 

AGTACCATTCTTATCTCATAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAGCAGTTTA 

GATTTGGACTGCATGGTGAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAACCACAACC 

TAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGTAAAACAAAGGAAGAATA 

ATATTATTCGAAAAAGATGGAGATTCTCCCAACGCAGTTTCATATATTGA 

AGGATCTAGATTATGTATTTTTATGTAAGGAAATTATGTTATTTGAATAC 

ATGTCTTCCTAAAATGGTTAACGATTAAGAATCTTGAATCAGAGAGACTC 

TTGAATGGTAAAGAGAGTTTGATCTACTGACAACCATAGGGGCTCTAGGA 

GCGTGTGTGTGACACATGGGAAAAGATCGAAGGATGCTGCTAGTCGAATC 

TACTGTTGATCTTGTACTCAATAGAACAATTTGGGTTAGAGACACAGAGA 
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TGGAACTCAGCGAGATAGGATATGTGTCTCAGTATGTACGAGACAGTGAT 

AGAGTACACCGCCTGATTGCTAATATCTGAGACACTATAGGACAAATTCG 

AGATTGAAAGGTACCTGGGCTCAGCCGAGTTTCTTATGGAACTTGAGGGA 

TACCTCCGGGCTGACAGGAAATCTGATGATAGAGCTGTAGTGAGGTCTCG 

AGTTGACATGGATGGGGAGGCCTCGGAACCCACATTATGTGTCCCTTTAT 

AATGAGGGGTAAATTGACTCTCTTGGCAGTAGGAATGGGATGATGACGTG 

TTACATGAGGAGAGATGAGATTCGATGATAACATGTGTATACGATGATAT 

GTGCGTGGATGACATATGGTGTTAAAATCATGTTAGTGCGTATAGACGAG 

AACACACTATGATGAGATATGATATGGCATGATTACATCATATGATGACA 

AGACGACATATCATACAACATGATATTGAGAAATGATCAGATATG 
>Sequence 309 

AGGTATCTAAAGGTCATTTCATTTTCATTCATTTAAGTCATTTAATTTTT 

AAAATCAAGTGGATAAAAACAAATAAATGTGGCTTTGATAATAATTTTGA 

CTTGCCAAATGCCTCTTTTCCATTGACCCCTGGAGCTGTTCAGTGTTGTG 

AGCCCTACCATGTGTTAGGGCCACATCTCTTTTTCTCACAAAGGGAAACT 

GGCCACGAGGTGGGAGTCATAGGAGCGTTGGCTTATGAATGATGAATAGG 

GTAGAGTTGGCCATAGTGATCACAAATCAGATCTGCAATATTCTGCTATT 

TATATACTGAACCCAGCATCATATTAAGTGAGAATTTCATTCATAAGCGC 

GCATTTCTCATTACATTCCAAAAATCAGACCATGAAAAAAACAGCTTTGG 

GAAACATTTGAGAGACTGTTGCTTGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 310 

AGGTACCCTACCACTCAATTTTTTAAAATTCAGATACCAAACAAAGGACA 

ATATATCAGCTGTCAAATAGCACATAAAAGTGTGTTTATCATCATTAGTC 

ATCAGCAAAATGCAAATTAAAAGCACAATGAGATACCACTAAACACCCAC 

TAGAATGACTAAAATTAAAAACACAAACATGTTCAAGGCTGCAGCGAGCT 

TTTGATCACACCACTGCACTCCAACCTAGGAAACAAAGTGAGACCCTGTC 

TCTTTAAAAAAAAAAAGATGAACACCAAAATGTAAGATCCAGACCTACCA 

AATTCTCACACACTGCTGCTGGGAATGTAAAATGGCACAACCACCAGGGG 

AAAAGGTTTGGACAGGTCTTAAACACTTAATCCTATGTCTACCCTN 

>Sequence 311 

CCGGGCAGGTACGCGGGTATCAACATTTGAAAACTTGGGGAATTACTAAT 

ATTACTGTAGCGATAAAATGGAAATTTTGATGATACAGACAATAGTCCAC 

AGAGAATTATGACTTAAATTATTCTTTCTACCAACCATTTTAAGTTAGTT 

TGCCATCTTATGTTGGTGCTCTTGGAGGCTTACAAATTATTATTATTTGA 

GACAGGATCTCCCTCTGTCACCCGGGTGGACTGCGATCACGGCTCACTGC 

AGCCTTGAGCTCCTGGTCTCAGGTGATCCTCTAGAGTAGCCAGAACCACA 

GGCGTGAGCCACAGCGCCTGGCCAGGAAGCTTACAGATTATTAATGAAAC 

TTTGTTAAGAACCCTTTTACCTTACTGTCAACCAGAAAAGTTATTTTACT 

GGTTTGGGAATAAATGGACACTTATGAAAATGAAGCAACCTCTTCAAGTT 

ATTTTTTTTACCAAAA 

>Sequence 312 

AGGTACTTTGATCCTTAGGGAATAAACACTCCTTAGCTGGACAGCAACAC 

AAATAACTCTTAAATGAACTGCGTCTGTTACACACACACAGGCACGCATA 

GAGTTTCAATGGGGTTTATTGAAATAAAGTGGCCTCTACACTGAAGAATT 

GTAAGGACTGTATTCTATCCATTTCCTGTTTACTTCTCCATTTATTTGTA 

TTCATAGGTAAGGTTTACTAGCACATCATTAAGATACTGTAAAACAGCAT 

TAAAATCCTACCTTTTAATTTCCTCAGGTAAGCGCCTCTCTTGTCTTAGC 

AATGCCTCGGTTCTCAGGCCTTGTTTATCTTTCTCTGTAATTGNG 
>Sequence 313 

CCGGGCAGGTACTGCCAGCAGGAAGTGGTTGGTGCCTTAGTGACCCATAT 

CTGCAGTGGGAATGAAGCTGAAGTTGATACTGCCTTAGATGTCCTTCTAG 

AGTTGGTAGTGTTAAACCCATCTGCTATGATGATGAATGCTGTCTTTGTA 

AAGGGCATTTTAGATTATCTGGATAACATACCCCCTCAGCAAATACGAAA 

ACTCTTCTATGTTCTCAGCACACTGGCATTTAGCAAACAGAATGAAGCCA 

GCAGCCACATCCAGGATGACATGCACTTGGTGATAAGAAAGCAGCTCTCT 

AGCACCGTATTCAAGTACCT 
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>Sequence 314 

GCCGGGGTCCAGGGAATTGGTGTTAATATGTAATTACAGTTTTCATTGGG 

CTTTATGGGGTTTATATCTGCGTTCCAGAAATTGTTGTTTCCTTTCTAAA 

TCTCTAAACTTTTACCATTACTGGAAAACACCAACAGAGGGCATCAGGAT 

TTAATTCTGGGGAGAGAGCATTACTTCTTTAAATCACCATAGCACTGTGT 

GCAAGCCACTTTCTCTGAGTGATTCTTCAGCTTTAAAATGGAGTGATGGC 

AAAGAACGTATGTTATTTCCTCCATGAAACACTACTTCTTAAGAGCTCAA 

GTCCAGAACCCTTCATTCTTCCAGACATAAAAGTCAGCCTGGATGGCTAC 

CACCACTAATCAGATTTGTCTGCTGATGCAAGGCCCTTCAGTCATTCCAG 

AACTGGTAAATGGAGTCACCCTGAGGACAGGCCCTGCTGCTGATTGATGT 

CCN 

>Sequence 315 

AGGTACTGACACTCATTCATGATTGGAAGGATGGAGGGGAATCCTTTCTT 

ACTTTTTGAGATGAAACATCTGGCATGCTGAAAGACTGAGGCAGGAACTG 

CTAGGAAGGGAAACTCTTTAGAGAAGTAATATTTTAGGAAGGCAGTAGCT 

TGTGCAAAGCCCAGGATGAAAAGGGGGAAAGAGAAAGTGGTGTGGGAGGG 

AGAAATGAGAAAAACGGTGGGGGACAGAAAAAATTGCATGTCACTGTCAA 

GAGACTGGTGGACTGGAGACTGGCAAGGCAGGGATATTGAAGCATGTCTT 

G 

>Sequence 316 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAGAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATTTTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGG 

>Sequence 317 

CCGGGCAGGTACGTGCAGCTGCATCCTTGCCCATTGACGGTGAGATTATA 

TTGGCAACTTTGAAAAACCAAATATTATTGAAATACTGACCCATTTTCCC 

TTTACAATAACATCTTTGGCTGGGATAATTTTACCCACCTATAATTCTCG 

AAGAAAAATGACTTCAATTATGTCACAAAATTTAAAAAATCTTAGGATTG 

GAAGAGACATTAAAGAGCAATTCCGAGCCTAGCACAGTGGCTCATTCTTG 

TAATCCCAGCACTTTGAGAGGCCAAGGCAGGCTAATTTGCTTGAGGCTGG 

GAGCTCAAGACCAGCCTGGGCAACATAGCAAGACCCTGTCTCTACTAAAA 

ACAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 318 

AGGTACAGCAAAATGAATGGAGATGTTGGATTTAGAATACAGGTAGGCAA 

GGTAATCAGAGACATAGAAAGCATTGGGAAAGCCACTGCTCCCCAAGAAG 

TCATATGACCTGTGGGATCTCTAGAGGGGACCTCAAGAGAATGGTGTGTG 

TCAGGCACTGCACTAGTGACTTTATGTAGATTGCTTCATTTGTTCCTGCC 

AACAGCCCACTGAAATAAGTATTAAAATTCTGTGCCCAGTGAAGAAACAG 

AGAGGGTGTTTGTGATGCTCGGAAACCAATAATATTGTGTGTAGCTCTCA 

ACTCAAGTTCAGGGTATGCTGACACCTTGCCATTTGTCTCCTCAAATGGT 

CGTATGTATTTCCAGGTGAAAAAAAAAAGGTTGGGGTTTTCCTTGAGGCC 

CAATTTTGTGAATGGAATATACA 

>Sequence 319 

GAAGATCTTGAATCCGCTACTGCATACAAGGCTAATTTGAGCTCCACCGC 

CGTGGCGGCCGAGGTACGCTTTACGTGCTTTCCTCTCTAGGTTTAATTCT 

TGTGTAATGAGTGGTATGATACCATAGCTTTAAAAGGTATATTTATGCAA 

ATGATCTCAAGTTTAAATTTCCAGTTCAGATCTTCTCTCCATATTCCAGG 

CTTATAGCTTAACTGCCGTCTTGACTTCTCTACCTGTAAAATTTAACGTT 

CAGTGCTACACTCAGGCTGGACATGGAGGCTCGCGCCTGTAATCCCAGCT 

ACACTGGAGGCTGAGTCAGGAGAATCACTTGAACGTGGGAGGCAGAGGTT 

GCACCGAGTGGAGATCGCACCACTGCCCTTCAGCCTAGGTGACAGAATGA 

GACTCTATCTCACCCCAAAACTTGAGGGATAATATATGTACCTGCCCGGG 



Table 3 



62/1077 



c 

>Sequence 320 

CCGGGCAGGTACGTAACAGGACATCAATAAATATTAGTTGAATGGAAGAT 

TAAATCAACAAAATGGTGAGTTCCTGATGATCATAGGTATGTGCCACCTG 

GGTTCTATTCCAGTAAGGAATGGGAGATTGGCTGCCGGAGGCAAGAACGT 

GTTTCATTTACATTTACGCATTTGACCCTGAAAAATGTCACCAGATTTTA 

CAAGTTATTTACAATGGTGTCTTGGAATGACTGCAGGCTCGTAAATAACC 

AGGAAAGATAAGGCTGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTACCT 

>Sequence 321 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAATAAACTAGGTGTCTAATGTAACTTAAAATA 

CAGAGAAGGACATAGAGAACAGAAGTAAAAATAGCCAAGTAAAGGAAAGC 

AAAATAAAGAAATAGAAGTCAATAGGGAAAGTGATAGATACAGAAGTTAG 

GCAAAGATAAGCATGTCTACACGTGTGTGTTGTAGGTGTGTGTGTTACGC 

ATTTGTCTTCTGCCACAACTCTTTTCTTAAAACATGGTTTGACCCAAATA 

TTCTATAAACTTGAAGTTAAAATTCCTTTTCCTTTTTTTTTTTAAAAAAC 

CCCATGATCTTTTTTTTGGCCAACACCTTAAACGTTGGCGGGGGTGGGAA 

TGAAATAACTTTTTAAGTGCAGTTAACACCATCAACAGACTAAATGTTGC 

CCACTTTTGGTTTTTGGGGGATTCATAATTTTTTAAAAAAAAGAAAAACT 

TGTCTAATGGCCCATTTGGGGAAATTTTTTAAAG 

>Sequence 322 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGCAAAATCTACAT 

CGTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGAC 

TTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTTCATCCGT 

GCTTAGTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCAGTAATTTTGCT 

ACTGGCTTTACTCTTACTACCATTGGAAATGACTTATGTTTTTTTTTTCA 

TCAATATGCTGTTGAGATTATTATCAATCACCTATGAAATTAATACAGTG 

TTTTGTTATGGTTTGGATAAAATTGATATGCTTTAGTTATATTTAAGGAG 

AGGGTCTGAATATGTTTATAATTATATGTTATTATACTTGATCAGGTTAG 

CCTGATTTGAGTTGTAATGTTTTGTGTTGTAAGTGTTTTGATTTGACTGG 

AATAATTTGATGTATAAGTTCTTATGGTCTAATTGATATTAATGTTTAGT 

TATGTACATTTTTTTTGATATGTGTATAACGATAATTTGGGATGTTAGAT 

TGAAGATAGTGTTATTAAATATATGTATTATCTGTCATTTATTAATACAT 

ATTTGATGTACTTAGTATAGTGGTATTTATATATAAAATTGATTTGTATG 

GATTTATCAATGAATGATGTATTTTTTTAGATTATTGTATTTAATATGTT 

CATTATATTGCAATTTATAACTAATATTGTTTAGTGTAATTGTTTGTTAG 

TTGGATTATTAACCTT 

>Sequence 323 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCATGTGAAAGCTAGACAG 

ATCTGATGCTAGCCAAGCATTTTAGCCATCAGTAATGTTCATTACTTGGC 

ACAGAGTTGGTATTTCCTAATAAATTTTAAAATAACACTATGCGATATCC 

AGTAGAAAATAATATATTCAAAATCTACTTTAAAGCATTTACATCAGAAT 

ATCACAAACCCATGTAAAAATTACCCATGGTTACACTGACTACTGAAAAT 

TAGCATTTCCCCTATGTTTTTGTCTCCACTCTAGTTCCCTTACATTAGAT 

GTTATTACTCCACACTTTAAAACCTCTAGTGCTGGTGAGACTTACAAGTA 

AGGAT 

>Sequence 324 

AGGTACTTGGCTGATGTGCCATGAAGGGAGACTGTTAGTTAGTGCTAGAC 

CTTAAGGGCCCTTCCAGTATCAAGGATACATGTCACCTCTTGGAAGGGGA 

CAAGAAGAAAAGACACAACCCCTGACCCCTGCACTCACAAACACGAAGAC 

CACTCCACACTGGGGCACTCAGAAAAAGCATAACAGGGACCTTTAAGACG 

AAGCTAAGGTCCTGAGCCACCAAGTGCAATGTTTGATGGTTTGTGAGACT 

GTTTTTTGGTCTAGGTGGTTGATCCTGGTGTTTGTGGAGAGGCACACGGT 

TGAGGTTAAGAGCCGGAGTGCTGGAGCAGACTCCCTGGTTTGAATCCTGG 

C 
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>Sequence 325 

AGGTACAGATCAATCCCTATCAAAATCCAAGATGGCTTTTTTTTTCTTGC 

AGAAATTGGCAATTAATCTTAAAATTCATATGGAAATACAAGGGACCCAG 

AATAGCCAAACTAATTTTAAAAAAGAACAAAGGGACAGGAGGAGAACTCA 

TACTTCCTGATTTAAAATTGACTATCACAGGATACTATGTTAACACCAAA 

ATATGACTCTGACATAAAAATTATTTCTGGGAAGACAGTTAAAGCAGACA 

ATTAACAAGCAGCAGCAAACAGAGAAAAAGCTCTGTCTATCCTTTCCCTT 

TTCTTTATTTATATGGGCAGTATATAAATTCTCCTTTACACACCGGGGTC 

TCTGGACCCTTATCAGCCCAGAGCAATTCACAAAACTCACTCCATTGTTT 

TCCTCCCACATACAGGCAGTCCCTGACTTAGGATTTTCTGATTTTGCATT 

AATGTGACAGCAATGCACATTCAAACCATACG 

>Sequence 326 

AGGTACCCACAGCATTGGCTGTTCTTCATAGGAGACTCAGAGAAGACTTC 

ATAGGAGACTCATTATTGTTTACTGGACATCAGGTGCTATATTGTATAGC 

ATTCACATTCCACAGGTGAGGAAACAGGCTCAGAGGAATAAGTGGCATGC 

CAAGATCATTGAGTATATCGGTAGCAGAATTAGGATTCAGACTTTGTTAG 

GCCTAACTCCAAAGCCCTGGCTTTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTTACTC 

TGTCACCGGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGCAATCTCT 

GCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCCCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGG 

ACTACAGGCATGCACCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGAGAA 

>Sequence 32"^ 

GGCGAGCGAGTAGCAGCTCCACCGCGGTGGCCGCCGCGCCGAGGTACTTC 

TGGAGGTGCTTGAAATCTGACTACTCTACTGGAGACTACACAAAAAGGCT 

ACAAGGAGGGGGAGGTGCAGGTGCCCAGCTGAGCCCAGACTCTTAGCCAT 

ACCCTCCAAAGCACCACACATCTTCCAGCCCCAGGTGCCACCTGACTACA 

ACAAAGCACTTACTCAACGGTCTCGAGGTGTCCTTAAAAAAAAGAAAGAA 

AACAAAACAAAGCATCACACACGTTCCAGCCTCAGCTGCACCTGACTTAA 

CAGCTGCATGACAAACCACGAAACCACAAGAACTATCCAACTCAGCCTAT 

CATCCCACTGAATGAAAAATAAATAAAATGACTGTTTCAAACTACTAAGT 

TTGGGGGGGGGTTATTCCTTGCACTTGATAAATGGAACAAATGGGGAGGG 

GCCCTCAAGCCCCTTTTGTTCCCCGGGCGCCCTAAAACAAAGGGAGCCCC 

>Sequence 328 

AGGTACAAAGGGATATAGAACCTGTAAATAAATCCGTGTGTCTGTGGTCA 

ATTGATTTTTTGATAAAATAACTAAAAATACACAGTGAAGAAAGAAAATT 

ATTTTCAATAAATGGTGTAGACAAAACTGACTATCCACATACAGAAGAAT 

AAAATTTGACTTTTATTTTGCTCTTTATACAAGCATCAAATCAAAATTAA 

AGTTTAAATGTAAAACTACTACAAGGAAATATAGAAGGAGACTGTATGAC 

ATTGGCCTGAGCTATGATTTTCTGTAGATTATTCCAAAAGGCAACAAAAG 

CAAAACACACAAATGAGACTGCATAAAACTTAAAACTTTTCCACAGGAAA 

AGAAGCAATGATAGAATTAAGAGAACCCACAAATGGGATAATATTTTTAA 

ACCATACATCAGATAAGGGGCTCATATAATAATATATAAGCAACTCAACC 

TACTCAAAAATAAGAAAAAAACTATGCTTA 

>Sequence 329 

CCGTTCAGGTACTTAGTTTGCTCCCAACAATAAATTCTCTGACAAACCCT 

AAGTGTAACTCAGAAAAAAGCTACACTAACTAAATGCAGATTGAATTAAC 

ATAATCTCCCATAATCAGAAGTTTCCTAAAGACTTTTCATTTTTCTTTGT 

TAACATTTATGTCTATAATACCTATTGTCATTACTCCTAAGAAATCCAAC 

TTTAAAATATAACAAGCAAGTTTTTTGCAATGAAATTGGCAGAGTAAGAG 

TTTTATAACCAAAGGGATCTGTGTTTAAATTATGCACTCTCTGCCACTTT 

GTATCTATGTGACTGAAAAAAACTCACTCCATTTTTAAGAGTAAGACAAC 

CTCAAAAAAAATAGTTATTTGGGATAAAAAGGGAACCTTTGTTGGGATTT 

CAAGGGGCCGACCCCTTTTTGGGGCTTTGTTTTTTTTTTTTAAAAGGGGC 

TTTTTACCCCACATTTTTTGAAAAAAAAAAACAACT 

>Sequence 330 

CCGGGCAGGTACATGAGTGTATTCCGTTTATTAATGAATATATGTGCACA 
GCAGGCCTGAGTTGCTCAAACCCTGCACATGCCAAAGACAGGCCCTTGAC 
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CAGCTCCTGAGAGAGAACCTCTAAGCCCTTGGAATATGCCACCTGATAAG 
AGTGTATGTTTATGCTGAGGTCTTGGGCCACGCAGTATTGGTTTGGCTTC 
TGGGATGGTAAAGGGAGAGTAGCTGGCGTCACTCATGTGGGAGCTGCGTA 
CCTAGACGAGAGACCCCATTAAAAACCCTGCACACCAAATCTCGGGTGAG 

CATCGGTGGTTCCGAGTACCATC 
>Sequence 331 

AGGTACATACTATAGACATAAACTTGTTTCGAATAATTTCAGAATAAGTC 

GCACACTCATGTCCCTTATCCCAAAATATCTGTATTTCCTAAAATTAAAA 

ATATTTTATTATATAATCAAAATGCAAATGATTCTGATTATATACAATAA 

ATTTAACACTGATAAAAATAATTGTAATCTAACCTACTATCTTTATTGCA 

GTTTTGTCAACTGATCCCATATGTGTCTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTC 

TTTCTCTGTTGGCCCAGACTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTTGGCTCCCCA 

CAACCTCCGCCTCCCAGGCTCAAGCGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAG 

TAGCTAAGACTACAGGCACATGGCCCCTACTGCCCGGCCAATTTTTGTAT 

TTTTAGTAAAGACGGAGTTTCACTTTTTTGGCAGGCTTGGTCTTGAACTC 

CTGACCTCAAATTATCCACCT 

>Sequence 332 

CCGGCAGGTACGCGGGGGGCCTCATTCTCCTTGGCTGAAAACAGACCGTT 

TTTCATTGTACTGGTGAATTAGAAATTCTATCCAGCCACTCCTGGAGATT 

GATTTTCCGTCTGGGGATCTGACCTCTTGCTTCACTAGCAAGGGTCAGAC 

TGTTCTGAGAGGAGTCAACGAGCTGGCCCTCAGAAAAGCCTTCTCTTTCT 

TTTTTGCTCTTTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTAAC 

>Sequence 333 

AGGTACTTTTTTTTTTTTGTAGAGACAGGGTCTTGTTTTATTTCCCAAGC 

TGGTCTCAAACTCCTAGCCTCAAGTGATCCTTCTGCCTTGGCCTCCCACA 

GCACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACACTAGGCTTGGAACAATTCTT 

AAGTTCACTCTGACCTCTCCCTTTCTTATCACTTCATGGGAGTTTAGTTA 

GTGCTGTGATCTTTCCACAGAAGGAGCTCATGCAGAAGAATATCATTTCA 

ACAAACATCATTTCAAGACTGCCGGACTTCCTAGGTTACAACACCTACTG 

ATGGCTCTAACTATTAGCAGGTATAG 

^Sequence 334 

AGGTACTGGGATCGTTGTTCTCCTTCCACAGCTACAAAATCAGTTGTGTC 

CCAACCCAGTAGCTGTAACTTCACCTTTTCTCCAATTCTTCCCCACTCAC 

ACCAACATTTTTCATCTGGAAGAGTCAACTGTGAATGGGACAAGAGCTTT 

TTTTTTTTTTTGATACAGAGTCTCGCTCTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAA 

TGGCGCGATCTCAGCCCACTGAAAGCTCTGCCTCCTGGGTTCACCCCATT 

CTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTGGCTGGGATTGTAGGCGCCTGCCACCAC 

GCCCGGCGAATTTTTGTGTCTTTAGTAGAGATGGGGTTTCGCCATGTTGG 

TCAGGCTGGTTTATAGGACCACTGTCATATATGCAGTCCGTCATATACAC 

TTGGGCACCAGAGTGAGGAAGAAAGAAAGGAAAGAAAGGAAGGAAGGAAG 

GAGGGCAAAAGAATAGAAAAGAAAAG 

>Sequence 335 

AGGTACGCGGGGGGAGAACGTCAGAAAGTCCTGAATTGGCTGTTGTCCTA 

CAATCCTTTGTGGCTTCGAATTGGTCTAGAGACAACTTATGGAGAACTCA 

TATCTTTGGAAGATAACAGTGATGTCACAGGGTTGGCTATGTATTCTGAA 

TCGCCTACTTTGGAATCCTGATATAGCAGCTGAGTATAGACACCCCACTG 

TTCCTCACCTGTATAGAGATGGTCATGAAGAAGCTTTGTCCAAGTTTACA 

TTGAAAAAGTTATTGTTGTTGGTCTGTTTTCTTGATTATGCTAAAAATTC 

CAGACTCATTGATCATGATCCTTGTCTCTTCTGTAAAGATGCCGAATTCA 

AGGCTAGTAAAGAAATCCTTTTGGCTTTTTCACGAGATTTCCTAAGTGGT 

GAAGGTGACCTTTCCCGTCACCTTGGCTTATTGGGATTACCTGTTAACCA 

TGTTCAGACACCATTTGATGAATTTGATTTTGCCGTTAGAAATCTTGCCG 

TAGACTTGCAATGTGGAGTGCGCCTTGTGCGAACCATGGAACTTCTCACA 

CAGAACTGGGACCTCTTAAAGAAACTCAGGATTCCGGCAATAAGTCGTCT 

TCAAAAGATGCACAATGGTGACATTGCTCTTTAAAGTTCTTAAATCACGA 

GGAATTGAATTAAGTGATGAACATGGAAATTCAATTCTATCTAAGGATTT 
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GTGGGTAGGCACAAAAAAAAAACTCTCAGGTGCTTTGGAAAATAGCGTTG 
GT 

>Sequence 336 

AGGTACGTAACAGGACATCAATAAATATTAGTTGAATGGAAGATTTAATC 

AACAAAATGGTGAGTTCCTGATGATCATAGGTATGTGCCACCTGNGTTCT 

ATTCCAGTAAGGAATGGGAGATTGGCTGCCGGAGGCAAGAACGTGTTTCA 

TTTACATTTACGCATTTGACCCTGAAAAATGTCACCAGATTTTACAAGTT 

ATTTACAATGGTGTCTTGGAATGACTGCAGGCTCGTAAATAACCAGGAAA 

GATAAGGCTGAAAAAAAAAAAAAAAACAGTTGAAGAATCAGTTGCTTGTT 

TTAAAAACTCATTTCACAATGCGTTATTTTCTTACCAAAGAGGCAGGAAG 

CTCAATGTCTATAAAACTTTAAAGTAAGCATTTCCCTTTAAAATGAAGAC 

ACACTCTTAAACCTCTCTGTGAACCAATCTCTCCATAAAAATTTATGATG 

TATTTGAATTAGAGCATGCTAATTTAAGTGTGATGCACAAAGAGCACTGC 

AAAGGAAAAAACAAACCTTAATTTTATTTAATCTTAAATAATAACTAATA 

ATTGCACAAGAAATAATCAGGATCTTTGAAAATATAAGCCGTCATTTACA 

TTGCCATTGGTAGCTTAAATGTGTAGGCCAACAATCAAAACAAGGAGTCA 

AAGTTTTTTTTAAGGATCTGAAATAAAAAGGCAAATAGCAAACCATGTGC 

CCAAACAGCCGGCTTGGATAACTACCTGTTCCAGAAGCTCAATGCTTTGT 

AAAAAAATATCAATTGGGAATGGTCTTCTACATTAATAAGCTAAAGGAA 

>Sequence 337 

GAGGAGAGATGGACTGAGTTTTGGCGATAGGTCGCACACCTTACCAACAG 

CAGGCGGCGAGGGCTCCCCACGCTGCTCGTTTCCAGAGGTGCCTCGTATT 

ATTGAGAAGGCGTGCAGTGAATGAAAATGTGTCCACACAGCTCCTGCTCT 

GCCTGTGACATTGGGTTGCTGTATATTAGCTGGGATAGTATATTTCAAAT 

TGCTTTCTCAATTGCAAAGTATGGTAGAAATAAATATTCGCTTTAATTTA 

GTAACTAGAACTTAGAAAAGTTCCTCCTGTTTCCTGATTGCCAAGTCGGG 

ATGAGAAATAGATTTCATAATTATGATACAACTTGATATCTTGAGATAAA 

TGTTT 
>Sequence 338 

AGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAGCAGTTT 

AGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAACCACAAC 

CTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAAGAAAAT 

AATATTGAAAAAATGGAGATCCCCCAACCAGTTTCATATTTGAAGGATCT 

GAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCTTCCAAA 

ATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAGAAGTTT 

GATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGTGGCCACATGGAAAAGTC 

GAAGGATGCGCTGTCGAATCTCCTTTGTCTTCACTCCATAGACAATTGGG 

TTGAGCACAGGAGGAACCAGCAGATAGATATTGGCCAAGATGACGGGCAG 

CGGAGAATCACGCCGCTTGCTAAAGCGATGCACCATGGACAATCCAATGA 

>Sequence 339 

CCGGGCAGGTACGTTAACATACAAGGTATGTAAATGAAAATCAATGCACT 

TGTCATTTCAGCACAATTCCTTATTGCTTACATTCAACATTTTAAATACA 

TTTTATTTAAACACTAATAACTTTTGTTCTTGTCTTGGAAGTCTAATGAT 

CTTCTTGGCTCCCTGCCCCTACAGCCCTCTAATCTTCACAGCCGTGGCCA 

CTTAGCCCCCATCTGGAGGTTCAGGCTTATTCTGCATCTTGGAGCTAATC 

TTGTCCCTATGCTGGGGGCATACAAGATATCATAGCCAAGAGCTAACTGA 

TTTAGCACTCAGCTTTGCTGCTGGTTTCATTCTGATCTTGTAATTTATTT 

CTCAGATGTAGGCTATGCTTCTCCCAGCAACTTGTAACCAAGGCTTGGCT 

TTGTATACCAGTTGCAATATCTATCCAGGCTTTCGGTTTTCAGTTCTGAC 

CAGTTTTTN 
>Sequence 340 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACGCCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 



Table 3 



661 mil 



TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGGT 
TTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGCCTTTATTTCATATCTGA 
>Sequence 341 

CCGGGCAGGTACCAACTCTTGTCAGGCTCAGTGGCAGCTTCTACGACCTG 

ATGGATGGAAAAAAATCAAACTCTGTGACTCTATGGTTGACTGCCACCTC 

TGCAACCTTGACTCATCTGCTGAAAAGGCAAGAAGAAGAAAGGGCAGCAA 

GCCCTGTTTTAGGGACTACATAAGATGAGGGGAGATAAGGGGGACATAGA 

TGAGTTCTTTAGGATTGCGTGTGTTTTGAGTTTTTGTTTCTAACTGAAGA 

AATCTATCAATATTAAATAGGGTGGGAAAATGGTTTCTTGGAATAACTGT 

TCAACTGTTGTGTAAATAAGGAAAGTTTTAAATGAGTATTACTTATTGTA 

ATTAATGCAGAAGGACTTCCCCAGTCNAAAAAAAAAAAAAAANAAAAGTT 

CCT 

>Sequence 342 

CCGGGCAGGTACAGAGGGTGCCAGGCACTGTGGTGCACACCTGTAGTCCC 

AGCTACTTGGGAGGCTTGAGGCGGGCGGATGCTTGAGGCCAGGAGTTTGA 

GGCTGCAGTGTGCTGTGATTGCTCCTGTGAGTAGCCACTGCACTTCAGCC 

CTGGCAACATAGCAAGACCCTGACTCTAAATATAAAAAAAAGTATAGCGG 

GCACAAATGGGGCGAAGCCAGGGTGGGATGCAGAGTCTAGAGGGAGATGA 

AGCTGGAGAGGCAGGCAGTGGTCAACATGTGGCCATGGAAAATAGTTTAG 

GTTTGATTCTGATGGCACTGGGCTGCCATTAGAGGGTTTTGAAGCAGGTC 

AGTGATGTGATACAACTAAAGTCTTCAACAGATCATTCTGGAGACAGTGC 

TAACATGGACTGGTGGGCAAAAGAGTGAGAAGCCGAATCCTTAATTCAGA 

AGGAATTGAAATATTGTTTGATTTCAGGCAGGGCAAATAAGGCTGG 

>Sequence 343 

AGGTACACATAAACACACACATATGTATGCATACGCACATATATGAGATA 

GAAATTTCTCCTTTAAGTGCCACTCTGTAGGACCTAAGATATTTCTGGAT 

TTTGTTTGTTTATTTTTGTTTTACATCTGTGAGTTGGTATCAACTTACCT 

AGCAAAGTAAGGGGAGAGGCGCATAAAAAAGGCGCCTTTGCACTTTCTGG 

AAACTAGCCACCTTTGACTCACCTTCTGCCTCCAGCTCCCAGACTCAGGC 

TCTGAGATTAGCAAGGAATAAATCTCCCTGCCTGCAGGCAGGGTCACATT 

GACACCCTCCGACACTCAGAATCTGCTCCCTTTACAAAGTCTTAGAAAAC 

TGAATCCCCGGACTGTCTTTACAGCCAATTTGGATGTTTACCAACACTCA 

GGGGAAAGAAATCATTCCTCCTGTCTAAGCTTAATGCCGTGAACTTT 

>Sequence 344 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCA 

>Sequence 345 

AGGTACAAGTTTCAGCCACTGGTGGTTTGCCAAACTGGCTGATTACCCAT 

AAACACACAACATGGTTCTGTTTTGCTCCTAGCAATCCTTAAACCATTGC 

ATGTCTAACATTCTCAGACTAATTCACAAATCAGAAACATCTGATGCCCA 

ACCCATACCAAATGCATTTCAGGGCAAAAATTATGCTCCTATAATGTCTG 

GCTTCCTGTCTTCAAGGCACTTTGCTTACATGACTGAATCCTCACTGTGA 

GGTGTAGCTATCCATCATTTTTGAGCAAGAAAGCCAAGATGGATAAATAA 

GTGACTTTCCCAAGACAACTAGAGTGGTTGGCACCATGATGGGATTGGTT 

GTCTTATTTTTCAGTTGGTCCTGCCCGGGCGGCCGCTCTAG 

>Sequence 346 

AGGTACATTTTAAAAGTCAGGAAGAAAATAAAATCTGACTCTTGTAGCAT 

TTAGCTTTGTATTGGAGTGGCCTTTGCAGGTAATGCCAACTTCCACGACA 

TTTAGAAGATTCATAAAGTGCTGGTCAAAATAATGGAAAAAATAGCAGCT 

GTCATTTGATCAGAATCTGTGTGCAAACCAATTAAAAGCCCTGTCATAAC 

TATTTAAGCATGTAAGGTGATTTATGATTACCTTTCATAAATTAATGAAT 
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TCTACCAATAAGAGCAGGGTGCTACATTGGGTGCTCCTGTTCTCGCAGAG 

TTTACAGCTACACATTACATGAGGACTGCTCCAGGTTTGCTGTGTTTAAA 

TGATTGACAAGGCAGAAACTGTGTCTTTTCTTCAACTGATTGGCACTATC 

TACTTATAACTTATAACTTAGCTTATTTTTCACTCCCCCCCAAGGAGAGT 

AGAGTCCAGAATCCCC 

>Sequence 347 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGACCTTGGGCCTCTTTTAAAACCATGGCTTTA 

AGTAAGGAGGGAGCAGATATATAAAAAACCTTATCCCTCTTTCTAATCTC 

TTATGTCCTGTGAGTGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGAAGTCAGCA 

GGAAAGTAGCTGGGATGATGCAGTCTTTACAGATACCAGTAAAGATGTCA 

TCTGGCCAATTTGTGTGAAAAAAGAGAATAATTCTCATCCAAACCGCCTG 

TCTCTGGAAATAAGAAAAGCTCTGAGGGTCTCCAAAGTTACCAGAGGAAG 

GCTGAATTTTATGAGTCTAGTCCTCAACTCTAACCAAAGTAAAGGAAACT 

GGAAAGACACACGCTTTTTCAGTCATTAATAGAAAGTTGTCCAGAAACCC 

GGCGAGTGAATTTACCCCGAGCTGAAGCTTCCTTTGCAACTTGGGAACAC 

CAAGGCCCCAGTGAC 

>Sequence 348 

AGAAGCAAGTCTTTCAGGACATACCTAAAGAAGATAGCATCCATGGTGCA 

TGTTTCATGTGCCTCACCAGGCATCACCATACCCACCACAGCTCATGCGT 

GCGGATGCCTTTGCTACCCAGGACGGCCATACAAGGAAGCCATTGGCAGT 

CCTGTGCACAAACGGCATGTCAAGAAATTAAATGATTTCCTCAGGGCCCC 

GCAATTACCTTCAGCAAAGCTGAGATTCCCAGCCTTCTCTCCGCTCCCTG 

AGACTGACTCTGAATTGCTTTTCTGCTGGAGATGAAAACAAGAACAGAAA 

CAGTGGAAACTAATCACATTTTTAAAAGTTTTACATAACCACTTAATTAT 

AATACGCCTGCCCCAAAAGCACTCCTAACGTCCTAACACATGGTAACTTA 

TTTGTTTAATTTTATAAGTATTTTCAGGGACATGGTGGGAGGGAGAGCAT 

CAGGATAAAGAGCTAATGCATGTGAGGCTTAATACCCAGGTGATGGGTTG 

ATCTGTGCAGCAACCACCATGGCATACGTTTACTTGTGTAGCAAACCTGT 

ACCTGCCCG 

>Sequence 349 

AGGTACTCCAAGCTCTGAGACCACCTCTTCTGCAAAGCCTTCCTGATTCT 

GCAAAGAACAGGTAGGCATTTCATCCTTGGGACCTCACAGCAATTCAGGA 

CACATTTGTGTCCCAGCCCTGCTTGGCTTGGCTGTCTCCATGAATATACA 

CTTTGCAACTTCTGCACCAGGCATCATACCAAGCACACAGTAGGCACTCC 

TGTGTTTTTTGAATAAGTGACTATATCATCACCACATTTCAAATGCGGAA 

TATATGAGCTACTAGAAAAGACATAAGGGTGAGATTTTACATCTTTATTG 

TATCCTAGATATACAAGTCTATTACTGCCTTTTCCCATGTGTCTGTCAAC 

ATAGCATAAAGAAGGTGGGATTTAACCTGTTAGAAATTGAATAA 

>Sequence 350 

AGGTACATGGTGTATGTAAGGAAGGGGTCCAGTTTCAGTCTTCCAGAGCA 

GAACTTTCTAACTTGTGTGTGGGTGTTGTGCTCTGGGCAGGTTAACAGAT 

CCCTCCAACTCGAGGAGTCTGGGTGGCTGGAGCTCTGCACTGGTCACCTT 

TGGGGTGAGTAGCCTGGCCCCAAAGTGACATACAAACATCATTTTCTGTG 

TGTGTCACAGCCTGGAGAAAGGTGAGAAGTCCCAGATGATATCAGTCTAA 

GAGTTTTGT ACCTGCCCG 

>Sequence 35 1 

TTTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAGAAGTATAAT 

TCTATTATCATGATAGTTTATGACTATCTGTATAGTCAGATTAAAGGTAA 

CTTTAGAACAATGGATAGGTTTTTCAAATGCAGAATCAAGGTTGCAATTT 

TGTAGCATATAAGCTCTCAAATCTCTAGGGGGAAATGTAGAAAAATAAAA 

ACTTACTGAAGTAAGGCAATGTGCATCCTACATTATTATGGCAACAAATC 

GATAATGGTATTACAAtAAAATCTGGTGTAATCACATTTTCCTTCTTCGT 

ATTGCAGTATTAATCTCTGTCTGATGGGAGATGAGATGAATCACAAGATG 

T ATAATGGAATGC AGAAT ATTCTGCCTTGT 

>Sequence 352 

CCGGGCAGGTACCTTGAATTAGAGCCTGAAATGGGGGAATTGCAGCCATA 



Table 3 



68/1077 



AAAGACATTCTCAGACAATTGGAGACTTTCCTGAGTTGTGATAATGGAGT 

TATGAATATGTAGGAGAATGTCTACATAGATTTTATGAAGATGCATGTGG 

CAACATATCTGCAGCTTATTCCAAAAAAGGTCCAAGAAAAAAAGGAAAGG 

AAAGAAAATAGGAAAAACTCGGTCGAGCCACCATGCCAAGCCTCACTGTT 

TCTAATAACCAAATTGTTCCTGTATTTATTGAGTCTCTGTTTCATGCCAG 

ACACTCTGCTATAGTCTGAATATGTTATTTCTGTTAATTCTCATAACAGT 

TCTGTGAGCAAGAACAATTAATATCACCCTTTTACAGATTAGGAAACTGA 

GGCTTANGATCAACAATGTGCCCAGGGTCTTACANCTTGTGAGAGATAGT 

GGTAACTTGCAAATCATTCTGT 

>Sequence 353 

CCGGTCCGGTACGCGGGGATTACGGTGAGTGTAGTAACAGCTACTGGTAA 

TATTTTTGCAAATCACGTGAAAGCATTGGAGCAACTGTCTTGGAAAATGC 

TCTTTAAACTTCAAACCCCAGTATGTTTTGGTAGTAGTGGATATTACACA 

TATATGCTGCTCTTTTCAGTGTTCTTTTATTGTGCGAAAACATTTTTAAA 

ACATTTGATTTATTAATAGGATTTATTTTTAATAGGATTGTTAATAGGAT 

TTATTTTTCTAGGACATTGTCTTTAAACACTTGGATGATTTTATATGTCT 

TAATTCTTTAATAATTTGTAGATGTAAAAAACTTCGTGGGCAGAAAGCGA 

AGAAATAGGAAAGGATTTAGATTTATTTGGCATTTAAAGGATTTTGTTTT 

ATTATGCCCCTTTATTTGGGTATAAACTAAAAATTATTTATCCTTTATGC 

GTTG 

>Sequence 354 

AGGTACGCGGGGCTATGTTGTGTATATCTTGCATCCAAAGCCAGAGGGAA 

CCACAATGACTAGTAAAACGGTGGTCTCAATGCCCACTTAGCCTCTGCCT 

CTGAATTTGACCATAGTGGCGTTCAGCTGATAGAGCGGGAAGAAGAAATA 

TGCATTTTTTATGAAAAAATAAATATCCAAGAGAAGATGAAACTAAATGG 

AGAAATTGAAATACATCTACTGGAAGAAAAGATCCAATTCCTGAAAATGA 

AGATTGCTGAGAAGCAAAGACAAATTTGTGTGACCCAGAAATTACTGCCA 

GCCAAGAGGTCCCTGGATGCCGACTAGGCTGTGCTCCAATGTCAGTTTCA 

CAGGTGTACCTGCCCGGGGCGGGCCGCTCGACCCGGGCAGGTACGCGGGA 

GGAAAAATGATTGACTATGCCCATCCTGGGGGTTATTTTGGCATGTTACC 

TGTACTAG 
>Sequence 355 

AGGTACTGAGCATGTGGCTTCAACACACCAGTGCCTAAGCTATTAAATGT 

TACGGTTGGCATCTCACTGTCCTTTTATTTCTGAACAAACACTTAATGAT 

GCCCACTCTATGCCAGGAGCAACTCTATTGCCAGAGATGTTTCTGTGGAT 

AATCCACAGTGCCAGATGTTAAGGATTCCCAGGCGAGGGACAGGGGCCAG 

ATAAATTTCCAAACGGCCGTGTTTCCCAAAATGGGTAGGAGATCATTTTA 

GGTAGTCCATGGATGTATGATGGTTACACCATTATGGTTTTTATATTTTT 

GTTAATCTGTTATTTGTGTAATATTCATCTTTGACTCTTAATGTTATCTT 

TTTTGATTAGCTAATTATTGCTGAACTAGTTGATATTTTATATTTTATGG 

AGTTATTTTTTAAATTTATATTGTGTTTTTATTGATTGTATAATGCTTTT 

TTG 

>Sequence 356 

CCGGGCAGGTACAGATTTAGATGAAGAAGATCAGAATGTTGGGTTTCTAG 

GTTTTTATCTTTTTAGTAGAGTCGGGGTTTCACCATATTGGCCAGGGCGA 

ACTTCTAACCTCAAGTGATCCACCCGCCTCAGCCTCCCAAAGTGTTAGGA 

TCACAGGCATGAGCCACCGTGCCCACTGAGAATTTAATACACTTTATGTA 

AGTTAATTTTTTATGATAGTTATCTAGCTTTGCCAGACCAATTTTGTTAG 

TAAATTTAAAACATTAAAAAATTTTGAATCCTCCTAATTCTGTGTCTCTA 

ATTTAGTAATTTTAAGTTTTGATCCTTGTTTCATTCTATCATTCTTTTAT 

TTAAAAAAATTGCCATTGGCTTTTCTAAAAGTGAATCGTGAATCATGATT 

TCATGTGAAATAATTAACTTTTAAACAGCAAAGATTCCCTTTAGAACCTT 

TATTTG 

>Sequence 357 

AGGTACGCGTGGACAGAGAGAAGGTTAAGAGCAACTTGATGGGAGGCAGC 
TGCATGGAACCTGTCCCACTGAGGAAGTAAAACAGGAATCCAAAATAATA 
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CGTTTGCTGGGAATTATAAAGAATTTCATTGAGAAAGTAAAAAAGAAAAA 

TCTATGCAAAGGAAGTGATTCTGTTGTTTAATGCCATCACCTGTCATTCT 

GTCTCTTACCATGGCTGGCTTGGCTAGTGGCACCACGAACAGATCCCTAC 

AGACCCCAACACCAAGAAAANGTAGGTTTTTCTTCTTTCTTTGCAGTTCT 

TTGGTATAGATTTGATGTTCTAGGNGTGGGTGGAAGGCCATTCGTGTGAG 

AAAAGATTACACTTAGTATTGGGAATGGGTGAAGGGAATGACTTTCCTTT 

TTCTTACCCTAATATGGACTTNTTGTTTTTAGAGATGCTGTCCTGTACCT 

CAGTTTAAGATGAGG 
>Sequence 358 

AGGTACAACATACACTGTGTGTGTGTGTTTCAAGAAGGGACAGCCCAGAT 

AAAGGGAGGTTACTGAAGCAGGCTAAGTTTCAGCAAAATGTAACCTTCAC 

CTTAGAAACCAGGAACCAGAGTAATTAGATACAATCTTTCCAACACTATG 

GGAGAGATTTGATCAATTAAAGCCAAGATCAGTTACATTATTTGGTTTAC 

CTAAGTAATGGACCCTTAAATGCAATCAATACTTCTCTAGGCTGTGAGTC 

TTCAAGACCTGAGATGCATTCAAAAAACACAAATGGATTTTCAAAGGGCC 

TCGGGATGTTCATCACAGGCTGAGGAGGAGGATTGCAGAGGGTGGGGGGC 

AGAAGGAAACAGACAACAGACCTGAGCTTGCTGTATGAAGTCTTCATTTC 

CTTCCCTCACTGATGTGCTGCTTTCATGTTCATTTTGTAGTTCATGTATG 

AATTAAATTTGTTTTACCAAAGAACCTTAATCTAGGGATGAGCAGCCATG 

TCACTCAATTCATTTTAAAATTGCAGCATTAAAACTCATTTAATAGGATA 

AAGAATACGATTAAGAGTTCTATTTGTGTTTCTGAAAATCCACAAAACTT 

ACATTTGGGAGTTACGAAGAAAAAAGCAGAAGTTGCTCTAGAATCTTTTA 

CCTTGTGCCCCATGGCCATCCTTTCCCAACATGGATTTAGGGAAGGCAAT 

GGCCCAGTTTGCTTGGGAACCAGGCCATGACCCATATGCCTGGACCTACT 

GGAGCGGCCATATCTGCCTTTAGAACACCCTGGCTAGAGTGGATCATACA 

AGTCCGGGTACAGCAACTTTCCACCCCCATCTTT 

>Sequence 359 

AGGTACCCCTTTCAGACTGGCTTCTTTCACTTAGGAATATGCATTTAAGG 

TTCCTCCATGTCTTTTCATGTCTTGATAGCTCACTGGATAATATTTCTTT 

CTTTTTTCTTTTTCTTTCTTTTTTTTTTTGAAATGGACTTTGCTCCAGCC 

TGGGCAACAGAGTGAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAGAAAAAAGAAACTAA 

ACGTCTCTGAATCATGGGAGTCAGTTCTACCACTAGCACTGAGTAAACAC 

CACAATGGTTATTTCACCACCATGAGCTTCAGTTTATTTGTCTGTGAAAT 

GGGATCATTGGTAAGAGAACCCCAGACTCCCTTTCCTAGCGATTGTT 

>Sequence 360 

CCGGGCAGGTACTTTTAACTTAGATACATTTACTTTTTATCCACTCAGCT 

GAAAAAAGAGGAGAAAAATAAAAGTAGGTCAGGTCAATCTGTTTCCTTTC 

CCATTTAATGAATTCATGCCCAGGAGTGAGTGAGAAATGGGAGGACTGAA 

TCTGCTGTTCTCCAAGACTAGCTTAGGAGTTTCTGACATCATGGGCATCC 

CAGCAAGCCAACGGTCACATTAGTCACCACGTATTTTTCATATCACGTGA 

TCCCTCTATCAGTGTATCAGCCTTTGCTGTATAATGAACAATCCTAAACA 

TCAATGGCTTAAAACAAAATCACTTATTAGCACATAATTTGGTAGGTTCA 

TATTTTGGGCTGGCCGCAGGTAGGTTTTGCAGATTTCACCTGGTCTTGTC 

ATTTTGCTGCAGTCGGCTGGCATTTTGACCAGGGCTGGAGGACTATCCAT 

GTGTGACAGGAAGCTGGTTGGCTGGGGTGCCTAGTTTCTTCTTGGTTCTC 

TTCCATGTGGGCTTGGGCTTGGTCAAATGGTCTTGGGTTTCTCTATGCAG 

GAAGAGAGGACAGCCCCAATTAACAAGTAGTTTTAACGGTTTGGCTTTTG 

GCATGTTCACTGATGTCCTTTTGGCCAAAGGAAGTCACATGGCCAAGTCC 

AAAGTCGTATTTAAACGGGTTACCTTAGGGAGTGATTCAGGGAGACATGA 

TTTATGGTCCCAAGGTTCATACCCTTCCATGTGCAGATTAACTACCCCCC 

TCCAAGATCCCAAAAGTTTATTTGGTTAAAAGTCCATTCTTTTGGAACAT 

CTGGATGTACTAACCTTTTACTGAACCTTTTGG 

>Sequence 361 

CCGGGCAGGTACAGTGGGGTATCCCTGGGGAGGATAGCTTAGATATCAAA 

GCTTACGTTTTGCAGGCTTCACAGAACAGATGATATAGTAGAATAGCGGT 

TTCCTTCTCATCCACCCCCGCCTGGCTTCCTGTCCATAAGTGAATAGCAT 
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CTGCCTTGATCTTCCTGAAATATTTTGTCTTTAATATAACCTCTAAGTAT 

GCTAGCCCCAAGAATGGAAACAAGGAATTTTCATTAGGAAAATAACATTT 

ATGGGAGCCTTTCTTTTAAGCAGTGTGTATATGTGTGTTTGAGTGTGTGT 

GTGTGTGTGCGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAAAGAGAGTGG 

GAGGGCGTAAACTGCACTCTCATTTGTGAAAGAGGGCTCACACTTTCCAC 

AGGGGATTCCCTTTTTTGGGCCAGGGCGCCTATTAGATGGGAAAAGCCTC 

>Sequence 362 

CCGGGCAGGTACTTCTAGAAATGCCACAGAAATCACCACATTCGCCCCAA 

ATCACCAAATCTCTTAATTCAGATTATACATGTCCAGAATATCCAGTTCT 

CCTAGAAACAAAATGACACTTTTATGTTTCCCTAAGTTTGAAATATTTTT 

GAAGTATTAAAATAAGCAGAGCCATAGTCCCACACTGTATTTTTCTACTG 

AGAATACAACACCAGAAGCTAATCTCATGAAATTAGCCCATGTGAAGAAC 

AGGCTGTTAACTACTGTTGTGATGGTAAGTCCAGAAGCCCTGTGCAAAAT 

GTGCTCCTGGAACCAGCTGGGCCAGCATCACTTCCTAAATCAGAATCCCT 

GCAGGTGGGGCCCAGCCAGCTTTGTCTTAAGAAGTCCTCCAGGTGATTCT 

GATGCGTGCCTGAATTTGAAAACTGCTTGTCAATTTTCAGAAGTCCACAG 

AAATAAAAACAAAGC 

>Sequence 363 

CGTGGGTGAAACGCNTANCTGTAGGCGACTCGGAGCTCCACCTTGGTGGC 
GGCCGCCCGGCAGGACACTGTTGAGCTTTCTTTACATAAAAAGGTAATGT 
TTATTTTCCTAATGATTTCTATCCAAAGTGACTTGATGAATAATATGTAA 

TTAACTTGAGGAGAGAAAGCAGAAGGAGCCAATTGGTTGGAGAAAACAAT 

CTTGATGCCAAAGAGATGGGTTAGGTCTAGAGAAGTGCACTTGAAAATAG 

AGATAATAGTTGAGGTTTGTGGATAAATAAAATCGCTCAAGGAGAGTAAT 

ACATTGGAAAGAAGGGAGGTGTAGAGCAGAACCTGTGGATTAGCAGTAAG 

GGAGACTGAGAAGTGGTTAGCTGAAGAAGGAACAAGTATACCAAGAAAAA 

GTAGGTAGATAAAAATCACAAATTGAAGATGTTTTGGGACCTGATTGTTT 

GGCAGAGATTTTCTGTATTATTTTTTTCTACACCATATGTATGTATAATT 

AGAAAATTATTTTAAAATCGTATTGGTTTCGTGTAATTAACAGTCCTATA 

TTGTTACCTGGGCAAGTTAAATAGTCCTAATTGTCCCTGAGTTGTTAGAG 

AATGTTTGTGAACCACTCAGCACAGACCTTGACAGATAGGTTTTTGTTTT 

TTGCTTTTTTGAAATACCCT 

>Sequence 364 

AGGTACCTTACCACCCCATCCCCAGAGCATTGCATGGGGTGTTTGGCACA 

CAGTAGGTGCTCAATGTAGACGTGTGCACTGTGACATGTTAGAGCCAGAC 

AGGATCTCATCCAGCCCGTTCTCTGCACCCCTCCCTCCCCTCTCCAAGTA 

GCCCTGCTGTGGGTTCAAGTAAAGAGGGGCTGGGGCGCTGGTCTGATTGT 

GTGGGTGATTTGGGGAGATCTCTTCCTCTTCCGGAACCCCAAAAGGTTGG 

GACAAACACAGCAACAAGCCCAGCTCCCTGAATTTCAGTGATTCATTTGT 

GCGATAAAGGAGTGAATGATAAAGTGAAGGACGATTGTCCCCGCGTACCT 

GCCCGGGCGC 

>Sequence 365 

AGGTACAGGGACCCACTTTTTTTTCTTTTACCTCACTAGTCCTGGCACAG 

TGCTTAGCAAACACAAGTAGCTCAATAAATAAATACTTATTGATGGACAT 

AAGGAAGAGAACTGGACACTGTGCAAAGCCTGTCTCAGTATGAAAAGCCA 

AAACTCCCAGCAGGGCAACTGATCTCAGTCACCTTTCCAGAGTTCTCCCT 

GGCCCAAGAGAGCCAATGTGAATCCCAGGACTCCCTGTGTTACAGGAATA 

AaGTAGCTCTGGCAAAAACAGGCCTTTGCAGCAAATGCTCTAAGAGATCA 

GGGAATAAGCACCATAGGGTTCCATCTAGGAAAAATATTAATTTTCCTTG 

AGGAGCAAAGTGCACATGAAGGGCTTCCTGTGCATGGGCCAGCTTGGGGC 

GAAATCAGTAACATTCTTAAAACATTCTAAAACACAATTTGTACCTGCCC 

GGGCGGCCGGTTTAGAACTAGTGGGACCC 

>Sequence 366 

AGGTACCATGGACAATACCATCAGAGTTTCCAAAAGGCTGGTTCTCACTC 

ttctcctgccacatgctttccctcacacccctggtgtggaataaatgtta 
aggaaagctaagacacaattgggaggaggggacacaggcctttccactca 
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AGCGCAAATCCTTGCAAAATCCCTGGGTGCCACCAAAGAATTTTGCCAAA 

AACCCTGATTAACGGCAACGGGGCATTAAAAAAAAATTGCTACCTTACCA 

AGGGAAAAAAAAGGGGGGGCCCAAAAATGTTTTGGGGGGGGAAAAATTGG 

CCCATTATACACCGGGATAACCCTGGGGCTGGGAAATTCTATTTATTCCA 

CAAACCCAATTAAAAAAATTCAAAATTAACCCAAATTTTAAAAGGTCCCC 

CCAAAAAATGAAAAATTTTTTTTTAAAACCCAAGGGAGGGATTTTTATTT 

GGGAAAGGATTTTTTTTTTTTAAACCACCAATAAAA 

>Sequence 367 

AGGTACTTTTAAATTTAATTTTAATAAATTATTCAAGTTATTCATGCCAA 

TAGCAAAAAATTCAAATGAAACAAAAAGCAAGTTTAAGAAGTTAAAGTTC 

CCTTTATCCTTTACCATTCACATCCAGAATTCCCCACACCAGGCAATAAT 

CAAAATTTTGGTAGCCACCCTTCTATAGATGGGTAGTATTAACATCATTT 

CTATCCTACAAATGATAAAACTAAGTATCGGCCAGGCACGGTGGCTCACG 

CCTGTAATTCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCAGGTGGATCACCTGAGGT 

CGGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGAGAAACTCCGTCTCTACTA 

AAAATACAAAAAAATTAGCCGGATATGGTGCCACATGCCTGTAAGCCCAG 

CTACTTGGGAGGCTGAGGTAGGAAGAATCGCTTGAACTTGGGAGCANNAG 

GTTGCGGTGAGCCCAGATC 

>Sequence 368 

CCGGGCAGGTACTACTGACTTACCTGCCATGGGCTTTCTCAAGACAAGTC 

CTGC AGG A*^' \GGC AC ACTC ACTTCT AGCGTC AACT ATTG AACC AGCC A CT 

GCCTTCACTCCTCATCTCTCAGCAGCAGTGGTCACTGGATCCAGTGCTAC 

ATCAGAAGCCAGTCTTCTCACTACGAGTGAAAGCAAAGCCATTCATTCTT 

CACCACAGACCCCAACTACACCCACCTCTGGAGCAAACTGGGAAACTTCA 

GCTACTCCTGAGAGCCTTTTGGTAGTCACTGAGACTTCAGACACAACACT 

TACCTCAAAGATTTTGGTCACAGATACCNATCTTGTTTNTCAACTGTGTC 

CACGCCACCTTCTAAATTTCCAAGTACCT 

>Sequence 369 

CCGGGCAGGTACTTTTTACCTTTAGAAAAACTTGTAGGTAAAAACCAACA 

GGTGCATTCAAACCAATCACACGCCAACTTTTACCACCCACCACCGTCTT 

ACCTTCTGCTGCTGTGTTGGCTCATTATTTTGCGCGGACCCGAAATGAAG 

GCTGTCTCGTCCTTTCTGTTTAATTGGAGCGCCTGGAGAGCACAGGTGAG 

TTGTTAAAAACCCGGTGAATCCTGCATGGATTTGCAAACCAAACTACATG 

GAGAAATCAGTTAAATTCTCAGGTTTCAGGGTTGCAGCTGCCACTGAGAA 

GTGTATTTAGGCAGGTTCTGGCAACAGACTTGGTGTTGGGCTTGAGTGGG 
AA 

>Sequence 370 

AGGTACCCAGCACAATTCTCACATGTGCTTATTTTGAAATTAAACCAATG 

CAAAAGTTTTTACCCTGAGGTGTTGCTAATTCATGAACCTATTCTCTTGA 

CAGTTTTTCCCTCCAATATAACCTATATCTTATTAAATGTCTTTTCTTCT 

TCTAGATTGTTTCCAATAGTAGCTTAATTTTAGCTTTGTTCAGGCTCCAA 

ATTAGAAAAACGCTGAGATTAGCCAAATATTTGAACACTGTAAGGTATTA 

ATCAGTTTAATTCAAGATTATCTCGTCTGTATACCTCTCATTGGTAATGC 

TCACTTTGTGGCTTCATTTCAAATCTGTAATCCCGTCCAAATAAAATTCC 

CCACCAGGACCTGTTTTCCGGCCCATCCTTAAGGGACCCCTTCAT 

>Sequence 371 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCGCCGCCATGC 

CTGGCTAATTTTTTATATTTTTTAGTAGAGACGGTGTTTCACCGTGTTAG 

TCAGGATGGTCTCGATCTTCTGACATCGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCC 

CAAAGTGCTAGGATTACAGGCGTGAGTCACTGCACTCAGTCAGGTTTTCA 

GGTGCTGGTTCCATGGCTCTTCCTGAGCCGAAAATAAGGAAACTCCATAG 

ACCTTGTCCACTGGAACTCGTTCCCATCTACCCTCCACTCTATCCAGGTA 

AGAAACCAACCATCTCAGGAAAGGAACCAGGCAGGAGTCAGAGGGGAAGA 

TGGGCACTGAAG 

>Sequence 372 

TTTGGTAGCCCTAGACTACACGGCGAATTGTAGCTCCACCGCCGTGGCGG 
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CCGAGGTACGCGGGGTTGTGGGGACCCAGAGAATGGTGTCTCTTTAATAG 

TGCGATTGTTGTTGTTGTATGCAGCTCAATCAGAAAAACAGGAATCCTAA 

TCAGGAAAGGGCTAGAGGGATGTTTACTCAAGGGGAAATCTAGATGGTTA 

CTGTTCTGTATTGATAAGAATGTCACCTGTTAAGTGAAGTCAGCCTTTTA 

ATTCAGAATAAGTTCAGAGAAGGAGACACAAAAACTCAGATTTAAAAAAT 

TTGAATGGTAAGGATGATATTGATTAGGCACCCTAAGAAGTAGATTGCTT 

TTCGACTTTGATCCCAGAATAAGCTTGTCATTTTCTTTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 373 

AGGTACTTAGCATGAGCTCATTGACGGTGAAATTGGCCATTTATACATAG 

GCAAATCTATAAGGAAATTAACAATATTTCACATTTCTTCTAATTAATGG 

TCTTTTTGTGAACATGCACTGCCTACTAATGTCAGCTTATCTATGATTTG 

AATGTATAGCTTTCTAAAGCGTAGCAATTTTTTTGCATATTTATGTGTCC 

TAAGAGAGTCCCCCCGCTTCATTTTTCCATCTCTCAGCCTCATGAAAGGC 

TACCTCTATCTAGAATTTGTGACAGAGGAAGCTGAGTTTTGTGGTTGATT 

GTATCTTCCTGGTTACAATCTAGAACTATCAGAGTTTTGCAATGATAGTA 

ACAGCAATGACTAACCCTTGCTTGGAATAATAGCCTTTAATCATTATCCT 

CAGTTTCTATCTGGGAAAACTGAGTGCTATTTTAAAGCAGTCTTCCTGCT 

AGTAGTGGCAAGAATGGAGACATAAATCCATCCCTTG 

>Sequence 374 

AGGTACGTGTCAACATGTGACTTAAGATGGTTAATATATGTGTAGAAACG 

ATACGTATTTCTTTTAGGCTGTGCCTTTAAAGGAAATGAGCAAACATTCC 

CCTGCCACTTTCCCATTTTTGCTGGCTAGTAAATAATGAAAGAGCTGGAG 

CAGATATCTTGGACCCAAATATGGGTGGCAGATGTTGAGGATGATAGAGC 

CATCTTACTAATTCTTGCTTGCCAACATCTGGACTGTTATATGAGAGAAA 

AATGAAATTTTAGATGCAGTAAGTTGCAAAAGCACTATTATTTTATGTAA 

CCTCAAGAAGAAAAATATACATACCCAGTTAAACTATGACATAATGCTTG 

AATGACATTGATTACAAAACACATTTCCATTTCAGAATTGTTTACAAGTG 

AAAATTTTGTATTTTAAAACAATACATTTCTTGTTTAAGCCACTGCACCT 

GGGATTCATTGTGTTAGTGGTTTATGCTATATTN 

>Sequence 375 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTCAGTGAAAGAACATCAGT 

GTATCAGCACAGCAAATATTCCAAATGCCAGGCTGGATTCCCTCCAATTA 

CCAGGACCTCCAGGCTTCTCCTCCTTTCAAGAACTTTCTGACCCTGGATC 

CAGTCTAAATGTTGGTTATAAACTCACCTGACATCCACAGGGCCCTTCCA 

AAATACTGTCAAGTAAGTGATTCTTAAATTTAGTTCAACAAACACCAGTT 

GTTGGACTTGGTTGCATCCAGGATTAGTTTTCACAACAATCCCATGAGGT 

AGGTGGGGGCTGGCACTTTGCCCCATTTTATAGATAAAGATGCCATCTCG 

GAGGCTCAAATGGCATGTGCACAGCCAGTTAGGGGCAGACCTGAGACTGC 

ATTCAAATCTGATCTGCTTCTACCCATACCGTGGGGGAGACTTGGGAGGA 

AGGAGGCC 
>Sequence 376 

TATTCAATTTCTAACAGGTAAATCCACATTCTTTATGCTATGTTGACAGA 

ACATGGGAAAAGGCAGTAATAGACTTGTATATCTAGGATACAATAAAGAT 

GTAAAATCTACCCTTATGTCTTTTCTAGTAGCTCATATATTCCGCATTTG 

AAATGTGGTGATGATATAGTCACTTATTCAAAAAACACAGGAGTGCCTAC 

TGTGTGCTTGGTATGATGCCTGGTGCAGAAGTTGCAAAGTGTATATTCAT 

GGAGACAGCCAAGCCAAGCAGGGCTGGGACACAAATGTGTCCTGAATTGC 

TGGGAGGTCCCAAGGATGAAATGCCTACCTGTTCTTTGCAGAATCAGGAA 

GGCTTTGCAGAAGAGGTGGTCTCAGAGCTTGGAGTACCTCGG 

>Sequence 377 

GGAGTTAGGTCATTGACTCAGGCCGAATTTGAGCTCCACCGCCGTGGCGG 

CCGCCCGGGCAGGTACTACTGACTTACCTGCCATGGGCCNTTCNTAAGAC 

AAGTCCTGCAGGAGAGGCACACTCTCTTCTAGCGTCAACTATTGAACCAG 

CCACTGCCTTCACTCCTCATCTCTCAGCAGCAGTGGTCACTGGATCCAGT 

GCTACATCAGAAGCCAGTCTTCTCACTACGAGTGAAAGCAAAGCCATTCA 

TTCTTCACCACAGGCCCCAACTACACCCACCTCTGGAGCAAACTGGGAAA 
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CTTCAGCTACTCCTGAGAGCCTTTTGGTAGTCACTGAGACTTCAGACACA 
ACACTTACCTCAAAGATTTTGGTCACAGATACCATCTTGTTTTCAACTGT 
GTCCACGCCACCTTCTAAATTTCCAAGTACCT 
>Sequence 378 

AGGTACTTAGCAGCTGTGTGACCTAGAGCACAGTGCTTTGAGTTTTTGAG 

TCTTAGCTTCTGTGTCTATAAAATGGGGTTCACACAACTCACCTTACAGG 

GCTGTAAGATTAGATTACACAGAAAATATATTTTTTGGCTGTGGGGGCTG 

GAAGTGTTGCTGATTAGCATTTGAAATCCCATCCTGTGGGTGAGAAAACC 

CCACCTTATGACTTGGTGGGAAACAAAGCCAACCTCCCACTGATGAAGCT 

GAAAGTAGCAGAACCTTGCTTCTACTGCCTCCCTTGCAGCTAGAGGCAGG 

CACAGGACTAGCCTGTCAATTGGATGCAAATGCTCCAGGCCTTGAATCAC 

AACCTGGTG 

>Sequence 379 

CCGGCAGGTACAGACATACAAATATGGCTCCACCACTTATTTCACTCATC 

TTTACATATTTCTTGGAGTCTCAGTTTCTTCATTAGTAAAATTAAGATAA 

TTCACCTCATTGTTAGCACAAATTAGATGATGCATGTTAAATTTAACACA 

GTGCTAGTCACAAAAAACTCAATAAATGTCAGTTATTTTTATGATAAGAC 

AATTCTAAGTTAAACAAACTGGAGGTATAGGTTTGATCAGCAGAAGAGTA 

GAACACACGAGCATATGCAACAAAAAAATTAAATAGGGTTTAACTTCCAA 

AAGATCAAATATATCATTAATTGGAACAATCAAGACCTAGTAGCTGGGGA 

TAGGAAGAAATTAGTTACCTCATTCCAAGTAACTAAGTGATAACTAGTTC 

TAAGAAATACAAAGAATTTAAAATGAAATTTTATTTCACTAACTTATTAT 

TTCACTAGAATTTAAAATATACTATTTATGGATGTATTCCAGGGGGGGGG 

AATACTGAACTTATTCTTATTAATACAGCAAGCGTTAATCACTAGATATT 

TATTTAATAAAAATTAGAATTGTCAATATGGTTAAAAATAATATTAAAAT 

ATAGTCCCTGGGCGG 

>Sequence 380 

AGGTACCCTGCCCAGAGATTTCTCCAAAATGAGCTCTTGTGAATGCAGGC 

AAGCTAAAGCCACACAATGAAGCTGAAATTCATTCAGCTTAGCTTCTCCT 

GAGAGCCTTCTTTTTGTGGGGGTAACATTGCCCTTTTGTTTCACAGCGAG 

GTCTGCGCTAAGACTTGCTACTTAGGGAGTCAAAGCTAATAAAACATACC 

GTCTAGAAATACAGACATAACTGGTAGAACTATACAAGAAAAAGAAAGGG 

CAGAGGAAGAAGAGGAATGTGATTGTGAAGAGGTATGAAGGGGATTACAA 

ATCCCTGCTTCTCAGAGCGTGGTCCATGGACTAGCAGTGTGGACATCACT 

TTCAAATCTATTAGAAATGTGAATCTTACACCCAACCCAAGAACCTGCAT 

TAAAATTTTCAGCCGGGCGCAGTGGCTCACGTCTGTAATCCTAACACTTT 

GGGAGGCTGG 

>Sequence 381 

AGGTACTTGATTGTCTGAAATTCCTTTTGCATGATTAGATTATAGAGTAA 

ATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACAAAAGTGAGATGCTAATTCTTGA 

AAATTAGGCCTCTCTATGGGGACTGCACGTAATCACATTACCCTAGATCT 

TGAGTTAGCGAGAGAATATTCTGTCAGGTGATTCACTGACCTTGCCTATA 

ACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGATGTAGTTTCACTGGCCTTTGAAGTC 

CAGGGCAAAAAGACAAAGCGTGACTCCCTGTCTCCCCATTGCATCCTGAT 

TGTCTCCCTGTCCAGGGACAGAATAAATATCCTCAAGACATTGACTCTTT 

TCACAGTGAAGAAGCTGAGGTTGGAGCTTTGGCCTCATCTCTATAGGTTC 

ATGCTGCATTTCTGATCTCAACAGGCGGGAGAAGGTCTTTCCTGCTCCCC 

TTCCTCCTGGCACATGAA 

>Sequence 382 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTCTTTTCCTTCTTTTTTTTTTTTTTTGAGAC 

GGAATCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCT 

CACTGTAAGCTCCACCTCCTGGGNCACGCCATTCTCTGCTCAGCCTCTTG 

AGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCACCACCACGCCTGGCTACTTTTTTGTA 

TTTTTATTAGAGACGGTGTTTCACTGTGTTGGCCAGGATAGTCTCGATCT 

CCTGACCTTGTGATCTGCCCGCCTTGGCCTCGTAGCTCTTTTTGACCCTC 

AGGGACAGTCACTGAATTATGTCTTGGGAGCCCATGCTTCTGAGGCAGGC 
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TTAGGGAGCAGGAGAGCATACAGGTGTAGCAGCCTTTCCAGCTGATCCCC 

ATGCCCTGCTGCACCTGGAGGGCTGGAGCAAGCTATTCTCATATTGGGGA 

AAAGGGCTGATGGGACCTCAGTCATGTGGCAGAGAATCTGAAAGCCAGAA 

GCTTGGCAGGTCTGTCTCGGNGTGGGGTGACGGAGAGACATTTCCCTAGA 

ATTCAACTGCTTGGAGCAGAAAGACAGAGCATGGGCAAGTGCTGGGTATT 

TGAAGCCCGCAGTCCTTAGCATGGCCTAAGGCCGTCTGTTTTATGACAGA 

ACCTGAAGAAAGGCCCAAGCATTATGCATCTATGTGTGCCAGTCTACTTG 

TGCTAAAGGCACTTTTTAACATTGGAACCCTTCCTGTCTTGTACCTTGTG 

CGGTTTAAAAACTAATGGAATCCCCCGGCTCGAGGAATTTGAATATCAAG 

CTTAAG 

>Sequence 383 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTACGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAAGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAAGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AAATACAGCCTTTCACCCTGACAGAAAGACACAGGACAACAAATTCAATA 

TATTAATTCACTGGCATGGATGATATTCTCAAGACTAATTGTTTCCAGTT 

TGATAGGAGACAAATTAAAGGCTGGAAGGCACTGGAATGCCTGATGATGA 

ATTGGACTTTCAAACTTGGGCACTACTGAAACAAATGGATGGCCAGAGAC 

ACATGAGATTCATTGGAGCCAGCTTCATAGCTAAGTGGGATACACAGAAC 

CTGGAAATGCATGGAGCATGGAGCTTGAAGTTATCCACATTGGTTACTGA 

TGAAGTGACAGGTGATGAATGGGATGATACTATTTTATTTTGAGGCCACA 

GGTTCTCCATCCTTAGATGGGGTGACATCAGTTTGATATCATACGATGGG 

ATATTATGATGAGATCACATCATGTGGTGATTTGAGGTGATATATGATTA 

>Sequence 384 

AGGTACGCGGGACAAAAAAGGAATCCTAATGCTACAGAACTGCCACTCCT 

ACCACCTCCTCCAAGCCTACCCACCATTGGAGCAGAGACTAGACGTAGAA 

AAGCACGACGGAAAGAGCTAGAGATGGAGCAGCAGAATGAGGCTTCAGAG 

GAGAATAATGACCAGCAATCACAAGAAGTTCCAGAAAAAGTAACTGTATC 

CAGTGATCATGAGGAAGTAGACAATCCAGAAGAAAAACCAGAAGAAGAGA 

AAGAAGAGGTTATAGATGACCAGGAGAACCTAGCTCATAGCAGGAGGACC 

AGGGAAGATAGAAAGGTAGAAGCCATCATGCATGCTTTTGAAAACTTAGA 

GAAAAGAAAGAAGCGGCGGGATCAGCCCTTGGAAAGAGAACTCTGATGTA 

GAGATTACTACAACCACCTAAAAACCTTGGTTGGGGAGGGGACAAAAATG 

AAACCCCGGAACTGGAGTAGCAACTCTGG 

>Sequence 385 

CCGGGCTGGTACTGAAGATTTTGCACCATCATTTTTGTTTTTCTCATAAA 

TTCTTTATGAGGCTATTAGTCTCTAGGGTGCTCTTCTGAAACCAGAAGGA 

AATTTGGCTCACACACACACACAAAAAAAGTTGCCATATAAAGGCAACTG 

CAAAATATAGTGGGAAGTTGGTGGAGGATGGAGTTTCACTGAGAATGGGA 

CAGCAACATGATGGAAAGAACATGAACTTGAATTTCAGTTCTACCACTTA 

CTAGAAAGATGCCTTTGAACAAGTCTCAATTTCTGAATCTTCATTTGTTG 

CTCTGTAAAATGGGGTCATATTATCTCACAAAGTTGTCACAATAATTAAA 

AATGAGATCTTTGTTTCTAAGTGACCTGACATATATTAAGGGGGAAATCA 

TTTGGGCTTTCCATTTTCTTTTTTATAACGCTCTCATAAATGTAGGGGAA 

AGAATCCT 

>Sequence 386 

CCGGTCAGGTACTAAGGGATCAAGGGACTTTTTCCAAGGCTGAGCAGGTT 

TAAGGAAAACATCTAGGTGAAACATCTAAGGGCTAGCTAGCAATAGGAGA 

GCCATTATCACTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTTTTTTTTTTTTCCTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATT 

TTTTTTTTTTTATTTTTANNANNNNTGTTTAAAACCAACCTTTTTTAAAA 
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GGTATCTTTGCTTTTTAAAAAATTTTTTTTTAAAATTTTTTTTTTTTTTT 

TTTCGGGGTTTTTTTTTCCCCTGCGCCCAAATACCTTTTTTTTCCCTGGG 

GTGAAAAAATTTTTTTTTTTTTTTTCCCTCTTTTATTAATTTTTTTTGTT 

GCTAATTTTAGGTTOTTTTTTTTTTGGTTGTGGAGATTTTTTCCTCTAAC 

AAC 

>Sequence 387 

CCGGGCAGGTACTTTGTTCTTCTCTCCCCTACAAGAGGGCAGGAACCTGG 

TCTTAGTCATTTGTGTATCCAACAGCATCAAGCAGGTATGTAAAGAGTGC 

TTGTTGAATAAAACTTAATATAAAAATTTAAGTTAGCTCTACGCAACATT 

GATGTAAGAGACAGAAGTGCCATGTCTCTGTTCCAATTAGTTTTATTACT 

TAGGCATGAGGGTTCAGGTTCCAAGTTCCCAGGTCGGTGTTAATGTCACT 

GCTGAATTTACCTTGGAGAAGGCACCAAAGCTAACCACAGCAGAGACATT 

GTCACTCACAGCAGTGTTGTGATTAGCCAATTGTCTTTGGTCGCGTTATG 

TATTGCCATCCTTCACACCGCAGATGGTTCTTATCAGCGCGTCATGTCCA 

TCCTTATTCACGGTTACCTGTTCTATGGGAATAAGGCTTTGAGAGAAATT 

CGGCCCATATTAATCTAGAACAGTGTTTCCTAGACAG 

>Sequence 388 

CCGGGCAGGTCACTAATCTGTATTCTAAGTTTGAAGATTTGATCTTCATG 

ATGATGTGAATCTGTGTTTCCTAGTCTTGAGAAATGGATTTTAGGCTGGG 

TTCTAGAGAGCTGAAGTGATAGTGAGCTGTGCTGGTGGAGGTGAAGATGT 

AGAGTGTTCTAGAGGTGACTAGCATTTTAAGCTAAGGATTGTTGGCAAAT 

AGAAGATGAAAGAATAGGAAATAATTCCAAGATCTTCAACTCTTCTGCAT 

TACAATATGTAACCAAATGATCTTAATTGTCTAGTCAACCAAAGTTTACA 

AAAAATAAATTCTGCCATAACTGTGACTCAAATATATGCGAATGCATAAA 

ATATGGGTAAGAAAGTGAATTTGAGGCTTGAACACAGGTAATTTAGAGGA 

TCTTATAAGAATTGCCAAGACTTGATGGT 

>Sequence 389 

AGGTACATACTTCAGAGGCTAGTTTGCAGGAGTCACTATTTTAATCCATG 

CACAGTGTTCAGCCCAGTGCCTGGCACACAGTGGGTGCTCAAACAACAGC 

TTTTCTCCCTGCATGTTGGTCATTAGGGTCACAGGCTCTGAAGTCAGGCT 

CCTAGGGTAATATCCTGTCCCTATCACTTTCAATTGTAGGAAGATGGGCA 

AATTACATACCCCCATAAGCTTTAATTTTCTTACTATAAAACAGAGATAA 

TAATTGTATCTACCTTATGGGTTATTGCAAGCAGCACATACAGTCACCCA 

AATAAAGTATATAAGAGTTCTCTTGTAAGTTCCCAGTAAGTGCTCACTCC 

TATGATATTTGAATGTTCCCCATTTGAAATTCCTGTGGTATTATGCAATC 

ATTCTGTGCCATAGGAACCCGATTAGCATAGGGTCCTGGGATTCTGGC 

>Sequence 390 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGATCTAGGTCCTGGGAATACAGCAGTGATCCC 

AACAGACAAAGCCTTGTCCTCACAGAGCTTACCTTCTAGAACGAACAAAG 

AAACACATAAACACACAAAATGTCAGATGGTGGGATGTGCTACGGGGAAA 

TAAAGCAAGCATTCCCTACCCTACACTTCCTTGTAAGAGGTAAGAGTGGG 

TTGCTAGTTTGTATCAGGTGTTCAGGGAAGGCCTTACTGACATTTGACCT 

AAAAGAAAGGTAAGAATGTGACACCTGATGATAAATAGGGAAAGAGTATT 

TCAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCAGGGGGCGGAAGTTGCAGTGAGCCA 

AGATCACACCGCTGCACTCCAGCCTGGCAACAGAGTGAGACTTCATTTTA 

AAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTTGGGCGCTTTTGAACAGTGGATCCCCC 

GGGCTGGAGG 

>Sequence 391 

CCGGGCAGTTACCAACCAGGTGAGGAAGTCAGCATCCAGCAGGGTTGTTT 

AAGCTATTCAGGATCACACAGCAGGTTGGCTACACGCCAGGACTGGGTGG 

GGCCCACAGTGGGTGAAACTGTGAGGAAATCCACAAGCACCTCTAGGTGC 

TCAGGATCGGCTCCTACAGATTCTAGTCCAATCTCATTCATGACCTCATT 

TGCTTTTCAGTTTAACAGTGCTTGGTTTTGGTTTACTATTTTTCCCATGG 

AAACATTTTTTAATTATGTCTTATCAGTTATTCTCCATTTATCCCAAAGG 

GTCGGTTTTGTGATTTTAAAATTGACACTATGTAGACCTTTATCTTTCAT 

CATACGCAAAAATCAACTCACAATGAGTTTAAGACTTAAACATAAGACCA 
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AAAACTATAAAACTACTAAAGAAAACCTAGGGAAATCGCTCCTAGATATT 

GGTCTAGG 

>Sequence 392 

AGGTACCGCATGTTGACATAAGATGAAATGCATGAAGAACATTCTGAAAA 

AAGTGAAATTTTCTCCAGTGCTTGGCTTTATCGAGAGCTGATCTTGTGAT 

TTCTGTCACTCAGGCTGTGGATGCAAGTTAAAAAGCATCATCTGTAACCA 

GTCACAGGAGGATTTCTGAGTTGGGCTGGGGTAGGGGAGAGAGATTTCTG 

CTTTGGGTCCCCATAGTTTCTGTAACTCTGGTTTAGTTTCCTTGTCACTG 

GATCCTGCATTCCTTGAGGGCAGCCATTGTATTTTATCTTTCAGCTTTAC 

TAAAGTATATGAAAAGCCGGGCATGCTAAAGTGTACCTGCCCGGGCGGC 

>Sequence 393 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTTGTGAGTGTGGAAGGTAGACTCTTTCCAG 

ACCTTTGATAAAGGGGCTGCTCAAAAAAGCCACGACCTTGGGCCTCTGCT 

AAAACCATGGCTTTAAGTAAGGAGGGAGCAGATATATAAAAAACCTTATC 

CCTCTTTCTAATCTCTTATGTCCTGTGAGTGTCACCCATTGAGTAAACCC 

AAGTGGAAGTCAGCAGGAAAGTAGCTGGGATGATGCAGTCTTTACAGATA 

CCAGTAAAGATGTCATCTGGCCAATTTGTGTGAAAAAAGAGAATAATTTT 

TTATCCAAACCGCCCTGTCTCTGGAAATAAGAAAAGCTCTGAGGGGTCTC 

CAAAGGTTACCATAGGAAGGGCTGAATTTTATTGGGGATTGATAAAAATT 

CCCAAGCTTATGAAGAAAAAAAAAAATCATAAATCTTTTCCATGGGAGAA 

AAAAAGAAAAAGCTTGTACCAAAAAAG 

>Sequence 394 

GGCAAATGGCTACTCGACTACCGGGCGAATTTTAGCTCCACCGCCGTGGC 

GGCCGAGGTACGCGTGGGGAGAACGTTTGAAAGTCCTGAATTTGCTGTTG 

TCCTACAATCCTTTGTGGCTTCGAATTGGTCTAGAGACAACTTATGGAGA 

ACTCATATCTTTGGAAGATAACAGTGATGTCACAGGGTTGGCTATGTTTA 

TTCTGAATCGCCTACTTTGGAATCCTGATATAGCAGCTGAGTATAGACAC 

CCCACTGTTCCTCACCTGTATAGAGATGGTCATGAAGAAGCTTTGTCCAA 

GTTTACATTGAAAAAGTTATTGTTGTTGGTCTGTTTTCTTGATTATGCTA 

AAATTTCCAGACTCATTGATCATGATCCTTGTCTCTTCTGTAAAGATGCC 

GAATTCAAGGCTAGTAAAGAAATCCTTTTGGCTTTTTCACGAGATTTCCT 

AAGTGGTGAAGGTGACCTTTCCCGTCACCTTGGCTTATTGGGATTACCTG 

TTAACC 

>Sequence 395 

AGGTACATGGCCAGCTCCTCATGGTGATTGTTGCCGTGAGGAAATGTGAC 

CACTTTTGCTAGATCTAGTTTTTTCAAAAGATGCCCGCATTTTGAAATGT 

AATGTAAATTATCCTAATATTTAACTCTAGACAATTTAAGTAAAAACCAA 

CAACCAACCAAATGAACCTCAACACAGGACGGGTATGGCCCGTGGGCCAC 

CAGTCTGAGACAGCTAATCTAGAATTGCAGTCAGCCGGAGTGACTTGTAT 

TTTCACGGTTCTGAGTGTAACACCCACAGTTCCACTTTAGAGTTGAAGAA 

ACTGACGTAGGGGGAGTTAATAATTGAGCTAGTCAATGGTAAACATAAGG 

TTTCAATTGCCGGTGTGTCTGAATTGTGAAGCCAAGTTTTTTTTCCATCT 

CACTGCCTTTAGGCAAAGGAGGGAGATAATAATGGAGAGATAAAAGGAGG 

AATGGAGGAAAAGAGTTTA 

>Sequence 396 

AGGTACTTTTGGCAGACATCTTTAATCCATCACATCATGCCTTCCCACTG 

ATCACAGATGTAGCTTCAGGGCATTCGAGTTACCACTTAAGATGGATATG 

AGTGACCCTCCCTTATCTCACTCTTCTCCTTTCACAGAAGCAGGATCTGA 

GGCCCAGAGAGGGAAGCTATAATAAACTCCCCTAAGTCAGGTCCCTTCTA 

AGAGGCAGAGGTAGGTTTAGAACTCAGGCCTCAGAAACTTCCAGAAGCCA 

AGCCATTTGGGCTGTAGTTGGTGGACAGTCTATCAGCGCTCTGCAGATGT 

TTCTTCTCAGTTAGGGAACTTGGAAAATGCAGAAAGAAAGATTCTGTCTC 

TAAGACTCTGTGTATGATCCTACTCGGTAATCTGCCTGCTTGGAGAAAAA 

ATATTTATCTTCTGGGACGGCTTTACCACAAGGCCTGAATGCTATG 

>Sequence 397 

GGGGACGTCGACTCAGGCAATTGTGACTCACCGGGGGCGGCGAGGACTAA 
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TGAAGGTCTCCAATACCTAATTTTCCAATAGGGCTTAGATTTATGAAGTT 

GTATATTTTTTCCTCCTTATAAAAAGCTCTTTTTATAAAGAATATCCATG 

TAATACTAAAACGGGGAAATCTCCTAAATAATATATTTTTTAATATTACT 

TTTTTAAAAAGCTAGGGTGAGCACCTCACAATCAAAATTTAATGTATTTG 

TCATATTGAAATGCAGGGTTTTTTGAAGGAAACATGGTAGGTAAACATTT 

TAGTTCCCAACTCCTGATCGTTAAAATGCAAAATTGGGCCTGGTGTGGTG 

GCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGACCAAGGCGGGTGGATCAC 

GAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCTAGATGGTGAAATCCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAATTAGCCCGGCATGGTGGCAGACCC 

>Sequence 398 

CCGGGCAGGTACTGAGCAATTTTTAGAGTCCTAGTTCTCATGGAAATTAT 

TGTTCTGTAAAGAAAATAAATATACCAACTATTACAAAAAATAAGTTATA 

ACATTACAGAAGCAATAGAAACTTTAAGGGGCAATTAAATTTGTCAAATA 

GGTCAGGAAACATATGGCATATAGCATCACAGATTTGAATTTAGCCTTAT 

ACCCTAAAATACACATGTATATTTACTATGCTATAAACTACACAAGCAAG 

ATATAAGTGTGTGTGTTGTGGGGGGAGGTGAGGGGGATATATTTTGGAAT 

TATGTCCTGCTGCCTAAACTTATCTCTTATAAGGACATTGTTATCTGTTT 

ATAACTTTTCAAAATAAAAATTTTTTTTTATTTTAATATTTAATGGTTTT 

AGTTGATTCATTATTTATTCTATATGCGTTCTTAC 

>Sequence 399 

AGGTACTCATATAAGAGTATACTAATAATGATCGCTAGGGCAATAGTGGT 

AGAAAAGGAAAGAAAGAATAGATTTCAGAGATATTTCATTGGCATTAAAA 

ATTACATAACTGGATGTTTTGAGCTGGAAAAGTGTTTAGAGATCATCTAG 

CCCATTACGAAAAACAAAACATTAATGTAGTCTTTCCAGAAAGCTTTTAC 

CTCAAAACTTAAGTTGCATTTCAACCTCAACCTTTTTCCTCTAGCTGAGT 

CTAGCATATCCCCCACTGCTCCTGGCCCCACCAGGCTAATACTACTGCCG 

TATCAGGGATTTTATTTTATTACCTCTTACTTAAATACTCA 

>Sequence 400 

ACGTACCCAATACTTCATAAGGCCCTGAGAGTCAAATAATACAATTATGA 

AGGCCATAAGAAGCCAGACAGGTTAAACACAGTCTTCCTTGTGATGCTGG 

TGAACAGCCATATACTTACTGATGGATCTCACCTCCCAACTCAGACTCTT 

ATGGGCAGAGGCATATTTAGTGCTTTCATAGGCTGAGATCTACTAAGGAT 

CACAATTTTTTTCCTATAAGTGTTCATCATCATAGATTCTGTGTTACACT 

GCCCAAGGATTCATTGCTCCTAGCTCTTGGAAATTTGTTTGACATCACTC 

AGCTAGCAACCCCTTTGGGAATTATTTTGGCAGAAGAGAGTCACCTT 

>Sequence 401 

TCTAACAGTAGAAGGTTGCCCAGGCAGAGCTGTGGTAGCAGTTGTGAAGA 

ACGAAGGAGTAGGAGCTTGTTGAGTGTTGATTTACAAGTAAGAGACCATT 

ATTTAGCACAAAATATAAATTGTATGATTAGCTTAAGAGATTTGCCTGGG 

AAAACTGTTTATTGAGATGGTTAAGTCATAAAGGAGGAGTTTCATTTTTA 

TTTGATTTGATTTTTGTAGAGACAGGGTCTTGCTGTGTTGCCCAGACTGG 

ATCAAATTCCTGGGCTCAAGCAGTCTTCCTGCCTCAGCCTCTAAAGCCAC 

CAAGGCCAGCTTTTTAAAACTTTATTTTATATATAAAAAAAGAGTTTAAA 

GGATTACAAAGG 

>Sequence 402 

AGGTACCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAGAGGC 

AGCACAGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGA 

TATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTGAGAC 

TTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTGTCAT 

AAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTCATTG 

AACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGGGCTT 

AGTTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATTCCCTCT 

GCCATAACACTCATT 

>Sequence 403 

AGGTACTTTCCAATTTAGGTTTTACCTGATTGACATGTGTTCCTAAGAAT 
GATATTCAGCCAAGACTTTTGGGAAAATCCATTATTTGATTCCCTGCACA 
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GCAAAAGCCCACCTGATACAAACATAAGATGCTTTATGGAATAGATAAAT 

CCAGGTTGGGGGAGAAAGGAGAAAATGGCTTTAAAATATCACTTTGCCAA 

CTCAAGATGAGAGTTTTAAGATGAGGGCATCCCTTGTAACTGTAAGCACA 

TAGGGAAGGCTCAATAAATGCTTACCAGGTGAAATTCTTCTCATGTAAGC 

TACGAAAGCATCTCTTAAATATTTTTACAACTGATTTCCTGTTCAAGCTC 

ATGCTTGCCAGTGAAGATACACTTTTCTATCTCATGCTAACAACTTAATT 

TTTTATAATTCTGACCACTTTCAAATGAGCCTATTTTGAAGGAAGCCTTT 

CAGTGGGTGTC 
>Sequence 404 

GGCCGATGCATCGAGCTANATACGCAGTACAGGGCGAATTTTAGCTCCAC 

CGCCGTGGCGGCCGAGGTACTGATTTGTCTAAATTTTTGGATCGCTGTCC 

TACATGTCACCTAGCTGCTGAGAGCTTTGTGATCCTAACAGGTGATGACT 

CAGACCGACACTGCATTGGTAGGAATTCCACAAATAGGTGCCTCAATGTG 

CCTAGATTGAAATATCAGCCTTTCCCAGACTGACCCGATGGGTTGACTTC 

AGGTGTGGCGTAAACACCTACATTTTAATGTAAACATTTCAGTGTAATCA 

ATGAGAACTATCATTCTGCTTTAATCACCATGAGTTCTGAAATAACAAAG 

GATTTGTCTGACATTCATTCTAAGAAATTCATTCTTACCTGACTAAGAAA 

CTTTTTTAACCTGGCACAATAATAAGAAATGACCTGTAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 405 

AGGTACATGTCTGTGGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATT 

GCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATTGCTCCACTGC 

CTTCCAACCTGGACGATGGAACGAGACTGCATCTCCAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAATCAAACCACATGAAATATTTTGGACTCTTATACTAATTCCAA 

CACTTTGAAGATCTGGGGAGAACAAACTAGATTGGTGCTTTCCTTGGCTT 

AGTATGTTCTGTTTTTATAGGGAGAGCAAATTATTGTTCACCAGCACTAT 

TAAAATAGCTACAACAGGATGGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCAAC 

ACTTTGGGAAGCTAGGGGNNAGCAGCG 

>Sequence 406 

CCGGGCAGGTACAAAAAGACTAAGTCAAAAAATTTCAGCTGTGCACAGTG 

GCTCATGCTTGTAATCCCAGCACTTTGGGTGGCCAAGGGAGGAAGATTGC 

CTGAGGCCAGCAGTTCGAGACCAGTATAGGCAACATAGCAAGAGCCCATC 

TCTAAAAAAACAAAACCAAACCAAATTAGCCAGGTGTGGCGGCTGGCACC 

TGTGTTCCAACTACTTGGGAGACTCATGTGACAGGAAGATCACTTGAGCC 

CAGGAGTTAGAAGCTGCAGTGAGCCGTGATCTTGCCACTGCACTCCAGTC 

TGGGCAACACGGCAAGATACTGTGTCAAAAAAATTTTTTTTGATAAAAAA 

TAAAAGAGTTACATGACATTCAGAGACCATCCAAAAAACCTGTGGGTTCC 

CGGCTGGGCTCAGTGGCTCATGCCTGTGGTCCCAGCACTTTGGGAGGCCA 

AAGTGGGTGGATCACTTGAGGGCCAGAGTTTGAGACCAGCCTGGACAACA 

TGGTGAAACCCCGTCTCTACTAGAAATACAGAAAATTGGCCAGGCATGGT 

GGTGGATGCCTGTAATCGCAGCTACTCAGGAGAGGGCGCTGGAAAATCGC 

TTGAACTCATGGTGCGCANGTTGCAAGGAACCCAAAATGCACCATTGTGC 

TTCAGCCTGGGCAACAAGAGCAAAACTTCATTCCAAAAAAAAAAAAGTAC 

TTTGGGCG 
>Sequence 407 

CCGGGCAGGTACTCTGCATAGATGGCAGATTACAGGATGGATAGGAGAAA 

GTGTTTAACATTCCACCCCACATCATCGCGCAATCTGAGGCAGCACCACA 

AAATCTGATGCCAGTAGCCCTGGAGTAATATCAGGACACCAGGAAATTTG 

AGTTGATTGAGACACTATGGCTCCAGAGTTCTGCTAACAACCACCTGAAA 

CAAACTTAGTAGGAGAAGACCAGCCTTCCAAAAAATTATTATTTTAATGG 

AATATAAAGAATGAACTAGGAATAGAATAGTAAGTATGTGTGAAGGCCAC 

ATACTATGAGTAGATATTAATAAAATATGTGTGCATTTATATGGTATAAA 

GTCTAGAAATACAACCGATTTTGTAGCTAAAGATATATACATGTAGGTAA 

ATTTAAGATTTAAAGATTTTTTTGCGTGTATGTATACATATAAGCTTAGA 

TGTATATAATGTCTAAAACAGGTATGTATAN 

>Sequence 408 

CCGGGCAGGTACGCGGGATATGGAAACTTCCTACATCACTTTGCTGTGTG 
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TGTTTACACAGGTGGATTTTGCTTTACTTGCACTGACAGCACACAGGAGG 

GCAGCACACACCCCAACCCACATCAACTGCCATTAAAGAAAAGAAATTTC 

AGCCCATAATTTCATGTCCAGCAAAAATAGGCATCATAAGTGAAGGAGAA 

ATAAGATCCTTTTCAGACAAGCAAATGCTGAGGGAATTCAATATCACCAG 

ATCTACCTTACAAGAGCTCCTGAAGGAAGCACTAAATATGGAAAGAAAAA 

ACCTTCACCAGCCACTTCAAAAATGCCAGTGAAGAACGCAGTGAATTGCG 

CACTCCAATGATGCTAAAAACCAACCACATACGTTTAAGTCTGCAAAATA 

ACCAGCTGACAGCATGAAGACAGGATAAAATCCACA 
>Sequence 409 

CCGGGCAGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAG 

CAGTTTAGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAAC 

CACAACCTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAA 

GAAAATAATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAA 

GGATCTGAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCT 

TCCAAAATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAG 

AAGTTTGATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGTGGCCACATGGA 

AAAGTCGAAGGATGC 
>Sequence 410 

CCGGGCAGGTACCAAGTGCTTTACATGAATTATTGGATTTCATTCATGAA 

GTTGATTCCTTGCTGATTATATTAAGCACTGTTTCTTTTGGTTTGTTTAC 

TTATCTAGTATCTGTCTTACTTACTTACAGGAGGGCAAGGAGCATGTCTG 

TTTTATTCTCTGCTATATACCAGTGCCTTATACCTCAATCAATGTTTGCT 

GAATTAATAAATTAATGAATCTGTGAAAGAAAGGATGAGCCCTCTAGAAA 

TGATCTTTGACTCTCTTCTATCAAGTGCTCTTGATTCTTTCACAAGCAGC 

ATTTCTGGGATGCATTCATTTCTTTATCATTCCTACAGCCATAGGCCTGC 

TCCTGACTGTCACGGGCTTAAGTCTGGACTGTGGCAGCCACATCGTAATT 

CTTATGTGGGTCTAGCTTCTTCTCACTCCCAGCCG 

>Sequence 41 1 

AGGTACCTGGAACATAGTGGTATTTGGCAAATATTTGTTGAATGAATGAA 

ATGAATTTACTAAGCTCTATTTGCCCTATATTCTTCTGTGTGATTTATAT 

TTTATAGCCCCTTTGTTTCCTAATAGCACCCTAATTACCGTCATTCCTCA 

CTGAGGAAACTGAGGTTTGGTGAGGTCAAGTGACTTCTTCAAGACACTTT 

TTTTTTTAGACGGAATTTCACTCTTCTTGCCCAGGCTAGAGTGCGATGGC 

GCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCATCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTCC 

CGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGGGACTACAGGCATGCGCCATCACGCCT 

GGCTAATTTTGTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGG 

CTGGTCTTTGACTCCCNAACTTCAGGTGAATCTTCTTGCCTTGCCCTCCC 

ACAATGCTTGGGATTAACAGGCGTGAGCCCACTGTGGCCCGGCCAGACAC 

TTCTTAAATAATACTTTTATGCCAAGGCCATTTATATTTATGCTATAAAA 

AGTTGTTCCAAATTCAGGCTAATCTTTCCTTTTCTGAACCTAGAACATGC 

AGAAGATTCTACTGGCAAACCAGTGATTTAAGAAACTTCCGAAACCAAAA 

AGACCANATTGTGGGGTANGGAAGGTAACAAAATTGGAAAAAGACAGACC 

CTAGTCAATGGGTTTGGGAAAGCCTTCATTGGTGGTGAAGGCCCTTTGAA 

ACCTTTTTTAAAATTGACCCTTAGGCCTTCAGGCCTTTTGCCTTTTAAAC 

TGTTTTGACCCCTGACGCCCCTTACATGGGGTTCTTTCCTTGGAAACTGG 

GAATGGATAATGGATGGTTTACACTTTGGCCTGAACATAAACTTGGTTGG 

GCATACCAAT 
^Sequence 412 

CCGGGCAGGTACTAGCTGAGGTCATTAATTCCCCTTACCTTCACGTTTGG 

CCAAAAATGAAGAGAAAAATATTTTCTGTTTTTTTTTTTAAATACCACAG 

TGTTCAGGTTCTTGATATGAGTAAATCACTTTTGACGGAGAAAAAAAGAA 

TCGTTAATGTTGACTGTTTCCACTAGTCAAATTACTTGTTTATCAGACTT 

TAGATTATAGGAATCTAAAGAAAAGAGTAACATTTCAAAATAATTTTGAT 

AACTGTTCAAGCCTTAGTGAGCTCTTCTCAAACAAGAAAAGCCACATCCA 

CTTGAACACATTGTAGGAAAAATTAGGAAGAGTTTTTTTTATTTATTGTC 

>Sequence 413 
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CCGGGCAGGTACTGCAATGAATTCAGAAAAGAATCAGGCCTGTTACTCTC 

cgaaggcctttctctttctttatcctctgaagtaaagctgaggactgctt 

tttgggtgaactaacacttaggagttgagagtttcagaaaaagggcttgc 

aatgtcatgtcctattgccactgaagaagaaaaagcx:acaccaacttcac 

actcagctactccaagttcagtttcaattaaacataaagagacagctggg 

ccgggcacgttggctcacacctgtaatcccagcactttgggaggccgagg 

tgggcggatcacgaggtcaggagttn 

>Scc|ucncc 414 

CCGGGCAGGTACCTACTTGAAGGACTTCATAAGCAAATTACGATTTAATT 

TACAAGAACACTATGTCACACGTATACACACAGGTTTTTATATTTGTTGT 

CTTTTCCGTGATTATCTCTTACAGTGTTGTATATTTAATATATTCATTTT 

CATTTTAATTTTATGTACGGTTCCTCANTTCCTTCATATGTGTATTACAT 

TTCCCTGGAACTATCACGTATTTTATATACTTAGCAATGGAAAGCTCCTG 

GTTTCAGTTGTCTGTGCAGCAGGCAGGGGGAGGAGAAGAAAATGGGTCAC 

ACTCCTGACCCTGCCTGCATAGCCACAGGTTCCCAAAAGCAGAGGTCCCT 

GCTGTGCACCTTCCCTGGGACAACTTTCTTATTGATGGGTCTTGTGTTTA 

ATTAATGAGAGTTTGTTTTAAGGGTATGGGGCCAGGTGCAGCTTCCGAAT 

CCAGTGCAAGAGTGGAAATAAGCTTCCAAAACAGTATCACCTGAGAGAGA 

ACTGAGTCCATCCCTGTAGTACCT 
>Sequence 415 

AGGTACTGGATATTTTTGCATATAAACTTGCAGTAATAGTTCAAAAATTA 

ATAGTTTTTGACATTGGCTTTTCTGAGAAGAGAAATTGAAAGTGTCACAA 

AATAAAAAAAGATGAAATGAAGCATATAATTGTCAATTTTTTCAATTTTC 

TAGCCAACAGAGAATCGAAGGATTCTGTTCAAATATTAGTAAAAATTGAA 

AATAAACTTGTGCTTATATTTTGTTTGCAACACACTAGTTAATTTAACCT 

GTGACTAGTTATCTCTACCGAAGGTGGATGTGTAGTTTCTGGTTTTAAAA 

TTCAAGCAAACTGGAAAATAATCCATCTAATTATGCTTTCTTTCCCAAGA 

AGTTTTTTN 
>Sequence 416 

AGGTACTCTAGTTTATTATTATTTTTTTTTTCTTTTAAGGCGTAGCATTA 

CTAGAAGTATAGCTTTGGGAACCTTGTAGCATCTTAAAGACTTTTAAAGG 

GTTGACAGCTATTGGCAAATTGACTAATACAGAGAACTAAACTTTGGTTC 

ATGTATTCAATGTCTAAATGAAAAATGGGAAGATAAAAGAGCTAAGAATG 

AAATGTGATTTCATGTGCTTCTCCTTTTTAGCTCTTATAATAGATTGAAC 

AGATTTGATATTTGTGGTAAATACACTCAGGCAGAGTGACAGAGGCTTGG 

TTGTCATTTAGCCTTTAGGGCCTTAGTGGAGTTAATGAGAACTGCAAATG 

GTCATCAAGT 
>ScQucncc 417 

AGGTACTTCAATCCTAAGATGCCACTGAATGGTCTCTTACAGTCCTTTAT 

GGACTATTAAGAAAAACAGATTGCTAGTTCAATTGTCACATGCTATCAGT 

TGCAAGTGGTAAAACTATACATCTCAGAATCAGTAAAGTGTGGTATCTGG 

AATAACAGTTACAGGTAAATTTTTTTTAATGATTTTTATGATGAATTACA 

TACATAGAATTAAAAGTTCAAAAACCTACCTTAAAGGGTAAGATACGTTA 

CTTTTCTATGCTAGTAGGAATTCAAATCCTTGAATGATAAAGCCATTTAG 

AGTCTTATTCCAAGGTCCTGCTGANCAGAGCCTGATGTCAACGATTTCCA 

TGACATAATCTTGTAACTTTGTAAAAGGCTTTTCTTTTCCCGTCTTCTCT 

ATCAGGGCTGGTGCGGATGGGAAGGGCCCCAGATTTTTGGAACCAAGGAT 

GCATACATAACTTATTGGT 
>Sequence 418 

AGGTACTTGAGTTTTTTCCCTTACAACTTATATAGTCTGTGAGGGATTAG 

ATAGGTATGCCTTAACATGATGCTAAAGATGTGGCTAGGGTTGCATATTT 

CTTATATGACTTAGTTAACTTTGCCCTCTTCCAAGGTCACAGATTTTGTC 

CCTGACCCCAATCACCATGCACATGTGCACATGCACGTTCAACATGCCTT 

TGGTAAAATAAAAGAGGACCAGGAGAAAGTGTTCAAACTTGCCACTTCCT 

GACTTCTAGAAAATAGCTGAAAGCCCATGCCCTGCTGATGGCATATCCTC 

AGATTCAAGATCTAAAATGCCGTCGTAACAAAACACAGTTTGTTTTGCTA 
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GCTTTTCTTTTTCCAAGTGGTATCTATAAACATTTGCGAATGGCAGCTAA 
ATTGGTTTTTCTTAAACAGTCATGAGTTGATTGCCAATCAACAAGGCAAG 
CCTTGTAT 
>Sequence 419 

AGGTACTGAATTCAGGCAAGGGCACGAAATCCTTAAAGCCAAGCCTATCG 

CCTTTTCTGACTTCTGCTAGCGAGCAGGCCCACGACACTGTAGGCACAAG 

GCAGAGATCCCAATATTTTGATAAATAACGTAGCAGATGTCCTAAAGCTT 

CCCAGAGACTCTGTTAACTCTTGGAATAAAGTTTTCACTTTAAATCCTGT 

ATATATCAGGAAATTCAAACATAATGGTATATGGATTTCTCTTTCATCTG 

AAAAACACCAATGCAATAGATTAAATGCTACCACCAAGCCAGATGCAGCC 

CCGCCTCCAACCTGCAAGGAACCCATTCCCTCGACATAGACCTGTGCTGG 

CGACATGGCTGACT 

>Sequence 420 

AGGTACTAGTCAGTATGCTGTAGTATTAATCAGTATGTCAAGTTCAGTGA 

AGTAAAGGAGAATTGAATTCTTGAAGTTCACATTTAGGCAAAAATTTGGC 

GTTTTAGGAGGTGAGTATAAGACATGATCTTTATAGAAAACGCTGATGAT 

AAAAACAGCGCTCTCTGTTAGGTGCCTTTATGCTTGACTCCATTGTCATC 

TTTTCTTAAGAAACTAAGCTCAGGACTGGGTGCAATGGCTCATGTCTGTA 

ATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCTATAGGATCAGTTGAGCTCAGGAG 

TTCAAGATCAGCCTGGGCAACATAGCTAGACCTCGTCTCTACTAAAAAAC 

AAACAAACAAAAAAACAAAAAAAAACGTACCTGCCCG 

>Sequence 42 1 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTATAGATGGGGT 

CTTGCTATGCTGTCCAGGCTGGTCTCGAATTCCTGGCAAGTGATCCGCTT 

GCCTAGGTCCCTCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCTATCGCTCCCA 

CACTGACGATTTTTGGTGGGAGTGAGGGGCAGGGATGCCCTTCATCAGAA 

GAGACTGAGAAGAGGGAGAAGAGGGACAGCTGTGGACAAGGCCTTATAAG 

AAGGCCTTGGATTTGGGAACCAGAGGGTCCCTGTGCTGGGTCAGGCCTTC 

AAGTTTACATCCCAGAGATGTGGCTGTAAAGGAAAGGGGGGNGGTGGNAG 

TAAAAAAAAATTTTTACAGGAAAACACATGCCAGGGAAATACTTTTTTTC 

TCTTTGGAGGAAGCTTTCACATGCCTGTAAGTGGAACTCAAGAAAGGAGC 

GGAAATCCTTAGGGGTACCCTCGC 

>Sequence 422 

CCGGGCAGGTACTTCACCTTAGAAGTGGAGCTTAACGCATGATACAGTGT 

TACATGAAAAATGTAACTTATGAAAGATTCTTCGGTGTTTGTTGCTCGAC 

GTGATTTGGAAAAAAATCAGCTTATTTGATCATTCTTTATTCAACTCAGT 

ATCCTGGCAAAATAAACTATTCCATTTTCTCCGTATATTAATATAACCTG 

GCATGCCCTACTTCAGTGCCCATAATGATTCTCTTTCCTCCATAAGAGAG 

ATGTGTTCCTTTCATCTTAACCTTTTTAAATGTTGTTTGTTCCATCCACA 

CCTGAATTAATTCCCGATTTTAA 

>Sequence 423 

CCGGGCAGGTACATTGCTACACGGCCGGGGGCCATTGAGACTGCCATGGA 

AGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGACTTCTGGAGAGACCATTCAAGGCT 

TCTGGCTCTTGACAAAGATAGGCCACTGGAACAATGAGAAGGAGAGAATT 

CTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTGATCTGCAAATACGACTTCATCAT 

GCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGATTCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCA 

TCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTGGGATGTCCCTGGACAAGAGACAA 

GGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGGAGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCT 

GTCCCGCTGGAAC 

>Sequence 424 

AGGTACATAGTAGCCATTTATATTATTTTTCTAGTTTCCCATCTCTATAC 

CAGACTACATTTCCTAGAAAATCCTGGACCTCTTTACCACTCAGCAATGA 

TTCTCCAAACATCGTATATAATATAGGACACAGTCCCAAGCTATGAGAAT 

CTGCTTACACCTTTCTGGGCGTTTTAACATAATTCAGAGAGGCTCCGTTA 

AGTATCTTCTTTCAAGTATTCATGTTCTACGAACTGCAGTAAGACAATCT 

ACCCAGGAACCCACAATATAAGCCTCCCTAAGTTTTTCTCCCTCTGTTAA 
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TTATTAAAATAGATTTTTTTACTATTATTATCGTAGAGACGGAGTCTCAC 

TATCTTGCCGCGTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGTAATTCTCCTACCT 

TGGCCTACCAAAGTGCTGGGATTATAGGTATGACCCTGCCTCTGACATTT 

TGGAAACTTTGCTCATTTCCTAGACCCAATAAGTAAAAAAAACCCATTGC 

CATTTTTGAAGAACGCTGTTGTTAATGTACCAAAACCTTTTCTGGCCTGG 

GGTGGCCCCAAAACTGGAAGGGGGGATTTTCTGGCCTTTTGCCAGTGGGC 

TTCAATTCTGGCCAATTGGGTTTGGTACCTGGCCCGGGTGGGTCCGGTTT 

TTGAAATATGGGGATACCCCCGGGCTGGAGGGATTTCGATTTCAAGGCTT 

TATCAATCCCGTTGGCCCTTAAGGGGGGTGCCCGCTAACCCACATTTTGG 

TCCCTTTAGGGAGGGTAAATCGCCGCTTGGCGAAACAATGGTATACTTGT 

TTCTTG 

>Scc|ucncc 425 

CCGGGCAGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAG 

CAGTTTAGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAAC 

CACAACCTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAA 

GAAAATAATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAA 

GGATCTGAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCT 

TCCAAAATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAG 

AAGTTTGATCACTGACACCTAGGGCTTTGAACGGGTGTGGCCCATTGGGA 

AAAGTCGAAGGATGCCCTGTCAAATTTCCTTTGGCTTCACTTCATAAACA 

TTGGGTTTGAGCACAGGAGGAACCCAGCCGATAGATTTTGGCCAAGAAGA 

CGGGCAGCGGAAAGTCACGCCGTTTG 
>Sequence 426 

CGGCAATCGAAGCTCCACCGCGGCGGCGGCCGCCCGGGCAGGACAATTTT 

CTAAAGCAGAGAAAATCCTTCCCAAGAAAATAAACACTCCCAAACAACTG 

TCCCATTCTGTTACCTATTTGGATTACATAATTATTATGAAGTCAAGACT 

TTCTTACTGACACGCCAAAAAAGACCTCTCATCTCATAAGCTGAACTGCC 

TTTTTCTCCACTATCCAAAGTTCCAAAAAATCTCCAAGTCCCTAAAAAGC 

AATCACCACTGCTCACTGTAATGGTCATGAAAAACTGCACTGCCTCATCT 

GTGCCCAGAACAGAAACTGAGGTCAAAATATTTTCAGAGTTTGGGGATAT 

ATAAGTTATTGTATACCATATTCTTGAACAACAACAATGATAAATATCCT 

CACAAATGCCCTAAAATGCCCTACATTGGGAAGAAAACACTGGATTTTCT 

TCCACGCTTTGGTGAAGAA 
>Sccjucncc 427 

CCGGGCAGGTACCGTATTTTTAAATTAAGGAGTTTTAGTTATAATGAAAT 

TGATTTGTAGTCTGTTTTGCCGTAAACTTGTTTTTCTTTAAATTGTTCTT 

ACAGTGATATCTTACTATTTTTAACTGTCTGGGGTTTCTGATATGGGGAT 

TTCAGCCCCTGGTTAATCAGTCTTGTCCCTACAAGTCCCTGATGCAGTAT 

GTTTATTTGTGATGTTTAAAGAACATTTCTTGGCTGGGCGCTGCGGCTTG 

CGCCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCACCTGAG 

GTTGGGAGTTCGAGACCAGCCTGACAAAACATAGTGAAACCCCGTCTTTA 

CTAAAAAT 
>Sequence 428 

AGGTACGCGGGATATTAGGGCTGGTTAAGAAAAANACAAACCAGGTGAAG 

ATAATCTTTGACTTTTTCCACCTGGAATTTAACACTTTTTCTTTTCTCGG 

AACATACAGCACCTAGAATCCTTAAACACTGCTTAGGCTGCCCCGAGACC 

CACATGTGACCTCCATTAGCCCTGAGCTCCACTTTATGATGCTATCTTCT 

TCTTTGCCCATCAAAATGGCCCTCTGGTGCCACTTCCTATCTGGCCTCCT 

GACCTCCTTTCAGTGAGTTATAATAGGTGATAAAAGGTATTAACCAGCCA 

AAGGAGTTTTCCTCTGGAAGGTAGCATTATCTCAAACCTGTTTCTCCAAA 

CTTATGTGCCACAGAATGATGGTTTGGGAAATGGAAATAGATGGGCAGGA 

AAATGATTTCTGTGGTCAAATGTTTGCAAAATGCTGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 429 

CCGAGGACTTTAAAATTGCTGCACTGAGAGTGGAAGAAAGACAGAAGTAA 

CAGGGCTGTGGATAGGGGAAAGGGAATGTATTGGGAAGAGAGACGCACCA 

TGGAGTCACGTCCCCACAAATACACAGCACATTTCAGAAAGAAGGAGCAG 
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GCACTGGCCAACCAAAACGAGTTTGAGGAAAAATCTATAAAAGGTTCTGT 

GCCACACAGGAAAGACTGCCTGACAAATTAGCTAATGAGGACAAGGCATC 

TGTCCTTGGAGGTCTCCTCCAGATGCAAATTGGCCCAAATTTGAGGCCAA 

CTGACCTCTATGGAAAAAGCAAAACCAAAGTCAGATTCCTGTCATCCGGA 

GAACAACTGTCACCTTGATCACACTCCAAAATCAAGATAAAAGCTTGGCT 

TTCCAAGGGTCACAATGGGCTTACAATAAATGAGCCCATGTAGGAAGAAA 

TAAATATGTGAAGCACCTCTTTCACTTGACATTTGGGGCAAAGGAGACGG 

GCAGCCACTACAGGATGTCTCTCAGCCCCGATAGGCAGATTTCTCCCGGN 

TGGCACCGCACAGTGTTGCAACTTGACCCATTTCGCTTGAGTGGGCCCAC 

GGAGGGACAGCATGGACTGAGAAGTCTTTTTCAGCTGGGGAACTGATGGC 

ACTCACAGCAGCAACAAAATCTCTAAAAGTCTTTTAAAAGTTCGGGGTGA 

CAATGCAAAAAACTACCGCCCATGCTACTGCATAAGCTAACTTTGACTAT 

CGGTCAGCCAAAAGAGTTGTGGAAAGACTT 

>Sequence 430 

AGGTATCGCGGGGGTGGCTAAGGCGGCTTTAGTTTCAGCATGAAGCGCAC 

CCCGACTGCCGAGGAACGAGAGCGCGAAGCTAAGAAACTGAGGCTTCTTG 

AAGAGCTTGAAAACACTTGGCTCCCTTATCTGACCCCCAAAGATGATGAA 

TTCTATCAGCAGTGGCAGCTGAAATATCCTAAACTAATTCTCCGAGAAGC 

CAGCAGTGTATCTGAGGAGCTCCATAAAGAGGTTCAAGAAGCCTTTCTCA 

CACTGCACAAGCATGGCTGCTTATTTCGGGACCTGGTTAGGATCCAAGGC 

AAAGATCTGCTCACTCCGGTATCTCGCATCCTCATTGGTAATCCAGGCTG 

CACCTACAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 431 

AGGTACAATGGTTTCCTGGAACATTCTGAGTAAAGAAATGGGAAACCAAT 

ACAGCTTACCTAGCTTGTTACCTTCTATGAACGCTGGCATTAAAAGTAAA 

AGGCAGCCTTGGGAGGAAGAAATGCAAACACAGAGGGAGAACATAGCTTC 

CCCTTGTCTCTCTCTGCCACAAAAGCCTGGCCAAAGTGACTCTACTAGGT 

TGAAGCAGCCTGCATAATAAAACGCTTAACCTTGGCTAAGTTAACCTCCT 

CAGCCATTAAAAAAAGGGAGGGTGGGGGAAGGGCTAGCAAAATCAAGCTT 

ACGGGAAATAAACCTAATCAAAGCCGAGTAGTAACAAAGG 

>Sequence 432 

GGCAGGTACGTGATCTTTCGGCAAGTTGATTGAGGGAGGTGGGGGAACTG 

TTTTCCTCTGGCAATGGGGAGAAGCTTCTTTGGCTGGCCCAGAGGGTTCA 

AGATTCTCCAGCTTAACTACACGAATACCCCCACACCAGGTTTCGTAGTC 

CCACCCTTACTCGTTAGGGCTCTGATTGTGACATACGAGACAGGTCGAGG 

CTGCACATTTGACCTACTTTGAAAATTTACCACATGGAAAAGTCATGATC 

TGGGTCTGATTTTAGTGCAGTTGGCCCTGAAGCTGCAGGAGACAAGAGTC 

TCTTTTTCTATGGATACAGAATCTTTGCACTTTTAGAATATGCCTGAAGC 

CAGCAATTAGCTGCTTTGGTTTCATTTTCTTTTTGCAAGACCTCAAATGC 

TTTCACAAATAGCCATTTCACACATTCCACTCTATAATGGGACATTATCT 

TCTGCCAATCAATGATGCACCCAG 

>Sequence 433 

AGGTACTTGAGTTTTTTCCCTTACAACTTATATAGTCTGTGAGGGATTAG 

ATAGGTATGCCTTAACATGATGCTAAAGATGTGGCTAGGGTTGCATATTT 

CTTATATGACTTAGTTAACTTTGCCCTCTTCCAAGGTCACAGATTTTGTC 

CCTGACCCCAATCACCATGCACATGTACACATGTACGTTCAACATGCCTT 

TGGTAAAATAAAAGAGGACCAGGAGAAAGTGTTCAAACTTGCCACTTCCT 

GACTTCTAGAAAATAGCTGAAAGCCCGTGCCCTGCTGATGGCATATCCTC 

AGATTCAAGATCTAAAATGCCGTCGTAACAAAACACAGTTTGTTTTGCTA 

GCTTTTCTTTTTCCA 
>Sequence 434 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCTTTTGTCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCCCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGAATA 
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AGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATTGAATGAAG 

GAAAGGTTGGGGGAGAATTGGAATTGCATAAAAAATATCTGGGGTTTTTT 

CGACACACCTTCATTCATTCCTTTTTGGAGAGAAAAGAATGAGCCCCCCC 

CCCCATTGGATCAGCCGCCCTTCTATCCCCAGAAATTCAATTATGGGCAA 

GCTGTTTATAGTCCCCTGGCCTCTAAG 

>Sequence 435 

CCGGGCAGGTACAACCTGAATGCTTGTAATTAGATTTCATAGGAGGGAAA 

AATTTTCTTTATCAACCTCTTTGAATTTATTTGATTTGTAACGCTCCACA 

TTTCCACCTAGACTTTTTTTTGTTTTTTATTTTTTGTTTTGAAACAGAAT 

TTCGCTCTGTTGCCCATGCTGGACGCAGGGGTGCTATCTCAGCTCACTGT 

AACCTCCACTTCCCGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTTAGTGGATTACAG 

GTGCACACCACCACGCCTGGATAATTTTTGCATTTTTAGTAGAGATGGAG 

TTTCACCATACTGGCCAGGCTGGTTTAAAACTCCTGACCTTATGTGATCC 

ACCCACCTTGGCCTTCCAAAGTTGCTGGGATTACAGGCTTGAGCCACCGG 

CCCTGGCTTTCATTTAAACTTTGAAAAGATTGCCTTTTAATTACAGTAGC 

ATTCTTTTATTAAAAAAATGGTGTTATTAAATTGGGTTTAAAAATT 

>Sequence 436 

AGGTACCACAGTTACTTCTAAAATGTGTTGCTAAATGTAGAAATCTCTAT 

CCCCATTGACTTCTCAGTTGGAAATTAGTTCATGACCTAGAGACTGAGAG 

CACCCCGGCTGTGCTTTCAGAGCAGGAGTCCTTGGATGTAGCTGTGGAAT 

GAGCAGCGTTGGAGGATTTGAAAAAATCCTGGACCTGAAACGTAAGCTGG 

CCTGTGTTTCCCTGATGTGCCCTATGCCTTTTATTGTGCTGATTTCTACT 

ATCTTAATAAATAGTAACATTAAAGTTCTTTCTGTGTTCAAAACCTTTTC 

CTTGTTTTCCTATCAAACTGTTTTTGAAAGCCTATTTCATCTATTTTGAG 

CAACACTGATAACTGATGTTCATCGAAGGCAGAAAGGTTGGAGGAACTTT 

GGCCAGTGTGGGGCAGACAGAAACCCATGGGTATTCCCCCTAGGCATCAA 

GGGCTTTGTCAGCTGCATTCTGC 

>Sequence 437 

AGGTACAGCTGCTCAGCAGCAAAGCCGCAGGTTACTTAGACACCTCTTCT 

CCTCTGAAAGCCAGAGCCAGTTTTCCTTGTCCAGCCTGTCTTAGAGAGTT 

GTAATGGTCAAACGTGTGAGAAGGAGCTCTGCAAATGTAACATTTTGCAT 

AAGTATAAGATGGTATTATTTAGTATTAATATTGTTAGTAAATTTTAGTA 

ATATTCAGTATCTAAGATATTCAACTTAGATATCCAATGGTTATTCATTA 

TCTAAGTCCAATATCAGGGGTATGGCTCTAGATATCAATAGATATTGGAC 

TTAGATAATGAAAAGCTATTGTTCAGATGTGTGTTTAAAATTAGTGTGGA 

CACATGCAGC 

>Sequence 438 

CGAGTCCANACTGAATGACANGGCCAATTGGAGTTCCACTGCGGTGGCGG 

CCGCCCGGCAGGTACATAATATCATATATGAGTTAAATCTTAATCACATG 

AATTCTATATTACATCACTGAGGTAGAAGGAACAATATTTAATAGACAGC 

TGCAATAAATATTTTTGTGAAGAATTCTTTTGTCATAAATCAAAATCATA 

ACCTTAGTTCTGAAAAAGAAAAATTATATCAAATAATGGTAAATACAATA 

TTGGATCAAAATTTTTTTGTCTTTTTACGTTACAAAATTTATGTTACTTA 

TAGCAAGTATATTTATTCTCTAATATGAGATTTTTTAAATGTAGAGTTCA 

CTTGAAGTAAGACAAACTAATATTCTTAATTTTATTATGATGTAGATTCT 

TGATACATGCATAAACATGAGAAATGTCATACATTTATTAAACCACAGTG 

TGCTTGGAACACACTAGACATTGGGATGAAGACATTTAAAGGAAGATTCC 

TGTCTTCACTAGACTTACAATCTAGTTGAGGAAACCAGACTGCTGTATAC 

AAACTGACATTAATCATAATTTTAACTTGGTTCAAAATTATTTATATTTA 

TAGGTACTAGCGTGAAATCCAATCCCCTAAGTCTATCAATTACGTGGATT 

AAAATCTCAATATATCTTTTGATACATTAAAATAAGAATTGACTTTTCTG 

GGGGCATCAGATCTTTGGGTTAAGCACTAATGCTGGCTTTAAAAGAATTC 

CCTTGGCTTTCAGTAGTTCCTTGAAAATTTTCTAAGCATTAATGGAACAG 

GTTGTCTANACAGAAGTAGCATGGGCTGGAGCAACAAT 

>Sequence 439 

AGGTACGCGGGGGGGCTGAGGTGGGTGGATCATCTGAGGCCAGGAGTTCG 
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AGACCGGCCTGGCCAACGTGGCGGAACTGCATCTCTACTAAAAATACAAA 

AATTATCTGGGTGTGGTGGTGCACACCTGTGATCCCAGCTACTCGGGTGG 

CTGAGGCAAGAGAATCGCTTGAACCCAGGAGGCAGAGGTTTCAGTGAGCC 

GAGATCGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTCCCATC 

TCAAAACAAAACAAAGGTGGGTGTCTTGAGTGCCTTTTGAGTATAGGCCT 

TCAGACTTTCTGAGGATTGGGAAAGCATTTTTTTTTAACCTTAAAATATT 

TATTGAATAAAGAATGGCAAGATCAGAAAAATAAGCTCTGGTTAGGATTT 

GATGTGGGGCTTCATTCTCAGCTCTGGTGCTACCTTCTTTATGAACTTCG 

GGGGGCTCTTTTCCTG 

>Sequence 440 

AGGTACCAGGTAATGAGGAAGGTGATCCCGGCCCCCATTCCCTGATGGAA 

CCTAGACTTCACTAAGGGATTCAGATGGAGGAGGAGATGTTCAAGAAGCC 

AGGAAGGATCAACAACAGGGTGCCCTCAATTCACTGGGGCCACGTTAGTG 

GCCGATTACTAAATGTCAGACCAACTGCAGTAGCGCTGTCATGGCCACTC 

ATCTCTCCGGGATTTCTTCCCTTCCAAGCCAGCTAGGTTCAACCTTCTCA 

TTTACTTTTAATACACCACCTCTTATATGATCTTTCTTCTCTACTTAGAA 

CCCTCCCATAAGCCGAACCCAATCTGCCTTTTCACCATCTTCCCATCTTC 

CTACTGCCTCCATAGTTATTCTTCGGGATCTAGCTAAGTAAACTCTAAGT 

TATTCTTCCATGTTTTTCTAGCACCTAACATATCAGTTTCCCCCTCCACC 

CCCATTTTCTTCCACATACGGAGGCTCAATAAATAATAGTTAAATGAGGC 

TGGGTGTGGTGGCACATGTCTGTAATCCTGGCACTTTGGGAGGCTGAGGC 

ANGAAGATCGCTTGAGCCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTAGGCAATATAGT 

GAGACCCATATCTCTACAGGGAAACAAAAAGTAAAACAACCACANAAAAA 

AACAGGTGACCTGCCGTCCAACAACTCAGAACCTGATGGTGGGAGATTCG 

TTTGAGCCCGGGGAGGTAAAGCTTCAATAAGCCATGTAAGGCATGATCGG 

AACCTTGTAACTTGCCCGGGGTAGTTATACTCTAGGGAGGGCTGGTTTAA 

TATAACCTTGGATACGCTTTTTTTACTTATAAGTAATCTTTATGTTTTGC 

CCCTCCTCTCCTCAGAGACTACTTTTATTTGAA 

>Sequence 441 

CCGGCAGGTACCTGGAAAGATGAACAGGATTGCAGCAGATAGAGACAGGT 

AGAATGTATAGAGATTCCAAGTGGAAGGATAAAGGAGAGGGGAGAGAAGC 

AAAGAGTGCAACTTCCAAGAAGATTTCTGGTTCTGGCACTGTCATGATAG 

CTTGGGAGGAAACAGGCAGAGAGGGTTTTGGAGAAACAGAGCTGCAAAGC 

CAAGTTAGATGTTAGGTGAGTTGAAAAAATAACTTAGGGCAAAAGCAGAG 

GGAGGGAGGTATTTACTCTGAACAGAGATGACAGGGTGGGGAGGACAGAT 

TGTTTTGAGTAGGCAAAGGCCAGGAGCATGAAGCAAGCTAGGAATTGGGA 

GGCTGGCCTAGAAGCATGGGCCACCTGGGAAAGGGACAAAAGTTAAAGTA 

TGACAAACCCTTTGTGTTCACCAAATTTCTTTTCTGGAGTCCTTAACCAT 

TTGATCTTACTGGAATAGAAGTTATACTAGAACTCACTGCAAAGTGGAGT 

AAGGCTTACAGAGGGAAAACAGCAGAGGGCCTAATGCAAGATTAACCTTC 

TCAGGGACCCCTGCAGGGACTGGGAGTGCTAAGAATCAGGGAGGCTTGGA 

ACAGCTCACTTTACAGGTTAATGAGAACAGGACTCACCTGGCTCAAGCCT 

GGCATCCAATCATCAGCCCACTCTGGGTTTCATCCTTTGCGCTAGCTGAA 

AGCCAAATGTACCTT 

>Sequence 442 

GGGAGAGGCCATCGACTCTGGGCGAATGTANGCTCCACCGCCGTGGCGGC 

CGCCCGGGCAGTTACATTTGTTGGTGGCGTCGACATTATTATATAACCAC 

TTAGAGTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTG 

GGAATTCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGA 

AACAGAAACAGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATG 

CCATAGAAGCCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATT 

GTTTTGAATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATT 

TGATGACAGAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGT 

GGGATTATATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAA 

TAGAGACAGGCACTATAAACAGCGCTCATAATTGCATTCTAGCAATTAGC 

ACACTG 
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>Sccjucncc 443 

CCGGGCAGGTACCTGGACTCCTAAGCCTCAGGGATTTACTGAAATACCAT 

TCTATTTTATAATAATCCTTAACCAAGAATTTTAAGGATCTTAAATTTTT 

CTGTGGTTCTATTGTTATCTGATATATAGATGATCTGCTGCCATATCCTA 

AAGAGCAGGTGAGGCCGGGTGTAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACT 

TTGGGAGGCAGACGAAGGTGGATCACCTAAGGTCAGGAGTTTGAGACCAG 

CCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGC 

TGGGTGTGGTGGTGGGCACCTGTAATCCCAGCTACTAGGAAGGATGAGGC 

AGGA 

>ScQucncc 444 

AGGTACTTAGCCCCTGACAGTCACATTCATTTGTCTGTTACTCTCTGTCT 

CTCTCCACTGGATGCAAGCTCTACGAGACCATCCTTTCTGTTGTCCCTGC 

ACTAGTCACAAGGCCTGGACCAGTGTCTGGCATATAATAGGCGCTTAATA 

AACCACAGATAAATGGACGGATACCGGAAACTACAACAATGGAAAATGCA 

CACTGCAGAGGAATAAAAAATTGTTCTGGAAGGTTAGCAGTAGGTATCAT 

TATGAGCTATTTTGAGGTAGAGGGTCAAGAGGAGAATGAAGGAAGGTTAG 

TATGAAATTCAGAAGAAAGATGACTAAGACAGGGTCGCTGTGCTTTATAT 

GCAAGTCACTTGTCAATTTGAAAGCAGGTGGTGTCACCATGTAGGGAGAA 

GCTTTACAAGACAGACATGACCTCAAGATGCAGAAGACATGCAAATCAGC 

CTGGGACTTAACTTGCACAGCTCTGGACCCAACATTCATN 

>Sccjucncc 445 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGAAGAAAATTGCATTATTCAAGAAAATAAC 

CAAGAATGTCAGTCACAGGAGAGCTGCTGTGTATAGATGTCTGGTTTTTT 

AAGGAGTGATGATAATTTAATCAGCGGTGCAAAGGTGCGATCTAAATACT 

GCATAAACCTAATCATCTTATTCTCAACCTTTCTCAATACTCCACCCACT 

TAAAGAGGTGGGTGTGGCCTTCACAGATTCTTATAAAAGGACATAGAAGA 

GACAAGCTCAGTTTTCTCCAAAGGAGAAGGAGCGCACTTATAAGAAGCTG 

TGTTTTGGTGACCCCTGAAACTTAGTACCTTT 

>Sequence 446 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AAATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCGTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGA 

CTTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTCCATCCT 

TGCTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGT 

TACAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAGACTAATGATATTTTTTTC 

TCCATAAGCTTGGAAATATTATCAATCACCATAAAATTCAGCCTTTCTCT 

GGTAACTTTGGAGACCCTCAGAGCTTTTCTTATTTCCAGAGACGGGCGGT 

TTGGATGAGAATTATTCTCTTT 
^Sccjucncc 447 

CCGGGCAGGTACTTATAACAACTACAAACTTCATCTCTATATGCTTTAAA 

CAGATAAAAGAGAATAATGCAGTGATAAGGTAGTAAATATGGCCAGATAG 

TTTGAGGTATAAATTCCTCTGTGTTGCTTGCTTTAAAAGAAACAAAATAC 

CTGTTACAGATTTCCTCTGTATATAAAAATATTACAAGTCTTTTCTTTTG 

TGGCTCTACCTAAACAAAGCCACCATGTCCATTTTGTTATTTCACTTGTT 

TTGATTTTATGATAGTCAGTTTATGATCAATGGCTATATGCTAGTTCTTC 

ACCATTTTACGCTGAAGAATTAAATTTAATCCATTAACTAATATTTAAAA 

aAGCAATTACAAAA 
>Sequence 448 

CCGGGCAGGTACAACAATATCTTATTAAAAATAGTAGCAGCATATGATGA 

TTTGAATTTTTAAAAAACTAATAAAAAAGTTCTGTAATATACAGAATACC 

CATATCACAAGGCAGGCAGGGGAAGGAGTAAAGAATAAAATACATCAAAC 

GATCCACAAGATGAAACAATATACATTAATCTAAGTTAATATAAAAATAG 

TATAAAACTCAGCCAGGCACGCTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGAAGGCCGAGGTGGGCGGATCACCTGAGCTCAGGAGTTTGAGACCAGCC 

TGTCTCTACTAACAATATAAAAATTAGCTGGGAGTCACGGTGGGC 
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> Sequence 449 

GGTACTTTAGGCTGAAAATAAATAAAGGGTGAGAAAAAGAACAGTCTTAT 

GTCAGTAAAATGAAAGAAAAGATGGTAGTTGGGGAAGACAGATGGGAGAA 

GGGTGCTGGTGTTATAAACAGTAAGATGAGCATGTATTATAAAATGCTGG 

NTGGNGAAGAANACCTTGTGGCAAGGAGGGTGGTAGTGTTGGAGAAGAAA 

GAGAGGATATAGTAGAAAGTTAAAGAGGAACTGGGAGCAGGTGGGATCCA 

GGACATATGAAGGTGAAGAGCCTTGGGCAGAGGTGAGACATCTGCAGGAG 

GGAAGGAACTGAGAGAAGGGAAGGTGTGCAAATGTGGCATGAGGAAGTTG 

AGTTAAGTTCCATCTGATATCCTCTATTTTCTCTGTAAATCATTCTGAAT 

GAAGTATGAGACAAAGAGATCAAAGGGCTTGAGAAAAAAAAGAAAATTTT 

GAAAAAAAAAGTACCTTGCCCG 
>Sequence 450 

AGGTACTTATGACTCACTAATCCAGCCACATGAAAGTGATCATTCATCTG 

AATAAATAAATAAACAGTTTTCATTATTTTCTCCATGAAAAGGTCTGAAT 

TAATTGATGCGGATTTCCTGCCAGCTTACTTTTATCTTTAAGGATTTAAG 

GAATAAACTCAAATTCAGAAGTCTCTGCAGAACATTTGCGCAACATGTGT 

TACAGTATCAACACCCCCAAGTCATTTGCTGGGCATTTCAGTTTTGTAAA 

AGGTTTTCAGGGGGGTTTCCTCCCCCCAGCCTTGGAGGGATTTTTAAATG 

TATAACGTGGGGGGTGGCCCTTTTTTACTTACCAGGGGCCCCTCCCCCCT 

TTTTTATTAAAAAAATTTGAAACCCCCCCCTTTTTGGTGGGCGCTCCTCC 

TTGGAAGACCTTCCACATCTTTTTCACTTTTCTTTGGGATCAGATGTGAG 

ATAATGCAAGAATTTAAAATTCGCCCTTTAAAAACCAAGTTTTTTAAAAG 

GGTTTTTTTTCCCACAA 
>Sequence 45 1 

CCGGCAGGTACCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAA 

GAGGCAGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCC 

TTGGATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTT 

GAGACTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTG 

TCATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTC 

ATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGG 

GCTTAGTTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATTCC 

CTCTGCCATAACACTCATTCTTTGTTACTGAATTATAATTTCATGTTCAT 

TTGTTTATCTCTCATACTAAGCTGTGAGTTCCCTGATGACAGAGAATGTC 

TTGTTGGTTTTGGAATTCCCAGTGCCCAACTTAATTCCTGGCACAGCTGA 

GTAAGCAAATGAATGAACGCCATCTAGTTGAGTAAAAATAAGTCTCGTTA 

GGCCGGATGGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAG 

GTGGGCGGATCAAGAGGTCAGGAAAACGAGACCATTCTGGCTAACACGGT 

GGAACCCTGGCTTTAACCAANAAAGAGAGNACNNAAAAGGGTCCTCTGGG 

CGG 

>Sequence 452 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTAGAGACGAGGTCTCGCTATCTT 

GCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCCACCTTGGC 

CTTCCAAAGTGCTGGAATTACAGGCAAGAGCCAGTGCACCTGGCCTTTGA 

ATTTTCTTACCCTCAATAAGTTTCTTTCATGCTGCTAAAGTGTATCACTC 

TCTGTGAATTGTCTCAGTTATTTTTGAGTCTTGTAGGGAACCTGAGGAAC 

TCCTGAAATGCCTCACACTTAATACCCAATCCATTTCTTCCTTTTCCTCT 

TTCTCTTTTTTTTCTTATCACCCCGCCTCCATTTTGCTGCAGGACATCCT 

TAAAGTTATGGACTGGGGCAAAGACAAAACACAAAAACGAAATTCCTGCC 

CG 

>Sequence 453 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTCTCAATCCTACCCATGATGCAGACAGATT 

GCCTCATTTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAA 

GGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCTCG 

TTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAA 

CACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTG 

GTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTT 
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TATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCAT 
^ScQucncc 454 

CCGTGCAGGTACAAAATTAATTTGCTCATTTGGTTAGAGTATGGTTATTG 

ATTAGGGGGCTAAGCATTTAGTTACTGCATGGGGCAGCCAATAATAAAAT 

CACAGCCCTGTGTATTTACCTCCACAGTGTGTGCTGATAAGTGCAAAAGG 

TTTGTGCAAATTCTTTTGAAGTTATATTGTAACCATGGTATATGTATTGA 

AAACTTGGCCATTTTACCCCATTCCTATGAATGAAAACTATTTGGTGAAT 

CAGAGGATAGTCTGAATTGGGATATGAAGGCCAGTATAAGTGTCAGTTAG 

CAAAGTCAGCTCTAGTTTAGTTTTTTTTTTTTTCTTTTAAGGCGTAGCAT 

TACTAGAAGTATAGCTTTGGGAACCTTGTAGCATCTTAAAGACTTTTAAA 

GGGTTGACAGCTATTGGCAAATTGACTAATACAGAGAACTAAACTTTTGG 

TTAT 

>ScQucncc 455 

CCGGCCAGGTACAGGCACGTGCCACCATGCCTGGTTAATTTTTGTATTTT 

TTTGGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTCATTAAAC 

TCCGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTCCTGGGATTA 

TAGGCGTGAGCCACCACATGCGGCAACCCCACAGTTTTAACAGATTGTTT 

ATACTTTGATTTGGTTTTGCAGATGATATGCATACTAAGGCTTTAAAAAA 

TTATCTAAATGTTTAATAATTTTTTGTTTTTGTGATTGGGAATTATTTAC 

TTCTGGGAGTCATGATCCTAAAGAAACAGTAAATTGGCTGTTTAGAGTGG 

GAAAAAAAAACTTCAGGTAACTTTGTTACTTAAATCCTGTCTCTTAATTC 

ATAGGTTAAGACCTTAATTTTGCCTCTCTCGGTTTATGACAGTACCTTCG 

>Sequence 456 

AGGTACCATTTCAAATTCGGTTTGTTATAAGGAAAGGGTGGGGAAACCTT 

TGGAAGAAGAGAGACTAATAGCCAGGAGACTTAACTTTTTCATTGTGTTC 

TGTCACTTTACATCCTAAGGCTGTGCTCTCACCTCACTTTTCTTTACTCA 

GTTGGGCAGATTACCTTTTTGGTTTTCCCCTGTTTGGTTCTCAGTTACTT 

TGATTTCATATTCCTTATTGTTCATTCCTGCTGCCACTCTCTCTGGTTAA 

ACCAAATTCCCTTAAGGGGGAGATGGGGAAGGAAAGAGGGAAATATCCCA 

TAAAGCAAAATAGCTTTTGCTGTCTTGGAGAAATTTTATTTTGATTTATT 

TATTTTTTTGAGATGGAATCTTACTCTGTTGCCCAGGTTGGAGTGCAGTG 

GCGAATCTCAGCTCGCTGCATCCTCCGCCTCCTGGGCTCAAGCTATTCTT 

CCACCTCAGTCTCTTTGGTAG 

!>Scc|ucncc 457 

CCGGGCAGGTACCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGAGACAGGGCCTTGC 

TCTGTCAACCAGGCTGGAATGTAGTGGCACGATTATTGCTCACCACAGCC 

TCCAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCTCCCACCTTAGCCTCCTGTGTAAGA 

ATCCAACCCTATTTATAATACTCTTTTGTCAGACATTCAGATGATTTCTA 

TTTTTTAATATTATAAGCAGTGCTATGTAGAATAATCTTACAGCTGAACA 

TTTGCAAACAAGTATGATATTTCCATAGGAATTATTGGAAGTAGGTTGCT 

TTGTTAAAGGGTATTCCAAACATCAAGGCTTTTAATACATACTGCCAAAC 

TTATCCAGAAAAAGTTTACCAAGGCATGCAGCTGCAAAAATTCTATGAGA 

GCACCCTGGGAAACCTATATTTTCTTAGTTTTAAGGATATATGCCTGA 

>Sequence 458 

CCGGGCAGGTACTGTCACCCATGGCCCTGATAGGAAACAGATGGCATATT 

CAAGCTGGATAATTTGAAGAGGATTAAATGAAACAAGTATTCACAAATAG 

GTGGGCAGAGTTTAGAAAATCAACAAGAGATATTGTAGTATCCTGGGCTA 

GCAACAGAGAGGATGGGAATATTGCCCCATAGACCTGAAGTGCAAAGAGA 

AGGAGTGCTACCTCAAAAAGAGAGCTTTGTGGAGAAGGCTGCCTGATAGC 

AGCTGTAGTCCCAGGTAGAGGGTGAGCCACCACGCCCGGCGGTTATTACA 

TAGTTTTAAAAGTGACTCCTCTTAAGGAAATTTTAATTAAGAGAAAAATA 

TCCTAGAACTATGATTAGGGTCAAAACAGTATCTATGTTCTTTAGGGATT 

AAGGAAAAAGTGTTTCTGTCCTAAGAAAGGGTTTATAAGGAGAAAGAATC 

TTTTCTG 

>Sequence 459 _ „ _ 

CGCCCCCTTCGCCGCACACTACTGACTATCGGGCGAATTGTTGCTCCACA 




r'iJ "iy"^ ^ ^'P' 
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CGCGGTGGCGGCCGGCCGGGCAGGTTCATGACCTGCAGAACTTAGCCAAG 

AGTTTGGGTCTCCGGGCCAACCTGAGGGCAGACAAGTTGTTAAAAGCCTT 

GAAAGGCTACATTAAACATGAGGCAAGAAAAGGAAATGAGAATCAGGATG 

AAAGTCAAACTTCTGCATCCTCTTGTGATGAGACTGAGATACAGATCAGC 

AACCAGGAAGAAGCTGAGAGACAGCCACTTGGCCATGTCACCAAAACAAG 

GAGAAGGTGCAAGACTGTCCGTGTGGACCCTGACTCACAGAATCATGAAA 

AGCAGGAAAGCCAGGATCTCAGAGCTACTGCAAAAGTTCCTTCTCCACCA 

GACGAGCACCAAAAAGCTGAGAATGCTGTTTCCTCAGGTAACAGAGATTC 

AAAGGTACCT 

>Sequence 460 

CCGGGCAGGTACGTCCACGGTCAGCCTTGCTGTATGCTTGTGTGCTTAGA 

GGAACCCAGGGTAACGATGGGGCAAACTGAAAGTAAATATGCCTCTTATC 

TCAGCTTTATTAAAATTCTTTTAAGAAGAGGGGGAGTTAGAGCTTCTACA 

GAAAATCTAATTACGCTATTTCAAACAATAGAACAATTCTGCCCATGGTT 

TCCAGACCGGGAACTTTAAATTTAAAAGATTGGGAAAAAAATTGGCCTAG 

GATTTAAACCCGGGCCATTGGGGAGGGTAAAAACACCCCCCTTCCCCTAG 

GAAAGATTGGGGCCCTTTTTTAAAAAAACTTTTAGACCCCTTTAAACCAG 

GAGGAGATGTTTTTGTATATTTTGACGCCCCCAAAAGGGGTGAAACAAAT 

TTGGAAAAAAGGCGGGGCCACATTCCCCCCAGGGACGGAAGGGTCCCTTT 

TAAATTTTTCCCACCTTTTTTGGGCTCTTCTCCCCCACAATG 

>Sequence 461 

CGGGCATGTTACTCTAATTAGGAAGACCTGGAGCTCCATCTTGGTGACAG 

GTCGCCCGGGCAGGTACAGACTTAGTTTTCAGAATGTTCCATGTATATGT 

TTCTTAATTCCCATAAAAAGTTTCATCTTTGCTTTTCCATGTTTTCTATT 

TGCACTTCCTAGAAGGGGAATTCTAAGGTTTTATTTCTATCCTACAGGAA 

TGTAAAAAACTTGATTTCATATAATCTACTGGCAAGTGTAGTTCCTGAGT 

GGGGAGACGGGCTACAAAGGATTCTGAAGTAGATTGGCTTTTATTTCGTG 

GCTGGTGATCCAAACTGAGTATTCCTCATAAGNAGTCTTAAGGGGATGGN 

TGTTGTTTACCAACCAGGTTGTCTTTGCAAGTTAATGGAGGGGTGGGCCA 

TTCAGGTTGAACCAGCCTGGGGGTTAGCCCCTAGCTTCTGGGATCCAGGC 

ATTCAAATTTGGAGAAAACCTTTATTTCACCATCCAGAATTCAGAGGTTA 

GAACGCAACATTT 

>Sequence 462 

TGAGGACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCCGACTAAGATCCCAGAAGT 

ATCTGAGAACTTGGGCTGCGCAGGGAATGCTGGTGTGGGAGAAGCAAGCC 

AACTGAGCTGAGCTGCGGCCCTGTTTGTCCTTAGCTCTCCAAAACTTGCT 

GTCTATGTCACTTGGAAGGAATCTGATTCTTTTCTGCAAGGCACTGACAA 

TACCTTACAACAGAGCTGGGAGATAAAATGCAGAGCTTGTGAAAGTCATC 

AGAAAGTTGAACACAGATGGTCCCCGGCTTAAAACGGTTCAACTTGATGA 

TTTTTCGACTTGATGATGGTGTGAACACGATACACATTCAGTAGAAACTG 

TATCGATAAGGGCTGCTTTATTCACCAGAAGTGAAAAACACGATGGTTGT 

GTGAGTATCTGAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 463 

GCGGGCAGGTACTGAGACCTTTTTCATAACTTACAGGTGCCTTGGCATAA 

CTTACAGGTGCCTTGATTTGCTCTGTTTTTTCTTACATCAGTAACTTTTA 

AGTGAATTCTGCTCAGGGATGTGCCTGGAGAAAGCAAGTTTGATGAGGAA 

GCTGGTGGAGCTGGTGGTTTGAAGGCTGAGTGAAAGTAGGGGAGAGCCCA 

TGGCCTGATCTATGTAAGTGGTAAGTCAGGGAGGGTAGCTGCGGTCAGCA 

TGTCCCAGAGTCACCTTCATCCTGGGATGCGCCCTCTGATTCTCAGAGTG 

AACATTAAAAATGGCAGACAAAACCAGGCACGGTGGCTTACGCCTGTAAT 

CCTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTT 

CAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAATACA 

AAAATTAGCCAGGTGTGGTGGCATGCGCCTG 

>Sequence 464 

AGGTACAATTATTTAACTGTGTCAGGAAATTAACTTTATTACAATACTAT 
TGCCCAATCTAGCAATTTAATACAATATTATTGCTTAGTTGCTCAATCTA 
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GAGACGATATTCAAATTTCATCAGTAACACTTTTTTCCAATGCAGAACGC 

AGCCCGCAGTCATGCGTTGCAGTTACAGTTGGAGCGTGTCCCTTCGTCTC 

TTTTAATCTGAACTCATTCCTCAGTCATTCTTTGTCTTTCATTTTTAAAG 

AGTGCTGATCAGTTGTTAACTAGAATGTCACTCCATTTGTGTTTGCCTGA 

TATTTCCTCCTTGTTAAATTCAGGTTATAGTTTCTGTCAAGGATAGCACA 

GCAGCAATGGGCTGATTCCAGGGCTGGACCAGGCATAAGTGT 

>Sequence 465 

AGGTACCTGTATTTGACTGATGTGGTCCCCATCATTTTCTGATAGAGTTC 

TTTTTGCTGGGATCCTGGAAGATGATCTTGGTTTATACATGAAGAATCTG 

GGGTCCAGTGAAAGTGACTTGGTAAAACCCACAGATCTGTGCCGAAAGCC 

TTGGTCAGCTGCCCCTTGGCCTGATGCTCTTTTCTCTGCATCAGTGCATT 

GCTTCACCTCTTCTTCAAGGACTCTGATTAACTGGAAGTGGACATAAACT 

GGGGTTATTTATGTGGGATTTGGTTTTCCTTCCTACATCTTAGATTGGGT 

CACTGAATATACTTAGTTTTTATAAGAGATTTTTATTTTCTGATTGGAAC 

TTCTGAAAATGTGCTTAAGTCTTTGAGAAGTTGCTTTAACCTATTAATT 

>Sequence 466 

CCGGGCAGGTACCCTAATGTTTTATATAATTATTTACTAAACCATTCCAG 

GTGACTTAATTACAATTGTTGTTTTACATACATATATATACCTATCTCTT 

TATGTATCTGTGAATACTTACTCTATACAGTTCCTAGAAAACAAAATGCC 

TTAAGCATTGCATAGTTACAACTCACTTGGCCTGCTTACTTCCTTTTAAA 

GGAGGGAATGCTTTAGGGAGGGGGAAGATGCAAGATGGTTTTTAACCCCT 

ATGTGCTATTCATTCATTGGACATCTTATAATGTAATTGTGTTAAAACTG 

CCTGGAAATTCCTAACAGTTCTTAGCTTTTTATTTGAAGAAATTTTGGAG 

TGATGAAAATATAGTTTATTTAGGGAAATTCAAAAGAAAGGGTTAACATG 

AATCCAGCAAAACAACCTTATCCATAGTGGGTAAAAAAACCAAATCTGCT 

CTGCAACCTGACCCTACTTCAGAGTTTTCTCCTAGTTCCTTTTCCCTACT 

GTTACTTTCCCAGTCCTTGCTCCTACCCTCCTTGTCTAATGAACGTGATT 

GAATTACCATTTAGAATGTGCTTCNTCTNCAACCCTAACCAATATGGCAT 

GACCCATGTAGCTAGTGTCAGCGATGTACCTTGGG 

>Sequence 467 

CCGGGCAGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGC 

TAGACTGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAA 

GAGCAAGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTT 

CAGTATTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCA 

GGCTCAGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACC 

TTATAAGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACAC 

AAGTAAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGA 

>Sequence 468 

GGGTGTCCCATATGAGCACATATGTAGACNCGAGCTCCATCGCGGTGACG 

GCCGAGGTACCACTTCAGATCTGTTTTCACTGGATATGACTCTGAATGTT 

TTTCTGTAGCTCGTATCCATCCCTAGTCACTTTGCCAGGATGAATGCTGT 

TGGGCAGCAGTAGCCTAAGTTACGGAAGGGGAGCAGATTGAATGGGGTTT 

TGAGACATCTTCTCTGATACCTTAGCTTTCCTTCTGCTCTGGTCGCTATC 

CACTCAGTCGTGTGCTAGAAATGTTTAACAACCAGGATCTCTGGGGTGGG 

GGTGGGGGGGGAAGCCCTTAATTTGTAGCATTTTGCTGCAAATATAAATT 

ATAAATAAAATTCTAATATAAATTAGAATTTTATATCAAATTCTTTGATA 

TAAATTAGTTACTCCTCCTGTGGCCGATTTCAAGCTACCACCTTAAAGTT 

CAAAAAGGATGTGCACAGTTGGCTCAAAGCCCAGTGCTGGCAAACCA 

>Sequence 469 

CCGGCAGGTACTATGCACTTCCCATGCTCCTAGGGTTAGGAATAGTTTCA 

AACATGATTGGCAGACATAACAACGGCAAATACTCGGACTGGGGCATAGG 

ACTCCAGAGTAGGAAAAAGACAAAAGATTTGGCAGCTGACACAGGCAACC 

TACCCCTCTCTCCAGCCTCTTTATGAAACTGTTTGTCTGCCAGTCCTGCC 

CTAAGGCAGAAGATGAATTGAAGATGCTGTGCATGTNTCCTAAGTCCTTG 

AGCAATCATGGTGGTGACAATTGCCACAAGGGATATGAGGCCAGTGCCAC 

CAGAGGGTGGTGCCAAGTGCCACATCCCTTCCGATCCATTCCCCTCTGCA 
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TCCTCGGAGCACCCCAGTTTGCCTTTGATGTGTCCGCTGTGTATGTTAGC 

TGAATTTTGATGAGCAAAATTTCCTGAGCGAAACACTCCAAAGAGATAGG 

AAAACTTGCCGCCTCTTCTTTTTTGTCCCTTAATCAAACTCAAATAAGCT 

TAAAAAAAATCCATGGAAGATCATGGACATGTGAAATGAGCATTNTTTTC 

TTTTCTTTTCTTNTTTTTTTTTTAACAAAGTCTGAACTGAACAGAACAAG 

ACTTTTTCCTCATACATCTCCCAAATGGTTAAACTTACTTTATGAGTGTT 

TGTTTAGAAGTTCGGCCAACAGAAAAATGCAGTCCGATGTCATCTTGGAA 

ATGGTTTTTAAAAAATAAGGCATGTTCCTTGCCCGAAACTTAGGAGCATG 

GAAATAAATCAAAGGTAATTTCCTTTCTATATAAAACAGCCAATGCCCAA 

AATTAAGGGTTGGGCAAAGCTATTAACGCCTTTCTTAAGACCACCAAGGA 

GATTGTTTTT 

>Sequence 470 

CCGGGCAGGTACCTTTCTATATTTAGATTCTATCTTTGTCAAGCAAGATG 

ACTTGTTTGACAGGGCTCTGGTTTTTCACCTCTGAAAAGCTACTCATCCA 

CAGAGCTTGGGATTGAGGGGAGAGGAAAGGGGGAGGAGATCTGGCTTCTC 

TCTCCAACTCTGAACAGATTGGATCCAAATAAGGGCCCTTCTACATCCCT 

AGCCAAAATGCCTGGGCCTTGGCAGTTGTCCCAAGACATAGACAATGGGG 

TCTGATGGCAGCTTCTCAGACCTGGCTTTCCCTGGGCAAGAGGCTTTTCC 

TGAGGCTGGCAATGCCATTTTCTTCAGACTCACAAAAGGGATTTAGGGAG 

GGGGAAATGGGGACTGCAATGAGGCAACTCTTGACAGCTTTACCCTGGAA 

AACTAGGACCCACTTTGTGGGAGCCCAGCCCAGCAGCTTTGCCA 

>Sequence 471 

CCGGGCAGGTACCCCATATATGCTGGTGGTTTCTAAACCTAAATTGTTGT 

CCCAGCCCATTCCTACTTGCAGCTCGGATGTGCCTTGCTAGCCTGGCTTC 

TCTACCTGGCACCTCACACTCAGGATGCCAAAAAAAGTTCTGTTTTCTTT 

CCCCGAAATCCTGTTCTCTGCTGCTGCTCCACTGCCACCTGTTTTCTTTT 

CTTTTGGTTGCTGGTTCCCACCACCCATTCATATTCCAGCCGGACACACG 

GGATTGTCCTGGACTCCTCTGAATTCCTCATACTCTTACCCTGGCCCACA 

TTTAGTTGGGAGGACTCCCTGATTCTATCTATTCTATACATTCTTGATAT 

CCTAAAATTTTTTTGAACACGTAGCACTTCTTTAAAC 

>Sequence 472 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACeTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGAATGGATGGATTATAACGATTTGCTTAAT 

TTCTATATTATGATAACTCTTTTTATAATATTGGTTTTGAATACAACATT 

CCTCCTC 

>Sequence 473 

AGGTACATAAAATAAAAACATAAATAGTAAATGGCACTTTTCTTCATGTG 

AGGCAGGGTGCAGAATAGGTTTGAGGAAAAAAGTAAGTAAAACCAGTGAA 

TGGAAGCACAAATAGTAAGTGGCTGTGCTTCTCTTAATTTTTCTGTAGAA 

TTTTTTCTCAAATTCTTATTATTGAAATGCCTATTATGATGTAGCAAACA 

CTGAGGAGATACTAAGGCTTAGAGTTTAAGAAATCTAATTAAATAGCTAA 

ACAGAGCACAATGTAAACTCCCACAATCTGATTCCAGATTCTGAGTCCAA 

TCATCTCATTATTTGTCTCATTATGGAAGAATAACAAACCAACAAGTGAA 

AATGCTAAAACTCTAGGGGAACACCATGAAA 

>Sequence 474 

AGGTACTTACTAGGACCAAAGTCGAATTTTTTAAATTCTGATATTTTTCT 

TCATAATTTTCTTAAAATAAAAGGGAAATAAAGAATAAAAATAAAATATG 

ATGGATAAGATAGAAGTCACTTATGTTTTCCTTATCATTTTGAAGGCTTT 

CTTTGCATACCTAGCATGGTTAGAAGATATTGAATTGTATTGGTGTATTT 

GTAATGTTTCTAAAATTTTTTATTTTTAATCATTCATTAATGAATTCCAC 

ATATAAGTTTTTACCAATTAGTATTTGAAAAATATTTTTATGGCATTTTA 
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TAAATAATAAAATGGAAGGATAAATAATTTGATTATGTCAACAAATATGG 

CCATTGTTTAAATGTTGGATGAAAAACTTGCATAAAATACTAACATTCTT 

TTGCACACCTCATTCATCTTGTTAAATAAGCTTTTCCCTCACCGTAAGTA 

CTTCTCCTGGAACTTTTCCCCTATTTAAGCCCTGGTATACTTTTTCAGGC 

TCCCTTCAGGTTTAAAAGTACTG 

>Sequence 475 

AGGTACAAGCAGCCACTTCAGTTTTACCACATTCATCTTCCACACACTGA 

TGAACCATATGGAGGCAGCAGGAATTGAAGTAGAACCAGAGGGAGTAGTT 

AGGACAGACATTCTGATTCATTCATTCTGATTCTCACTATTGGTCAGGAG 

GTAAAGGTTTCATTGGAATTTTTCCTTCTGATGAAATAAAATGGGTCAGT 

TTTTCCTCAGTTGCCAATGGGCTTACCTTTTTGGAAGTAGCATGCTTCTA 

CAAGGACTTTTAACTAACTTGATTTAGTTAAAAGTTCTTAGAACCTGCCT 

TTTCTTGTATTTTTTTTTTTTTAAAATTTCCAAACTTTTTATTTTTTAAG 

ATTTGGAATAAAAAAAATGGTGGCCAGGGTTTTTATTGGTGGTGATTACC 

TGTAAGTTTTTGGGGGGGTAACTCTTGCCCCCGTGGGCCGGAGCCCTCTT 

TTTAGAAAACTTAGGTTGGGATATCCCCCCCCTGGG 

>Sequence 476 

AGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCTCATTAA 

GATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTACTGCATT 

GTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCCCCAGCC 

CCCCACAATTGGGCCTAATGGAACAANTTACTTTATCCTGATTTTCCCCC 

TAACCCTTCTGGCAAATGGCCTCTACAGACTTCTCTTCCAGAAACTAACT 

TTTACTCTGGTTTTTCCTTTTTTAATGGATGGACCAGTTTTAATGCCCAA 

TTTGTTGTCCTTTCAAAACCTTATTAAACCGACCCCAGTACAAATTAGTA 

TATAAACCAGTTCAAACAATTTTAACTTGAAATATCCTTAACTTTGTGGT 

TTAAAGATGCCTCGTTTATTATTATGGATAATTTTTTAATTCCTTTTGTT 

AAAA 

>Sequence 477 

AGGTACATGTGGCCTTTCAGCTAGCGCAGAGGATGGAAACCAGAGTGGGC 

TGATGATTGGATGCCAGGCCTGAGCCGGGTGAGTCCTGTTCTCATTATAC 

TGTAAAGTGAGCTGCTCCAAGCCTCCCTGATTCTTAGCACTCCCAGTCCC 

TGCAGGGGTCCCTGAGAAGGTTAATCTTGCATTAGGCCCTCTGCTGTTTT 

CCCTCTGTAAGCCTTACTCCACTTTGCAGTGAGTTCTAGTATAACTTCTA 

TTCCAGTAAGATCAAATGGTTAAGGACTCCAGAAAAGAAATTTGGTGAAC 

ACAAAGGGTTTGTCATACTTTAACTTTTGTCCCTTTCCCAGGTGGCCCAT 

GCTTCTAGGCCAGCCTCCCAATTCCTAGCTTGCTTCATGCTCCTGGCCTT 

TGC 

>Sequence 478 

AGGTACTTGAGGGCTGCTGGGTGCCCCGCACTGTGCCAGGAAATGTGGAG 

ATTAGACAAGCAGTGCAGGGCTGATGTATAGTTTAGTTAGGAAGGAAAAA 

GCCAGACACAGAAGAGGTCAGATTATAGCCTTGGACAACATGGAAGACAA 

CTCAAGGCAACAAGTGATTGGATTGGTTCAGACAGTGCTGTAAAGTCCTC 

TCTTCCCCTTTTCCAAAATAGTTTATCTTTTCCAACATAAAAATTACATG 

GAGGCCGTGCATAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGGAAGCC 

GAGATGGGTGGGTCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAAC 

ATGGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATGCAAAAGTTAGCCAGGCGTGGT 

GGC AC ATGCTTGC A AT 

>Sequence 479 

CCGGCAGGTACCCACCTTGTATTAGCTGAGTGACTTTGGTTAAGGACAGT 

TACTTAATTATCCTGGGCCTCAGTTTCTCTCTTTGAAAAACAGATTCATT 

CACTAAAATAATATTTATGAAGTATTCATTTTGTGATAGCACTAGTCTAG 

CTACCGGGGATATACATTTACAAAACAGATTTTAAAATATCCTGTCCTGG 

TGGACCTCACATTACGTTCATTACTAACAGGGATAATTTCAGTGCCTCTC 

TCATAGGATTGTTGCAAGAATTAAATTGATGAATACATACGTAACACTTA 

TAACAGTGTCACAAAATGAGAGCTCAGTAAAAGCCATCATCACCATAATC 

AAATATTGAATTTTCATAAAAAGTTTTCCTTTATGTTTICCCATTCCTTG 
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TTTCCTTGGAACTTAGAAATAATAGATTTAAGTTATAAAATAATAGTGTT 

AATGTAGTATCACTAGACCTCAATTTCCTTACCTATAAAATGGTGATATC 

CCCCTCTACAGTGTTGGTATAAAAATAAAATGAAACAATTTAAATGAAAG 

TGCTTTTGTAACTATCAAGAGCTCCACAGACTAAATATGTCATTATGTAG 

CAAGTGCCTTGGCTAAAGTCCTTGCACTCAGAGGTCTTCAATACACGTTA 

ATTTGATTAATTTATGGCCTAGCAATTGCATAGCTACTATTTGAGCGGTC 

TGAAATCCTGGAACCCGGAACTAACCTATATAAGTGGGTACAGCTTCTAA 

AACACTTCTGCTATTAAAATTGGCTATCATAATACCGGCATTTAAAGGGT 

GAAAACAGC 
>Sequence 480 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGTTTAAACTGGGAAATCTGAGAAATGGTAT 

GGTTGTATGTGGGTTGGCATTCTTGCATGATGGGAGTGGCCACCTGCTTT 

CATATTCTGAAGTCAGAGTGTTCCAGACAGAAGAAATAGCAAGTGCCGAG 

AAGCTGGCATCAGAAAAACAGAGGGGAGATTTGTGTGGCTGCAGCCTAGG 

GAGACCAGGAAAGATCTGCATGGTGGGAAGGACCTGATGATACAGAACTC 

TTCTTGAGACAGCCAGCGTTTTTTTAATGGCACAAATTACAGTCTTTTCA 

CCCTTACAGTAAAGGTCACAGGGTCAACAATATTCCTATAAAATAATTTT 

TCTGGTAAGGGATTGATTTTTTTACTTAACTATATTGTTTAGGCAATTTT 

AATTATAT 
>Sequence 481 

CCGGGCAGGTACAGAAGGGCCCCTAATATGATTACTATAGCAGGTTATAG 

CAGATATTAAAGAATTCCAAGGAAGGGGAGAGAAGACGCCTTTCTGGAAG 

AGGTATGCTTTAAAATTGAGAAATGTTTAGGTAAGGAGAGAGGCACCGAA 

GACATTGTGCTAAATGTAAACAAAGAACCTTGATTTATATAAATAAAGTG 

AACTCGGTTTTTCTTGGACAGTTTATTATTTTCTTCTTGTCTAAGGATGT 

CTGTTCCATGACTTTTGAAACAGATTTTGTTCCAATGTGGAATATACCTA 

GTAGGAATAGGTATGTCTTGAAACAAGGTAGAGTCTAATTAAGTTTTCAA 

TTAAGAATGTGTGCTGGAATTTTTAGTTCAACAAATCTAACCCCAGCATA 

TATTTGCAATGCTCTGCGACAAGGACTTGTGGGACAGAGAATTTGTGAAT 

TGTGGATGAGTTAACAAACTGTGGCAGAAAN 

>Sequence 482 

CCGGTCTGGTACTCAACAAGTTGGTAAAGCTCTTTTAAGCTCGTAAACTC 

ATGCTGGCTAGGTTTGGTGAACGACGTAGTAAGGTGTCTGGTAACTCATT 

AGTTGTATAAATGACACTATACTAAACCAAGGCAATATAATTTTAAACAT 

TCAGATAGAAAAAAAGTTTTATTTGAGTTACTCTTTTTGTTTCAGTTTTT 

TCTAAATAAGATGAATTATTTTGATTTAAAATTAATATATAGTAATTGTA 

GAAAATTTGGCATAGAAAATTCATGAAATACAGTAAAAAAATTAAAAATG 

GATAATTCCATTATTCAAGTCACATATAATAACCAGTTAACCATTTTTAT 

GTTTATGGTTTATGGAAACTATGTATTAAGCTTAATATATTCCGGTGGAA 

AATCCCAATTACATTTGTTATTG 

>Sequence 483 

AGGTACCACGTCATTACTGTTACCTGGGGGAAAAAAGTAAAAAGCACTGC 

TCCCAGCTAGCACTGGTTTCGTCCCCACACTCAACTGTGTCTGGCTCCGA 

TAATGGGGCACATTTTTTTTTTGGAGAATCCTTTCTTTACTATTCTGATG 

GGCAAAGATTGAAAACTGGCAATAAAAAGAAATTAAAGCTGTACTTTTTC 

ATAAACAGATGGCAAAATTTTATGTGTATGGGTGTATGCATACAAGAAAG 

GGAAATCAAGGGCCGGGCGCGGCGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCGAGGCGGGTGGATCATGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTG 

GCTTACAAGGTGAAACCCCGTGTTTACG 

>Sequence 484 

CCGGGCAGGTACAATTATTAATACTTCCAGTCCTTGCTCTTTTACACCCA 

AAGTGAGGAACCAAGAGGGTTACGAAACCAGGGAATATGAGAATTGACAT 

AGTGGGCATGGAAGGGTAATGCTGAAAACACCGAAAAGGACAGTGTTCGG 

ATAGAAGATAGGAGCCAGTGTGCACTCCCTCCAGCTGGGTTTTTACACCC 

CTGGATAGACTTGTGCTGGGCAGGCTGGATTTATTTTAAGATTCACGAGA 

GATGCACCAATTTGTTTTTAAACATAAATATGTGTCAAATAGAATGAGGT 
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TTTTTAGGGGCCCTTCTTGTTATGGGGGAGGGAGGAAATTATTTTTAATT 
TTAAGGAACCTAAAAGTTTTGGTTAAACCACCTATCTATAAGTTTTTTGT 
TATTGCCCG 
>Sequence 485 

CCGGGCAGGTACATTTTATTCATCCGTCGTTTGGGTCAGGGTCTGCGGGC 

AGACACAGGTAGCTACTGCCCTGTTGTGAGAAGCAATACCTCAATTGGTG 

CCCCATGTGAGGAGAGCTGTGTGAGGACAGTCAGGGGTCTGCAGAAACAG 

ACCTTCCGCAATCGGAGCCCCTTTGTAAGGCAAGCTTTGAAGGAAGTGTA 

AGGACCGCTTTCATGAGGAAAGCTGCAAAGGAAGCCTGAGGAATGCGACG 

GGCCCCCGGGAAACAAAGGTGAAGAAAAACCGCGTGGTCAAGTCAGTGAG 

TAACTAGTAAGTCATTGGTGCCCACTCAAGGTTACCAAGTTCTGGGGAAA 

GTTGGTTCAAGCTGAGATTTCATCATGGGACAACAGTTATTAGCACAGCA 

GAAACATTATATAAAAGTATTACAACAGCTGCTTA 

>Sequence 486 

CCGGGCAGGTACATCTTTTCTTGCCTCACATCACCTATTTTCCTCAATCA 

CTGCTTGGATTTATACCCCTTGAAGTGTCAACATTATAATCTGTGCATCA 

GGCTCTGCTTTCCAGCAGATGCAGCCTAGGATACTCAGGCTAAAATCCAT 

TATACCTAGTAGGACAATGTTAATGTTTTCTCCTTTAATCTCTTAGATAT 

TAATATGGTGACAGATAGATAGATAGATATTGATACACAAATCTATCTTT 

CACTTCTTCATTCCTGAAATAAATTCTTCTCGTATTTTTTAAAACACTAG 

ATTTTTTTATATGTTAGCATTTTATTTAGGAATTATTCATTTATGGTCTT 

AAATAAGATCAGTCATTAGAATTATTTTACTGTCAGTATCCGGTTTCAAT 

GTCA 

>Sequence 487 

AGCATCTAGTCACATACATCTGTAGCATTCATGCATAACTAACTATAGAT 

ATAATATATAGCTATGTTCGTGAACGATTAGATGTCTGTATATAATGATC 

TACT ATT ATTTGTAAAAAATGTACAGANCTGGACTTGGAACCACTTATTA 

AGGCCAATTGGAGCTTCACCGCGGAGGCGGCCGAGGTACTATTTTTAAGA 

AAACACTGTTGGCATCTAATATATAGAAATGTATACATTTTGAAAGTGTA 

ATGTTTGGCTTTGAAACTCTTCTCCCAGTTATTGAGTAGCACCAATTCAG 

AAGCAACCCATCAGGAAGTATAAGGGAATTTTTCTAGGACTTAAAATGTA 

TTTTATTTTGCTTTTAGCCAACCAGCCCGTTAGAAAGGGTTGAATGAATT 

GAGTTAGGGAAGCGAAACACCACAGGCTTTAAAAACCCTTAAGGGCTGTT 

GGGAGAAATTCGAAAGGGTTCCCAATAGTTCCTTCCCAAAATGTTGCCGT 

GTTGGAAAACAAAGGCCAGCTTAAAAACGGTGGAGAAAAACCCATTGGAG 

GGGCCTGGAAGGTTGGACCAAACACTTTAAGGTATTGGGTTCAATGGAAT 

TTGAAGGGGGAAAAATGGGGATAGGTGGGGGGTTTGGTTGGTGGTGCCTT 

TGGGGAT 

>Sequence 488 

AGGTACAATTGAAGTATGTGCAGTTTATTGCATGTAAATAAACCTTTTAA 

AAATTAACCGATACAAGTTGACTTACATGACCAGAAAGCTCTTGAAAAAC 

TCTCCTGTTTTCTCCCCTATTTTTATTCTTGCATGCACCTTATAGACTGT 

GTTAACACATTTTCTCATGCTTACGTGTTCTTTTTGATGTCTACAATTTT 

CTCACAGAGTCAAATATTAACCTATTCACCATAAATTTCCTTGGGTTATC 

TTCTTTTAGTTTCATTCAGATAAATTATTGAGATAAATGGTATTTGAAAA 

ATGGTTTAAATGGATAATGTTTCCATTGCCATTTCAAGAAAATCCTTCTG 

GCTCCTTCCCGATTCTAACAATAAATAGGTCGAAATTTATTGCCTTGTCC 

AACCGATTTACCACAGGATATAATTTGGCTTTTTTTTTTACTTTTTTTTG 

GAGGACCAGAAGTTCTTCGGCTTTGGGTTTAACCTCAAGGGCTGG 

>Sequence 489 

AGGTACTACATAAACTGGGCTCTTTGTTCTCTGGCTTTAAATCGGGTTCA 

ATAAATGAGAAGCAACAACCAGGGTCTCTCTGGACTCCCACAACTACTCT 

CTCCCTTTGCCCTTGCTGGGCCAAATATGGTGCAACTTCCTATCATTGCT 

AGTCCCTAGGTGCTGCACTATTCCTTGCTGGATTCCCGTAACCCTTCCCA 

TACCATTGTAAATACCTGCTTCATTACACTCTTTGACCTAATTAAGAGTG 

TTACTTGTTTCCTATCAGGATACTAATAGAGAGGGACACCTAACTCAGTC 
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TGGGGAAGCCTGGGAAGAATTCTCAGAGGAGATGATGCTTCAGCTACGTT 

TTTTGTTTGTTTGTTTTTTGAGACTGAGTCTCAATCTGTGGCCCAGGCTG 

G 

>Sequence 490 

AGGTACTTAGCAGCTGTGTGACCTAGAGCACAGTGCTTTGAGTTTTTGAG 

TCTTAGCTTCTGTGTCTATAAAATGGGGTTCACACAACTCACCTTACAGG 

GCTGTGAGATTAGATTACACAGAAAATATATTTTTTGGCTGTGGGGGCTG 

GAAAATGTTCTGGATTAACATTTGAAATCCCATCCTGTGGGTGAGAAAAC 

CCCACCTTATGACTTGGTGGGAAACAAAGCCAACCTCCCACTGATGAAGC 

TGAAAGTAGCAGAACCTTGCTTCTACTGCCTCCCTTGCAGCTGGAGGCAG 

GCACAGGACTAGCCTGTCAATTGGATGCAAATGCTCCAGGCCTTGAATCA 

CAACCTGGTGACTTGCACCCAAGTCTATTACTATTGTCTCTTG 

>Sequence 491 

CCGGGCAGGTACAGCAGAACTGCATGGATCAGGTAAGTGTGCTGAGCTGT 

GGATCCTCCTAATTCCTGAGCTGGGTGTGTAGAGACAAGAGCAGGAGACT 

AGGGGCTGATGATCTTTTAGTCACATCCATTTACCCCAGAGTGCTCTATA 

CAAATAGCATTTTTATGTATTCCCCGGCATGAAAAAGCTGGAAAGCACCA 

AGAGAAGGTTGGTGTTAAACAACATGAAGTTTTGGAATCTCAGAAAGTCT 

GAATGAGTTAATTTTTTTGAGCTTTAGCATACTTATCATTTTATAATGAG 

GATAATTCCTTAAAGCAATTCTGTCCAATAGAACTTTGAGATGATAGAAA 

TGTTCTGTATCTGAGCTGTCCAATGGTGTAGCCACTAGTCACATGTGGCT 

TTTCAGCATTTAAAAAATGGCTAGTAAGGTT 

>Sequence 492 

AGGTACCAGCTGCTAAGCATACAAAGATTCAAGGTTAAAAAAATCCTCTC 

TTCATTCAAAAAGTTCAGCGTCTAGTAGGATGAATAAATGAATGAATGAA 

TAAACCAAGTGAAACACTGCCAAGTGCTATTGTTTAGATCTAAACCAAAG 

CCTGCAGAGGGAACAGTGGACTCTACCTGGGAAGATTAAGAAGATCTTAC 

CCAAGTGGGGACAGGGAACAAGGTCTCAAGGTGTGAGATGTCTTCCAGGT 

GAAGAAGCGAGAGAGGGCCATTCTAGGCAAGGAGAACCCCAGAGATGGGT 

CAAACAAGAGGTTGGAAGTAAGTAGGAAAAAATAGTGAAGGGTGAAAAGA 

TATCTGTCATTTTAAAATATTAATAAAAGACAGA 

>Sequence 493 

AGGTACATGAGTCTCTTTTTTTTAAGAATTTTAATTTTCCTAGTTTCTTA 

TCTTTTTAATGATTATTCTTTAAGTGGTATAGCTCCATTCTCCAAGACAT 

TTAAGACATGCGCTTTTAAGAGCAGCTGAAAATTATTGGTTGTTTACTAT 

GGGTTTTATCCATTTGTATACTGTTTTTTTTTCTCAGCTATCTTCAAAAT 

AGCCATAGGAGGTAGATTCCATTATTATTTTACTCTAAAAAGAGAAAACT 

GAGTTTTAAAGTGTTAAAGTGGCAGGACCAAGATGAAGATACGAGGTGAA 

AGTAACTAAAGGTTGTTAGCATAACAATTCAACCAAAGATGCAATTGAAA 

CAATATGTCTTTGCTGTCATGTCTAGACAATGAGATGGCCAGATTGCAGG 
C 

>Sequence 494 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAATCTCAGTTACTTGGGAGGCTGAGGCAGAA 

CTGCTTGATCCCGGGAAGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGGTCGCACCACT 

GAACTCTAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACTCAGTCTCAAAAAATAAAAAA 

TAGAACGACTGACAGGCCATCTTCCAATGTTCTGATCTCCCCTGACTCTG 

TGGGTCCAACAGGACCATTCTGAGCAGGTCGCAGTCCTGGGCCTGGACAA 

GTTTGACTGGTCCCATGCCAGTTTTTTCTCTGCTTTTACTCAATGCCCCA 

ATGCCCCTCAAGTTGCCTTTGGGTGAATTCAACCCAAAATGGGCTGATGA 

GCAACTGTCCCTGAAACATGGGCACTTGTTATTCTCCTGGTG 

>Sequence 495 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGATGGAGTCTTGCTCTGTC 

ACCAGCCTGGTGTATAATGGTGCTATCTCAGCTCACTGCAACATCTGACA 

TCCTTGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGTTTA 

CAGGCGTGAGCCACCGCGCCCAGCCAACTTTTTGCTTTTATATGTCTTTC 

AGTAAGGGTCTGTTGCTAGTAAACTTAGTCCTGATTGGTGTGAAAATATA 
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TCTTAAACCCCACACTTGAATTAATTTCAGGTGCAGGGTTATTTTCCATC 

AGCATTTTGACACTATTATGCCATCATCTATTATTACTAAGCCATTGTTC 

TAAATATAAAGTTGGTGGTGAGAGTGCCTGCTTTTCTTTCACGGATAACC 

TGCTTTTCTCTCTGGTATCATTTT 

>Sequence 496 

AGGTACCTTTAGTCCTTCTTTTTGCCTGGAACATGGACTCAGGAGGTGGA 

AGAGCCAGGATGTGTTCATGAGAACATGCAGTGACACGCCAAGGAGAGCA 

GAACAAGACTCTAGAAGGCTCCCAAGCCTGTGATGAATTGTAAGTGCATG 

TTTATTAGCCCAGGACCTCTTCCTCTGGAGTTGTTCCATGAGAAAAACAG 

TATCTCTTTTGGTTAAACCACTCTAGGGTTTCTGTGGCAAGGAGAATGTC 

ATCGCTAATTGACACAACTCAGGTTTTGTCTTTTATTTTTATATTCAACA 

AATATTAGCACATATGCCTGTAGCTATGTGCCAGTAACTACGACAGATAC 

TAAAAGACAGTCCTACCTCGAGGCACTTGTGGTCTGGTAGGATAAATTCT 

ATAGCTGGGTTAACCTGGCAAAAGGGATTAG 

>Sequence 497 

CCGGGCAGGTACAAGATTTCTTAGGGCGAATCCAATTCCATCAATACCTG 

GGGAAACACAAAAAACCTGGTGCAGCTGGAAGGCTGCTGCACTGAAAAGC 

TGCCACTCTATATGGTGTTGGAGGATGTTGGCCCATGTGGGACCTGATCG 

GCTTTCTCTGGACCTGTACTGCGGTAATGTGATGAACTATTGGATGGTCC 

TTTCTCTATGAATCTTCAACATATAAAAACATGATTTTATTCACATTTTT 

GAAAAGGCATATGTCCTTTTTTGGCAGCTTGGTAAATTTCCTGTACAGGG 

AGAAAATCCATTTTTGGTTTCCAATGGGGGTAATGTTGGCAAGCACCAGG 

GGAAATATTTTCTGTATTGCAAAAAGATGGAATCCTACAACTGGTTTAAA 

GACCTTTTGGTGGGAATTATAAAGGCCCCTGGGCCTTTTAATGTAAAGTT 

TTTTTACAACCCCCTTATGGGGGGCCCAAATATATCACTTTTTTAACTTC 

AAAA 

>Sequence 498 

CCGGGCAGGTACTAACTCTACCACTCTTATTCTACTGATTCTATTACTGC 

TATTAATAATTCTATTATTACTGATTCTCCTTGTTATTAGGCAATATTGA 

TAAAAAGGGGGCGGAAATGACACACACAATTACTTCTTTTTCGAGCACAA 

ATACATATGGACCCTTCTGGGTGCTTTCCTTATAAAATGAAATGGACCTA 

TCCATTTTAGGTGTGACATCTACTTTTAAAATTAAAAAAAAAAAAACTAT 

ACACATGTTTCAGAAAAGTTTGTAACTGTCACAGTTATAATGCAACTTGT 

TTAGTCCATCAGTATAAATATACTTTTTTTGGTCAAAAATCTCTGGATGG 

AAAAATGTGTGAATTATTCTTAAAACTGTGCCTTACAACGTGGTAGAAAA 

TTAAGCCAAAACACAAGACAGAATGACCAAAACCACCAGATGTTTTCATA 

GAATGCAGACATTGCTCTAATGAATTTCATCCCTATGGAAAATCCCACCC 

GATTTTATAAGGTTCATAATGTGTTTCCTTAAAGAATGGAAACATTATTG 

GAATTGTGTCTTAACAGGCCGCACATAACTTCCCATTATGAAAACAATTT 

ATTCAATTATTTTTTCTTCTAATACCCAACTTTGCTTATAAAAGGTCCAC 

CAAGGTTTGGCTTTCTTATTCTAAAACGTTTATAACCTAAGATTACAGGG 

CTTAAATATTTAAATAAAATAAATGGGCCCCTTATTAAAGATGGTCTCCA 

CCCAGTATGCTTCCATAAATAGGGCATATTCTCAGTGAGTAA 

>Sequence 499 

AGGTACTTTGGGCTTGATCATTTTAAGTTTCAATTGCAAAAAAAAATTTT 

TGACGGAGTGTTGCTCTGTCACTCAGGTTGGAGTGCAGTGGTGCGATCTC 

AGCTCACTGCAACTTCCACCTCCCAGGTTCAAGCGATTCTTATGCCTCAG 

TCTCCTGAGCTAAATTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGT 

TTCACCATGTTGGTCAGGCGGGTCTCGAACTCCTGACCTCGTGATCCACC 

TGCCTCGGCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAAGTTTGAGCCACTGCACCT 

GGCTAACTTGCCCTATTTTAAAGTCAAGCAATGGGAAGAATAACAAGATT 

ATATAGTAATCAGTTTCATG 

>Sequence 500 

ACGTACAGAACTAGCTAGCTAGCTCATTGGTTTAGATACGGGTGCCGGTG 

AAGGTTTGTGGCTTAGGAGGTAGATTAGATATTTATTTCCATTGGACTGA 

GGCTTAAGCTCAGTTTAATGCTCATGGATATGGATAACTTATTTTGATTC 



Table 3 



97/1077 



ACCTCCAGAAATTGTCGTTAAGCAATTTGTGTTTGTGCAAGTGTTACCAT 

CTCTCACAAAGGATATGAGTTTCTGAACACTGATATTTTATAGTTTCTGT 

ATCATTATACTTTGCAAGATTTTGGTCAAAAAGACCAAAAGCTTTATGTC 

AAAATGGGAAAGTAGTGATAATAAAAAGTTACTCAGTATCTTTTTCTTTG 

CATTAATTCCCATGAATGGATTAAACTAAGAGATTAACCATACTTAGGGG 

AAATGCAAACTTTTTTCTGTTTTCTTTTTTTTGAGACAGTGTTGCTCTGT 

TCCGCATGAGTGCAGTGGTGCAGTCATGGTTCTCTCACCTCCTGAGCTCA 

ACCTGTCTTTCCATCTCAGCTTTCCTTGCTCTTTTAATTTACGAAAATGT 

TCCTGTCCATAGCCACTCCTGGGACAAGAATAAACATTGCTTTGTTGAAA 

TAGTGTGGAAACACTTTTAAGTTAACAGAGGAGAGAATAGCAATGA 

>Sequence 501 

CCGGGCAGGTACTTTTATCTGACAGAGGCTTCATTTTTCTCAAATATTCC 

TTTGAATCAAAGACATCCATCATATTAAAAAGAGTAAAATCATTTCAGGG 

AGGATTGCTAGAGGATACAGAGGGCAGGGATTTAGCCTTCCAGGTGACCT 

CTGCTGGGGTCCCAAGGGGTGGGACAGGGTTTTTAGTCACTAATTTAAAA 

GTATAAAAAGGTTTCCAATGCTTTATAAGTTAACAAACCCATATCCTGAG 

AATTCAAAGAATACTGAATGGCAACATTATAAATAGTAACATTTGCTATT 

AAAAAAGGCAGTAAGACTCTAGCTACCTGAAACCAAAATAAGCAGTTAAG 

G 

>Sequence 502 

AGGTACATTCAGGGTCTTCAATCTTAAGCTTGCCATTATCTCCTCAAAAT 

AATAACCAAGTGATGCTTACTAGGTATTCAAATTGAGCTGTCACCAGAAG 

TCTTGTTGAATATTTTCTCACTTCCCTAAGCAAGTTGAACCAAGCAGGAC 

AGATATGGAGAATGGATGATTGCTGATCACCCAGGTCATTATTGAAGGGC 

AAATTGAAATGGGTTGGTGCTTGCTAAGAAGGTAGAAGAGGCCGGGCACA 

GTGGCTCACGGCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCCAGGGCGAGTGGAG 

CACTTGAGTTCAGCTCAAGACCAGCATGGCCAACATGGTGAAACCCTATC 

TCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCTGGACGTTAGTGGCACGCCCCTCTA 

GTCCCAGCTACTTGGAAGGCT 

>Sequence 503 

AGGTACTCAAAGTCAAATCATTTATATTTTCATCATGTATTATTTTCACC 

TTAAATTTCAAATAAACTACAGTGAATGAAATATGTATCTATTATTTACA 

AATTAATTTTTACTTTGCTATACTTCCCCCAAATTCAGAAAGCCAAATTA 

AGATACTGTTTCTTTGTAAAGTAATGCTTAATACGCCGTTATCTTCTAAA 

TATAGTATGGCTTTACAGACTAAACTGGTTTTAAAAAATTCTTTGCATCT 

TATCTCATATAAGCCTTAGAGTTAACAAAGTCATTTCCCCTTTTTAAAAT 

AAATTTAGTGACACAAAGTTTGCATGAGCAAAAAAGTTATTACCTTACGT 

GAATGTCTTACAAATTGCTCTCTTATCAACAGGAGACAATTTCAAAATGT 

CATTCTTAAAATATTAACTTGCTGGCTGGGCGCGGTGGCTCACACCT 

>Sequence 504 

CCGGGCAGGTACTTCAAAACTATTCATAAGCAAAAATCAGTGTCAAAAAT 

ATTTAGTAACTTAAAAAAAACAAAAAGTATAAGTAGAGACGGACAAGAAC 

TCCTCCTGCTTTCTCCCACTGGGCTCATCGTATTTCTGTTCCATTACATA 

AGAGACTAAAACTGACAAACTCTGTTTTATCGCTAACACCTAAAAGCAAT 

AAATGTGATTTGTTACCATATTATGATAAAATTTAACCAAAAAATTTTAA 

AGATCGGATATTCTGCAGTTTACAGTGACATTTATGTATATATGCCTAAA 

AGCTACATATAAACCTTGAATTCATTTAAAATTATTTCCAAAGAATAAAT 

GAAGGCTGCTTTTGAAGTGCCAGG 

>Sequence 505 

CCGGGCAGGTACCTGCTAAGAATATTTTCAGCTACGAGTATCAGAAAACT 

AGCCTAGAGGATCTTAAACAAATAGGGTTTTTCACATGTAACAAGAAGTT 

TCTGGTTTGCGTCAGCTGCTCCATATCACCACCAGGAGCCCAGATTCTTT 

CTTACCTTTTTTCTCCCCTCCCTAGAGAGCTTTCTGCATTTTTGTGTTCA 

TGGTTGTTGCCCCCTGGACACAGAATTTGACAGAATTGCCAAATGTATCA 

ACATTTTAGGCAGGAAAAATCGTAACGGGCAGAAGGCTGTATCATCCATG 

TCTGAAATCCTTTTTTAGAGGACAAAATTTTGTCCCTACAACACTGCTCA 
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GTTGATTTCTGCTTATATCTCAATGGCCATTTAATGGCCAGTGT 
>Sequence 506 

CCGGGCAGGTACATCTTGAGCCAGTTGTCACAGCTCTGTGTTAAAGAACC 

CAACTAATGGTTCCTAGTTTTTAAGAAGGTTAAGGACTAACTAGTCTCTA 

GACCATTATGAGATTAAGATAATCCTGAAATAAATAATACCGAAGAAGTA 

ACCTTTTTAAGAACATACAGCCCAGAAATGACTGTTAGAATTCTCGCCTC 

AGATGCTATTCATAGCTTATAAGTAGCCTTGCTCTTCTCACCATGAGGAT 

TTCCATAACATTATTTTTAAAGTCAGGCACTTCTAAAACACCATGTGTGA 

AAACACCCTAGGCCAATGCATGTAAGAAAAATGTGGAACCATATTTGATC 

ATCAGACTTACATCACGTGGAGTGGGCTTCTCTCTTTCTCTTG 

>Sequence 507 

AGGTCCCCGGGTGCTGAGTAAAGTCTATAAAGAGCAGTTGAGAATCCATG 

GCCAGAAAATAGGTTAGAGACAAAACTGGTGTTGGAACCTACACGTCTTG 

TCTTGTAATTCAGGAGCCTCATCAAGTCACCTTGAAGTCTACCTTGGATA 

AGATAACACAAGACCCATGACAAATTGAAGTGTATCACTTAACAATGCCT 

GTGAAAAAGACTTTCTCTTTAGTAACCAGAACACTTTTACAGCAAGAGAT 

TTTATTTCAGATGTTCATAATTATTTATAAAAGAGACAACTACATAACCA 

CTTGCTTTGTTAACAGTGGACAGTGAGACATCTTGAAGAGGAAGTTGTTG 

GTCTCTTTAGATTGGGCAGTCTAAACTG 

>Sequence 508 

AGGTACATTTCAGGCTGAAGAAATGGCAAATCCTAAGGCCCIAAAGCAGG 

AGCAAAATTGACATGTTTGAAGAAGACGAGTGTGACTGGACCTCTGTGAT 

TGGGGGGAAGCGGCGCAGGATGAAACGAGGGAGGTATGTAAGGACCAAAA 

CATGGAAGGAAAGCAAGATTTCCAGAAAAAGTGGATGGGAGAGGCACTAT 

CCATGAATATGATCCAGTTGTCCAAGAAAGTTAATTTAGCAGAAAGAAAT 

GGAATGTTAATGTTGGTTCAGATGCAGAATCTAATATGTGTTTTATTTTA 

AATAAGGGAGAGTTAAGCATCGTTAAAGACATAAGAAAAGAGAAAGCTGA 

CTCCTTTTCTTCCAGTGACCATTAGTAACGTATTCT 

>Sequence 509 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTTGTTTTAACTTTGTTGAC 

TAAGATCTCAGAAGTATCTGAGAACTTGGGCTGCGCAGGGAATGCTGGTG 

TGGGAGAAGCAAGCCAACTGAGCTGAGCTGCGGCCCTGTTTGTCCTTAGC 

TCTCCAAAACTTGCTGTCTATGTCACTTGGAAGGAATTTGATTCTTTTCT 

GCAAGGCACTGACAATACCTTACAACAGAGCTGGGAGATAAAATGCATAG 

CTTGTGAAAGTCATCAGAAAGTTGAACACAGATGGTCCCCGGCTTAAAAC 

GGGTCAACTTGATGATTTTTCGACTTGATGATGGTGTGGAACACTATTCA 

CATTTCAGTAGGAAAACTGTTATCGATAAGG 

>Sequence 510 

CCGGGCAGGACGCGGGCAAATACTTCAAGCTGTTTTGGTGTTTGATTATG 

TCAAATTTTAAGAAAAGGCAGAGGATCAGTTCAGGTATTCAAAAGGCCAA 

CATATCCAAAAGGTATTCAAAAGGCCAAGACAGAGCTGCTTTTGTGTGGG 

TCAGGTAGAAAGTAAAGGACTGTATTTCTCTGTCCATTGATTTACAAAAG 

AAATTAGTGTCCATTCACCTTTCCAGGCACTCTAATAAATACTACTTATT 

AAGAAGACTTTACATTTAAGTTTGACCTTTTTGTCCAAGGCTTAGATTTT 

TTACGGGGTTACTCTTTGCCTTAAGACTCAGACCCAATGGGCACCTATAT 

TAGTTTAGGTTGTTTTCTTGAGAAAAAAGTTTTTGTTTTTTTCCCCCAGT 

CTTTGAGTTGCCAATGGTC 

>Sequence 511 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATCAGGAAAGCGA 

GTCCCATAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGTTGGAGGGATAGTCACCTCTATTTGAATGTGATTAC 

AGTTCCTTTATCATTTTGCTCTTTACCTTCATATTTCTTTTCAATACTTG 
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ATTCTAATTCGACATTCCATTTTACTATTGCAATTTTACTTTTTCG 
>Sequence512 

CCGGGCAGGTACCGCATGCAACCAGTTTACATGAATCTACCCCAGTTGTC 

AAGATGGCACACCCTTCCACCTGCACATTAGTTTCATCCCTGAGCCCTAC 

TTACAGGCTGGAGCCAGGAGAGCTGGTGGCCTTGGAACCAAACAGACTGG 

GCCTTGAACTCTGGTTTTGATGCTCCCCAGCTGTTCAACTATACAAGCTT 

CTTAATCTCTCTGGGCCTCAGTTCCCATCATGTTAGGATTGTCTGAGGAT 

TAAATGAAACTGTCACTGAAGCACCTGGCACGTAGCAGGTGCTCTATCCA 

TGTGGCAGTCATTATTTTTACTATTCAGCGTCTGGTTCTGTTGAGGCCCT 

GCCTAGCCCAGTGGCTATTTCATCAGTCTGTCCCTGGAGTTGCTGTGTTT 

GTCC 

>Sequence 513 

AGGTACCCTGAGATTGCATGTGCGCACGCCCTTTCTAATCTTCTGACTTT 

GAGTGTGGCTGGTCTGTAGCTTTTGCTCATTCTTCCTAATGACCATGGGA 

ATAAGGGAGTGGGGTGGGGGGCAAGAATGGCTGCAAGTAGTGGGGAGTAG 

TTGAAGGTGTGCAAAACTGTGTCTGCACCCAGCCTGACCCCCAAGAGTCC 

TGGGCAGGCCCCATGGTTTGGGTGTGAGTCCTGGTGAGTGTTTGCTCAAA 

ATCTGCTTGACTATTGATGGTTTTTTACTGAGTGTTAAATTTGATTAAAC 

TCTTAAGTCCTCCTAAGTGCCAGGAAGACACTCTGCTTTCTCTCCCTCTT 

TTTTCTCCTTGATTCATAGTGGTA 

>Sequence 514 

AGGTACTTCAGTTGAAAAGTTGACCAAAGCCAAAAAATGTCTATCTGGTG 

GTCAGTAGTTTGATAGGTTCAAGGAGTTGAAAGAAGCCTAGGATGGCTGG 

GACATGTAGATCATAGTGCTAAGAGATGGAAAGCACCTTGTGCTATTTGG 

CCGTTTTAGATGCGATGTTTCTTAACTTGAGCGTTGGGAACTAAAGGTCT 

GTTCTCTAACTAATTGATCTCTTAAACTTCTTTGTACTTTACTTGTATAT 

TGATCCGATACTCCCATTTTTCTAATTTTCATTTTTCTATTTTATATTCT 

TCTATCATGTTCATATTGAAATTCTTTAGTATGTGCGTCATTCTACATTC 

CATTTATGAGATTCCTCCAGTTTGAAGTATTACCTCCAATTCTATATATC 

TTTCCCAATCTTCTCAGTTTTTTCCCATTTCCC 

>Sequence 515 

AGGTACTTCTTAATTAGAATTTAGGGCTAACAAGAGATATTATAACATCA 

ATACTTGCATTATATAGAGGAGGCCTTTAAACTACTGTCTAGGGAATTCA 

GAGAGCCATGTTCCTTTACAACATTCCTTCTCGTGCAATTCAAAGACAAT 

TGATAGCTAGAAAATGTCAAGGAACCAAGATTCTTGACCAACTTGAAAAG 

CAAGACTTGGATAAATGGCATTATGAGATATATTTGCACTAATTGTTTCA 

ATTTGACTGAAGTATGTCATCTCTGCTAGATTGTAATTTCCACAAGGGCT 

GAGGCTTCATGTCTGCATATCACCCCTTATTTATTTCTCAGAAAGGGTCC 

CCTATTACCTAGTGGGACCCTCAAAAATATTTGATGGATCA 

>Sequence 516 

AGGTACGCGGGGTGATCAAGCTGGAAGATTGAAGAAGGAATGGGGATGGA 

TTGGAGTCAGCATTGTATTCTGGTCATGGTAAACTTGCCAGTGTATATAA 

ATCATCCAAATGGACATGGTGATGAGGAGTTGGACCTGTAGATCTGAAGC 

GTAGAGAGGAAGGCAGAGTTGGAGATGTAGATATGGGAGCCTCTGGCCTG 

TGGAGAGAGTGTATGATCACCATCCTGGACTACACGTGGAGAAGAAAAGA 

TGACCAGCGACAGAGGGCTGGGTAGAGCCAGCAAAGGAGACCTCAAAAGG 

ATGGCAGACAGGGTGAGGTAAGGTCAGGAATGTGTGCTGTGGCATTACTG 

AAACCTAAAGAGAAAAAAATCGTGTTTCAGGAAGAAATCAACTTATAAAT 

GCTGAGGAAGAAAGGCTAGTAGTGATT 

>Sequence 517 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCAGAGATGGTGT 

CTCACTTCGTTGCCTAGGCTGGTCTCACACTCCTGGCCTCAAGCTGATCC 

TTCCACCTCAGCCTCCCAAAGCACTGGGGTTGCTGGCGTGAGCCACCATA 

CCCAGCTGAAAAGTGATTTCTTATAAGCCAAGCAATCAGCCTCTGCAGAG 

AAGACAGGACCCTCAGCACATATCTAGCTCTGTAATTCCTCAACTCAAGT 

TGGGCATTACTATCACCCCTACATTAACATGTTCCCATTAGGAATATGAC 
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CAAGACCAGGACAGAGTCACAAGAGAAACAGTCAGTGGATCATGTGACAC 
ATGAGATTTATTGGTCCAATAAGGTGAACTGGTCAGGAACCAGATCTGCT 
ATGCCCCTTGGGAATA 
>Sequence 518 

AGGTACTTAATGGACAGGTGTTTTGAGCAGAGGTTTATAGCTCTTAGAAC 

TTTAAATGAGGCCTCCAGTGAAGTTGATTACAATGGAATGAGCCAAACAA 

GGCCCGCAGAGTTCACCTCCACTTAATAACTCACTAATGCTGTCCTTCAA 

AAGTCCGAAGATTACAGCTCTGAACCAGAGCAGCACACAGAGGGAAAACA 

CAAGGTAATCTCTCATCTAAATGAGGGAGTCAGAGGCTGCAATCTCAGCC 

ATCTAAGAACTTGCCATCCACTAGCAAGCAGGTTTGTCCCTGAAAATTCC 

TGAGCAGTGGACTTGAAATTAAACACAGACCCAGTAAAAAATGAATATCA 

GTAACAAATAAAGGGGAAAACAAGGTCTATTTTCCAGATATAGAATCTAG 

GAAGTGTTTAAAACTCTTTAC 

>Sequence 519 

CCGGGCAGGTACTGTTTTAGTAGCTTACTTGTGTTTTTTAAAGTTCATTT 

CTCCACCCACAGGATAGCTCCATATCTTCCAGCACCACTAATGAGTAAGT 

ATTAGGGCCAAGCTGGTATCTGCAGAGTGCTGACTGGCCAAGAGTCTGCC 

TGTGACTCATGCCTTAGGCTGTCCAGCATTGGGGTGCTGGGGGGCTGTAG 

CCATAACATTTGCAGGATTTGGAAATTCCACCTCAAGCTCCAATCCCAGG 

GTGTTGATTCTGGCTAACCATGTTTATGCAAAGCAATCCAAGCACTTTGA 

CTCACTTTGGGAATCTGGCATTCTTGGGCTTTTGATATTGAGACAGTGGA 

ACACTTT 

>Sequence 520 

TTTTTTGATAAATTTTAAACTTCTGGTTTGAAACTTTTGTTTCCTGTGCT 

TAAAAGGAGACAGTTAAAAACACTCTGATTTGGACTGACAGAATGTTTTT 

TAGATGTTAGATAGATCTAGCTTTGAATATTTATTTGCAGAGAAGTAGCA 

GGGAGGACTAGGAATGACTTTTTCTTAGGAGGTGCTATGCATTCCATCAG 

GTGACTGACCCCTTTGTGAGCTGTAGTGGTCAGTCCCAGCATGGCCCACA 

CTTGTTGGCTGTCTTAGCCATGGTGGCTGTGGTTGGCGGGTACCT 

>Sequence 521 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGGCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACCTGGGGAAAATCTTGGCACCCAGAAGAAATTAAACTGGGG 

CTTACTGCAAAAATACAATGGGCCTACATTGGAATTTGGTAGAAGGAGAA 

AGGAAGCCCCTGTAATTGAGAAGGCTGTGCCTTTGAAAAAATTTTTTTGC 

CCCCTTAAATGTGGGCCGAAGCCCAAAGGGAAAAATCCTTGTGAGAAAAT 

CATCAATTGCGTTGAAAAAAAAACTTGGGCATTTTTTTC 

>Sequence 522 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATAA 

GGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGATGGAGGG 

AAGGATGGGTGGAGGGATGCGTTGATCCCTGGGCGATATGTTATTGGGCT 

AAGTACGTGGGCATGGGATCTGACGCAAAAGCAGGTAACTCTTTAGGATG 

CGTAGATAATATGCGTTGATTACGGGAGTGAGTGGAATGAATTGCATTTC 

GTGTGTGTCTAAAAAAATTATATAGCGGGCGCAACGCGTGATAAGGTAGA 

GTATTTGTCGGTCTTAACTGAGGGAGAGTCGCCTTAAGCGGTACGGTGGA 

ATTAACGTCATGATGGTGAATTAGATAATGACGTTATTGGAGTAAATATG 

TTGTAGCATAGACTATTGGTTGCACCAGTGGACTTATATAACGTCTGTGG 

CGGGTTGATAATTGATGAGTGGATTATTACGTGATTCATTAGATAGACGT 

CATATCTATGGAAGTATCATTAGTGCATAGTATAACTACATCTGATGGAA 

TGGTGGGAGACGTCATTGCGTCGGTAGATTATGTTGACGTTACAGATCCT 
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GCATGTTCTACTAAATGCATAGTTGACTCTTGATACAATATAAACAGTCC 
AAGATATACGTAATCGTTTATGGCGCTCGCTGACTCACGGCTATATCACT 
CGTAATATATTAGGGTGAATAATCCGTCCGGGAATTGCGTGGTCGAAAAC 
CTTGTGGTCAAACAAGAAGCGGAAAACTAATACCGTGTGCAACA 
>Sequence 523 

AGGTACATACTTCAGAGGCTAGTTGGCGGGAGTCACTAAGTTAATCCATG 

CACAGTGTTCAGCCCAGTGCCTGGCACACAGTGGGTGCTCAAACAACAGC 

TTCTCTCCCTGCATGTTGGTCATTAGGGTCACAGGCTCTGAAGTCAGGCT 

CCTAGGGTAATATCCTGTCCCTATCACTTTCAATTGTAGGAAGATGGGCA 

CATTACATACCCCCATAAGCTTTAATTTTCTTACTATAAAACAGAGATAA 

TAATTGTATCTACCTTATGGGTTATTGCAAGCAGCACATACAGTCACCCA 

AATAAAGTATATAAGAGTATCTTGTAAGTTCCCAGTAAGTGCTCACTCCT 

ATGAATTTGGTGGTTCCCCATTTGAATTCCTGTGGTATTATAGGA 

>Sequence 524 

CCGGGCAGGACAGCTAAGAACACAGGGTTGCCTCTAATCTCAGCTCCAGG 

TCAGAGTGCTATTCTCCTAGGAAGGGCAGGACATTAGCATTTCTCATGCT 

GCTCCTAGCTACTTGTTCTGAGGTTAAATTCTGTGTAAGTATAATTGAGA 

AATGAAAGCTCCTTCCTTCCCACCCCCACAACCTCAAGCCCCCCATGCAT 

GGAACAGAGACTCTAACTCCTTGAGCATAACTGCACTAGAATATTGGAGC 

CTGTCTTTCCCTTGGCTTGTAAGGTAGAGATTCCAGGCTAAGAGAGGCAA 

GCTTATAAGGCCTGAAGCTACTGCCTGTGCCCTTCTATTCAGTATTCAGC 

TTCCAAAACAGTGGAACTGCTACTCAGAGAGGGAAATGCACATTATCCCT 

ATGCCCA 

>Sequence 525 

AGGTACTGGTTCATGTGTAACTCATACATCCCACAAGCATCTACTGTGTG 

CAGAATGTCTCGTATGTGAAAGACACTGTGGGCATATAACTGTGGCTTAG 

ATGGGCTTCTAACCCCTGAGAAGATAATATATCAGCAGAAAAAAAGGAAC 

ATGTATATGAACTGCCATCACACAACCTATCCAGAATTCCACAAGAAAAG 

TATGGTCAAAGAGCTAGGAGGTGTTGAAGGAAAGATTACCTGCAGGAGAG 

GCAATGCGAGATGATAGAAGATTCTGAGCTATAGAGCGAGGCGGACCCAG 

ATGGGAATTTCAGGTTTTCTCGGGATGTGGGACCCTAACCAAGCTTCTTA 

TACTTTCCAAGCATCCATTTTCTCATTTTAAAAAAGA 

>Sequence 526 

CCGGGCAGGTACTAGACAACAGCTGTTTCCCTGGTGTATGATGGAGCCAA 

CACCAGTCAGGGGTATATTATTACATCTGATTATCAGTCAGGATAAGGTA 

GGCAATTCTCTGGTAACAAACCATCCTCAAATCTCAGTGCTTATATAGGC 

ACTATTTCTTGCTCCACTAGATGGTTCATACTTGCTCACACTACCCATCA 

TGGGTCGTTAGGAGATCTCTGCTTATGGTCACTCAGGAATTCATCTGACA 

AAGGAGCCACCACCTTGAATATCATGGGTCACTGTGCCTCGAGGGACTGA 

GGCAGCTCTCTCTGTGAGATTGCTGATATGCAACTGGGCTTGGCCTCTTT 

ATTCTTCTTGGACCGACTTGACTTCTCACTTTCCTGTTTCTCCTGNGAAC 

ACTCGTAAGGAATGGCTCAGTGAATTTCCTTCTCAAGGTCGGCATATGGT 

GTGCTGGTCCTGGACCTGTTTGCACTCAGATCCATCCTTCTGCTCTGCCT 

TGTTCTGGGGTGAAGAAGTTGATCCTCGGCAGGGTGACTTTTTCAGGCTC 

CAAAGAATTTCTGAAAGGACCCCCGCGTACATCCATCAACAGATTTCTAC 

TCAGCAATAAAAGGAACAAACTACCAAGACGTTATCTGTCATGGACAG 

>Sequence 527 

AGGTCCAAAACTGGTCTGGGATGCAAAAACATTATAGCACAATTGATGAG 

AGAGAATTTACTAAAAAATTAATAAATTGATCAAAGAAATGGGATTCCTG 

TGCTTCTTCCTATTAGTATTACAAAGTTTGACCTCATGACTTCTGCTTGG 

AAATACTCAAACTCCCAAATCCAGTGCTTACTGACTCAGTTTACCTGGCT 

GTGTTTCTTTTGTAGGCTCTTATTGGCGGGAGGCAGTGGGAGGTGGTGTT 

AATGCTACCCTGAACATACAGAGGACTTTCTAAAACACTGTCTCCTGTGA 

TGCCACCCAGCAGGCAGGAAGAAGTGTCCANTTTGTAATCATTANNTTTC 

TATTTTNNNCAGATGAAGAAGACCTNNNGGGCTCCAGN 

>Sequence 528 
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CCGGGCAGTATTTGGTTTTCAAAAGAATCTTATGGAGAGCATTTTTGAAA 

GTAGATGTTTGGAAATCTTTCCAACATTATGTGATTTTTGTCTCTAAAAA 

TGATGTATATTGCTTATAAAAACTCATATCTGCACACTTATCTTAGAAAC 

TGAAATTCCTAACCTCTTTTAGAAATCTTCCAAATGGAGAGGTTGAGTTT 

TAAATATATTGAGGAATTCTAAGGAGGACAGTGGCGCAGTTCTGGCTTAC 

TTAAGGCGTGCGAAGGGAAGAGAGTCAGCAGAGCTCGTCCAGAGGCAGCA 

AGCCTCATATGCTN 
>Sequence 529 

CCGGGCAGGACTATTCTTAGCCACTGTTTTATTACAAATAAAACCTTCAC 

AGGAAACAGAAGGTTAGAAGAATCTGAAAATCATTCTTTCCCTTATAATT 

CTTGACTTTTAGATGATAAATCCAGTTTTTCTAGCAGTATGTTAAAATTA 

GAAGATTCATCTGAATATATTTAGGCTTAAAACAAACTTTATTCACAAAA 

CACAGCTATATCTATATAAAAAAAGCTAACTTCACCTCAAAATAATTCAG 

ATTATATTCTTTTTTTTTTCCTGTTTCTCCTTCCCTTTTTTTTCCTTTTT 

TTTTAAAGTGATGGGGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGACTTGAATTCC 

TGGTCTTGAGGGATCCTCCTGCCTCTGCCTCCTAAGTAGCTGGGACTTCA 

>Sequence 530 

AGGTACTAAGTTGCCATTTAAGAACCTCTTCAGGTTCCCCGTCTCCTTGA 

GCTATGAAAGTTTTCATGAACACTTCAGTTTTAATGGCATGCCAAACATT 

TTGTTCCATGAGCAACGCAACAGTTTTAAAAATTGCCATTGAGTGTTTTA 

ATAG^ATTTAGCCAGTTGTTTTTAAATATATTTCTATGAGCCAAGGCTTA 

CAAAAATGTATAAAGAGGAAGTGCCCAGATATAAAGAAGCTTTGAAATGG 

TTGCTGTTGCCTCCTTAAAAATCATCATTAAACAATCTTTCAAACAGTCA 

GTGTTTGGCTCAGTAATTTAATCAAAATTTGTAAGAAGTAGCTTGAATGA 

ACAAAAGG 
>Sequence 531 

CCGGGCAGGTACATGCATCAGGCCATGGTGACCAATTGTCTGTGGAGGGT 

GAGGCAGAAGGAATTGTTGAGGATGACTGAGGTGTCTGGGTAACGCTTTC 

AACTGAAACTGGGAAAGGGGATCAACTGAAACTGGGAAAGGGTTTGGTGT 

GGCAGGTATAAGTAATGAGTTCAAGTTGTATATTCTGAGATGGAAGTGTC 

ATGAGGACATTCAGGTGGAGAAATCCTGTAGGACACTGGAAACGGATCCA 

GAGTTCACAGAAGTCAGGATAAAGGTTAGGGCTCATTAGCATCTGGGTGA 

TGAACGAAGGCTTGGAGAGAATGGGGTCCCTTATGGGGAGTGTGATTAAG 

GACAACCGGCCGAAAATAGAAACCTGAAGCAAGGACCGAA 

>Sequence 532 

AGGTACATAAATATGAATATATTCTACCAGATGTCAATCACAGGGAGGAA 

CTAGATAGAGACCCAAACTATGAACACTTATTTAGTATCCTTTGGGTTGA 

AGTTTGGGCAGAAAAAGGGTGAAAGGAGATACTGTCTTTTGATACAAATG 

CTTCTGTTTGCTTGAATCTCTTGCGTGCAAATGTAGCCATGTATCATTTC 

AGTAATTAAACATAGAAAAAGCAAAACAAGCCGAACTGGTGCTTTGTTTT 

TTGAACCTGGAGTTAAGAAGGTAAGAAAGAAGCATTGTCAGTATCTGCAT 

TCCAAGCTTGTTCCAAAGAATGGAGCTGGTAAATGTCTCCTGCTGTCTTA 

ATTAACAAAAATCTGGGATGAGAGAATTTTT 

>Sequence 533 

AGGTACAAATAGACTCGATCCTCAAAGACTGAACAACTTGGAATCTTCAC 

AATCCTGGGATCATTTGTTAGAGCACTTGTTCTTAAATAATGTAACAATG 

ATGCAGTTCTCAACATGAAAGTCTGTGAATTTTAGCAAAAGAAATGGAGA 

GGCTTCTGGGGTTCTGAATTCCATAACTCACAGCTCTGAAGGCGAGACTA 

CTGAAACATTCCAAGTAGAGAAAGGTCACTAGCAATATCAGGGTGGTCCC 

TTGTAAAAGGCCCACAGGCTGGCTTCCAAGAGGACTTATACGGTGACATT 

TATTATCTTGATGATTTACCAGTCTGGCTCTTAGCTTTTCAGGTTCAGAA 

ACCGATTTAATCAAGA 

>Sccjucncc 534 

GCTGGGTCCCGCACTCTTGATTCCCTTGCATTCAATGCCTTACCACTCTA 
CAACTGTCTTCTAACAGAGCTCTATTCCTTAATCACCAGTGTAATCTATC 
CACCTTCTGCATCCCTGTCACTGAGTAGCTGGGTGAATTCTGGGAAAAAC 
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AAATGCTCAGAGTTGTCTTCCCAAAACCCAGCTGAGCTCCCAACACACCT 

TCCAATCCCTCTCAGTTTCTTCAGCAATCATCATACCCTAATACCATGAA 

ATTCACTATGCACAACTCTNTCCCCTAACTGCAGCCCAAGAAAAGCTGAA 

AAACTCAAAATCCTGTTATAGCTTCCCACTAACCTCATCTATATCCACAT 

CTTTCCAGACCTCTNTCCTGTCAGGTTCAGAGGATTNTTCCTCTGCTTGC 

TCTTTATTCTATCCCTAGGGAGACCCTCTGCACCTCTGCTCATCCCCGCG 

TACTTTNNNNNTTNNNNNNNNNNNNNNTTTGGAAAGACCACTCTGCCGCC 

CTTTTCAAGATGTTCACTCTTGCCCCATTTACAGTTAATAGCAGGACATT 

GGTCAAATTAAGGCCCAACCCCCAAACAAAAATTTTAGGTGATCATCAAA 

ACAGGAGAACTTACTATGCAATCTTAGATGGTATGTCCCGGATATTATGG 

AAAAAACCAATTTTCAGAAAATAGGCTGTCTTTTTTCATTAAAAAATCAT 

TTGCAAAGGGATAATTTTATGTCCATTGGAAAAAAGTTACTAGCTGGAAA 

ATGGAAATGAAAATATTTTCCCTGCGCCTGGTTTTGATAAAACTTTCTCT 

TACCAAAGACCCTTAAACCATTGGCGCTTTGCCTTTTTAATTAAAATAAA 

AAACTTG 
>Sequence 535 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGAAACCAAACTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAGGAAACAGAAACAG 

AGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGCC 

AAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATGC 

TATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGAG 

GTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATATA 

CCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACAGGC 

ACTATAAACAGCTCTCATAATTGCATTCTAGCAATTAGCACACTGTCTGA 

AGGGGAAGGTGCTCAATCTTTCTTGCATAACTGAATGAATGAGTAAACTA 

TCTATTCATCCATCTATTCAATCCTTCCTTCACCCAATCCTTCCCTCCAT 

TCATCCATTGGGGTTTGAGCCTTTCAAATGTAGAAAGGCCCACCTTTATC 

TAGTGGAGAAAACTTTGGGTTTAGGAAGTAAAAAAACAGATTCATTCATT 

CCACAGTCCCTGGTTAACTTTTTTGACCTTGCCCAAACCAGGGCTCTTTT 

TGGGACTACCTTTCTTAATCTTATAAATGGAGAAGGTTATTTAAGAATAC 

CTTTTAAGATCCGCTTTAAAAATTTTTGACTGGAGGCCTAACCTTAAAAA 

ATATTTGTTTAGAGGCCAAACCCGGGGGTTACCCCTATAATCCCGTACCC 

TGGCCGTTTAAGAACTAGGGATCCCCGGGCTGCAGAT 

>Sequence 536 

AGGTACGGGTTAACATTTAAAGAATCTACATTATAGATAACATTTTATTG 

CAAGTAAATGTATTTCAAAATTTGTTATTGGTTTTGTATGAGATTATTCT 

CAGCCTACTTCATTATCAAGCTATATTATTTTATTAATTGTAGTTTGATG 

ATCCTTACAGCAAAAACTGAAAAGCTGTCATCTTCAAAAATATGATCTTA 

TTTGAACTAATAAAGAAGTTTATTTCAACAGGAAGTTACTTACTCTATTG 

AAAAAAAACTACAACAGTGAATTATATAATATAATAATCTATAATAAAAT 

ATAAATAATAAAAGTTACCTTGCGCTCGGGCCGTGCCAAAGGATACCTTC 

TTGGTCTTTACACAATTTTTTCCAACTTTCTAAAACTTTCTATTTTTTTT 

TCCAAAATTTGGTTTTCATTCCTTACCAACCTTCCCCAAATTTAAATCCT 

ATTCCCATTTTTTCGGCTCTGCCCGTTTTTTAATAAAAAGGGCG 

>Sequence 537 

CCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTCTCACCA 

TGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGTCCACCCACCT 

TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCTCAGCCT 

ACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTGTT 

TAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAGTTTTTTTAAATACA 

ATAATTCTGTTATTGATAAAATTTAAGG 
>Sequence 538 

AGGTACAAGTGCTGTATGAACATGTGGGAATAGTATCATCACACAACTAT 
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CTGTCCTTTTTGCTGAAAGTTCTGAAATCTCCACCTAAGAATGTTGGAAA 

ATGGATATAATGTGTAGGCTAAATGTGTTGTATCCAAAGTTGTGTAAGGC 

AGTGGTTTTCAAAACTTTTAATAGAAGCAAGTAAATTAGGATCTCTTTGG 

ATTCTTATTAAAATGTTGATTTCTGGGCTCCACACCTTAGATCATCTTCA 

TTAGAACCTCTCAGACCCGAATATGTGTATTTTACGTGACCCTATGGTTT 

CCTGTGCAAACCAAAGCCAGAGACTCACTGCTGCAGGGGAGTCAAGCTTT 

TGGTTCTTCCTTCCTAGTCACTCAAGGACTAGAAAAGCAGCTCTAGTATT 

AGTCAAATC 

>Sequence 539 

AGGTACTATGAAGGAAAAGTATGCTAAAAAATATATAACAGAGGCACCAG 

ATGGGAGGAGAGAAGTGGGTGGTGGATGGAGGTGAGGGTGGGCTGCCCAG 

GCTAGAAGGACATTCCAGGCTGCTAAAGCATCATGTGCAAACGCCCTGGG 

CTGGTAAGGCCCCAGTCACACTCAAGGAACATAACGGCGGCTAGTGTGGG 

TTAGAATGGCAGGAAAGGAGGTCAGATCACAGGGGACCTTATAAGCCTTG 

GTAAAGCATCTGAAAATTTGCATTCAGGGTTGTTGACCAAGCCCCTGCCT 

GACCCAATCCTCCACTCTTGTATTGGCCCACAAAAAACTTCTTGCCCCTC 

CATTCCATGGAAGGAGGTTTCACACCCCCCAAATTCAGCCTTCTGCCCCC 

TTTGCA 

>Sequence 540 

AGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTGGAGAATAAAAGAAA 

ATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGGGCATCTGGTTTACAGAA 

CTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATCTGCCAGCTCTG 

CAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCCTTGGGCAAATGTTTTCT 

ATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCTCAAGGTCTTTTGGTGAC 

ACATGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGAGTCTAATCTCTTCTTGC 

CCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATGTTAGGACTTGGCTTTGA 

CTGAGGTGGTGTAGCCTGGGGTTGCAAGGGCTGTTGCCAAGGCTTTCTGG 

TGGCATCACATGCTTCAGGAGTTGG 

>Sequence 541 

CCGGGCAGGTACAGAAAACAGAGTCTGTTGCTGCTATTGTTGTCACTTCC 

CTTGGAGAGGACATGTAAGGCCAGCAGGGAGCCAGGCTCAAAGACAAAGA 

ATAGATGCAGAGAGAACTGGGTTTACAGTCTTCCCTGGTTCCCTCAGGGC 

TGCGCTTGAAGCTCCCTAAATCCCAGAGCACGAGAGCTATACGTTCTTCC 

AGCTGTCAGTCCAGATAGAGAATACCTGCAGCTAAGGAGCTATGGGACTT 

CCATTCAGCCTGGCCTGGTTAACACATGGAACTGGCCTGAGTAAATGCCC 

TTTGTGTTCAGCTACAGGAAACCCCTATGTCTTATGGAAAAGCTGCTCAA 

GCTGAGCATCCTTCAATTCCTGCTCAAAGGCAGCAGAAACAAAGATATGT 

GCATGTGGAAGAATAGAGCATTT 

>Sequence 542 

AGGTACTTGCAGGTGGTTTGGCCTGGAAAATCTAGATGAGTGGTTTTTAA 

ATTTAGTTGCTTATTAGACTCAAGAAAGAAATTTAAAAAACAATACTGAT 

TACTGAGACCAGCTTTTCTAGATTCTTCATTCAGTAGGAGTAAGGAAAGG 

CCAATGAATGTGTATTGATAAAAAGGTTCCTGGCCGGGTGCGGTGGCTCA 

CGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAG 

GTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGTGTGAAACCCCATCTCTA 

CTAAAAATAGAAAAATTAGTTCACGTTGTGGGTGGCAGGGNGCCTGTTAA 

TCTCAGCTACTTGGGGAGGGCTGA 

>Sequence 543 

CCGGGCAGGTACGCGGGAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAGAGGCAGCAC 

GGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGATATTG 

TGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACCTCTTTGAGAACTTA 

GGCTTTCACATTCTGTTAAAATTGGAAATAACTTAATTTTTCAGAAGTTG 

TCCATAAAACACCTATAATGGATTTTGGACTTTATATTCAAACCTTAAAT 

TTCCTTACCTGTGCTTCAGTTGAAACCTTCAGACTTCAAGCCTGTTCCCC 

CCTTCTTGGTATCCGGAATGCCCTTTTCCCCCCAGTGGGGGGCCTTTTAG 

GTTAATGGTTATTCCCCTAGCTTGGGGAATACACCCTGGGCCAAAGACTT 
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CTTTACCAACAATTTCCCCCTTCCTGTGCCCATTAACCAACTTCAATTTC 

TTTTTGGATAACCTGGAAATTTATTAAAT 

>Sequence 544 

CCGGGCAGGTACGTATAACAACATGAATTCATCTCAAAGACATTATGTTG 

AAGCCAGATTTGACATAACTCATTCTTTGTCATTCCATTTATGTGAACTT 

TGGGAATAGTCAAAACTTAGCTATGGTGACAGCAGTCAGGGCAGTAATTA 

TCTATCGAGTGTGGAGATTGACTGAAAAGGGCACAGGAGAACTTTCTGAA 

ATAATAAAAATGTCCTATATCTTGTTTTGCATCGTAGTTACACAGGTGTA 

GACAGTTGCTAAAACGCTAAAAACTAAATGTGTAAGATTTATGCATTTTA 

GTGTATTTAAATTATAACCCCCAGAAAGCATTGCCTTATTTTTTCTGGAG 

GGTAAATATGCTCGTTAGGAGCATAAGGGGATGATTTTGAGAAAACCCTT 

GCT 

>Sequence 545 

AGGTACATTTGTTGGGGACGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CGTGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GGGGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAG 

CCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAAGTCAATTGTTTTTGA 

ATGCTTATGAAGGAAAGAATAAGAAAATAGTNNTAAATAGTTCCTTAATA 

TTTTTGATTAAACAGAGGGTCAACTAAGTTGAATTCTTGGATGAAGGGTG 

GGTTTTCAAATAGAAATGGGTGGGGAAATTATTATTACCCCTCCCCTTGG 

GATTTCAAA 

>Sequence 546 

CCGGGCAGGTACTTTCACTTTTGTGAATAATTTTATTTTCCAACCATGGA 

AGCATCATCGTGAGGTTGAAAGAGGATCATTCTTGGAAAATACAATTACT 

TAACAGTTATGTGACCTGGGACAAGTTGAGCCTAAATGTCCTCATCATAA 

AATGGAACTAAGTAACCCTCATAAGAATGACGTAGTGTATGGACACTGTT 

TGGCCCAGAGTAGGCAGTGAAAAAATTGTGGCCATTCTGGAATAATCTTA 

TAGTCTCTATGGTGGGGAGATCTGAAAGCCGTTTTCTTTCCCCTTCCCAT 

TTTGTGTACGTATCTGCCTCCACTGATCTGCACAGGGAAGGGTATTTTTT 

TGGTTATCTCTTTAGGCTCTTAGGATCTTATTCACTAGTTTATTTTCATA 

ACATTATTTAAAATAATCTATAGATGAA 

>Sequence 547 

AGGTACACCAAGAACCATCACCGATTCTGTTGACGGAACATGAAGCAGTT 

ACACGGGGCTTAGGCAGGAAGAGCACCTGAGGACAGATCATGACTTGCAG 

ACACTGAATTTCAAAAAATATTGGTGATGTGGGATCAGATTTGTTTTAGG 

AAGATGACCCCTGGGGCTGGGTCTTGTGGAGGGACAGAATTCCTGGGGAC 

ACAAGTGAAGGTTAGGAGACCAGTTGGGGAATATGCGGGCGCAGAAGTTT 

CGGTGAGATACAAAGAGCCCACGGTCAAGAATTTATGTCATCAGGAGGTG 

AACGAGGGAGGACGGGGGTCCTCCCACTGGATGTGGGCCAGGGGAAGAGG 

ATGAGGAATTCATAGGAGTCCAAGACAATTCCCGTGTGTCCCGCTGGAAT 

CTG A ATGGCTGGTGGGG A ACCCTC A AC 

>Sequence 548 

AGGTACCCCTCGTTTGGGGTTCCAAAAAAGAGTCCTCTCACTTTAAAAAA 

TTAATTAATTAATTAAAAAGGCCCAGCCTAGAAACTGGAAGGAAAGAATT 

CTCATGTAATGTGTGTCTATGATATGCCAAGCATAGCAGTGCTCTATTTA 

TATCATTTATTTAACTCTTATAGTAAACCCCTGTTTTACAGATGCAGGGG 

ACGTAACTTAGTAGGAAGTTACTTATGCACAGTATAAGTAGGAACCAGGA 

AGAGATGGAACGGAAATTCAAATTCAGGTCAGCCTGGCACTAAAATTCCC 

ATGTCCTTTTCTAGTAGATTCCTTTACCTCTCTCAGAGAATCCTTCAAAA 

TTCAAACCTCAAAAGTAGATTCATTTGGTTCTCCTACATAAGCAATATCG 

GG 

>Sequence 549 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTTTCACCGTGT 

TAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATCCGCCCACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCATCCGGCCTAACGAG 
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ACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATTTGCTTACTCAGCTG 

TGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAACCAACAAGACATTC 

TCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGATAAACAAATGAACA 

TNGAAATTATAANTTCAGTAACAAAGAATATGAGTGTTATGTGCAGAGGG 

GAATGTTGTAAGAAGACTTGGGCAGGGGTA 

>Sequence 550 

AGGTACCCTATAATTTTTTAAAAATCTCGCCCCTCATTACTCCTCCACCT 

GACATCCTTTTAGACAAAGGCTCAAAGTCAATTATGCAGACAATGGCACC 

TTTCTCTTCTGTAGCTGACAACCCGGCTCTTGCCTTCTGCAACCCAAAAA 

ACAGCCCTCGACTCCCAATAAAATGAAAAGAACCTACGCCAGAGGGAAAA 

ATCTAGGTAGGGTCTCCCAATGAAAGCACCAATATTTAAAAGTCCTTAAT 

GGTGCCCCTTTAACAATGGCCTTTCAAGCAAACTTGGGCTTTTTTTTTCC 

TTTCACTTTTAGATGAAGAATTTTGAAGAAAGAATTCCACTCCGGTAAAT 

TACCCTTTTCTGCCTCGCCCAAAACCTTTCTTTTAGTTCAAAAACTTGAA 

TTAGAGTACTCTGGGGAGAAAGAATACTTTCTTCCAACCACTTGGGGCTT 

GGAAAGGTGGCATTGGCTTTTTTTCACCACAAAACTTGAAATTAAGGGAT 

TGGCCAACAAC 

>Sequence 55 1 

CCGGGCAGGTACCTAACAAAGACCCCAATATATGAAGCACAAATGGCAGA 

ATGGTAGAAGTAGAAAATTCTCAATGTGAACTGCTGACTTTAATATACCA 

ACTAGACCTAACGGACAAATTCAGAAACACCTAATCAAAAACCTTGAAAT 

GAGCAAAAATTGATTGCATTTTCACATTGTTTTCAAGCAAGCAATTTAAC 

CACCTTGCTATTTTATGGCATGCTTATTTTTTAAAAAAAAGTTATGATGA 

AATATGCATAACATCATACTCAGTACAAAGTTTCTGGTATATTTATAATT 

ATGCAACTATAGCCATGGTATAACTTTAAAATATTTCCACTATCAGGACT 

AGACAATCATTACTGATTTCCCTTTTA 

>Sequence 552 

AGGTACCCATTCTTACCAGGGAGAGCTGGGTGCAATTAAAGTTTTTCCTG 

TTAGGTGCAAGACTTTTTGAATGACTCATCATAGTTCCTGCTTAAGACGT 

GTCAAAGAGGCCCAAGGCTATATTTAGGAACTTACTATGAAATTGCCTGT 

CAGTTCCAACCAATTTTTCCAATATAGTATATATGAAGAGTTAGTAGCAA 

GTAACTTTAAATACATGAAAAGGTTTTTGTTGTCATTTTTTGTTGTTGCT 

GTAAACTGGTATTGAAGATTTTCTTAAACGGATGGACATTCCTTTCATTG 

TGAAATGATTTAACACCCATTCAGCATACACATGACTATACTGGAATGAC 

CCTCATATGACCAT 

>Sequence 553 

GGCCCATATTCGACGCAAATACGATATTCGGGCGAATTGTAGCTTCAACG 

CGCTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCACTTGGAAAGGATTAAAACCTTAAT 

TTTATTCATTAGAAATGGATTAACTACCTGTTACTTAATATAAAAAGGAT 

TTACAATGTTATTCACAATGATATGCAATACTTGAAAATTGAAAATAGGC 

CTGGCCGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGGGAGTGCATCTC 

TTGAGCTCAGAAGTTAAAGGCCAGCCTAAGAAATATGGTGACGATCCGTC 

TCTACAAAAAATACAAGAAGTAGCCGGGCATGGTGGCGCACGCCTGTAGT 

CCCAGCTACTTGGAGGCGGAGGTGGGCTGGTCTCTTGAGCCCAGGAGGCA 

GAGGTTGCAGTGAGCTGAGATCCTGCCACTGACCTCTAGTCTGGGTGAC 

>Sequence 554 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTATTTTTAGTTGAGACA 

GGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATC 

CGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCA 

TCCGGGCTAACAAGACTTATTTTTACTCAACTAGAAGGCGTTCATTCATT 

TGCTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAA 

CCAACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGA 

TAAACAAATGAACATGAAATTATTAATTAGTAACAAAGAATGAGTGTTAT 

GGCAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGGATCCAGCCGGG 

>Sequence 555 

TGATGCGCGTTCCATTCACTATTTGGCGAATTGGATCTCCACCTGGTGGC 
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GGCCGAGGTACATACTTCAGAGGCTAGTTGGCAGGAGTCACTAAGTTAAT 

CCATGCACAGTGTTCAGCCCAGTGCCTGGCACACAGTGGGTGCTCAAACA 

ACAGCTTCTCTCCCTGCATGTTGGTCATTAGGGTCACAGGCTCTGAAGTC 

AGGCTCCTAGGGTAATATTCCGGTCCCTATCACTTTTCAATTGTAGGAAG 

ATGGGCAAATTACATACCCCCATAAGCTTTAATTTTCTTACTATAAAACA 

GAGATAATAATTGTATTCTACCTTATGGGTTATTGCAAGCAGCACATACC 

GTCACCCAAAATAAGTTTTTAAGAAGTTTCTTTGTAGGTTTCCCAGTAAG 

GTGCTCACCTCCTAATGAAATTGAATGTTCCCCCATTTGGAAATCCCTGG 

GGGAATTAATGCCATTAATTCTGTGCCAATAAGGAACCCCGGATTTTCCC 

AAAGGGGTTCTCGGGGA 

>Sequence 556 

AGGTACCTTTAGTCCTTCTTTTTGCCTGGAACATGGACTCAGGAGGTGGA 

AGAGCCAGGATGTGTTCATGAGAACATGCAGTGACACGCCAAGGAGAGCA 

GAACAAGACTCTAGAAGGCTCCCAAGCCTGTGATGAATTGTAAGTGCATG 

TTTATTAGCCCAGGACCTCCTCCTCTGGAGTTGTTCCATGAGAAAAACAG 

TATCTCTTTTGGTTAAACCACTCTAGGGTTTCTGTGGCAAGGAGAATGTC 

ATCGCTAATTGACACAACTCAGGTTTTGTCTTTTATTTTTATATTCAACA 

AATATTAGCACATATGCCTGTAGTTATGTGCCAGTAACTACGACAGATAC 

TAAAAGACAGC 

>Sequence 557 

CCGGGCAGGTACTATCTTGCACTTTGCTTCTTCTTCTTAATGTTTTGACT 

CAGGCTTCACCCTAGTTAAAGCTCCTTTGGCATTTTCTCCAGTTTTATGG 

CGCCCTTTTTTTTTCCAGTTCAGCTGGCCTTTGAGCTCCTCTTTTGATGT 

TCAGTATGTTTGTCTAGACAGTCTGGCCCCAACTCTTTGTCACTAATTTA 

TTTTCGTATTGTGATCCATGATATACCCCCACAGGCTTTAAATAATTTCA 

AGAATGCTGTTTATAGTTGAGCAAATTATAACCTGCATAAAGGTGGAAAA 

TGAGGGAGTAATGGAGAGGTGGGGTGTGGGGGGGGACTGCTTGAAATCCA 

GCCTGGAGGAAAGGGTGCTTTTTCTAATTGGTCAATGGGTGTGCCTTAAA 

AAAAA 

>Sequence 558 

CCGGGCAGGTACAGATCTGCGTTAATTTTTGACAGCTCATATATACAGAT 

TTTTAGAAATGTAATAGAAAATGATTTTGCACATATGGTGCAAGTCTTGC 

TGGTGTATGTTTAATGTGGCAACACGTGCCAGAACTGTTTGGCAAAACAT 

GTTAAATGGAGTGCTTGAGTCAGAACTCTAATGTAAATGTGTCTAAACAG 

CAGTATGTATCATTATGATGTATTTTTGTAAACATAGTGATGGCTGCTTT 

CAGTCATGTAAGTGCTGGATAAAAATAACCACTTCAGTTGGAGTAATGTA 

GGAAAACGTCACCCAGCAGATGGGTAGTCCTCTGCAAAGTTACACTGTCA 

GCCAGTGGCACTGGTTCTTTTATTTATGTTGGGCTTTTTGTACTTAAAAT 

AG 

>Sequence 559 

GGGAAATCATGCACTTCATATACGGCGACTCGGATCTCCTCCGCGGTGGC 

GGCCGAGGTACTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTCTTTC 

TTTCTTTCTTTCCTTCTTTCTTTCTTTCCTTCTTGCTTTCTTTCTCTCCT 

TCCTTCCTTCCTTTCTTTCTTTCTTGTCTTGCCAGGCTGGAGTGCAGTGG 

CACGACCTCAGCTCACTGCAGCCTCTGCCTCCCAGGTTCAGGTGATTCTC 

CTGACCTTAGGTGATCCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTAC 

GGTGTGAGCCACTGCGCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAG 

AGTTGAGATTTCAGTGACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTA 

TATGATACATTTGCATTTTAGAAAACTGATCTAAGCTTCAATGTGAAGAA 

C AG ATTG A A ATGGG 

>Sequence 560 

CCGGGCAGGTACAGCATGGAGATCAACTAATTGTATTAAAAATTATTAGG 

AAGATCAGTTATCTTTTATCTTTACTAGGTTAAGTTGATGAATTTGAGGA 

ACAAAGTTTCTTCGTTATTGATAGTAGGATGGATTCTTGTTGGTTTTTAA 

TAATCTTCTTCTGGGATTTTAGTAGAATGTTAATACAAAATTGCTTTCAT 

AGAACCTTTTGAAAAAAATAATTCTATTCATTGGAACACCAAAGGAATTC 
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TAAATATTCAAAATTGTTTTAATCAAATTCTGTTTTAAAAACGACTACAG 

TGGCTCACACCTGTAATCCCAACACTTTGGGAAGCCAAGGCAGGAGGATC 

GCTTGAGCTCCGGAGTTCAAGACCTGCTTGGGCAACATAGCGAGACACCA 

TCCCTAAAATATAAAAT 

>Sequence 561 

CCGGGCAGGTACTGCATGGACAGGAGATGCTTAGATCTGAGGTGAGGAAA 

TCCAGAGATGAATGTTTTGTTTACCTCATGGGATTGTGGCATTGTTAGCC 

ACTCAATCCAACCAGATTATAATGTATTAAGAATTTGAAACATCAGCCAT 

TGTGGTTTCACATACACAGATGTATATTATTTTGTTAGCCGGGTAATGAC 

AGTCATTGTCAAGTGGAAGATCTAATCAGACTGAATATTCATTCATGCCT 

TGCTTTGTCAATAGGGAAAAAAATTTCAAGGACAATCGGATATTCTCTCA 

GATGACTGAACCTTTCTTTCCATCTACCTGAAGGCGAGGAAAGGAGGAGG 

GAAGGAGGCTTGGACAGCACATCCTCCCCGATTAGATCCCTGCCCC 

>Sequence 562 

CCGGGCAGGTACCAGCAAAGATGGATGTATACACATACACGAGTCAATTT 

ACTGTAATCCTGTTTCATTAGTGAAACACAGAGAAAGAAAAAACAAGAAA 

CCACATGACTGTCCATCAACAGATGATGGCTCGACATAAACTATTTAATT 

AAATCCAATTTTGGTTGAACTTGCTTGAAAATTTTAAACTTCGGTTTTCA 

AAACTTCTCGCAAACAAACTGTACTCTAAAAATTGATAATCTCATTACAT 

CTCGATGAATAACAGTTAAAAATATTGTTTACCTATAAGGACATATAATA 

TGAAGGCTTATTTCAACTAATACCTAAATAGCCTATGGATCCTTCATTTT 

CTTTATTAACAAAAACTCCAAAAGAACTTATAACATGCAATTATATTGTC 

ACTAATCATTCTTTTTCCCTAAAAGGTAAGGCATTTAAACGAAGTGAAAC 

ACCAACAAATTTTTTACTTATTATTAATAATGCTTTTTTTATTTTTTAAC 

CAACTTTAGCCTATT 

>Sequence 563 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTTCAGCTGGGGGGGGGGCATTTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAA 

GCCAAGATGAAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGA 

ATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTTAATAGTCCTTATATTTGATAAC 

AGAGGTTACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGAATA 

TTATACCTTCCTGGGATTCAACTGAAGTAAGGAAGGCATCCAAAAATAAA 

GACGGGCTCTATAAACAGCTCTCATAATTGGATTCTAACCATT 

>Sequence 564 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCGTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGA 

CTTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTCCATCCT 

TGCTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGT 

TACAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAGACTAATGATATTTTTTTC 

TCCATAAGCTTGGAAATATTATCAATCACCATAAAATTCAGCCTTC 

>Sequence 565 

AGGTACTAGGAACTGAGTAATTTGGAAATAACATTAACCACTTTCATATA 

CCACACACCTATCTTGTTAAGTCCAAAATGTCAGTAGTAATAAGGCTTAA 

TCATTAAGATTAAGAATATTGTTATATGTTTGGAATATGCTAAATTTATA 

TGCTCTTCTTTGACCAAATTCAGTGTCAAACAAATGTCAATCACGTATCT 

GATTTATTCCCTGGTCGGCATTACTGAAAGAAAAATGTTTATTTAAATCA 

GCATGTTTCAATTTATTTTATTATTTTTTTATACTTTAAGTTCTGGGATA 

TATGTGCAGAACTTGCAGGTTTGTTACATAGGTATGCATGTGCCATGGTG 

GTT 

>Sequence 566 

AGGTACCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAGAGGC 
AGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGA 
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TATTGCGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTGAGAC 
TTAAGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTGTCAT 
AAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTCATTG 
AACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGGGGCT 
TAGTTAGGGTATACCTTGCTGGATTACCCTGCCAAGCTCTTTACACATAT 
CCCTTCTGCCATAAACACTCATTCTTTTGTTACTGAATTTTTAATTTT 

>Sequence 567 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CGTGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GGGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATATAATGGGGGGAT 

>Sequence 568 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATAGAGACAGGGTTTCACC 

ATGTTAGCCAGGATGGTCTGGATCTCCTCTGACCTCATGATCCACCCACC 

TCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTGGCC 

GGGTCAGGCTCTTTCTAATCTGTTTAAAACCATATCACCCAGAAGGTATT 

CAGTATATACTTATTTAAATGAATTGAAAGTCATATGAGCAGCATGGACT 

TACTACTTTAAAAACCACATTATTAGAAACCTAACACCTTGGAAGCTCTG 

CATATTCTGAATGAAGAATATACTAAACCACTCAGAGGGAAATAGTTATT 

AACCATTTTACCACAGACGACTAAACAACTACCATGGCCCTTCCCTT 

>Sequence 569 

CCGGGCAGGTACTTTATCACAAGGAAAACTTATTCTACATTATCCTGACC 

ATGGGGAAAGACTTGTATTTTGGTAAGCCAATTGTTGCTTACTTATTCTC 

TGACCTAACACACTCTCCTTCTAGCACCCCAAGCTGGTTCCACAGGGCTA 

TAATGCAAATTCGGATACATTTCTTTATGGACCTTGAAATCAGACTGTTT 

GGCAGAGAACATAGTCCACATTATTTTGGAAAGCCAGCTGTATCACCGGA 

GTCTACTTTTATTTAATCTTTTACAGCCAAGAAATCTATGGCATGTTTTT 

GCCAGTCTCCCTGATATTTACATGGATGATGAAATGTCCCCAAATTTCAC 

TGAACCACAGCAAACACTTTGACTACTATTGTGGCAGGACTGTAATAACA 

TTGAGTGCCCCT 
>Sequence 570 

AGGTACAGTTATTATACTGCATCTTAAATAGTGGGGTGATATTAAATGGT 

TATATTCTGGAAGCTCATGCCCACACTGCCTTTGAAGTTCAGGCTGCCCA 

GCCACATTCAGGCATTGATTCAGGAAACTCCCTTGGCCTTTCAGTAAGAG 

AGAGCTCCCTTATGCCAGAACTGCTTTGAAATAGAATCCGAAACGTGTTG 

TGCACGCGCTTACTGAGCTCGATTCCGATGGGGTCGCATCATCAGCATAG 

CTTTGTGATGGGTAACCGGAATGTACAGAGTGACCCACCTAAAACATTTG 

CGAGACCGTATTCATCTCTCATCTATAGCATTGGAAAAAAGCCTCCTAAC 

AGGCCTCCCCAATTTCATACTTGCCTACCTAAAATATTTCTTACTTGCAC 

AGTCAGAATATTTACATAGAATGCTTATG 
>Sequence 571 

CCGGGCAGGTACAAAATTATCTTTATTCAGAAGATCACATAGCAGCATGT 

TCATAATCAAAAACATTTTACCTTAGCAATAAACACCAGTCATTTATGCA 

AGAGCTTCCCAGGGTTGGTAGATATTTTTATTGCTTCATTTTGCTCTAGT 

TAAAGAAATGGAAAAGATGCTTTTAACTTATTATCAATCCTACATCAGGT 

GTCAAGAAATGCAAAGCATTAGAAAGAGAGAGGGAAAGAGGGATCTTCAA 

TATTCTCTGTAAAGGAGCAAATTCTGACATGGTCATCTCAGACACCCTCT 

TTTAATTCCAAAGTCTAACCTTACAAAAGCAGAGAAAGGCCGGGCACGGT 

GGCTCATGCCTGTAATCCAAGCACTTTGCGAGACTGAGGCAGGCGGATCA 

TGAGGTCAGGAATTTGAGACCAGCCTGGCTAATATGGTGAAACCCTGTCT 

CTACTAAAAATAAAAAAATTATCTGGACATGGTGGTGTGTACAATATTTT 

TTGTCTGTTTCCATGTGATATCAAATTTATTCTTTAATCCTATTGCATTT 

ACATGAGTCAAGGCATGAAAGTTCTTGTGCTTCCATGAATGCAGATGATA 
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CTAGCAAGTCAACTTGTTCATTTGCTTTAGTTAAAGGCCCTGGTGAATTA 
GTGTGTGCTCGAATTTGAGTATATAAAATGGGAAATTTCTTTTTTTTCAT 
TTTGGTGTAACAAATTAAACAGCGGGTTTAACTGATCATCCATAATGGAT 
TGGATTAGGGTCTTTCAATATTCTTGTACCTGGACCTTGGCCGGTCTAAA 

CTAGGGATTCCCCGGCTG 

>Sequence 572 

CCGGGCAGGTACTTACGTTGCCTCGTGTCACCAAAATTGGTGTGGCTGCT 

GTGGTGCGGGGGGCTGCACTGATGGCACCCCTTCCTGTCTTCATCAAGCA 

GCTGCCCTTCTGCCGCTCCAATATCCTTTCCCATTCCTACTGCCTACACC 

AAGATGTCATGAAGCTGGCCTGTGATGATATCCGGGTCAATGTCGTCTAT 

GGCCTTATCGTCATCATCTCCGCCATTGGCCTGGACTCACTTCTCATCTC 

CTTCTCATATCTGCTTATTCTTAAGACTGTGTTGGGCTTGACACGTGAAG 

CCCAGGCCAAGGCATTTGGCACTTGCGTCTCTCATGTGTGTGCTGTGTTC 

ATATTCTATGTACCTCGGCCGCTCTAG 

>Sequence 573 , , ^ ^ 

CCGGGCAGGTACTCAGCTAAGAAGAGGATTGCTTTGGGCATAGGAAGCAG 

AATGACGAGTTCAGTCTTCCTCAGTAGTTGGAGCACAGTTCTCAAAGCCC 

ATCAACACTTTGGAATGGATTTGTTGTTTTATTTATGCCATCAAGGGAGA 

GTTGATATTTGTGTATTGCTAAAAACTACTAAAGTATGTCGATGCTTAGG 

TAGGAACATACAAACCATATATCCTCTGGGATCTGCCCAGGTTTCTGTAT 

AAGGCTTGACCTACGTAAGATCCTATGATGAAGACCAGAAAACTTTTTTT 

AAAAGTAGGTAAATTAAAATTAAAATCACGAGTTTTGTTCACATTTTGTT 

CCCATAGGGTTCCTTAGTGCAAAAAA 

>Sequence 574 

TTTAGCCCTTTAGTATAGCGCGAATTGGAGTTCCACGTCAGTTGCGGCCG 

AGGCACTTTGTTCTTTATTTGAGATNGAGGTCAAGGCGCTCACTGTACCA 

AGACAGCAGGACCCAGGATTCAGACCTGTAAAATTTTTATTTCCTGGCTG 

GTTTGTGTGCCCTCATGCATGTTATTTACAGTGCCATGTTCTTTCACATG 

GGAACACTGACACAGGTGAAATGGGAGGTTCCATAGGATGATTGTGCAAA 

AACATTAAAGACAATCCTAGCAGATGCAGTGAGTTCAAGGGAGAGTCCTT 

GTGGAGTAACACGAAAGGCCTGGTGGATGAGATGTTTGAAGATCTAAATG 

CCTGCAGATAGTGAGCTGTCTGCAACTACCACAAAGCAAAATCATGGGCG 

AAAACTCCCCAGGGTAGGATCTGGCCTGAGCATCCCCACTGGGAGATGGG 

AGGTGAAGGGCTCTGTAGTGCTTAACTGAATAG 

>Sequence 575 „ 

CCCGCTCATATAGGCGATATGGGCCAATAGCGAGCGTCCACCGCGGTGGC 

GGTCGAGGTACTTTCACTTTTGTGAATAATTTTATTTTCCAACCATGGAA 

GCATCATCGTGAGGTTGAAAGAGGATCATTCTTGGAAAATACAATTACTT 

AACAGTTATGTGACCTGNGACAAGTTGAGCCTAAATGTCCTCATCATAAA 

ATGGAACTAAGTAACCCTCATAAGAATGACGTAGTGTATGGACACTGTTT 

GGCCCAGAGTGGGCAGTGAAAAAATTGTGGCCATTCTGGAATAATCTTAT 

AGTCTCTATGGTGGGGAGATCTGAAAGCCGTTTTCTTTCCCCTTCCCATT 

TTGTGTATGTATCTGCCTCCACTGATCTGCACAGGGAAGGGAAGTGGTTG 

GTAACTCTCTGGGCACTCAGGATCTCTACACTTGGTAGTTGCCCAACAGC 

CCATCACTGTGTCTTTCACCCCTAGGGCTCAAAGTGACATTTTTCTGGCC 

CCATCAGGGTGTGCTGCACACCTGTGTGGAGTCTTTGCCAGGTGAGCTCT 

CCCCATCCCATCCCTGCCTTCATCAATAAAAAGCTGAGTCAGGGAAAGGG 

AGTACCTGCCCG 
>Sequence 576 

AGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCATTTTCT 

GTCCTGACAAAAACTTGGTGATGTTTGAATGATTACAGAACAAATAGGAT 

TGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTATGACATT 

AGATTGGGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGAGGGGAG 

CAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGTTCTGTT 

TAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATTGGCAGT 

GGCAGGGCAGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTCCACATTAATT 
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TAGATGTTTAGGGATTAAAAATCATAGAGGGTGGCGCTAGGAAATAT 
>Sequence 577 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 

TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGGAAGG 

TTTTACAAGTTAAAAGTAAGTCAAAATCAATAGGGTCTTTATTTTCATAA 

TCTGTAAATGGGTTTAACCTCTTCGGGGAAGTGTTA 

>Sequence 578 

CCGGGCAGGTACACTATTATGTGCTATAAAGGAAACCATTGCAACAAGAA 

AATGTCTTGGAAATTTGGCTCCCAAGTTTGGTGAATCTGGAGAATGTATT 

TTAATATGGAAAATATGGACAGTCTTCTAATTTTTCAGTTTACTTTCTCT 

CCTCTTAAAAATATCACTCTATTGTATTATTACGATTTTTTTTCTTTTTT 

TGTGATGGAGTCTTGCTCTGTCACCCAGGGTGGAGTGCAGTGTCGTGAAT 

CCAGCTCACTGTCGCCTCTACCTCCTGGATTCCAGCTATACTCCTGCCTC 

AACACTTTGGGATGCCGTAAGCTCACGTTGGGCTAAAATTTTTTGCACCC 

ATTCAGTTTGTATATTTACCAGTGAGCCTGTTATATTTACCACTGTTCCT 

TCTTGTCTGGGTAACGTAATAGCAGAACCCTGTTCTTAAAACTCCAGGAT 

>Scc|ucncc 579 

CCGGGCAGGACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCCA 

AATATGAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCGC 

ATATTAAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTTGG 

CCAGCCAGACGAGGTCAATTTTTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAG 

GCAAGTCTTGATGGAGCACTTCTTGGACAGTTAGAACTTTACCAGGTTCA 

CAGGAGAGCTCAGATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGG 

AGACCTTTACTGTTGAGAGGGTGGTTTTTCATANGCCGCAAAATGAACAA 

GTTGCAAGNTTGAGT 
>Sequence 580 

AGGTACAAAAGGACACTATCAACGGTATAGAAGGAAGAGTCAGGGTCTAG 

ACTTCAGGCCCGCCTTCACCACCTACCATGGAACCTTGATCTAGTCAGTG 

TGTCTCCTTGGGTTTACTAATTTATAAAAGAGGTGGGCAGGGCAGGTATT 

ATTCCTATATTTATGATTATGATCAACTAACTAGATGCTTTTGAAAATGT 

GTAGCACCGTGCCCACCTTAGTTTTGTTTTTCTCTCTCCTTTCTAGTTTA 

TGGTAGTAATTAATGGTAGATGTTGTGGGTTCTCCAGGAAGGTATTGTTA 

AGATAACAGTTTCTGAAGACTGATAAGTCTGACATGACAGATGACTACTT 

GCCGTCACATTTTAAACATACTTTGAACTGATGAAAATCATTTCAAAAAA 

GAGT 

>Sequence 581 

AGGTACCTTCCTCCTTAAATCCACATTCCACATGAGTTTGTCATCTTTTT 

AGATGTATATTTGGGAAGTTGCTCCTTGCTGACAATCCTTGAAAAGTGCC 

CAGTTCTCAGGACCCAGTTGAAATAATTTCCGCCTGGGGCTGGGCGCGGC 

GGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCGGATCA 

CGAGGTCAGGAGATCGAAACCATCCTGGCCAACATGGGGAAACCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAAACTTAGCCGGGCGTGGTGGGCGGGTGCCTGTAG 

TCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGG 

CGGAGC 
>Sequence 582 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACTTCCTGGGCTCTGTGACTCTGACAAGGC 

ACTGAATTTAGCTGCTACTATCAGTTAAGGCTCAGCTCATATGTAATCAG 

TTCCAGGACCACCGGTCCCCAGGAAGAGGATGGAGAAATTGAAGCTCCAA 

ATGGCTAAGCAATCTACCCAAGATCACACAGCCAGATTGGTGGCATCTAA 

AATTCGAACCCAGTCCTGATGTGCTGAACTTCGCATCTGGATTTCTCAAA 

ATGAAGATGTGGCCAAGGAGAAACAACTTCCTATTCCTATCCTGTAGCCT 

GCCAAGCCTGAGAAGCTACCTCCCTGAAAATCTTCCTAGGACTCCTCAGC 
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TTCCTCAATGCTACCAAATACCCACTATCTCCATAGACACACACAAATCC 

CCTCCACCCACAATGATGTCCTGG 

>Sequence 583 

AGGTACAAGAAGAAAGGTCAATAGACTGTTGTCATGGAACAAAATTCAAA 

ACAGGATGTATAACAGATAGGAGAGAGAAAAACCTGCTGGCAGCCTGGGA 

ATCGTGAATCTTGCAGGCATATTTTTGGGGTAAACAAATCAGTTGGCAGC 

TGATAAAGAGATCAGTCTGGGCGTTCTGGGTAGGACAACTAGTATCAAAG 

AAAACAATTAAGTGTGGACAGATTTTTCGAACCCCCTGATGGTATGGCTG 

AGGAGCATATGAGGCTTGCTGCCTCTGGACGAGCTCTGCTGACTCTCTTC 

CCTTCGCACGCCTTAAGTAAGCCAGAACTGCGCCACTGTCCTCCTTAGT 

>Sequence 584 

CCGGGCAGGTACCCTTTATGATCTAGATAAACCATTGTGTTCTTCTATAG 

TTTTTCCAACTATATTTGAATAGGTGAAGTTAATATGTTTAATCATAAAA 

TGCTCTCAGATGCTTGCAAAAACAATTACTCCATCAGATAAGAACACATT 

AAAAAATTTGAAAAATTTAAAAAAAGTCATTCCAGCTATATGCAAATAAC 

TTTTAGTATATGCATCTGAAAAGCTACCAAACGTAACAATGAAACTCTAA 

ACTTGTAGTAGAAAGGTAAATGCACTGTGATCAGCTTTCACATCACTTCA 

GAGTATATTCTAAAACTTCTTAGATTCTACATTATTTATAGAGTGAACTC 

TAAATTCAAACATTTCTCAGGAACAAAACGACTCCCATCCAATTATTTAA 

TTAGGGAAG 
>Sequence 585 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGGAATGAAAAAATGGGATGGAATTG 

ATTGTTTTACTCATTTCATTTCCGTTATGCCAGAAAGGATTGAGCCCATC 

TTCCCCAATAGTACAGGTGG 
>Sequence 586 

AGGTACATTGCTTCTGTTCTCTGTCACTCTGTTTCTGTGCCAGAAGACAC 

ATTGCTTCTCCTCATTCTCTTATGCAGTGCTGTTTAAGTGGTGGTCCACA 

AATTGTTGCTGGATGGTGATGAGATCGATTAGGAGTTTATACCTCAATGT 

AAATTAATGCACTTCCTTCCTTCCTTAAGAATGTCTTGCCATGAAAATAT 

CAGCATGCCTGTGGATGTCATTGATTTAAATGAGGGCACAAGTTCCGTAT 

TTCCTTGCAGATGGGTCCAGACTGTTTGCAGACTGGCCATGGTCCTTGGG 

CCACACTGGAAGAAGAACTGGGCTAAGTATTTTTTATGCCTGTGATTTAA 

CTTCTCCAATAAACCGCAGCTCTTGTAGGATATGATGGTCGGCTGTCAGG 

>Sequence 587 

AGGTACTGCTTGAATACACTGGCCACCATTGTTTACCTGTTATGGGACAG 

GCAAGATGGGGAAGCAAAGGAATTATTGCCATCAAAGAGAGAATAACAGC 

TTACCTGGAAAGTTCCACTATTTCTAAGAATTACATAATGTTCATTTGCC 

TGATCATGGAAGGATACCCCCCGTAAGAATGGGAATCTGTTCCCCTCTAC 

TGATGGCTGCTGGGGGCAGAAAGAATGATGTTGCATTTATCTAGGTTTAT 

TAGACAAAGAAAAGCTACAGCGTTGGTGAGAACAACAAATCCAGGTAAGA 

CTGCCTAAGAAGAGCCTGGCCCTGAAATAATCCTTTTCCTCCTTTCTGCT 

CATCAGACTGGGACCCTTTGTCTAAACTCCTCCTG 

>Sequence 588 

ACGGGCAGGTTCTGCTTCAAAAGGCATGTATAACTAAGACATATGAAAAC 

TAAAATGACAAATGGGTTATTTTCAACAGGAACACTTTGAAAGGAAAAAG 

AAAACAAACAAGAACTGTAGGATATTCTTTTTGAAGGCAACTGCATGATG 

CTAGATTGTGTCCATGGACTAGATTTCTAAAAGGCCATCTAAAATACATT 

TTTAAATACTTATTCCTTTCACAGGTAATATCTTACGAAGTTTGATTATT 

TTTGAATTGACATAATATGGACTTAATATGGGAGGAAGGTAGTTCCAAAA 

TGACAGAAGTAATCGCGTTCCACATAACTTTTGTGTTTGTATTTACATAT 
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ACAAACACATTTTTATCTTGTCACAATATTATCTGAAACA 
>Sequence 589 

CCGGGCAGGTACAGTCATATGCAGTAAAGGCAACAAATGCTTGTCCTTGA 

ATCTGAACAATTTCTCAAGGCATTCACCGTCTGCCTTTTTCCTAGTTTAT 

TCAATTTGGGATAAAATGTGTTGAATGGAAGTTACGTTACTTTTGCATAA 

AAAGAAGTCTAAAAAAATCACAATTTCTTTTTTCAAGAATCAAGTTCTAA 

TTCAATTCATCAAGCATTAATTAAGCATAAAGTTATATTCAAAGAAGCAC 

TGGGCTAAGAGTTTACGGAACAAAGGAGACACAGGTATCTCACGAGCTTA 

AAATGAGGGATGAAGAAAATATATTCACAAATAATTACAGTTAAAGACAA 

CATGCGGGGCTGGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTAATCCAAGCACTTTCGG 

AGGCCAAGGCAGT 
>Sequence 590 

AGGTACAAGGAGGGCATGTCAAATTCACAGTAAAGGAGTCTAAAGCGAGG 

CCATTATATGCTTCTCTTCTACCTATCTCATATATGCCATTTATGAGCCC 

ACTTAATATAGGACCTGCCCTCACCATAACGCTCAGGCCTATAAGAACTT 

TTATACCTACAAAGACTTCCTCACACCTTTGCCTTCTGCTCTATAACTGG 

CCATGTCTGTATTCTGTTCAGATTAGAGAGAGGTCCACTGAAGCTTTCCC 

CAAAAGTTAGGAGACAAAATAACAATGCCCCTAGTAAGCTGACAAAGGGA 

AACATTGAAAACATAAATGAGGGCCAGGTGCGGTGGCTCACGCCTGTAAT 

CCCAGCCCTTTGGGAAGCCGAGGCTGGCAGATCA 

>Sequence 591 

AGGTACAGTTTCAATAATATGTTTTTTTAATTGATGTTAAATATGCTCCT 

AGAAGCTGCACTGCAACAAAGTAATTTCAGAGAAAGGCAAACTGGATTCA 

GTTTTCAGATAATAAATATATATGTGCATAATTAAAAGAGATTGATGTTT 

CCAGAAAGGAGCACAATGGAATGAAGAAGGTGGTGCAGAAAGGCTGAGCC 

CTGTGCTATTAGTGATGAGTTTCACCGGAGGTCTTTTTTTTTTAAATAAA 

AACTTAATTTCTCTGTCTTTGAATTCTATGAGATCTCTTTCAGACAAACA 

CAACATTCTGAAAATCAAAGACTTGGGGATTACTTGGGAAAN 

>Sequence 592 

AGGTACAAGTTCTACAAGTTGCCTTTTAATAATGAATCACAACTATTACT 

AGGGCATGCATGGCTTTGTCTAGTTCTAAAAATGTTAAAGGATGGAATAT 

AAGATACAGACTGAGATATGCTTGATTACAATTAGTCTACCATATTTAAA 

TATGCCGCAGTGTATTCATTTACCAGGTGAATTATTTTCCTTCAAAGTGG 

TCTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTCTCCAGGCTGGA 

GTGCAGTGGCGTGATCTCAGCTTACTGCAACCTCCGTCTCCTGGGTTCAA 

GCAATTCTCCTGCCTCAGCCTCGAGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGCAC 

CACCAAGCCCAGCTAATTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGATG 

>Sequence 593 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAATTTGAGTCTCACT 

CTGTCGCCCAGGCTGAAGTGCAGGGGCACAATCTCAGCTCACTGCAACCT 

CCACCTCTTGGGTTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTTCCAAGTAGCTG 

GGATTACAGGGGTCTGGCCACCCACCTGGGCTAAATTTTTGGATTTTTTA 

GTAAAAAACCGGGGATTTTCACCAATGTTGGGCCGGGCTTGGTCCTTGAA 

ACCTCCTGACCCTTCAGATGGAATCAGCCCCCGCTCTAAACCCTTCCCAA 

AAAGGGCTTGGGAATTACACAGGTTGGGGAAGCCCATTCATTGCCCCCGG 

GCCAAAAAATTTTTAAAAACCATACCCCCTTTTTTTTTTTTTTATTTTCC 

CCCTTTTTAAGAAAAACCGGGAAGATCTTTGGCTTTTCTGGATAACCCTA 

AGGGGTTGGGGAA 
>Sequence 594 

AGGTACGCGGGGTCCCAGAAGACAGGTATTATTGTATTTAGCACAAAGCA 

AAGGGAAGAAGAAACACTGTTTATGTCCAAAACTATGGGGCAGTGGTCTT 

CTCTTTTACTTTTCTTTGCTGCTGTTCATGAAGCTTGTTACCTTTTCGCT 

GTCTTTTTTTTGAGACGGAGTCCTGCATTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGA 

GACTCCATCTCAAAAAAAAAAACAAAAAACAAAAACAAATAAATAATTGT 

CGATGACACATTGATGGCTTTGAATATGGTCCAGATTTTGCCACCATTTC 

TAATCATGATTAGTAGAGGGCTTATTGTGAACCACCCTAATGAGAGAAAG 
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AAAGAACTGGGGTGGGGAAGAAGGATGGCAAGAAGAAGCATGGGAAAAT 

>Sccjucnc6 595 

AGGTACAGATTTGCTACATCATATAGCATTTTTTAGACCATAATTTAGAT 

CTTTCCATCCTCCAACTAAGATTTACCTTTTTATATGAAGCTTTAATTAC 

TTTCCGCAACACTTTTGTCAAAATCTGAAGTCTTTAAGAACCAAGATGTT 

TCTGATGTTTATTTTAATGTTCAGGGATTTTGGAGGTGAGGGGCTAGAAA 

CACTGACTCCTGCCCCTGACTCCCGCCCCTGACTCCCGCATTTATTTTCA 

TAAATGAAAATAGTAAAATAAATTCATTAAGGGTATTATGTGGAGAATAG 

AAACAAGAGTAAAGGACTGAGAGTATATTAGAGAAAACTATCATAATTTT 

GGCAAGAGATAATGGACATCGAAGCTTGAGTGAAAATAACTGTTAGAGAA 

AGGAGTAGAGGACCTCGAGATATAAGGAGAAAGTAAAGTCTAAACTTGCT 

AAATGGACTGGATTTGTGGGATGAGTGAAACGGTGAAGCAAGGATGACTT 

GAAGTTTGAGTTAGCTATTAGATCTCCAAGCAATTCCCAGGCAAATGTTA 

GAGGATTAGGAAATATTTAGCCCTGTTGAGAGAAATTTTGTGAGTCATTC 

ACATATAAAATGGCTTTGGTAAGTCCATGGAAATCGAAGAGGTCACACTG 

GGAACCAAAGAAAAGGAAATTTCCCAAGTGTGGAAGCCACCCCTTTACGG 

CCCTTTCCAACATTTTGTGAAGAGGGGCCTTTTTTTTGGGGGGGAAAGGG 

AAAAAAAAGGGGGGGGGGGGTGATTATCG 

>Sequence 596 

CCGGGCAGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCA 

TTTTCTGTCCTGACAAAAACTTGGTGATGTTTGAATGATTACAGAACAAA 

TAGGATTGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTAT 

GACATTAGATTGGGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGA 

GGGGAGCAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGT 

TCTGTTTAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTTATGATTGCAAAT 

TGGCTAGTGGCAGGGCAGGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTTC 

CACA 

>Sequence 597 

AGGTACTGCCTGTCCTTCTATTCACAGCACATGTGGCAGCAAACCCCATA 

TTACAGTGATACATCCCTGCATCCCTTATAAGAATATATATAAGCTTTGT 

TTCCTCATTGAAGCAACAAGACATGGTTTCTCACTCGTCCTTATGTTCCT 

CATAGCTCATATTATGCTACTGTGTTTTTAGTAGGAATGGGTGCCTATGG 

TCAAATGTATGGTCTGAGTGTACTTTATGTTCAGCATAATATATTTGGAT 

TGGCTTGGGAGTTTCAGTTTATATTTTCCAGTATACATATTAGCAATTGT 

AAGTATACTATGATATTTTTACACGTTTTCTATTATATCAACCTCCCCTT 

TTTCTGTTTTTTCTTTGTTACAGTTTTAGTATTTGACATATTTTATATTA 

TTGCATGTTCCCTTTCTTGGGGACCTTATCATTCCGTTCTATAAATCC 

>Sequence 598 

AGGTACAGGCAACAAAAGCAAAAATACACGAACGAGATGNCCATAAAACT 

AAGAAGCTTCTCTGCACAGCAAAAGAAACAGTAATAGATTGAAGAGACAA 

CCCACAAATGGGAAGAGAATGTTTTTAAACCATATCTCAGGTAAGGGGTT 

CATACCAATAATATGTAAGGAACTCAACCCAGAAATGAGAAAACAAGCTT 

ACTAAAAAATAAGTAAAGGAGTTGAATAGACATTTTCTAAAAACAGACAT 

ACAAAAGGCCAGATTTTTATCAAAAATGTTGATAAAAAACATCAACATTC 

CTAATTATCAGAGAAATAGATGTCAAAACCATGAAGATATTATCTCACAG 

ATGTTACTGAGGTTATTATAAAAAAGATGTGGCGGGGCACGGTG 

>Sequence 599 

AGGTACCACAGTTTGCTTAACCATTCACCTACTAATGAGAGTAGGTTCCC 

ATAGGTCCCCATCATCACATCCTTGTAGAGGCCCCTCTGAGCAGGGATCA 

GACAGTCCCACTCCTCGGGAGAGGGGACGCTGGAGAAATTTATTCTTAAA 

CTAATTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAAGACCATTTCTTAGTGAGCACT 

GTGGGAAATTTTGGTCACCTCATAATAATTCTAACTGCGCCTCACTGCTG 

AATATTCAATGGTCCTACATTTGGATTTTGTATAGGAATAAAGGTAGCCC 

TGTTATTGGAGAGCTCTTGCCTATTGAAAAAATTTTTTATGCCTCTTTTT 

ATGTTGGTTTTTATTCCCAATTTTATTGTTCCTTTTTAATATGTTTTTTC 

AATTACT 
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>Sequence 600 

AGGTACTTTCACTTTTGTGAATAATTTTATTTTCCAACCATGGAAGCATC 

ATCGTGAGGTTGAAAGAGGATCATTCTTGGAAAATACAATTACTTAACAG 

TTATGTGACCTGGGACAAGTTGAGCCTAAATGTCCTCATCATAAAATGGA 

ACTAAGTTACCCCTCATAAAAATGACGTAGTGTATGGACACTGTTTGGCC 

CAGAGTGGGCAGTGAAAAAATTGTGGCCATTCTGGAATAATCTTATAGTC 

TCTATGGTGGGGAGATCTGAAAGCCGTTTTCTTTCCCCTTCCCATTTTGT 

GTATGTATCTGCCTCCACTGATCTGCACAGGGAAGGGAAGTGGTTGGTAA 

CTCTCTGGGCACTCAGGATCTCTACACTTGGTAGTTGCCCAGCAGCCCAT 

CACTGTGTCTTTCACCCCTT 

>Sequence 601 

CCGGGCAGGTACCTCACCATTCCACCTCATTATTCAAAGCTCAATGTTGC 

AGCCCACTTTAAGCTGACAATATTGATGACTGCCTCTAAAATACAGGACA 

GGGTTACTTATAAACCTTTATACAGGCCGGAGTTTCAGATATATCTGTGG 

TAGATTATGGTTTCAGCTTGATGTGAGAGAATAACTGAAATAATTCCTAC 

CCCTCACCCCCTTGCCCCCTGCTTTTTTTTTGAGACAGGGTCTCATTCTG 

TCACCCATGCTGCAGTGCAGTGGTGTGATCACGGCTCACTACAGCCTCGA 

CCTCCTGGGCTTAGGCAATCCTCCTGCTTCAGCCTCTCAAGTAGCTGGAA 

CCACAAGTACCTT 

>Sequence 602 

CCGGGCAGGTACCGGGCCTTGTGCCAAACACCTTAGATGGGTTATCTCTG 

AACTTCACATCAGTCATATGAGGTGGGTAATATCATTATCTACATTTTAC 

AAGTATGGAAACTGGGGATTACTGAGGTTATTTGCCCAAGGTAACACAGA 

TGGTAGATTCTGGAGCCAGAGTTGGAAACTGGGTAGTTTGCTCCAGACCC 

AATGATCTAGCATCCTAGATGTGGTCCATTAGGGCTCTCTCTTTTCATCC 

GTTTGTAAAAGAGAAGTTTTCACTTTCTTCTCAAACCATTGAGAAACAAC 

TTGGAACTGGAAGTGCAAAGGGAGAATTCTAAAGAAAGCGTTTTAAAAAG 

GAGAAAGAACAAGAAAGCAGGACACCATTTCCTACCTTTGGTATTCTCCA 

AATAGTTGGCACCAATTCTCATAAAAAAAAAATGGCACAAAATGGTGCAT 

ATTTTTACACACACACTNTTGTAATGTTCATTTAAGATTTGACCACAATT 

TAATTAATTAAAATGATATACCCCAAATATTGGATTGTCTATTGCTGGTT 

CCCCTTTGTTAGCATAGACTGTGGTCTTGTGCCTTTGTCCCCAGGGAGGA 

CTTACCACAGTGGCTGCCTCAGCAATTCCAGGCTTTCATTATTCCTTCCT 

TACTAGAGCATTTCTGAGTCTGTTGGTATTCATAAAATAGTTCCCCGTAG 

ACCTACCTTGAAAAAGCTATCGGTACTTTACCCAAGAAAGGCTTAAAAAC 

ATTGATATGGAGGCCGGAAATAAGAGTTAATATCCTCTAAAACTAG 

>Sequence 603 

AGGTACCTAAGGAGGCAACATCTAAACTGGTCTTGAGGAACAGCCGAAGA 

TGGCGAACGGGACAGTTCCTGAAAAGGGAATGTGAGATTTGGCAATCAGG 

ATAGCTGTAGCCTTTACTACGGAAAAGTCAGTGGTGGAGACAGCAGACAG 

ATTCAGCGGGCTGAAGAGTAAGCATAAGGTGAGGATGGGTTGTGCAGGAT 

ATATGAAACCATTATTTGTTTGAATTTTGATACTTAAATAGTAAAGGAAA 

GTGCTAATACTTTGATAGGGGGGAAGTTTTTTCTAAAATGGGTTGGGAAC 

TTTGAAACATGTTTTTACTTACCAGAAATGAAGAAGGTAATTGTTGAAAA 

AGGCCCTAAACGTTATATAATAGGGCAAATATTTGGGTTGAAATCAAAAA 

GCCTCTTGTAAAAGGTCAGAACTAAAACGGTCTTTTCAATCCTCATAGCA 

CTCTTTTTATATATTTTTTTATTTCACTTGCAATATTTTTTTCCTTTTG 

>Sequence 604 

AGAAGGGCATTCTCCCTACTTGTGTGTCATCTTAGGGACTCTCACTTTGA 

CCCTGAGTGTGATAGGAACCATGGGGAAGTCTGAGCTGAGGTTGGACGTG 

AAAGGTCTCATGTTTTAACAGGGTCACTCTGGCCCCCTCCACTGAGAACA 

GGCTGAAGGTGGCAGGGACTGAGTGGAGAGACCTCTTGGGAGACCACTGC 

AGCAAGTCAGGTGAGAGCTGGAGGTGGCTTGGCCCAATGGGTAGCTGTGA 

GGTCGAGAGCAATGGCTGGAGCCAGGAAACCTCTGAGTACCT 

>Sequence 605 

CCGGGCAGGTACCATTTGGAACTTATTTTTATTTAAGTTTTAGCTCAAGG 
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ttctccagaatctgggagttgagaaaatgccaatggaaataggaaatatg 

aaatatccaggatcaatggtagacttttcttcttactgtaacagtgctct 

gggcacatttcttaccttgctatttttttggagaccaagaaaatattgca 

tctatgtccatccctacatagacctcacaaagcataggtcaaattctaat 

aggcagccatgattctccaattttttgttcacaaataagtcgactgactt 

cctaattggagtcattgggggtaaggagcaacggAcaatgtcagagagga 

ccacctcacaggtggacttgtgaggggctgggaaaagaaaagac 

>Sequence 606 

CCGGGCAGGTACTTTGTTTTTCAATGCAGGACTTCTGCCTACTTCAAAGA 

AAGGGGTTCAAAAGTTTCTCAAATGATTTTTAAGTAAAAGTCTGTTAGAT 

TTTTTAAATTAGTAACTGAATATGTATAGATTTCAAAAGTTCTATACACA 

TATATATATACACATATCTGTGTGTATTTTTTTAAAACCTAAACGAGAAT 

ATTCTGCATCCTTACGTTGTCATTTTTACTTAATACTTTGTGTTACTTCT 

TACTTTTGATAAGGTAGAAACTTGCTTTTGGTAAAAAACAATTTGACCAT 

TAATTTGGTCATAAGAAAACAAATGCTGCTACCCTGTGATGCCCAGTGTC 

TAATAAAGATTTTTTTTTTTTGAGGCCAGGCTGGTATGATCTTGGCTCAC 

TG 

>Sequence 607 

AGGTACGCTCCAGCATTACCTCTAAGCAAACCTTCAAATATGGCTACTGT 

AGAAGCACTTCTCTCAGCAGCACCCCTCACTCTTTCCTCAATGAGAAAAG 

AAGTTGAGGCCCCAATTGCATCCTCTTTACTGATCCACCCAAAACAAACT 

CCCTGCAGGAAAGTAGAGGGATAAGATTTCCAAAGGAGATGCTGAAGAGT 

AAAAAGCAATCACACTTCAAAATAGGACTTTACAAATAATTAACAACAGC 

TCCAGATCCATCCTGTTCTCTTCTCTAGAACCACTAGAAACTCTCAGATC 

TGAAACTGTATCATAGATTACACACCTACATATCCCACTCCATGATACAC 

ATGTTGAACTTCCTATGTCCATATCCATCCTCCACATCCTCAGAGTTAGC 

AAACGAGTTAGACATCTAAGACTTT 

>Sequence 608 

CCGGGCAGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCA 

ACAGCTGCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATT 

GCCATTTGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAG 

ATGATAAAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTTGGCATCT 

TCAACTTGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTG 

TTTGGCAGCCAGGCACTCTCAGAACGGCAAGGAGACACAGCTAACATGAT 

CTTTGCAATGCAACAAAACAAGCGATCTTGAGGCGACAGAGTCCAAAAGA 

TGACAGAAAATTCATCCAACTCCTGAAGCATGTGATGCCACCAGAAAGCC 

TTGGCAACAGCCCTG 

>Sequence 609 

AGGTACCTACTTTGTGGGGTTATTCTGAGAGTTAAATAAGAACCAAGGAG 

ATCCTAAATATATTCATCCAACCAATAGGTATGTCATTTTTGTAGTTGCT 

TAGGAGTTATTTCTAGATGAAACAGACAAAACTCTGTGCTTTTATAGAAC 

TTATTTTCTAGTGGGGCAATAAATATAAAAAGTTACCATGACTTCCACAA 

TGGCAGCATGAGGACCTCTGTAGACCTACTTCTCAGTGAAGTGAGCATAA 

CTGATTAAAATTATGTAGGTCTTTGGGATCCCAGAGCACCTTTAGTCTCG 

GGAGACGCTCTGCCAGCCAGAAATGATGGAAGAATTGCATAGCCTGGACC 

CACGACGGCAGGAATTATTGGAGGCCAGGTTTACTAGA 

>Sequence 610 

CCGGGCAGGTACTTTATTATTCCGAGAGAGAAAGGCTAGCCCGAAAAAGC 

TGTTACCTAAGCAGCTTTAGCATAATTGCTCTCTGCACAGAAGAAATCTC 

TAGAAATCCAATTTTCTCTTTGGATAAGACTAAAGAACCAATTAAGAAAT 

TGAGCTCCAAAATTCCTGTGATCACAGCCCACATGGCACACGGGGCAGCC 

CAGTCTGCATTGCTGAGGGCTGAATATCTGTTTTCCCAATCACCTTTCTT 

TGCTTCTTTCTCTTTCTTGAGCTGCTTGCCTTTTAGCTGCTTTATTGCTC 

ATTAATATGTCCACTGGAAATTGAAAGAGGGAGGAAAGGGGGCTCTTAAC 

TTCTGCATTTCTACTTATTAGTGGCTTTTGGTTAAATGGTTTTCG 

>Sequence 611 
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AGGTACTAGACCTCCCTGTCTCATTCTCATTGAAACATTTTCTTTTGGCT 

TTCATAAACCTTTCAGACCAATCTTCCCTCCTCCTTCTACTTGCTCCTTA 

AATGTCAATGTTTTCCAGGGTTCCATTCCTACATTTTGCTCATTTCTTCA 

TCCAACCCTCATTCGCTCTTGACTAAAATTTGACCCTCTCAGAATCAAGA 

GGAGTTTGAGATCCTCTTTGCTACCCACACTTGTTTTCAAACCATTACTT 

CCCCTCATCTTAAAAAGCCCTCTGGGCTGGGCACAGTGGCTCAACACTTT 

GGGAGGCCAAGGTGGCAGATCACTTGAGGCCCGGAGTTTGAGACAAGCCT 

GGGTGACAGAGCAAGATTCTGTCTCAAAAAAAAACAAAAACCAAAAACCT 

CTGTTTCTTT 

>Sequence 612 

AGGTACCACCATGCCTGACTAATTTTTATATTTTTAGTAGAGACGGGATT 

TCACCATGTTGGCCAAGCTGGTCTCTAACTCCTGACCTCAAGTGATCCGC 

TCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGCGATTATAGCTGTAAGCCACCGCGCC 

TGGCCAGGAGGGTCTATATTTAATGTCAGACATGGCCCCTCTCTTACAAG 

AGCAGGTCCACCAAGTCCAAGAGGGTTTGAGATGCACAGAGGGACACACA 

TAACGAGGCAGAGACTCCGATCCAGTCCACTCTGAAAAAAATCCAGCTCC 

CCAGAGTTAAGGACCCTCACACCCCCCTTGAACAAGGCCTGGTGTTCTGG 

GAATATTCAACTCGAGTCTGCTTCCTCGCTCGGCCTTCCTCT 

>Sequence 613 

AGGTACTGGTAGTTTAAAATATCTCAATATGAAATGGCTGAATAAAATCA 

TCACATTTTCATTTTATATCAATGGTTCTGAAAGAATGATGCAAGAAAAA 

TCTCTAACCTTAGTGAGATGAATTTTGTAAAGTTCAGTGAATTCCTTCCA 

TGCACATTTGAAGCCAGTCCAGGTTTTTCGACCTAAGTGGCCTCAGTCAT 

GTTCAGCACCTAACGAACAAATCATCTCCTGTCTCCAATGTCATTAACAA 

CTCTATGGGTGAATGAGGATCACTAACTGTGGAGTAAGAAGGAAGCAGGC 

AGCCTGTTTCCAATAACATGTTGTGATTCAACCACAATCAAATGTTATAA 

AACTAATGTCTTAAAGTTAATTTGACCTTGAAATGTCT 

>Sequence 614 

AGGTACCCTGGAGCCTTGAGCAACGTTCTTTTGCATTATGCCAGGAAGAA 

CTGCTGGCAAATGTAAGTGGGCTTAGAATTCATGACTGCAGTCAGCAGCA 

GTTGTGTAAATCTAGGGAGAGACTGGTATTTGACACCTGCAAGTCCTCAA 

GGTTAACAGAAGTCTCAAAAAGCCCAAGCCCCAGATTTTGTAAAATACAT 

GGTTTCACCCCAACCTAATCAATGTCACCAAGAAAACTTGTAAGTCCAAT 

AAGACAAACAATAGTTAAGTCTGCAGAATATTTCCATATAGATTTAGAAG 

TATATTTAACTCTTAATTCTCTGCTTTCAATATCAATTGTTTTTGAGCCT 

TTTCTTGGGTAAAAGTTACCGAATGCTTTTTTT 

>Sequence 615 

CCGGGCAGGTACACAGTTAATAGTAGTATTGTATAAGCCATGACAGTGTA 

GCTCCCTTTCATTGTTTTAAACATGTCTGTCTTACTTGAGATCTTCCTAT 

TTAAAGCGAAAAAAGAAATTTTTTTAATTTCCAAGGATAAAAGCTGGGGT 

GATAATTTTTAAAAAACCTGACAATTAATTTTTGCGTTATTATTTTTCAG 

TGAAACGAAAAGCCAGCAATTGTAATAAATTTCCGTTCATGAATGATAAN 

TTTAGGGCTCTTTCAAATATTGGAAGCCCAAAGTTCTAACCTTTAATAAC 

CTTTTAATANNAAAAATATNTNNCATGTGTAGCACCCCATTAAAAACCAT 

TTNNNGTTTTAGGGAAATATATTTATTTGNNAAAATGGGCTTTTTTTAAC 

CTTTTTTCCTTGGCCTTCAACTGTGGTGGAAAAGAAGTGAAAATTGGGTA 

AGTTTGGTAAAGGCCACCATTTATTTCCCTTGTTAAAAAAACCAGGCTTT 

AAGTCATTTCCAAATTTG 

>Sequence 616 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGTAGTAAGCCACATTACTCAGTTGTGAGGGG 

GAAGGTAGACTCTTTCCAGACCTTTGATAAAGGGGCTGCTCAAAAAAGCC 

ACGACCTTGGGCCTCTGCTAAAACCATGGCTTTAAGTAAGGAGGGAACCG 

ATTTTTTAAAAAACCTTATCCCCTCTTTCTAATCTCTTATGTCCTGTGAG 

TGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGAAGTCAGCAGGAAAGTAGCTGGG 

ATGATGCAGTCTTTACAGGGTCTCTCTGTCACCCAGGCTGAAGTGAAATG 

GTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAAGTGATTCT 
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CCAGCCCCAGCCTTCCAAATAGATACCAGTAAAAATGTCATCTGGCCAAT 

TTGTGTGAAAAAA 

>Sequence 617 

TTAACACTATATAGGGCGACTTGGAGCTCCTCCGCGGTGGCGGCCGAGGT 

ACTACTATTTTGGTTAGTTGTTTATTGCTTTATTTTGCAGATGAAAACTC 

CGCTATTGAGAGAGGTGAAATATTCTATCCCAGCAGAAAATCTTCCAGTG 

AGTCAAACATCTGCTAGTGAGTTGACAAAAAAAAATCTAGGAGCTCTTTC 

CGTCAGCACTTGGAAATATTCTTATTGTTACTGTTGGATGACCCCTGGTT 

TGTAGACACCGCCTA7AGGGCAATGGTTGGGTTCAGAATTACAGAGCGAG 

AGGCATAAGCATCATAGCACAGAGAAACATATTAATAAAAGCCTCTGAGA 

AATAAAAATGAGATCCCAAATCCACCAACTGACTGAACAGAACCCCTTTT 

GGCCAAGGGGACCTCAAAGTAATCTTGAAAATTGAGTTCTCAGTCATGGA 

CGGATGTGAGG 

>Sequence 618 

AGGTACAGAAGGGGGAAATATGCCCCAAATGTCAATTTCCTCTTGCAGCA 

CTATATGTGGCTCTCACAGTGGAAGACGGAAGCACCATGAAATGTGGGAT 

ACACAAGATAACTGAAAATGTGAGATGTTCTTGATGAGTTGGTGGTGACC 

TTTGCAAATTTCTCCAGTTTTGAGGAATTGTCCTTGAGCAAGTCAGTCCA 

AGCAGATTTTATTTTATTATTTTGAGACAAGGTTTCGCTCCATCACCCAG 

AGTTGAGTGCAGTGGCACAGTCATGGCTCACTGTAGCCTTGACCTCCTGG 

GCTCAGGTGATTCTCCTGCCTCAGCCCCCTGACCAGTAGCTGGAACTACA 

GGCACATGCC 

>Sequence 619 

AGGTACATTTGAATGAGTAAATAAAGCAAAGTCATATACATATATCACTC 

TTACTAGCAGTCCTGGTAACTCCCACCTGTTTGTTATTGGAGTAGGGGTG 

GCAATAAGCTGCTGTTTTATAAATTTAAGGAGTCTCAGGGGTCATATCAC 

CAGTTCCAAAAAATAAACGAATTATGAGATTAACAGTAAAATGTCCATTT 

TAATGAAAATCCTATGCTAATTCAAATGAGGACCCTACTGTTGAAGAAAC 

ATTTGCTCTTCACACATAAACATGAAATATACCCTAACTCATTTATGAGC 

TGCAGTCTTGAATCCAGGCACAATATATCACT 

>Sequence 620 

AGGTACTTGAGGGCATCATTAAAATCAGCCAGTGTTCAGTGAGAGACTTA 

ATGATGGATTTAATAGTATTAAATGGGCAAAAATGCCCTTGGCCTTTACA 

TGCTCATTTAAAAACATATAACAAGAGCACGTAAATTCAGGCAGGTTATC 

ACTTTCTACTCAAAGCATTTTTCGCTCTTAAAGTCACAAAATGTGCAAGC 

CGGGAGGCCCTACGGCTTGATTGTGCTAGGCCTCTACAACTCCCACGTCA 

CTTCCCAACCGGAAGCACAGAAAGATGCATCGTATGGAGTCATTAAATGT 

AGCAAAACCAACCCCGACAAACTCCTACTACTTATTAAAATCATGAGGCC 

CAACAGAGCTGCCCTGTGCCTGGGGGACATTAATACGTGGGAGAAAAAAA 

CAATGCGAGACAATGGTTCCAAGGGTAGCGTCTTCTTGGAAGACACCTGC 

CCTTTCGGAAATAGCCTTGTTGAACCCCCCCAACAG 

>Sequence 621 

AGGTACTCCTTCATATAGTAGTAGGTTCAGAAACTCAGGCTAAGGAAAGC 

ATCCAGAAAACATTGTCTGCCTCTGCAACAGTTTGTGGATAGCTTGTAAT 

TGTAGTTTCTGATCTTGTCAAATCTGTCTTATAAACTCTAAATGTTGTGG 

TCCTCACCTTGGCTTAGATTACCAGAATAATACCCTATTCTTGCTTATTA 

GAAGTCAGTGCAAATTCCTTCATACCCCTATTAATAAAAAGTATGAGTTT 

TCTTAGGAACATTTCCATTCTAAATAGAGTATATGCTCATGTTTTGCTCT 

TCCTTGTATTATTGTTTGACCTAGTTCTAGGTCCAATTTTTCAGACTATG 

TCACATTATTTCATGTCACCTTAGTAGGAAGGTACTTTTCAGATAAAAAA 

GTTTTCCTTATGTTCAGGTAAAAGTTCTTTCCCACGCCAACCATTATTTT 

TGTTTTTCTCAGAGTTCCTTAATTGGGCAAATTTCCCTTCAGGGAATTCT 

TGGAAAAA 

>Sequence 622 

CAATTGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGAAGGA 
CAGATTCTCAGTCTTGAAGAGGCAGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAG 
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TTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGAT 

GATGTTGGATAACTCTTTGAGACTTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAT 

ACTTAATTTTCAGAGTTGTCATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAA 

CCTAATTCCTACTGGCTCATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCG 

GATGGCTTCCCCAGTGGGGCTTAGTTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGC 

CAAGCTCTTACACATTCCCTCTGCCATAACACTCATTCTTTGTTACTGAA 

TTATAATTTCATGTTCATTTGTTTATCTCTCATACTAGGCTGTGAGTTCC 

CTGATGACAGAGA 

>Sequence 623 

CCGGGCAGGTACCCTGCACACACTATGTTCTCAAGAAATATTCATGTAAT 

AAGTGAATAATTGAATGAATGAATGACTAAGTGAAACTTCTCTTTACAAC 

AAGCAAATGTAATNAGGCCTTTCTAAGCTCTCATCATCCTCATTGTCCTT 

GGTGGATTCCCACCACACTCAGAATTCCTTTTCACCTTTCCATGCATATG 

AGGCCCCACCTAATCAGGTGCTGGTCTTCTTAGCTTTCTGTCTCCTACCA 

CTTTTTGTCTTGCTTCGGGAACTCCACTGTCTTTTCTGTTATAGGAACAT 

GCTAAGGGTATTCTTCATAGTCAAGAGCACAAGCTCTGAACCCAGCCCAA 

TCTGTTTTTGAACTCAAGTTCCACTTATGTGCTAACTGGGTTATATCGTG 

AGAACATTTATGTACTGTAACCCTCACCTCCCTCATGTGTCAAAAGGAAG 

TAATGATGGTGCCTCGGCCGTACGGACAAGGATCTTTTTCATCATAATTA 

AATATTTTAGAAGACAAAATTGTTTGAAATATTCAGGCGGAACGCATTTG 

CATAGATATACACGAAGCACTACATTCTGGGATTTAAGCGAATATTTATG 

CCTAAATCTACACAGATAATTGTCAGGTACGCGACTGATGGGTATACATA 

TACATGACATTAGAGTGATTCAAAAGTCACTAGACATACGACTATACGAG 

CGATAGGAGGCATACGTATGAGATACGTGAGAGTTTTAGACATTATAAAC 

TGGTATTGAAGATAGATTTTACACGATTGCGTAAGAGTAATTCATATGAT 

AGACATCTCAGATATGTGATATATGAGATACATCAGACT 

>Sequence 624 

AGGTACAAATTTGATCATTTTATTATATCTGAAACAGACTAAAGGCAGGT 

TGACTGTGAGGGGTGGCAGGAAGCTTTTGGGTGATAGATGGTGAGTGGTC 

TGTAGTGCTGGTTATTCCATATAGACTTCTGTCAAAGCTCATGGAAGTGT 

TTGTTTAAAATGGGTAAATTTATTACATATGTTATACTTCACTAGTGAAA 

TCTTTAAAAACTATGCTGGTGGCTTCCTGTCATCTTCTGAATAAACCCTG 

ATTCTTCTTTTTCAAGGTAAACAAGAACTTCTGGTGTGCCTTCCACCTTT 

CCCATACCTCCCTCCATCCTCACCTCTAACCTCTCCACTTCAAATTGCCA 

TCTGCACCTCAGTTGCGAGCTGCCCCCTACTCGTGTGCTCTTGCCTCTGG 
GTCTA 

>Sequence 625 

CCGGGCAGGTACAATGTCCTi^TATTTACGAGGACCTTACTACTCTTAAAT 

CGCTGTCGTTCAAAAACAAAACAATTTTTTTCAGCGTGTTCTTATATGCC 

CATTACTGAGCTGGTCCCTGGGGATGCAAAGACACATGGANCTCTCATTG 

TTTTCCTCCAGGAAATNNTCACTTGGAAAAAGAAACACNGGGAGATGCTG 

CCTAGAATCCTTGATGCCTCCGAAGTTAGACTGGAGTTGGATTAACCCGG 

CCTCTCTCTGTGGAAATAGGAGATGGCTAGAAGAGTGACATCAATCAGCC 

ACAACTGCTTCAGCCTCATAACGTCNGAGCAATGGTATCAGACTTGATGC 

AGAGAACTACCCGGCATATGTGGCTTTTTTTTTTTTTAAAATGTAGTGAA 

AAAATTTCAAGTCACAGCCCACAACACTGGACTAATCAAAAGATCATTTC 

ATGTTTTGGTTTGGATTAAAATGCTCTTTTGCACTATGGCTTTTTGTATG 

AGAATGCTTGAGAAATTCTATGAAATAAGGGAGTGGTTGAAGAAGAATCC 

ATTGTTATAGAGCAGGGAACTTAAAAGAATACAATCTCTTGGCCCCCTAT 

TTTCTCTTCCCCTTTCTGAATTTTAAAAAAGAACACTTTCAAACCGGATG 

AAAAGTCTTTTATTGTAAATGGATGGGGACCAAACTTCAACGTGAAAAGT 

GAACCCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTCAACAAAATCTTGGGGAATGCC 

CATTTGGACCTGGAAACAAAATTTTTGCTGTGGAAAATACTTGGCCAAGG 

GACTTTTTCTGAAGGCCCCCCCAATGGCCAAAAAAGGACTGGTGAAAAGG 

CCAAACTGGGCAATATATTGGGGGGAAACGGGTTTCTTATTGAAGGGAAG 

GCCAAAACCACATCTTTTTATGGGGGTGG 
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>Sequence 626 

CCGGGCAGGTACCCTACCTGTAATATTTGTATTAATAATATCTTATTAGC 

ATTTTAATTAGAAATTTAATATTAATGATTTGGAATCAGTAGTTTTCAAC 

AATTTTAATAGTGCAAATTTATTTGTAGTATTTGATGGGGAGATATGGTG 

TTTTGTGACTATATTTACAACTGGATGTATCTGGGAATATCTCAAAGTTT 

CTCCCAAAAGGAAAACATTTCTATTACAAATATGTGACTTGTGAAAATAA 

TTTGTAATTCTTTTCAATATATCTCATTNTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAC 

AGAGTCTTGCTCTATCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGGGGCGATCTTGGC 

TCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCT 

>Sequence 627 

AGGTACGCGGGGACAGAGAGAAGGTTAAGAGCAACAAGATGGGAGGCAGC 

TGCATGGAACCTGTCCCACTGAGGAAGTAAAACAGAGTTTTACTCTTGTT 

GCCCAGGCTGGAGCGCAATGGTGCGATCTCGGCTCACCGCAATCTCTGCC 

TCCTGAGTTCAAGCGAGGAGCAAGTGAGTAGCTGGGACAACAGCCCTACC 

TGATGGACTGGACTTCTGCCTGGATTGGAGTTTGATCATGCCTCCATATG 

GGTGTTTACCAGGCGTATGCATTGAACCTGAGTTTGTCCCTTCAATACAA 

GGAAAATCTCTGCCGCTTAGTGATTTTCCAAGAAACATGAGCTTCTGCCT 

TTCAATGAGGAAGATACTCAGAAGTCATGTTCGAGCACTCCGGAAAATGT 

CCTTGGAGTTTCAACATTTCTTTGGTCTTCCACATTTCATTTTGTCCTGA 

TTAAAGAGGAAGCCAGTTGCTGTTTGTGTGGCCATGTGAGCAGGCAGGGA 

GATGGTGGCTGCCTAGAAGCCAAGAGAAGTGGCCTAAAGATGAAATCTAC 

CTTGCTGGTACCTGGCCG 

>Sequence 628 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGT 

TTCACCATGTTAGCCAGGATGGTCTGGATCTCCTCTGACCTCATGATCCA 

CCCACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGC 

CTGGCCGGGTCAGGCTCTTTCTAATCTGTTTAAAACCATATCACCCAGAA 

GGTATTCAGTATATACTTATTTAAATGAATTGAAAGTCATATGAGCAGCA 

TGGACTTACTACTTTAAAAACCACATTATTAGAAACCTAACACCTTGGAA 

GCTCTGCATATTCTGAATGAAGAATATACTAAACCACTCAGAGGGAAATA 

GTTATTAACCATTTTACCACAGACGACTAAACCACTACCATGGCCCTTCC 

CTTGTTTCAGCTGGTCTGGGTCG 

>Sequence 629 

CCGGGCAGGTACTAACATTCAAAAAACCATAAATATACATCCACTTAAAA 

AGACACATTCCAGTTACGATACCCTTCTTAAAACAGAAGTCTGATTATTT 

TATATATTATCTGATACTGTTACTGGCTTGCTATTTTGTGAGCTATAAGA 

AGTAAACTGATGGTTAAAATACTATAACCTTGAAAATATACACTAACCTT 

CATTATCCAAAAGAACTGTCAAAAAACATAGAAAAACAGAAAACAAACCT 

TTTGAAAGCTTTGTTTCTTCTACCGCTTTGGTTAGATGCCCTTCGACGAT 

CAGCTTCTCTGCCAAGGAAAATAAACGTTACCATCCAAGCCCAAACTGAG 

CAGCATTTCCCTGAGCTGGGCAGTGTAACACATTCCATGACCAAATT 

>Sequence 630 

CCGGGCAGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAG 

AGTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAA 

TTCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACA 

GAAACAGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCAT 

AGAAGCCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAGGGAAGTAGTCAATTGTTT 

TGAATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGAT 

AACAGAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGA 

TTATATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGA 

GACAGGCACTATAAACAGCTCTCATAATTGCATTCTAGCAATTAGCACAC 

TGTCTGATGGGGAGGTGGCTCAATCTTTCTTGCATAACTGAATGAATGAG 

TAAACTATCTATCCATCCATTTATCCATCCATCCCTCCACCCATCCTTTC 

CTACATCCATCCATGGGGTTTGAGCCTTTAAATGGAGAAGGCCCAGCCTT 

ATCTAGTGAGAAAAACTTTGGATTAGGAGTTAAAAAACCGAATCATACTT 

CACAGTCACGGTTAGCTTTTTGAACTGGCCAAACCAGGGCTTTTTGGGAC 
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TTACTTTCCTTATCATGAAATGGGAGGGTTGGTTAGATACACCTTTAAAA 
CCAGCTTTAAATTTTGGATGAAGGCCTACCTTAGAATTTTTTGGTGAAGG 
CCGACCGGGGGTAAGC 
>Sequence 631 

CAGGTCCTTGGGCTTTTGTTTTTAAAACACCAATGAGTATATGCTCATTA 

AGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTACTGCAT 

TGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCCCCAGC 

CCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCCCTAAC 

CTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCTGTTTT 

CCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATAACGAC 

CCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTGTGTTA 

AGTGCTGTTATATATGATATTTTAATCTTTGTAAAATCTTATA 

>Sequence 632 

CCGGGCAGGTACCATAATTTAGTTATTGCTCAGTGGTTGAACATTTAGGT 

TGCCTCTAGATTTTTCTATTTATTAGAAACATTCAGGGTTTCTAGATTTT 

TCAGTTTTATAAGGAACATTCCAGTGAACACTTTCGTGGAAGACTTTTGC 

AGGAATTTCAACACCTAATTTTGTTACAACCCTAACTTTCTCCATTTGTT 

TTGATGAGTAGTAAATTTTTATTTTGAAAAAGTCTTAAGGCAAAATAAAT 

GTAATGCACTTATATTTCAAAAATATAATTGCCATATACTACCTATAAAA 

TAGGAGTATTTCAGGAAATCAAACAAAAACAATGATTTTTCTCAAGCATA 

AAGAACTATGCCTGGTATGACCTGCTCCTTTTGA 

>Sequence 633 

GGCACGATGGCTCACACCTGCAATCCCAAAGTGCAAGGATTACAGGTGTT 

GAGTCACCGTGCACGGCCCCAAGAGATGGTGGTGGTGGTTTGTTTTTTTT 

TTTAACAGTAGAACTGTTTTTTTCGTTTCCATTATTTATTTCCTGATTCA 

CTTATAAATGTTGGAGCTATTGAAGCAATTGGAATTTTTTTGAATTATAG 

TTAACAATAGTAAAGATGTATCTTAAAAGATATAGTAGCTTTATTTATCA 

TTTAATAGTAATGTAATATAAGGCCTTACTTGTGTGTTCCATAATTTTTA 

CTTTCTGCCAGTATGAAATAGCCAAAAGTGACTGAAAGCCAGTAATTTTC 

ATATCCCGTGCCAGTTT 

>Sequence 634 

CCGGGCAGGTACATTACAGAGCATATGATCTTTCAAGGTTTTGTTCCACA 

TGTGTTATGCATAGTAACTGCTCATTTCTATTAAAAATACTCATAAATTG 

AATCACATTACAAATAAGTGCCATATACTTAACTGAGCAATATACACACA 

TACGCATTCCTGATAGGTGATACAAAGGCAAGAAATTCTGAGAAATTTTA 

AGATTGTGATCTGTATCATTTGGATGGTATAGCAGGAGTGGCAGAGGGAG 

GAACGTTTCCTAAGTTCTTCACTTACTGGCTCCTGCACTTAGGTAGGATC 

ATGTCACTAGTGCTGGCCAATGAGCAAAAGTATGGTGTGCCATTTCTGGA 

GTAAGGGAAACGTATGTGCAATTTCTAATTTATTTTTTCTCTTCCATTGA 
TACT 

>Sequence 635 

CCGGGCAGGTACCGTAAAATACTTGTTTTCTTAACTATATCTCCCACTGG 

GCTCCTGGAGGACGTGATCATCATTGTTCCCCAAGTGCCTCTCATATATT 

TGGTGGTCTATAAATATGAAATAACAAATGAATGATGGTGCTATGAATTC 

AACCACACCCACACTTCTTTTCACCATCTGAGAGAAACAGAAGGATCCAA 

ATCTTGGTAATCTAAATGCATGCCTCCAATACAAAGATCTTTAATAATCA 

CCAGGCCTGAACCACTTCTTAGCAATTGGCCAGGCTGCAAGGAGCCGTAT 

CAACTCCTTACTAGGACAGCTTAAGCCCCTGAAGAAATTATCTCATGCAC 

TAAGGAATGACCTGACATAAAAGCCTACTTGAAAATAAGCTGATGCCTGC 

CCAGAGGGAATAATTTAAAAT 

>Sequence 636 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 
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CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 
GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGGTTTCAATAGAATGGTNGGGATTAT 
ATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATA 
>Sequence 637 

AGGTACATTTTACACTGTCAGCTATGGGTTCAGTCAGATATGCCCATAAA 

TTCATTTATGAAGAAGAGCTCCCTAAACTTCTAATGATTTTTTCCTGGTG 

GTTTTATTTAGCTCCAAAAACTTATGTTTTTTTTCTTAAAAAAATTCCCA 

TAAAATATATTCATTTATCAATACATAAATATTTGATGGATATCAACTCA 

AGAAAGGTAGATGTCCTCACTTCTTAAGCATTATTTATTAAAAAATTTCA 

CAGGGCAGTTCCACTTTTTTCTTAGGAAAATATATTGCCAGGTGAATCCC 

TTCTTAGCACTTTATTGTCATTCCTTGGGGGATTTATTAAAAACCAAGGC 

TTGCTTGAAGCATGTCCTTTGTACAACCCTGCTTCTTTGTGAACACAAAT 

GTCTTCCCAGGCCTTGCTTTAATTTTTTGGCCCTTATTAAACTTCTTCAA 

AAGGTTTGTATTGGGGCCCCTGGCCTCTTTAGGAAGGGGAAGGGTTATTG 

CTAACACAAGGAATTGCT 

>Sequence 638 

AGGAACTGGATATTTTTGCATATAAACTTGCATTTATATTTCAAAAATTA 

ATAGTTATTGACGTTGGCTGTTCTGAGAAGAGAAATTGAAAGTGTCACAA 

AATAAAAAAAGATGAAATGAAGCATATATAAATTGTCAATTTTTTCAATT 

TTCTAGCCAACAGAGAATCGAAGGATTCTGTTCAAATATTAATAAAAATT 

GAAAATAAACTTGTGCTTATATTTTGTTTGCAACACACTAGITAATTTAA 

CCTGAGACTAGTTATCTTTACCGAAAGTGGAAGTGTAAATTACTGGTTTT 

AAAATTTTAAGCCAACCGGGAAAAATAATCCTTCTAATTTTGCTTATCTT 

TCCCAAAAAATATTTTTAATAGAATAACCCCCCTTTTACAAAATTTGGAA 

ACAAACGCCTTAAATAGCCAATGCC 

>Sequence 639 

AGGTACCCAGACCTGCAAGAGTTGTCTCAAACAATAACAACAGTATACAA 

ATGTTAACCCAATCTTAATTCAGAACAGCTTAAATGTAATAAGGTAACCT 

TGGAAACTATGGCGAGCTCTCAGGTAGAAGCTAGAACTCTGTTTCACGTG 

ACAGAAGCAGACAGATTGTTAAGAATCTGTTATGAGTGGAGTCCCATGCC 

AGGGCTTACCCTGGCCACCACTTACTAGCGGAAGCCTTGAGCAAATTCTG 

CAGCCGTTGTGAGCGTCACAGAGTGGTGAATGTAAAGATTATATAACATT 

CTCTATGGTCAGTGTCTCCGCATCTAGCACCCCTAAGAAAATCCAAATGC 

CACCTGCNATTGTGACAGGGACAATCTCTGGGTGCTACTTGCACCCTGCG 

AAATCCACCCTCTCCAG 

>Sequence 640 

CCGGGCAGGTACAATAATTAGATCATGGTATCAATTCAAACAAAGAAATT 

GATGTCCTGGGAACTGGTTATACAAATACATTATTTCTTCTCTTTGAAAT 

GAGTAGAAGGAAAGGGAACTAATAATAAAATATCACATTATTGCCTACCC 

ACTAAAGGCAGCCTGAAATTTTACAAAACAGTCTTCCTGGGGTCGTCTCG 

ATGGTGAGATATAACTGCCTTTCATAATACTAGAAGTACTGAGACAGAAG 

AAGAGGCTGGGACCCATCTGGATTGGCTGTAGGTAAATTTGTTTGTGCTG 

GGGGCTGCGTTGGGACTGCTTGACGCAAAAACACAACATTGGTCTGAGTC 

CGAGGTGTCCCATTTGATATTGGGGCCTGGGACTGGCC 

>Sequence 641 

AGGTACAAAAGCCTGACGATATGGTCTTGAGGGGTAATCCTAAGGCTGTT 

AGACCGAAATTAAAACAAACCTTACCAGTAGATCTGTGTTTTTAAGACAG 

CTCTATTTAAGAGGACCATGCTGATTATACCAAGAGATAAGCCCCACAGA 

ATGTAAGGGTGATCACTTCAGCAAACATGGGCATGGCATTGCAATTTTCT 

AGTTTTTCACCTCACAGAAGAGCAAAGATCTCACAATCACTTCGTTAAAT 

AGCAGCGGATTCCTCAAGACATACAGTCCGTGGTATGCATGAGCCTGAGT 

AAGAGGTTGACTTTAATTTTTTCAGCCTTGAAAATAAAAAAAGTTAAATG 

CTCACGTATATAATTGGTTCAATTATCACTAAAATAAAGCAGTGCTGA 
>Sequence 642 

CCGGGCAGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAG 
AGTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAA 
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TTCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCCAAGGGAACC 

AAAAACAGAAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCC 

ATAGAAGCCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGT 

TTTGAATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGCAAATAGTCCTTATATTTG 

ATAACAGAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGCGG 

GATTATATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATA 

GAGACAGGCACTATAA 

>Sequence 643 

AGGTACATCATCGGGAATTCATGATTAAGTGACTAAATGATTTGTTTCTA 

AAACAGAGATGTATGCTGTCTGTGGCAAGGGCTGGGAGCTGGGCAACAGC 

TGGGCAGGGGGCACATCGCCTTAAAGCCTCATGCACCAAAGAGCCAAACC 

GGGGAGGGCTTTCTTAGAAAGCAAAATACAGCGCTCACACTGCAGGGGTG 

GCGGCGCAGGTGTGGAACCCTGTCTTGATGCCTAACGTGGGGGTCACAGC 

TATCCGAAGGCAGGCTCCAGAGAGCACCTTGACCATTTCTGCTTGTTTTC 

TCCCGTCTATGCCCCAGCCTGGCAGTCACTGGCCTCTGATTTAAAGAGTC 

GAGTTTGCGGGTGGTTTGCTAATTATGACCCCA 

>Sequence 644 

AGGTACTCCTACTCATATGCTTCAGTTAATTATATATGTTGAACAGGTAG 

GAAGCAGTGCTGTTTTTATTTATTTTAATATGTTATTCATACATTTGAAG 

AATTATGTTCTTTCTGTAGGCAGCTGAATTTTTTTTTTTTGAGACGAAGT 

CTTGGTATTGTCCCCCTTGCTGGAGTGCAATGGCATGATCTCGGCTCACT 

GCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAGGCAATTCTCCTGCCTCAGACTCCTGA 

GTAGCTGGGATTACAGGCGCCTGCCACCACGCCCGGATAATTTTTGTATT 

TTTAGTAGAGACAGTGTTTCACTATGTTGGCTGGGCTGGTCTCGAACTCC 

TGCCCTCAGGTGATCCGCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACT 

GGCGTGAGCCACTGCTGCCAGCCGGCAGTTGAA 

>Sequence 645 

CCGGGCAGGTACTGACCTCCCCACTCCTCCCTTAGGTGTGTAGAATATGA 

GAGAACGATTTAGCCTTCATTTAGCAAGTTCCACAGGGAAACCAGTATCT 

TCAAGGAACAGCCAGGTTTTAGTGAAGGCGAGGTAAAGGCAGGAATGTTC 

AGTAAAGATGTTGAGGAGTAGAGGAGCTGGTTCACAGTGGAATGGGGGTT 

TCAAACAGCTCAGTAAAATGGTTTATGAGGGAACAGTTTAGAGAAGGGTT 

TCAAAATTCCCTAGAGCAATTTTGTGTGATGATCTGGATTGAATATCAAA 

TGTTGTTATTATGATCGTTTTATTCATATTTTATTAATTTTTTATCATTC 

TATATTTTTTATTCTTTATTTTATAATATTTTTTGATTTTTTTTTAATAT 

ATTATTATTTTCAATTATTTAATCTTTTATTATAA 

>Sequence 646 

AGGTACTCCAGCCTGNGCGACAGAGCGAGACTCCATCTCAAAAAAAAAAA 

AAATAGCTGGTCATAGTGGCACACACCTATAGTCCAGACATTTGGGAAGC 

TCAGGCAGAAGGATCACTTGAGCCCAAGAATTCGAGGCTCGGGACCATGA 

TTATGTCACTGCATTCCAACATGGGTGCAGAACAAGACTCCCAACTCCAA 

AGAAAGAAAAAGGATTATGGGTTTAAAACACTTGGAAAGGATGTAAGCTT 

GTAGGAAATAAAATATCACTGTCCTCTTTTGCTCAGGGTCAGCAACATGG 

TAAAATGAGGAATTTTAGAAATTAACTTCCAGGAAAAAAAAAAGGGAGAG 

AGAGAGCANGAAGAAACACAAATATTTACAGTTTTGAAATTATCTACTAA 

TTAGGTGATAAGTAGTGTGTAGATAGTGGAAACAGAATAGGATGCACAGA 

AGAATGTTTTGAATATAGAAATGATACAAAACTTGAGCACTGATCACAAA 

TGCTGAGGCAGACCTGAAGATGGCACTTCANGGTTTGGACATATGAAGAA 

CGAAAGTTCCATTGATAGAAATGAGAAGTTGCCAGGGGGAACTCATTTAT 

GGTGGAAGAACATTAAATTAGTATTGAAAACACTGCCTTTGGGCAATCTG 

CACCTNCCTAAATGCTTAGNCCTATTTTCCACTGTCCCCTTTAGGCTCCA 

AACACACCTGAACCACTGCTGGTGGCCGAAACCTACTTGGTTTCAAAACC 

CTAGGTTCAACAGGGATATTGAATGCCTAGCCTTCTTCCGGGGATTGGTG 

CGTCTTCATATTCCCTTCAAGTCCCAACCCAGAGGTACCTGCCCGCGCCG 
>Sequence 647 

CCGGGCAGGTACTTTGAAAGAATTGATCCAGCTGAATTGGAAAATGTGGG 
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AAGGGGATGGGGAAGAGGCTGCTCCACCTGAGATCTGGCTCCAGGACTTA 

CAGCAAGGGGAACTTGGGCAAGTTACAGACCTGTCCTATGCCCTCAGTTT 

TCTTTATCAGCAGAAACAGAAAATCATCCCATANAACTATAAGGGTCGAT 

GGTATTCAGCGGGTCCCCCCAAACTGAGCTGCACANTCTGNNAGTCATGT 

TAGACAAACACATTTCTCAGGCCCCANCCTGNNAGCCCTCTGAATCAGAA 

ATTCCCTGTAAGGAGGGATGNNATGAACTTGAATTTGCACTGACTTTCCC 

ANGCTGTTTTCTTACTTCTGATCAACTTNGGGGGTAGGGACCCATTGAAG 

CTGCATA 

>Sequence 648 

CCGGGCAGGTACGTCATTTGGGCCAATTGTTCAGACTCTTTCTTCCCTCT 

GAAACCATTAACCAAAGCCACTAATAAGTAGAAATGCAGAGTTAAGAGCC 

CCTTCCTCCCTCTTTCAATTTCCAGTGGACATATTAATGAGCAATAAAGC 

AGCTAAAAGGCAAGCAGCTCAAGAAAGAGAAAGAAGCAAAGAAAGGTGAT 

TGGGAAAACAGATATTCAGCCCTCAGCAATGCAGACTGGGCTGCCCCGTG 

TGCCATGTGGGCTGTGATCACAGGAATTTGGAGCTCAATTTCTTAATTGG 

TTCTTTAGTCTTATCCAAAGAGAAAATTGGATTTCTAGAGATTTCTTCTG 

TGCAGAGAGCAATTATGCTAAAGCTGCTTAGGTAACAGCTTTTTCGGCTA 

GCC 

>Sequence 649 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCCGGGCGCGGTGGCGCGTGCCTGTAGTCCCGA 

GTAGGTGGGATTACAGGCATGTGCCACCACCCGGGCTAATTTTGTATTTT 

TGGTAGAGACGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTTGAACTCCCG 

ACCTCAGGTGATCTGCCTGCTTTGGCCTCCCAAAGTATTGAGATTACAGG 

CATGAGCCACCGCACCCGGCAAAAGCCACATGTTCTTAGCAGTTCTTAGT 

AGTGGTAGAGTTAAGTTTGTCTCTGGGGCTCTTTGTTACCACCGCTCCAG 

AGTTGCCCATTGAGGACTATCAATTGGAAATATGTCCCTGAGGAAAAAAT 

GATATACCAGTTGATTGTGTGTTACCACTCAGATACACAGGCAACAGGG 

>Sequence 650 

AGGTACTATAAACCAATGCCATGTTTTTGTAAAGGCCGGAATGAAAGAAC 

CACCTGGAATCCGACTCATGGTGCTAATACTGAACTCATTTGGCACAAGT 

TATTTAGATTCAAAAAGGCCACCCCAAGAGCACTCTCTTTCAGTTTGAGC 

AGAACTCCTGAAAATCATACTAACTACCTTTCATTGTGTTCTTATTATGA 

GCAGGATATTGGGATAAAGAACACTGGTTTCTCTCATTTAATTCCAACAG 

CAGTCTGGTGGCTCAGGAGCTATTAGGATTTTTTTTGTATCGATAAGGAG 

ACTGAGGGTCAAAGAGGTGACGTCACTTGCCCAGGGTCATAGCACCAGGA 

AGCAGGAGAGTTAGGCTTTACATACAGC 

>Sequence 65 1 

CCGGGCAGGTACATGCATACTCAATGTTTAGTTCCCACTTATAAGTGAGA 

ACATGTGGTATTTAGTTTTATTCTTTTTTATACTCAGTCCAGATTTGTGG 

CTCACAGGCTGGGTAGATAAAGACTTTTGTGTCCAAATTTCCAACCAGTA 

GCTGCTATACACACATATCTGGGCCTGCCGATTTTCCCATTTGCTTGTTG 

AAGAATCGACTTTTATGAAAGAATCAAGATCTGTTTATTTTCCTAAAACA 

ACAGTAATGACGGAATCATAAGTAGAAGTGGGTAACCATGGGTTCCCTGA 

ATCCAGCTTCTAGGAACACACTTTCTCCTGTTTCTCCACAGTTAAGTTTT 

GTGGATAAGGGGAAGATTTATCATAAAAGCAATATT 

>Sequence 652 

AGGTACAAAGCAAAATCAACATGCTTTTTATTTTACCTCATTATTACATA 

AAAAATTTTTTTGTAGAGACAGAGTCTTGCTTTGTTGCCCAGGCTGGTCT 

CAAACTCCTGGCCTCAAGCAATCCTCCCACCTTGGCCTCCCAAAGCACTG 

GAATTATAGCTATGAGCCACTGTGCTGGGCCCACTACACCTTTTAAACAA 

CTCTTCTCCTGTCACCTCTCAGGTGTTTTATTTTAGTTTGGTATTATATT 

TAAGAATTCTTTCTTAGTGGCATACATTTCATTTCTGTGATCAGAAATCA 

GA 

>Sequence 653 

CCGGCAGGTACATCCATTCTCATAATAGAGGTATCTTTCATTAAGGATGG 
ACTTCGAAAGTAACTGAAACACCTGTGTGAAGGGATGTGTGTGCCTGTTT 
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ATGGGGAAGGGGTTAAGAGAAGAAGAAGGGATAAAATATCATTTCTCTTT 

ATATCCAGACTGAAAACAGTCAAAACTAATACATTTATACATAAAAGAGA 

TTCTCAAATACACCCTGCCAAATATAATTTATAAAGAAGAAGAATGGCTT 

ATAAATAAGTCAAATATAATAAAATTGACTCATTGCAAAGTAATAAAGCT 

CCATCTGATAGCATTGGGAATACCGACTTATGATTTCAGCAAATATTTCT 

GATTTCACTTTAGAAACAGCCTTATATTCCCTTAATTATCTTACCTGATA 

AATTATCTCAGTAAGTCCAAAGTAGGTCAGTGGAAACTCTTTTCTCTGGG 

AACTATTCCTTAGAAGTAATTTAGCCTGGAACTTTCTGTTGGTTCTGTCA 

GTCAGAAGTAGTTCAGAGCCCCGGGGTNGATACTTGATTTAATATACATA 

TCCCTCCAAAGCCCTGGTAGCTTGGTCTGACCATAAGAATGGCTGGGTAT 

GAAAATGGCTGGCTGCCATATTTTTCCGGAACAGAACACAAGTGCCACAG 

GTTAAAAACCAATGCCGCCCAATGCCAATGCCATTAGGGGCCACTTAATT 

ATTAGGGTTTTGGCTTAAATGGATTCCTACAACCCTTTTTCCCGGTTAAC 

CTTCCTTTGGAGTTTCCTCCCGCCCACCCGCTCCCTTAACAATTTTTTTG 

GGATAATGCCATTACTCCTTAAAGTATTTGGTTTGAAAGCATAAAATTAT 

TCCACGTTAAGGAG 

>Sequence 654 

TGCCCCGTTCACCACATTAGTTAGGGCAATTGGAGCTTCCCGCGGAGGCG 

CCCGAGGTACCTGAACAAATCCTATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAG 

TTGCAGCACAGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCT 

TGGATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTG 

AGACTTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTG 

TCATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTC 

ATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGG 

GCTTAGTTAGGTATCCCAGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATTCC 

CTCTGCCATAACACCCATTCTTTGTTACTGAATTATAATTTCATGTTCAT 
TTGTTTATCTC 

>Sequence 655 

AGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCCCTCCCTCCCGGGTTCAAGTGATT 

CTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGCCACTGC 

GTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGG 

CCAAGCTGAATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGTTCCACCCACCTTTGG 

CCTTACCAAAGTGCCTGGGTATTACAGTGTCGTGAGTCCAACCACCGCCT 

CAGCCCTACCAAGCATATTTTTTTAAAATACTGTACACCCTATTACCTGA 

ATACAAATTTCCTCCTGTTTTAAAAAATTCCTATTTTTACTTATTTTTAA 

ACAGATTAAAGTATTTAGTTTTTTTTTTTAACATACCAACTAATTTTCTG 

GTTATTTGAATAAAAAATTTAAAGTGCAATTTTTCATTTGCCCCTTTTTT 

GCAGGATTTTAACTCATAAACTTACCCTAACAAAGGGAAAGGAAGGGT 
>Sequence 656 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTCAGTCGCCCA 

GGCTGGAGTGCTAACCTCTCCTTTCATGTGGAGATGGACAGGGATGGCAG 

GAGCACTGAGTGCTCTTGACAACACCATTGAAGATGATGCTGACGATCAG 

CTACCCTGTGGAGAAGGCAGGCCAGGCTGGGTGAGAGGGGAGCTCCTTGG 

AAGTCAGGGGGTCTGTAAGGACAGCAAGGATCTCTTTGTCCCAACCTCCA 

GCAGCCTTTATGGGTGCTTCTGTGTTGGCCTTGATTCTGGGATGGCCATC 

TCAGTGCTGTTGCTGGCTAGCGATTTCAGAAAACTAGATTTTTCTAGGCC 

TGAGCCCTGTTTTGAGAAAGAAGCTTCCCTCTGGTTTGTAGCTCAACATT 

AATGAGTTTTGGTTCCTGG 

>Sequence 657 

AGGTACAGTGGCATGACCATAACTTGCTGCAGCCTTGAACTCCAGGATTC 

GAGTGATCCTCCCACCTGAGCCTCCAAGTCGCTGGGATTACAGACATGTG 

TCACCATGCTCAGCTATTTCACATCTTTTGATGTGATGTGACACAAAGTA 

TACAACATCACCTATGGGTGTCCATGCCAAAAACGGGAAATGTTTAACAG 

TGAGTTATTATATGTAACATCCAGCTTACAGGAATGATAGGAAGAGAGGA 

ACTAGTGAAATGATGCCACAAGGAAGCACACAGATAAATCCAGAAAGTTA 

GAAATTCTGTAGGACAAATGGCCTGGTCTCTTCAACAACTGTTGCTGATA 
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ATATGACAAAAAAGAGAGTAAGAAGAGCATGAGGCATGGG 
>Sequence 658 

CCGGGCAGGTACAGAATTGATTGAGGTGGTGGGTCTAGAATTAAGAGAGC 

TGGATGAGAAATTACTATAGTCATCTAAGAATGAACGGTAGAGCAGTCAG 

AATGAAAAGAGAAAACTAGGTCTTAAGACCAAATGACATGAGGCCATGTG 

TGGTGGCTCAAACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCAG 

ATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCAGCCCAGCCAACATGGTGAAACCCT 

GTCTCTACTAAAATACAAAAAAAAAATTAGTTGGGCATGGTGGCGCGCGC 

CTGTAGTCCCAGCTGCTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAGCCC 

AGGAGGCGGAGGTTACAGTTAGCTGATATCGCGCCACTGCACTCCAGCCT 

GACGACAGAGCAAGACTCCATTCCAAAAGTAGAGAATAATTGAAAGTCTC 
GTACCT 

>Sequence 659 

CCGGGCAGGTACCTAACTTATTAGGGCCCTGATAATCAAATTAGCCAATA 

AGTAAGAAAATGTTTTCTTAACCACACTGTAAATTAAGAGGATTCATATT 

GAAATCACTTTTCCATTATTGCTGTCTTAGCCTGCTAAAGTTATATTTAG 

TGTAGTGCAACTAGGCAGGGTTGTGAGAGCTGGGAAGGTAGACTGTTGTA 

TTGGGCAGGGTCAGGGCAGATAAAGGACCAAAATAATGCCTGAAATGCTG 

TATTAACCTGCTCTACCTTGAACTGCTGTCTTGAATTGGGGGGAAAAATG 

AAGCTCTGAGGGGATGGTGCACAGGGAGAAAAGAGAGAATCTCAGGAATT 

GAAAGTCTCGATGGAGAAGAGGTGGGAGAAGAATAGGAGGCTAGAGTGA 

>Sequence 660 

CCGGGCAGTATTTGGTTTTCAAAAGAATCTTATGGAGAGCATTTTTGAAA 

GTAGATGTTTGGAAATCTTTCCAACATTATGTGATTTTTGTCTCTAAAAA 

TGATGTATATTGCTTATAAAAACTCATATCTGCACACTTATCTTAGAAAC 

TGAAATTCCTAACCTCTTTTAGAAATCTTCCAAATGGAGAGGTTGAGTTT 

TAAATATATTGAGGAATTCTAAGGAGGACAGTGGCTCATTTACTTGCTTA 

CTTAAGTGTCTCACTCAAGGAGGATATGTCTTTAATTTTTAATTCTATAA 

TGCCAATATACCTTTTATTTTTTTAACCTCAATACATTTCCCATCAATGG 

GACTTTCATAACATCATGTATCCCATTTTTATTAATGTAATCTTCGATAA 
CAA 

>Sequence 661 

TAACCTAGTCGATCGGTAAGGCCGAGGGGAATAGCAGCGGAGTGGCCGCC 

GAGGTACCTGAACAAAGTCCATCAAGGACAGATTCTCACTCTTGAATATG 

CAACACAGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGG 

ATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTGAGA 

CTTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTGTC 

ATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTCAT 

TGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGGGC 

TTAGTTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATTCCCT 

CTGCCATAACACTCATTCTTTGTTACTGAATTATAATTTCATGTTCATTT 

GTTTATCTCTCATACTAGGCTGTGAGTTCCCTGATGACAGAAAATGTCTT 
GTTGGTTTTG 

>Sequence 662 

AGGTACAAATATCTATGAGAAGTCAGATTCAGTGGAAAGTCTGTGATTAT 

GGTTTTGTTTTTTAAATGAAATTGAACATTTAAACTGCAAAACGTGGGGA 

ATGAAAAAGCCATCTGTCAGGCACTATATCACAAAAGAATCCACCCACTT 

ACAAATAATCCCTGAATGTCACCACTCTTCTTTCTATTCATCATCCTGGT 

GTTGTAAATGGAATACTCACAATAAAGCTGCCATTAGCAGAGTATCCCTG 

TGATCTATCCTTACCAACCATGTTGATCTAAAGTTGGAGGTCACTGTGAT 

TAGAAAACTCAAGACACCACCCCCTGCCCCACCAGGGTTGAAAGGGACTG 

AAAAGTAGATTTTTAACTGT 

>Sequence 663 

CGAGGTACTATTAAATTTAATGAGAGGTAACCCATGCACCGGCAGGAAGT 

TCAAGGGGGACAGAAGGGGCTTGCTCCACTCTGGAGCCCTATCTCCTCTC 

ACTCCTTTCCCTTTCTAGTTTTTGACATTGCCAACTTTGNCTTCTCTTCT 
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TTTATAAAAGGCTTTCCAAGGCCCTTTTTGGAAATAAGGAAAGGCTTG 
>Sequence 664 

CCGGGCAGGTACTTCTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACAAGATTTCACTCTGCTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCT 

CGTGATCCACCCGCCTCGGCCTGCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAG 

CCACCACGCCTGGCCTCCAGTATTTTTAAATTAATTTTCTTGCTCAAACC 

AGAATTAAGTTTCTCTTACCCTAACTAAGGGAACTTTGGCTAAGACAAAA 

AAACGACCTGTTACTTACCTTAAGAAAACCAATTTTATTTCTGATTATTG 

CAAAAGCACACAAAAAATATGCTGGTTGTTTAGCCCTATATTTCTGCAAA 

ACCAACATTTAAAGTATTTGACAACTTTTTAA 

>Sequence 665 

AGGTACTTTCAAATGAGAATGGAGTTCAGTTTTACCATCTTTAAACCCCA 

TGTAGGGCAAAGTGGAGTCACAACTCAGCTTGAATTATAAATATAATTGT 

TCTTGTAATGGTGAGGAGATCTACCTTTGAGGTTTCCCAGAGTCAAGATG 

AAAATCATCTTTTCACTCTGGAGAAAAACAGCTCCTTACTGGACTGAGGC 

TGTCAGACGTAGACTTGGGTCATTGCTGGAAGAAACATAGAAAGCAGCAC 

AGCTCCGAGGTCCTTTNTCATCAGATGTGTAAATATGGCCTTCTCTCTTC 

AGAGCAGATTGCCTGGCAGTCATCATCCCTCCTGTCTGTCTCCAGCCCGG 

CTGCTCATGCAGTGTCTCAAGCTTCTTGCATTTGCTGTGTTATGTGGTTT 

TTGAG 
>Sequence 666 

CCGGGCAGGTACAGTGGATATGGTGAGCACTGGTTAGAGTCTGGATATAT 

TTTGAAGGGGAACTTTACTGAAGGATTACATGTGAGGTGAGAGAGAAAAA 

GAGTCAGGGAATATAACACAGTTTGGAGCCTAAGCAGCTGGAAGGACGGA 

GTTCCCATTTATTTTGGTAAGGAAAGATGGTTTGGGGAAAGAGATAAGTT 

TTGGACATGTTATTTTTGAGGTGCCTATTATACATGCAAGATGCATGTCA 

TGTTGAGGGCAGAGGTCTGAACAGGATGTGTAAATGTGAGACATCACCAA 

GGGAGTGAGTCTACTTGAAGGAAAGATCTGGGAGTGGAACTGGGGTCCCT 

AACATTGAGAGTTTCAGGAGG 
>Sequence 667 

CCGGGCAGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCG 

GGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTGGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGG 

CACACAGCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAGG 

TTTCACCATGTTGCCCAGGCTGATCTTGAGCTCCTGAGCTCAAGTGATCT 

GCCCACCTTGGACTCCCAAAATGCTGGGATTATAGGCGTAAACCACCATG 

CCTGGCCTTAAATCAACTTTAGAGTCAACATCTCTTATCACTGGAGCTTC 

TGGAGAAACTCCATCACGTGGTGCTCTCTTTCCTGATGTGTTGTGCCCAA 

ATAGCTTGTTCTCATCAGAT 

>Sequence 668 

AGGTACCACAATGCTAGGGCTGAGGTCTCCGGGATCCTCTGGGCCTTTTT 

CATGGTTGAAAAATGACAGTGGCAGCTTCATTCCTTGTGCCCAGTTCCAG 

AGAGGAGGAATGAGAAAGGAGCAAGGAGAAAAGGCTGACATCTATGGGAA 

GCCAAACTTTTTCAGGAATCCCCTGCTCAGGTTTGCTCAGGCTTGTTTGA 

CATCTTACTGGTAAGAGCACCATTGTATGGCCAGCCCTATATTCAAGGGA 

GGCTGAAAACTGTAATTTTACAGCTGAATCCCGCGTACCTGACCGGTCTA 

GAATTTTTAATTTTTACATCTATTAACTTTTAAGTTTATAAAATCTGTGA 

TTCATTAAACATTTTACATTTAAAAAATTTTTAATTTATTAGTTATTTTA 

TATTTG 
>Sequence 669 

AGGTACCCTGGCAAGGTTTGTCCTGTCTTGGTAGCAGAAAGAACTTCTCA 

AAGTAAGGGCTTCACACTAGGGGAGAGTTCAATGGCCCAACCCAGCCATG 

GCCACCCTGACACCATGCCCTGATGCTAGTCCCTGTGGCCTGGCCCACAC 

TGAAAATACTGTGGGGACAACAGAATGGATTTGCAAGTTACCACTATCTC 

TCACCAGCTGTAAGACCCTTGGCACATTTGTGATCCTAAGCCTCAGTTTN 

CTAAATCTGGAAAAGGGGGAAATTAAATGGGTCCTTGGCACAAAAACTGG 

TTTTTGAAAAATTAACCAGAATTTACGCATATTCCAAACTATAACCAAAG 
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TGGTCTGGCATTGAAACAAGAAGCCCTCATTAATTTCCGGGGAACATTTT 
TGGGTTAATGGGAAAACCAAGGGAGGGCTTTTGCCATTGGTGGGGGTTCA 
CACCCTGGNAATTCCCTATTTTTCTTT 
>Sequence 670 

GGCTCAACACTCCTATTACGGCGAGTCGGAGCTCCACCGCGGCGGCGGGG 

CGAGGTACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCCAAAT 

ATGAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCGCATA 

TTAAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTGGCCAG 

CCAGACGAGGTCAATTATTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAGGCAA 

GTCTTGATGGAGCACTTCTTGGACAGTTAGAACTTTACCAGGTTCACAGG 

AGAGCTCAGATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGGAGAC 

CTTTACTGTTGAGAGGTGGTTTTCATAGCCGCAAAATGACAAGTGCAAGT 

TGAGTAGATCAGTGTTTATCAACCAGGTGCCACATTGTGCCCCAGGAGAC 

ATTTGGCAATGATGGG 

>Sequence 671 

CCGGGCAGGTACTTTGAGCTGTGGCATCTCCTGAATTTCAGTGGCTTTGC 

TTTTATTAAGCTCTGCATTAGAGAGCACCGAAATGATGGATATATTTAAA 

AGCTGCATATTTTTAGAAACAGCAAAAATCTAGGGCTTGTTCCTTGGTGA 

AAGAGGTAGGGCAGTGGTTAGAACCTCCTGGCTGACTGTGGGAATTGATT 

TGCTGCTAGAGGAGGGTAGATTGGGTTTTCCAAAGTCTTTTTAAGACCCA 

GACCATCTGAAACAAGGGAAGGGCCATGGTAGTTGTTTAGTCGCCTGTGG 

TAAAATGGTTAATAACTATTTCCCTCTGAGTGGTTCAGTATATTCTTCAT 

TCAGAATATGCAGAGCTTCCAAGGTGTTAGGTTTCTAATAATGTGGTTTT 

TAAAGTAGTAAGTCCATGCTGCTCATATGACTTTCAATTCAG 

>Sequence 672 

GCGGTGGCGGCCGAGGTACAGGAACTGGCTTAGCCATAGGCACTGAAGAC 

TTGAGTTTTCCAAGCTCAGAGAGAAAAACAGTCCTCAAGCACACATTAAC 

CCTTCCTGCACCAAAGGTGGGGTGCAGCCTTCTCAACTCTGGCTTCTCCT 

CTATTCCAGGCTCTTTTGGTTTCTATCCCCTAGAATTGCATTAACATTTC 

TTTTCCATATTGGCTGTAAACATTAGAGGTAAACCCATGAAATGGTGTTT 

AAATGGAAATCGGTCCTGCAGGCTTGTAAAGTGCTTTTGTGCTTTCTCTC 

TTACTGCTAGAGATTCAACTGCTGTAATTTCCTCAGAAAAACTGACTCTC 

TCTTTAATTCTCAAAGCTAATTTGGTTATAACATAATTCTTTCCTTTAAA 

AATCATATTTTTGTTTGCTCTTA 

>Sequence 673 

AGGTACTCTTGTGTATGTGCACATATATCATACATGTGTGTGCACATGGG 

TGCGCATATATATGTTTGCATGGGCATGTGTGTGTATTTGGGAATGTGCA 

TGATATGTTCATAGAACTGGGTAATCATGATCTTGACTAGTTTTTTTAGC 

TGTCCAGTTTTGGACATTAAATTTGAGGTGCCTGTAGAAGAAGAGAGAGG 

GGGCCGGGCACAGTGGTTCACACCTGTAAAGCCAGCACTTTGGGAGGCCA 

AGGTGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTTGTGACCAGCCTGACCAACATG 

GTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCTGGCGTGGTGGC 

ACATGCCTGTAGTCCTGGCTACTCCCGAGGCTGAG 

>Sequence 674 

AGGTACTGATCTCCTGTTGGCCTGCTTCATTTGTCCTGCAGTTGTCAATC 

CAGAACAATATGGAATAATTTCCGATGCTCCTATTAATGAAGTAGCACGA 

TTTAATCTGATGCAGGTAGGCCGCCTTTTGCAGCAGTTAGCAATGACTGG 

CTCTGAAGAGGGAGATCCCCGAACAAAGAGCAGCCTTGGAAAGTTTGACA 

AAAGCTGTGTTGCCGCTTTCCTTGATGTTGTGATTGGGGGCCGTACAGTG 

GAGACCCCTCCATTGTCTTCCGTCAATCTTCTGGAAGGATTGAGCAGAAC 

TGTGGTTTATATAACCTACAGTCAGCTTATTACTCTGGTGAATTTTATGA 

AGAGTGTGATGTCTGGGGATCAACTGAGAGAAGATAGAATGGCTTTTGAC 

AATTTATTGGCAAACCTG 

>Sequence 675 

CCGGGCAGGTACCTAGGGGAATTTCTGAGTTCATGATATCGTAGGTGGTG 
TGGAAACAAGTCCCAGCATAAACCCACACAGCTGGCTGAATGAAGTTCAA 
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GTGAAGGTCATGCAGCATCAAAGTATATGTGTGTCACTGAAACTTATGGC 

AGTGGAGTGAGAATAATTTTGAAATTACTTAGATTGTGAGAAAATCTGGC 

TGATGATTAGAAGTGTTGATATAAGAGGTCAGTTTGGAGTTCCACTCAAA 

ATTCATACTAATTTTAATGTTATGGTATTCTAAACTACTAGATGGGTAAG 

GGGAAGTTATAGGATTCTGAACAATACCATTAAGAATTAGGATAGGATTT 

TCTACTGTGGTGTCACAGAAGAATCAGAGCTAGCAAATTCATAAAAAGAA 

AATTTGATTCCCCAAGCCCAGGGTAAAAATCCAGAGTGCTGT 

>Sequence 676 

AGGTACCTTCTCACTAGGGTTACTGTGAAAATTAAGTGTATGTGTAAACT 

GTTCCTCACAACCCAAGATATTAAACACTCAGTGAATGGTAGCTTACAGC 

ATCATTTTTATTATTAATAGAAATATCTCTCAGACCGGGACACAGTAGGC 

TTCACGTCCTAGTAATTCCCATGCACTTTGGAGAGGGCCAAGTGTTGGGT 

CCGAATTTACCTGTAGATTCGGTGAGATTTCATAGAACCATACCTTGACC 

ATACATGTGAGTAAACCCCCCGTTCTTCTTACTTATAAAATTATCAAAAT 

ATTCAATCTTGGGGCCATTGGTTGGTCAACAATTGGCCTGTTAAATCCCC 

AACCTATTTTTGGGGAAGGGCCTTGAGGCCACGGGAAAAAATCAACTTTG 

AAACACCCAAGGAAGGCCGAGTAGGTTTGTCGGGTGAATGCCAAGTATTC 

GGCAACCCACTTGCAACTTACCAAGTTCTTTGGGCAAACCTAGG 

>Sequence 677 

AGGTACACAAACCATAAGGTCAGTAAATATCACAAAGAGAGTATGCCTGT 

GTAACCACCATGCAATCTCTGTTTATCATTGTAGGTGATAGCCACCTCTG 

CCCAAGTTGGCTAATACTTGAAAAAAAGTGGCCCAGAACTCACGTGCTGC 

ACATTTTCTGAAATTACTCTTGACTTCTGATTTCATGGCAACTCTTCTTA 

TTTTCCAGTGTTGCTTAAAATTTTGTCTTATTTTTGGTATTCATTTATTT 

CAGAGGTCTTTAAGGAGACATTAAAACAAACAAACAAACATGGGTTCATT 

ATTAAACCTGGAATCAGGTTGTGGATGAAACTGCTTAAGGAGAATATAAA 

ATGAGTAAGAAAAAATACCAGTTTTTAAGAGGAACCTTGCAAAAAATGTG 

CATTGAAGGCTTCA 

>Sequence 678 

GAGGCCCTATCACTACTATAGGGCAATTGAGCTCCCCCGCGGGGCCGGCC 

GAGGTCCCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCA 

CCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGC 

CAGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCAC 

AGACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAAC 

TGCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTC 

TTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGG 

TTTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGNGTCTTTATTTCATATCTG 

TANNATGGTTTAGCTCTGCGNGGAAGTGTA 

>Sequence 679 

AGGTACTCAAATTGGCTTAGATATCCTTGCCTTTAAAGGCTTTGTATCCG 

CAATAACTGCTCTCTATTGTCCTTGTTAATAAAGTATTATTTTCACCTTA 

TTATTACTAATCTTTTCTTTGTAAGTAACCACACCTGGTTCTATCCAAAA 

AAAAAAAAAAAGTGCCTAAGTATTTGCCCTTTGTGGTAATACAATGCATA 

ATTTAGTTAATCTAGGCTATCTTTCCGTGAGAGGTGATTGTTTCTGTATT 

ATGAAATGTGTTCACAGTAAAGCAAAATCCACGCCAGATACCTAGAGGCA 

GACGGAGAGCCACTTACCAAGCACGAAGCTGCTTCAAACTAACCCTGACG 

CGACTGTATAGCCACTCCCACACACAAGGTATTACTCATGCCAACTTAGC 

CTCTGAGTTATAACCGCACCTTTCTTTTACAAACATGGCCCTTTATTAAG 

TTAACATTACACACAGCCAGGCCGAGAGTCCCACCCCCAGACCCCATGAA 

AAGGGCTTGAAAAAATATGAACTTCCGGTTTCCATTTGAGATCCTGACAT 

TACTCTCAACGTTACCTGGATGAAATCTAGAAACGTCAGCGGCAGCAAAT 

CATCCAAGTGTCCATGTCTTTGGAGAAACGATTTAAATTCTNTCTGCAAG 

AACGGATATGAAAAATTACTCATTTTCCCAGATGGACCCTTTAAAAAAAC 

AATTCCCAAACAAATCAAAACAATATTTTAAATGCATATGTATTTATATA 

ATAATCATATGAAATAACCCATGTCAATGGTAAAGAAAAAGAAATTAGAC 

CAATCCCTAAAGAGAACT 
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>Sequence 680 

CCGGGTAGGTACTGTCTTGGGGGCGTTTGGGGGCTTTCCATGCCCACGAC 

AAAGTGTAACATCTGGATCAGGAGACAGGAAACCAAATAACAGGTTCTCC 

TCTCAGCCCCAAATGAGTTATAACTGTAAGCCCGTGCATACAACTTTAGA 

GTTTGCTTAGCAGAACTGCCCCTAGCAGTTGGCACTCATACATAGAAATT 

ACTTTATAGAGATTTTGGCTAAGGCCTGACGGTGTTCAGAGCTCCTGATT 

GAGGTTGCGTAAACCCACCGAGTGTCCAAGAAGCACAACAGAACAGGCCC 

TCACATATTCTACCACTATACTGCAAA 

>Sequence 681 

AGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCATTGAGTATATGCTCATTAA 

GATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTACTGCATT 

GTAAACTGCTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACAACCTCCCCCAGC 

CCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCCCTAAC 

CTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACCTTTCTCTGTTTT 

CCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATAACGAC 

CCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTGGGTTA 

AGTGCTGTTATATATGATATTTTAATCTT 

>Sequence 682 

CCGGGCAGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGC 

TAGACTGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAA 

GAGCAAGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGGCCAAGGGACAGACTGTGT 

TCAGTATTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACC 

AGGCTCAGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTAC 

CTTATAAGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACA 

CAAGTAAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGT 

TATAAGTTTGAAGACACAATTGCATAAACTGT 

>Sequence 683 

CCGGGCAGGTACATTATTCATACACTGTAATGGCGTAAAAGAACCCTAGA 

CACATGGACTCCCTTGCTAATAAGTGCACCTTCAAAGCGATAGTCATTAT 

TTAGCATTTATCGGAAGAGGCTGGCCCCAGCTCTGGTGAAGGGCAGAGAA 

GGTGTGGGTGGCCTCACGTGTTCTCAATGTCACAAAATGATAGCATTAAA 

CAGACCCACTCCCTCATGGAAGGCAATTTGACGACCTTCTATTGATATTG 

CAACATGTGTCTCTGGCAGCAGATCTCAATCCTTATGTAAGGGATATGGG 

AAGACTTCCTCCACTTCATGTATATGCTTTCCCTAAGCAGATCTGGCAGA 

TGCAAATTTATCCATATCTTTTCATTTCCATTGAAGTTTTAGTATCCACA 

>Sequence 684 

AGGTACAGATTTGCTACATCATATAGCATTTTTTAGACCATATTTTAGAT 

CTTTCCATCCTCCAACTAAGATTTACCTTTTTATATGAAGCTTTAATTAC 

TTTCCGCAACACTTTTGTCAAAATCTGAAGTCTTTTAAGAACCAAGATGT 

TTCTGATGTTTATTTTAATGTTCAGGGATTTTGGAGGTGAGGGGCTAGAA 

ACACTGACTCCTGCCCCTGACTCCCGCCCCTGACTCCCGCATTTATTTTC 

ATAAATGAAAATAGTAAAATAAATTCATTAAGGGTATTATGTGGAGAATA 

GAAACAAGAGTAAAGGACTGAGGGTATATTAGAGAAAACTATCATAATTT 

TGGCAAGAGATAATGGACATCGAAGCTTGAGTGAAAATAACTGTTAGAGA 
AA 

>Sequence 685 

AGGTACGCGGGGGCCTCAGGGACGGGTCTTTTGAAGTGCCTGGTGTGACC 

CATCTTCCGTGCTTGAAATCGACGTAGTGGACCCTGGCTAGCATATTTTT 

CCCTGCCAAGATTATTGCAAAAAGACCATGTGGTGGTTAATATCGGAAAG 

AATGTGTGGTTAATATCAGGAAGAACACGTGAAATGGAGAATTTCAGGGC 

TAACATTTCTTGTTTTGTTTCTGAAAACATCGGCATGTCCTAAAAAGTGT 

TGCCTGTGCCCATCATCTTTTAGGCTTGGGAAGCAGGACACCCGCCGGCT 

TACTTTAAAGCCCAGGGAAAAGAAATTTGGACAAACCAAACTACGTTTTG 

GGAGAAGAACCCCCATGGTTAGCCAAAGCTCCCGCTTTTAATCTGTGGGC 
>Sequence 686 

CCGGGCAGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGC 
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TAGACTGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAA 

GAGCAAGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTT 

CAGTATTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCA 

GGCCCAGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACC 

TTATAAGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACAC 

AAGTAAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTT 

ATAAGTTTGAAGACACAATTGCATAAACTGTCATCATTAAAAGGAAAACA 
GAGAAAAGT 

>Sequence 687 

AGGTACCAGGCAAAGTGTTAGGAACGTTTTATCCATTTTCTCTTATGTGC 

TAAGCAGTCCCGCTAGCTGCTTCATCCTGGAAATATAGATGGGAGACTGA 

AGTCAAGGACTCCAACTGTGTGTTTAACATCTCCCTTGACTCCCAGGAAC 

CTCCAGTTTGGCATGTCCAAAATGAAACACATGTCTGTCTTCTATCAATA 

TGTTTTGCCCAACCCCTGCAACACTCCCACTTCCAGAAAAATCACACAAA 

CAAAAAACCACACACACAACCATTGTGCCTTTCCTCTCTCAGGGAGTGCC 

AAGAAACCATCTGGTTCATGCCAGAAACTTGGGAGTCAACCTTGCCCCCT 

TCTCTGCTTGCCCCCCATAAATCTGCCACCACAAATCCTGT 
>Sequence 688 

AGGTACCAGGCTCAGTGGAAGCCAGGAACTGGCAACTTAATCCTGTTAAT 

GAGATTTTGGGCAAGTCGCTCAATACCCCCTTAGCCTGATTTTCCTCATC 

AGTCAAGTGGCAACAATCATTTACCTTCCCTGACTCCCAGGGTGGTTGGG 

AGAATCAATGAAATGATGCACATGAAAAAGCTTTGCAAATTACTAAGGGC 

TATCTATGTATAAGCATATGTGTGTGTGCATCCAAACATACACAACCTAA 

ACATACCCCAAAATGAACATCAAATTACAGAGAAAGACTGAAGTCTGTTA 

AGCAAATTTCTGCTCATCTTTTATGATCCAGTTGAAATGTCCCTGCTTCT 

ATTTATTTGGCTCAGTGCCTAAAATAATTAGCTTGAATTTTTTTTTTAAA 

AAAAGAATATAGTCAAACAAAAGGAATTGCACTTATGGCAGAGTGGTGAT 

CACTGAACAGTGAGCAATGAGACTGACCAAAGAAGAAAGCAGTTTTGTGT 

TTTCTATCCCATCTTCACTGTGGAATATCAATGCTCAATGAGTGTAACAA 

GTGGTCATAATAACCCTACCCGCTAAAATTCCGGTTCTGGGGTCTTTGGC 

CTCTCATAAAAAATAATATAGGGTTAATTCATGCCAATAAAAGGCCCATT 

TGATTGGACCTCTACTCTTACCAAAAGGCTTCATGTTTCTGGCCTATTGA 

ACTGGGAGTTCTTATAAAATTCTTTTTAACACAAGGCTCCCCTGGTAAAA 

TTGTGATGGGACTTGCTTTTAACAACCAGAAGGGGACTTTTGAATGGGTT 

GTTTCAAAACCTGACCCCGAAAAGGGGGAGTAAAATAAGGGGTGTGGATT 
TGTAAGTCTTCAAGGCC 

>Sequence 689 

CCGGGCAGGTACATCTGGCAAGGGGCACTTTTACTCTGATGTCGGGTGTT 

TTAGGGATATGAGTTCAGTGAATAAGTAGCTAGAGGGAGGAGCTAGTTAG 

GTCTCGATTTTAGGCAAATGCTAAATCTACCTCATTTTCCATACCTGTCT 

TTTGATTGGGATAGCTAAAGAATTTATACCAGATGAACCAAGCAAGCCAC 

CTTCTTACGACATTAAATTTGGTGGACCAAGCCCCCAGTAGAAGCGCTGG 

GGCCCAGCACGGCCAGGCTCTCACCTTTTAGAGCAGCACCCCCGACTAAT 

CCAGCGAATGGAATCTGGCTATGAAAGCAGTGAGAGGAACAGCAGCAGCC 

CTGTCAGCCTGGATGCAGCCCTGCCTGAGAGCTCAAATGTCTACAGGTAT 
T 

>Sequence 690 

CCGGGCAGGTACAAGAAAAAATCAAACAATCACATCAAAAAGTGGGCGAA 

GGATATGAACAGACACTTATCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGAC 

ACATGAAAAAATGTTCATCATCACTGGTCATCAGAGAAATGCAAATCAAA 

ACCACAATCCGGGAGGTCTTGCCAAAGACCACCCGGGCTTTCCGGGCAAT 

GTGCTAGAGCTTCTGGGAAGCAGTCGTGGCCCTTTGGAGATTCCACGGCT 

TCGGATCCCTACTGCAGGATGCTCCACTGTGTCTGCTGGCCTCTGGCGTT 

TTGCTGAGGGGTAACCTCGGAATGGCTAGAAACAAGAACATTGAGATGGC 

CCAAGTCGTGCCCCAGGCATTCCCGCACACGT 

>Sequence 691 
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CCGGGCAGGTACATGAAAGGAGATTGAGGGCAGGGAGCTCACAGAACCAA 

GACAGCAGGACCCAGGATTCAGACCTGGAAAATTTTTATTTCCTGGCTGG 

TTTGTGTGCCCTCATGCATGTTATTTACAGTGCCATGTTCTTTCACATGG 

GAACACTGACACAGGTGAAATGGGAGGTTCCATAGGATGATAGTGCAAAA 

ACATTAAAGACAATCCTAGCAGATGCAGTGAGTTCAAGGGAGAGTCCTTG 

TGGAGTAACACGAAAGGCCCGGTGGATGAGATGTATGAAGATCTAAATGC 

CTGCAGATAGTGAGCTGTCTGCAACTACCACAAAGCAAAATCATGGGCGA 

TAACTCCCCAGGGTAGGATCTGGCCTGAGCATCCCCA 

>Sequence 692 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACAGG 
CACTA 

>Sequence 693 

CCGGGCAGGTACTGTTTGTTCTCCAAAATCCAGCTTTCCGTTGAAAGTCA 

ATGAAACATCTCTAAAATGCAGACATACCCAGGTTCATTGGGAACACAGT 

CACTGTGAGTATACATGATTATGTCCTGCTAACCCTATTGGGAAAGAATG 

CTGGGCTTGGCCCTAGTAAGTAGACTTGGGTTAAAGTTCACCTCCGCCAC 

TAACTAGCTGGGAAGTTCAACTTCCCTGAGCTGAGTTTGTCACGTTAGAG 

AATATTAATAAATATGAAAATTGTGGAGCAGTCTTAAGTTTAAAAGGAAC 

TTTCATGGACATTAGCTCATTTTGCTGTGCCCACCCTGGGAAGGAAGCAG 

GACAGGCAGGCAGTGGCATCCCTGTCGTCAAGCAGCCTGAGGACTGCTGT 

GA 

>Sequence 694 

CCGGGCAGGTACCCACTCCCTCAATTTTCTCTAAAGATCTCATTTCAGAC 

ATTTAAATGAATATTATGCTACACAACAGGGAAACTCAGATGTCCATCCC 

CTCCTTATTCATTCAAACATTTCCACTGCCATAATATGGCAGCTGCAACG 

CCAAGAAAGAAGAAAGGAAAAAAGACTAAAAGAGGTGAAGAATGAAAAAG 

ACCTCAAAGAAATTTTTTTTTTTAGAGGCTGGGTCTTACTCTGTCACCTA 

AGGGTGGAGTTCAATGGGTAGGATCATAGTTCATTGGAACCTTTGAACTT 

TTGGGGCTCAAGGCAATCTTTTTACCTTAAGCCTTCCAAGTAAGCTGGGG 

ACTACCGGCCCTGGGCCTACCAATTACTGGGTTAAATTATATTTTTTTTT 

TTTTGGGGAGGGGACCAGAATTTTAACCACGTTTTCC 

>Sequence 695 

CCGGGCAGGTACTTCTTGGAGTGCCATTTTCCTTGTAACCCTTAGATTAA 

TTCAGATTGACTGAGTTCTGTGTCAGTGGAAATTGCCAGAATTACATCAT 

TGTGCTTTGCATCTAGTTTCACTTTTCCAAAAGCCTACACAGATTTCATA 

ATGTTAAAAAAATAGCATCTTGTTTTCCTTTCTGGGCAAATCTTTTTTCA 

TAGTCACCAACTCTTGTCATGCATTCTGCACTTTGGGCAAATTTTTCCTA 

GTGACTCTCCCCTTTCTGTCTTTCTTTTAAAAATTACGAATAATACTTAA 

TCTCATATTGTATACTGCATGCCATTGTCCCATGTAAAAAGTTCTTGACT 

TTTGTTATTTGTACTTTATAGTATCTCTATAAATTCAACCCTTTTTCACA 

TTTTTACCTATTTTTCTAAAATTATAACATTTTCTCAAATTTTATTTAAT 

CACCTATTTGTCCT 

>Sequence 696 

AGGTACAAGAAACAGAAATCAATGAGGCTTACTTAAGCAGGAAAGGAATC 

TATTGGAAGAATGTCCAACAGAATTGATGGGGAGCCCGCAGACACAAAAT 

CTCATATACGATAAAAACTTGCAGACAGGGCTACTTCTATCATCAAAAGG 

TGTTTCTTAACTTTATAACACGTGTGAATAGCCAACCTTAGGCCAAGCCT 

GGAGGGTAGGTATATAAAAGGAGTAAAGGTCCTGACAGTAGGAAAATGGA 

TTGAATTAAAATTAAAGTCCGGGTGTGGTGGCTCATGCCTATAATCCCTG 
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CACTGTGGAAGGCCAAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGA 
CCAGCCTGGCTGACATGGTGAAACCCTGTCTCTAGTAAAAATAAAAT 
>Sequence 697 

CCGGGCAGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACC 

CATCACCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTAT 

CTAGCCAGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCC 

CTCACAGACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGA 

GCAACTGCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACA 

AACTCTTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCA 

GAAGGTTTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAAATAGGTCTTTATTTCAT 

ATCTGTAATGGTTTAGCTCTGCGGGAAGTGTTAGCAGCTTATATGAATTA 

TGAAGAATTTAGAAGACAATCCCTAAACACATGAAA 

>Sequence 698 

AAAACAAAACTTCCAGAACAGATAAAAAAAATAAAACGAAAACAGAAAAA 

ATATCAAGCGCAGAGAAACAAATAAAAACAGGAAAGACAACAAATACCAG 

AACGAGTCGAACCAATTAAGAAATACGGCGAATAGGTGCTCCACCGAGGC 

GGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCC 

CAGCTCATTTATGAATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCA 

GGATGATCTTGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCCTCTTGGCCTCCCAA 

AGATGCTGGGATCACAGGCCGTGAGCCAACCACACCCTGGCACCTCGTAT 

ATAATTCTCCTTTAAAGAAGAGAAGAAAAACTATTGAGAAGGGCCAAAAA 

TTATTTTAAATTAAAATCCTTTACCCTTAAGCACCAAAGGGGAAAAAAAA 

TGGGGAATTTGGCCTAAATATAAGGTTGAATGAAAGCATTACAACAAATG 

AAACAGGAAAACCAATTCACCAATTTTTAGTTAAAAAAAGGCAAAAAAAA 

TATGGAAGAACCTTAATAAAGCCAATAATGGGGTAAGCCTTAATTTTATT 

GGGGGTGGGGGGAAAGAAAAATGGAGGAAAAAAGAAAATATAAAACAAAC 

CCCTTTAACTGGGGCATGGAACAAAA 

>Sequence 699 

CCGGGCAGGTACTAATCATACTGACCATTATGAGCAGTCATTTCTGGATT 

TCTCCACTGTCCCTTTGCTATTTGGAATGATTTTGGGCTTCACTTTCTTT 

ATTAGGTTGACTGAGCTGCTCTTGGTTAAAAAACAAAATTTAAACTTTAA 

AGAAAATATCATATCAGCATTTAATTAAGTTTATTGCAAATTGTTGCAAT 

AAACCTAGAATGCTTTCAACAGTTTTGCAGGATTTTGTTGTGGTTGAAAT 

GTTAGTTTCATTTGGTTTACTTTTAGCTTTAATTTTAATTTTACCATAAT 

ATTTCACCAGATATTTCATAATTCCATTTTAGATGAATGTTCAATTTCAT 

GAAAAGGGATAACATTTCAATATCCCTGG 

>Sequence 700 

CCGGGGCAGGTACCCTACCTGTAATATTTGTATTAATAATATCTTATTAG 

CATTTTAATTAGAAATTTAATATTAATGATTTGGAATCAGTAGTTTTCAA 

CAATTTTAATAGTGCAAATTTATTTGTAGTATTTGATGGGGAGATATGGT 

GTTTTGTGACTATATTTACAACTGGATGTATCTGGGAATATCTCAAAGTT 

TCTCCCAAAAGGAAAACATTTCTATTACAAATATGTGACTTGTGAAAATA 

ATTTGTAATTCTTTTCAATATATCTCATTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACA 

GAGTCTTGCTCTATCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGGGCGATCTTGGCTC 

ACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCCGCCTCC 

CGAGT 

>Sequence 701 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCACGAGT 

GTTTATTTGCTTTCCAGGAACTTCAGGGAAAAAGGTTAATTAATGGAGGG 

AGGAAAGAGGGAGGGGTTGGCAAATCAAACACAGGACTTAAAAGTCCTAG 

ATCTAAACCTTGAAATCCCCAAATATTTTATGTTATAAAAAGATGTCCCA 

CTTTCAAAATCCAGTTCTGTAAATAGTTTTCAAAAGTCGGGGGACTTGCA 

AAGATTTAATTTGCCTGACAAAAATTTTCATTGGCATTTTCTATATTTCC 

TAGCGCCACCCTTTATGATTTTTAATCCCTAAACATCTAAATTAATGTGG 

ACATCTGCTTCTAGCAAATATAGTCAGAGCTTCCCTGCCACTGCCAATTT 

GCAATCTTAAAACCATAGGAATAAAGGAAGA 
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>Sequence 702 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACAGG 

CACTATAAACAG 

>Sequence 703 

CCGGGCAGGTACCACAGGACACCTGGTGGGTAGTCCTGGGATGGGGTCCT 

AGGTCTCTGGAGCCTCCTTTCTCTCCCAGTGGTCATCCCAGGATGGGCCG 

AGGATTCTACACGCTGTCAGAACATGTCTCTCTGGTTGCACAGAACAAGG 

ACGTCTGTCTCGTTCTTACAGGAGTGGGGACCATTTCACTTGTCAAACTG 

CCTTTCTCTTAGAAGCTTCTCAACCTCAGGCCACGGAGATTTTAAAGTGC 

TCTTTGGCACCAGCAGGGGATTGATTTTCTGAGTTGGGTTTTGTTTTGGG 

TGTCAGATTCAAATATTTGGTGTGCCTTCTGAGGGAATTTTGATGTTTGG 

>Sequence 704 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGGGTT 

TCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATCCGCCC 

ACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCATCCGG 

CCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATTTGCTT 

ACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAACCAAC 

AAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGATAAAC 

AAATGAACATGAAATTATAATCCAGTAACAAAGAATGAGTGTTATGGCAG 

AGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTA 

>Sequence 705 

AGGTACTCCAGCCTGGATGACAAAGTGACACCCTGTCTGGTAAAATAAAT 

TACCACGGGCAGATAAAGTGCTCAGTGAGCCCACACTAATTTGCCACAGA 

AGGGTGGAAGCAAATTCAAGGCTGAAATCTAGCTCTTCATTTCCTGAAAT 

CATTCATGCCCACTCTCTCCTGGCATGAAATGCTGATAACCTGGTTTCAA 

TTTTAAGCTTAAATTTACAGCAAACAGTGCAGGTATCTCAGTTCAATGCC 

TTGGAACCTCCTCTAAAGATGATTCTACTAACACTCATTTTAAAAGTGAG 

TGCAAAATAATTTTTACATAAACAACCCAGTTTTTCCCCCAGGCCTTGCT 

TACTAATTTTACTCAAAAACTACCCTGCAC 

>Sequence 706 

AGGTACAATAATCTTGGAATATTAGATGCCAATATAAGTGGAGCAGTGTG 

TAATTATTTGGAAAGAGAATAAAAGTATAATTCAATAACTTCTATGCCCA 

GTCAAGTTGTCATTCATGAGATTAAGTTCGCGAGCCAAGACAACAAAAAG 

ACATTTTAAATATACAACCATTTATGAATTATACAACTCAAGCATGCTTC 

CTAAAAGTGGTTGTGTCTTATATTCCAAACAATTGAAAAATAAACAAAAA 

TAAAGAACTCGTATAGGGAAGTTATGAAATGATAGGAGAAGAAACACCTG 

TTTTGCAAGACAGAGACAGAGAGAAACAGAGAACTCCTAATGTTCTTTGT 

TGAGGCCAGAAAGGACTAACAGGAGCTACTTAAGCAATTAACATTCACTT 

ATTGAA 

>Sequence 707 

CCGGGCAGGTACTCTCACCTGTTTTCCGATAAGCACAAATGTGCACCTGA 

AATTTAAGTTTAGGTTTTTGTTGAACATATTGCATGTTGTAGGTGGGTAA 

TAAGTGAATGTCATTTTAAAAACCTAGTTAACTGTATATATATATTAGCT 

TGCACTGCAGTGTGTTACTTAGGTATACAGTGGGCTAAAAAGTCAAAGTA 

AGCTAAAATATGTGCAAAGTATACATTTTATTGTCCCTGACATTAATTAC 

TAGAAATTGCATGGCTGGGTATAAATCCTACAGTGGGNGTTTATAGAGCC 

AAAATTACTGAGGGATGCTGGGTGACCTGTTCCGCATGCCCACCATCTCT 

TTCTGGCTTTAATATG , 

>Sequence 708 
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AGGTACAGAATTTGATATTAAGATAATTTCCTAATTTAAAAACTACTCTG 

CCAACTATGGATACTGAACAAAATAAAAGACTATATGCTCTAAACCCTAA 

AAGTTGTCCATCTAAATTACAGAACACTATGTCGACAATGTGTAACCATA 

GCAACATTTTCAACTGTAATCAGGTCTAATCATTGCAAATGTCATATTGA 

TCTAAAAGGGTATGTTTTTTCTTCCAACAACTTACTGACATTTCACCCAT 

TTCCCAAAATAAGAACAATGAAAAGAAATAGCTGACAATTGTTAAGTTGC 

CTTACATCATTCATAATGTGCACAGGACATGGAGTCTTACTTATGACCAA 

ATCACACTTTTTGCGCAATGAAAACTTTCCAATCATT 

>Sequence 709 

AGGTACGAGTAGAGTCAGTAGCTTCTCTTGTCTTATCCCAAAGGAGATGG 

TGCCTGCTCCTGAAGCTGATCCTGGAATTTGGTTGGATTTATTAACTCTG 

TGCCCAGAGCTGGCCTTCTGATGGGCAGACTTGTGCCGGGCTTGTTATTA 

AGACAGGGTTTTATGTCTCTAGTCGTTTCATTCCCATTTTCTGTTCTATT 

TGGCCAGTCTCCATTTTGTGGGTCTTACCTCTCCATGCTGACTCTAGATA 

TTTGAGAGCAAGGTTAACTAAGACCACATTTTAGTTCTAGTTCATTGTGC 

CTGACACTCAGTTAGAGGTTCAATAAAGAATGTATCTACCTGTCCCTAAC 

TGTGCAGAACTCACTTCTTTGTAAGCAGTGAAGAT 

>Sequence 710 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAATCCTTTGCGCTCTCGGTGCCCCCCTCCA 

CGCCCAGGAGCGTGGGAACCCTGCTTAAGGGCTTTACTAGGGAAAACGGT 

GCTGGTTCACTGGGGCGCGTTTCCGGGAAGGTGAATACCGGTGAAAGTTA 

TGCTGAGGGTGAGGTAGGCTCTGACGACGCACTTGCAGGTTGAATACTGG 

CACATCATTTACTTGTTACTCCCGTGTGGTGAGTGCACCTGTGGGTTTTG 

ATGCCGGATCAAATTCCTGGAAAGAGGCGCGCATTAAGACTGCGGATTGC 

TGAGCTGCGCGACACTCCGTATTTTTCCAAAACGTATTTGTAATATTCTT 

TCAACCTGTTTGCATAATGGGACATC 

>Sequence 711 

AGGTACTATTAAATTTAATGAGAGGTAACCCATGCACCGGCAGGAAGTTC 

AAGGGGACAGAAGGGGCTTGCTCCACTCTGGAGCCCTATCTCCTCTCACC 

TCCTTCCTTCTAGTTTGACATGCGATCTTGTCTCTCTCTTTTATAAAGTG 

CTTCCAGGCCCTTTTGATTAGGATGCTGTCCTAAATCCTTCCTAAAGAGA 

GGTTTTGGAGCCACCAACACTGCTTCACTGTGGAATAAACTTTCCTTATT 

AAGATTCTTCATTCACTCATAATCATCTCCTTTTTCCTCACTGCTCATTC 

ATTTATGGAGATAGCACCCATATCATAGCTACTTGGTCAAATCATGGGTG 

ATACTTCCCACTTAGGAGAGGAAAGATGACTAGGG 

>Sequence 712 

CGGGCAGGTACTGTTCATTCAATTTTTCTGAATATTTGAAAAATTTTAAC 

ATAAAATCTTGAGAAAAAGTAAACTGTAGATGCTAATAGCATACAAAGTG 

CAGTCAGTGTGGAGAACAGAAGAGAAAGATGAATTCCAATGAAAAAAATT 

CACCAGGTTTGTGGAGGAGATGGGATTGAGCAGAAACTTAACAGATTTGG 

GCCTTTTAGGTGGAGGAGACAATATAGGAAAGGCACAAACCTGGGGAAAT 

GCACAATGTATGCTGACCAAGAAGTGGTCTGGCGGGTAGAGTAAGGCTGG 

AAGAGACTCTGGGAGAGGAACATGAGAGGTCCCAGGGCTCTGAACCAGGG 

CAACCAACAGAAAAGGAAGGACCGACTGGGCTGGAATCCAGGAGGAGCAT 

>Sequence 713 

CCGGCCAGGTACAAGAGATATGGGGTGGATACCTGGAGAACGCTGTGACC 

ACACTATCATATTACAAGACACTGAATGGCTTGCCACCCATTGGGTGCCA 

ATGATCAGTTATTTATTGGCTAGCTCCAAATGGGACATATTGGCTATTTT 

GGCACTAACTTATGGCCGTGGTTACCTCCACAGTGGCTAGGACAATGTTC 

CCTATGTTATGCCTGGGCACAAGGACTAGTTATCCAGACCTGTCAAAACC 

AGCAAACCTTTTTTATTTACAACTTGGGCTAGGACCCAATTTGGTATTTC 

TAATGGAATTGAACCACTTTATCTTTCAATCTATTGTACACCTCCAGCCT 

AATTTTAAAACTTTGTGGAATCCCCCCTGTCCTGGGAGGAATTTCAATTA 

TTCAAGCCTT 

>Sequence 714 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGATTTTTAGTAGAGACA 
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GGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATC 

CGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCA 

TCCGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATT 

TGCTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAA 

CCAACAAGACATTCTTTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGA 

TAAACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAAAATGAGTGTTGT 

GGCAAAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCCGGGTATCCAGCAGGGATACCTA 

ACTAAGC 

>Sequence 715 

CCGGCAGGTACAGTAATCTAGTATAGTTAGTGATAACTATTCACTTCATA 

ACATGTTCTTAATATTTATATGAATAAAATATAGCTCCTTTTCAAAACTG 

TTTTCAAAATATAACTTGTGCATTTCTTCCAAATTTTAACAACTGTATTC 

CAAGTGATAATATCTTCAGAGTTAAATTGAAATATTTTGATAAATATGAT 

AAGCTTATATTTTAGCTAGACACCAGAGAATATTCATGAATAACTTTTCT 

AAGGAAAGATCTTACCCTAGAGGGAATATTTTGTTAAGAAAGTGTCCTCT 

GGCTGGACGTGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTATAGGAGGCCGA 

GGCGGGCGGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACAT 

GGTGAAACCCCATCTCTACTGAAAATACAAAAATTAGCCAGGTGTGGTGG 
CAGGTACCTTGGA 

>Sequence 716 

AGGTACCTCAATTATCTCTCATAACACACAGGGTCCCATGTTGGCCATTG 

CCTCAGCACATAGTCAGGTAGCCAGCCTCTCTGAATGCCTGGTAGCCAGG 

ATTAAAATAAATACCCTAGGTATTATCTGCATATCTCAGGGTCAGGATAT 

ATCCCATGACTAAGCCCACAATCACAGTAAATTCTTTGAGCCAGACCACA 

TTTTGGACTCACATTTAATGTAAATCCACATCACTCCAATCCTGCATGAT 

GGCACAGGTAGATTTTTGGGAGCTGGACAATAAACAACTATTGAGTGCAT 

CCCCACGGACCCCAAAATTCAATTTTATAAGAAGTATCTCAAGGCATTAA 

TAAGTGCATCAAAGATGGTCAATGTGGCATTATTTGGC 

>Sequence717 

CCGGGCAGGTACTCTGTGTTCCGCCTGCTCAAGTTCTAGACTTCTGGTGT 

CCATAGCAACCCAGCAGAAAACATCTGCATAGCCTTTGGGCTGACGTGAG 

TTAAACTTGAGCAGTGAAGCAGCATAAGTTTTATGGTGCAAGGCACACTA 

CAGATCCTCCCTTACCCCTCACATCTGATCCCTCTGCCTATGCTCAGAGC 

CACTGCTATTTCTACAAATCTACAAGGCCCAGACTGAGGTGATGACCGGG 

CCAATCTCTGGAATAGTGTCAGACAATTAGATACTCTNTCCTGTCTTCAG 

GAGCCCATCTGGAATAAAGCTACTTATCAAGTTTCAAAAACAACAGAAAA 

GAAATGAGATTGAGGTGGAAAACAACCCAAGTGTTCATCAACAGATGAAT 

GGAGATGCAAAATGTGGTCTCTCCATATTACAGAACATGATTCAGCCTCG 

AACAAGAAAGCAATGTTGATGCAAGCGTCAACACAGATGAACCATGAGGA 

TATTATGCTAAGTGAAATGAGCCAATCTCAAAAAGCAATTACTGTATGAT 

TTCACTTATATGANGGACCTAGAGTTGTCCAAATCATAGAGACAGAAGTT 

GAAGGTGGTTGGCAGGGGCTTGGGAGAAAGGGATGGAAGTGACTGCTTAA 

TGGGATAGAGCTTCAATTTGCAGGAGAACAAGTCTTGAGTGGATGGTATG 

ATCCACCACAATGGAATTGACCTATGCCCTAAAGTTCCTTTAAAATGTTA 

CATGGTCCTGGCCGTTTAAACTAGGATCCCCGGCTTGAGGATTTCAATTA 

ACTTTTGTACCGCCACCTCAGGGGGGCCGTACCACTTTGTTCC 

>Sequence 718 

AGGTACCCTCATTGTAGCCATGGGAAAATTGATGTTCAGTGGGGATCAGT 

GAATTAAATGGGGTCATACAAGTATAAAAATTAAAAAAAAAAAGACTTCA 

TGCCCAATCTCATATGATGTGGAAGAACTGTTAGAGAGACCAACAGGGTA 

GTGGGTTAGAGATTTCCAGAGTCTTACATTTTCTAGAGGAGGTATTTAAT 

TTCTTCTCACTCATCCAGTGTTGTATTTAGGAATTTCCTGGCAACAGAAC 

TCATGACTTTAATCCCACTAGCTATTGCTTATTGTCCTGGTCCAATTGCC 

AATTACCTGTGTCTTGGAAGAAGTGATTTCTAGGTTCACCATTATGGAAG 

ATTCTTATTCAGAAAGTCTGGATAGGGCTTATAGCAAGTTATTTATTTTT 

AAAAGTTCCATAGGTGATTCTGATAGGCAGTGAGGTTAGG 
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>Sequence 719 

CCGGGCAGGTACACATTTGACATTGCATAACTAATTTACTTACTTCACAT 

TTAAAAAACAGATTTGTGTATGTCTGTGAAAAAGACAATGTGTTGATAGT 

AGAACTATAAGGTAGAAAGTTCCTCTTTCTCCTTCTGATCCTTCCCCTGC 

CCTTTTCCTCAAATGTGACTACAAACTGTTAACAGTTTGAAGTCCCCTAA 

GTTTTAAAATCAAATGGAATGAAATGGCATTTAGGAACTTGGAAGAGTGG 

AAACCTTTTTTCCAGACCTATGCTACCAACTGAGTTTATATTTTCAGGCA 

GATATGATGAATTTGCTGTGGGCCTTGGAGTCAGCCCACTGTTCCAATTT 

CTTGTTTCATTCCTAGAGCCACACGCCAAGTG 

>Sequence 720 

CCGGGCAGGTACCTGATTTGACCAAGTCTTCACACTTTACCTTGAATGAT 

CACTAACCACAAATATTCTCCAGTGAATCTCTTTAAATTAAAAAAAAAGC 

ACTATAGTAGCCCACATATGCAAGATTTATCCTCCTGAAGGCTGAAAACT 

ACCTCTTTTCCCTTTTTATTTAAAAGTCACTAGTATATGTTTCTTCCTTG 

TAAACTACTCATTTCTAAAAAGTCTTATCAGAGTTCCTGAAACAGGAGGA 

CAACAAGTAGAGAAATAAGCAATTTAATAAACCCAGATGTGAGCAGATGT 

TATGTTCAGGAATAGTCTTAAGAAGTGGCTTCCATGCATTCACTTGACAA 

GTATTATCAAGCACCTTCTCTGTCCAGGCAAAGAGCTAACCCTC 
>Sequence 721 

AGGTACCCCCTGGCTGATTCCAAGCCTGTCTTTGGCTGTTGCGGGACCAT 

AGAAACCTTGAACATCTGGCTGTGACTCCCATTTGGTATTGGCCTGAACA 

TTCCACCTTGCAAACCTTATTCTAAAGCTACCTCAATTTATGGCAGTGAr 

TTCCCTCTGAGAAGCTTCCTGGCAAGATTTTTAGTTAGATCTGGGTTGGT 

TCTACCCTGCACAGTAATCTGGCACTGTTCAGGAATGCTAAAACTCTGTA 

TCTCCTCTGCCTGACCACATTGTGGTTTACATTGATGTGACTCCACCCCC 

AGTGTTAGGGGTAGCCTAAGACTCTCCAATGGAAAATGGAGCTCCGGTGA 

GTAGGGTGGGACTGTTGAAAAGTGGAAAGTTGGCACTTGTCTACTTATGT 

TACTTTCCTTTCTTCTTTTTTATTTTCCCCAC 

>Sequence 722 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGGGG 

AGTCCCAAAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGAC 

TGTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCAC 

TAGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGA 

TGGAGGGAAGGATGGGTGGGAGGCTATCGTCGTACTATATAGTTCATTTT 

GACTAATCCTTGGATTTCTTCACTCTAGGCTAGATATACTCTACTCTCCC 
TCCTG 

>Sequence 723 

AGGTACAATGGTGCGATCTCAGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTC 

AAGCGAACTCCTGCCTCAGTCTCTCAAGTAGCTGGGATTACAAGTGTGCA 

CCACCACGGCCAGCTAATTTTTTGTGTTCTTCGTAGAGACGGGGTTTCAC 

CATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGC 

CACAGCTTCCCAAAGTGCTGGCAATACAACCGTGAGCCACTGAGCCCGGC 

CCCTTTGTCCACCTTGGTTGAATGTCAGGCGTTATTTGTCTCCTACCACA 

TTAGAAACATCCTGCAGACAAAGCCCTGAGCTGAATCTTCTTTGGGGCCC 

TAACACCCATCTGGACAGGTAAGAGGACAGGCAGTGAATGTTTACA 
>Sequence 724 

CCGGGCTGGTACTACGAGGGACTAGCTGTGCAACTCTGGGCACGGTGCTT 

AATCTAGGCCTTAGTTTTCATATTTGTAAAATGTGGTCAATTGATAAAGA 

CCTCTCTCATAGAGTTGTTACGAGGATTAAGTAAGATAATACGTAGAAAG 

CATTTAGCACAGTGTCTAAAAATAGTAAGTTCTTAAAAACTGCAACCTGT 

TATTATCATCCAACTTACTTGTGACTACATCCAGATATTTAAACACTTGG 

AAGTAAAGCAAAATATAAATGTAACTTTTGAATCACACCAATAGAAAAAT 

TTAGAAAGTCATATGGTCCCTGAGAAGCCTTAAATTCACTAAAGATAAAT 

GGGCGAACCGGCTTTCCAAGGAAAACAATTCTGAAAAAATAAGGAATTTT 
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>Sequence 725 

GCCGCCCGGCCAGGTACTATAGTCCAAGATTGAAATCTGTCTTATTAATC 

ATTTTCCCCTTCTGTCTCCCCTAATTGCCTTACTGTATGGTTCCTAATGA 

CTTCTAGTTATTCTTTTGTTTTCCTTCCATTAACTTAAAGGATATGTGTA 

TCCTCTTTTTATGTATTCATAGAAGATACCTAAAGGAGATATTGTATACA 

TATATATAAGATGTTCATATGTTCCTAATTTTACAATAATTGTTAAATGT 

TATGTAGATACATACCCTGTAATATGTATATGTAATATGTAATACAGAGA 

AGTGTGATATACGGGGAAATTACCCATTTAGTAATCCTTTCACCAGTTGG 

TTTTCTGTCTTTCTGTGCTATGTCTGTCTTCTCTGAATTCT 

>Sequence 726 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGATGGGATGT 

TGCAGTGTTGTCTGGGCTGGAGTATAATGGCTATTCACAGATGTGATCAT 

CACATATTATAGTATCCAACTCCGAGACTCAAGCAATCCTCTAGCCTCAG 

CCTTTCGAGTAGCTGGGACTACAGGCATGTCACCATGCCTGGCTCTTACA 

ATTACACATTGTTATTTTTTGACTCCACTTAAAATAGCTGAGATTCTCTT 

GATCAAATAAAGCCATCAATTAAAGGGTTTAAAAAGCCATACACTTGTTT 

TTGGGAGGATTACCCCATTTTAAGCCATTTAAAAGAGTAACCAGAAAATT 

TAAGCCAAAGTGCCCAA 

>Sequence 727 

TAGGCCCTATCACTACTATAGGGCAATTGAGCTCACCGCGGGGGCGGCCG 

AGGTACTA/\CCTTAGCTAGTAAGTAGGAAGGCTTGGAATCGACCCCAuCT 

CTTCTGGCTTCAAAGCTCCTATACATGGTGCCAGGACATATAATCCAGTC 

CTCCTATCTTCCCACCCAGTGGCTCTTTGCTGTTATAATGTCCATCATCC 

CTACCCTGTCTTTCCTTCTCCACCTTCTACTTAGGCTGGATTCAGTCCTA 

ATTATTTACCAAGCAACAGTGATGATGAAGCTAATAATCATCATACATGT 

TTGTGTGTAGCCTAGTTCAACCTTTAATTACTGCTCTCTCCCCAGCACCT 

AGAATAGTGCCCAGCCCATTATTGGGCTGATAAATATTTGTTGAATAAAT 

GAATACATGAATATTATTCGTATG 

>Sequence 728 

CCGGGCAGGTACATGAAAGGAGATTGAGGGCAGGGAGCTCACAGAACCAA 

GACAGCAGGACCCAGGATTCAGACCTGGAAAATTTTTATTTCCTGGCTGG 

TTTGTGTGCCCTCATGCATGTTATTTACAGTGCCATGTTCTTTCACATGG 

GAACACTGACACAGGTGAAATGGGAGGTTCCATAGGATGATAGTGCAAAA 

ACATTAAAGACAATCCTAGCAGATGCAGTGAGTTCAAGGGAGAGTCCTTG 

TGGAGTAACACGAAAGGCCTGGTGGATGAGATGTATGAAGATCTAAATGC 

CTCkTAGATAGTGAGCTGTCTGCAACTACCACAAAGCAAAATCATGGGCGA 

TAACTCCCCAGGGTAGGATCTGGCCTGAGCATCCCCACTGGGAGATGGGA 

GGTGATGGGCTCTGTAGTGCTTAGCTGAATAGA 

>Sequence 729 

AGGTACTTCTAGAATCCACAGCTCTGGGAGGGCTACCTTAAATTAACACT 

GGCAGTTCTTTGCAATTAGGGTGCCATAAAAGCAGCACAGTTGACTCCAA 

AATGGACTGAGTTTTGGAAAGATGTCTGCCAGCAAAATCATATAGACTCT 

CTTGCTGAAGGGATGAAAAATTAATAATGCCTTGAGGTATATTAATATAA 

AAATATGTGACCAAGCAGTGTAATTAATTCCCCTTTTTCCTCAAAATGTA 

GCCTTTTTTTTTGAGATGGAGTTTCACTCTGTCACCCACGCTGGAGTGCA 

GTGGTGCGATCTCAGCTCACTGCAACCTCAACCTCCTGGGTTCAAGCAAT 

TCTCCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGTGTGTGCCA 
>Sequence 730 

AGGTACTTAGTGTAGATATTTAAGGCTGATCATTTGGATGGATCAGACAG 

ACCATGTCTCAAAGCATGCTGGTTGTATGAGCTAAGGCAAATAATGTCAA 

ATTTTTAGCACTGACTTGAGGGTTCTTGTGAGAGTTAAAGGAGATAAGGG 

AGGCCAGGCCCAGGGGCTCAAGCCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGCCCG 

AGGCAGGTGGGTCACGAGGTCAGGAGTTTGAGACCAGCCTGGCCAATATG 

GTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCCAGTCATGGTGGT 

GTGCGCCTATAATCCCAGCTACTCAGGAAGCTGAAGCAGGAGAATCACTC 
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AAACCTGGAAGGAGGAGGATGCAGTGAGCTGAGATC 
>Sequence 73 1 

CCGGGCAGGTACTGACCTTATACAATAAATTGGGTAGTTTTCCTTCTCCC 

TTTATTTTCTGAAAGTTTGTATAAGAGTGTTAGTTCATTTGTTGGTGTTC 

CATTGATATAAATATATCTTAAAGTTTTCATAGAATTTACCAGTGACCTT 

TTGAGTATTATAAAATGTCCTTTTTTGCCTCTTATACTCTTTGTCTTGAA 

GTCTATGTGGTAGCATTAATATGGGCACGAATCAGCTTTCTTATGCTTAT 

TATTTACATAGTTTATCTTTTCTGTCTTCTGGCTGTCTTAAAGATTTTTC 

TTTTTCTGTTTAGATTTCCCATAATGTTCCACGGTGTTAGTTTTATTTTG 

TGTTTTATTCTTGCTTTGCAGCTTTGCT 

>Sequence 732 

CCGGGCAGGTACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCC 

AAATATGAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCG 

CATATTAAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTGG 

CCAGCCAGACGAGGTCAATTTTTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAG 

GCAAGTCTTGATGGAGCACTTCTTGGATAGTTAGAACTTTACCAGGTTCA 

CAGGAGAGCTCAGATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGG 

AGACCTTTACTGTTGAGAGGTGGTTTTCATAGCCGCAAAATGACAAGTGC 

AAGTTGAGTAGATCAGTGTTTATCAACCAGGTGCCACATTGTGCCCCAAG 
AGACATTTGC 

>Sequence 733 

CCGGGCAGGTACAGCATTATTAGCTGGGGCTTTCACTGAAAACCCCAGGG 

TCTCTTTCTATTGTCCCCATATGGTTGGAGTCACAAGAGTGGGAGAGATG 

GCCAAGCTCTCTGCAGAGGATCCTGGCAGCAGCCTGAACCCTCTTGCTAC 

TTCCATCAAAGGAAAAAAAAATCAAATATTTACCCCCACGAGCTTATAAT 

ATTACAGAGAACTCCACCATCCTGCCCTGCAAAATATCCTGGGATTTGAC 

TAATACTAGAGCTGCTTTTCTAGTCCTTGAGTGACTAGGAAGGAAGAACC 

AAAAGCTTGACTCCCCTGCAGCAGTGAGTCTCTGGCTTTGGTTTGCCCAG 

GAACCCTTAGGGCCCACGTAAAACACAC 

>Sequence 734 

CCGGGCAGGTACCAAGAGGAGAGAGCTGTCCAAAAGTGGAAGATATCGTT 

TCTGGCTTAAGGTGCGATGAAACAAAACAGGAGACACCAAAAAGAAGTGC 

GGAAAAGCTAGGTCTCAGAGTAGGGCGGCAGGCTGAGGAGGGCCGCGCTG 

AGGAGGAAGTGGATGGGTGCCAGGGGGTGAACTCACAGGGAGACCCTTTA 

GAAGGGGATGACTGCCTGATCTGTTTCCATGGACTCTTCTATTTTTATTA 

GGATTATCCATTTCTCTTCCTACAAGCTCTTTTGCTTTTTGTCCACCCTT 

AAGTTATAATGTATATACTGTTTAAAAACATTTAAGTGATACAGAAGTAT 

ATCAAGGAAAAATGATGACTATTAGTAGTTTGGTAA 

>Sequence 735 

AGGTACCTGCCCTCAATGGAGCTCACAGTCTAGTGGGGGTTGAAAGACAG 

GATATAGACAATAAAATAAATATGTAAAATATTTGTCATGTTACATTTTG 

ATATACAACATGAAGAAAAATTAAGCAAGGAAGAGAGATAGGGAGTAAAG 

GGTGGAGGGTTATATATATTGATAGGAATGGTCTATGGTGCTAGCATTTG 

AGGAAAGGCTTACAGAAAGACACTTATTGCTTTATATCTTAGACAGGATA 

TTCTTTGGCCTTGAATGTATAATAACCCTTTTTAAACTCGCTCTTGATGA 

TAATGTCAATAAACCTTTTTTTATTTCTTAAGTGACGGATAAATAATACT 

AAAGTAACCTTAAATTGAATGTCCTCAGAACCCCTTTATAAATAGTATTA 
AAGCCTTTTGGGTACCA 

>Sequence 736 

AGGTACTTTCTCCATTTTAATCCTGGAAATTAGGCAACCTTCTGGGTTAA 

AGCAAGCGTTCTCCGCCACTGACTAACAGTGAGTGTATAATGGATCTGTT 

TCCCCACAGATAGCCAGCTGTCTGCATTAATTACAGGACTGCATTGCATT 

TCTGGTGAAAGAGACCTTTTAATTTCTGGGGTCAGGGCCTTGTTTCACAT 

TTCCTAAAGACTAAAGGTGGCCACTTCTCTTCTCAATGGCTTGGACACTT 

TAGTCCAAAGAACCCAATACCATATTCCTTTCACCCCAATTTTTAAGGAA 

ACAACAATGTTATTAAAAACCAGTTCAGGCCACAGAATGGGACGAGGCCA 
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TTCCCTGGCTTTCTTTGCCTTCTGGCCATGGAGAACCCCAAACACCCCTT 

TCCCTGATTTTAATTTTGGGACATTTAAATGGATTAAATTACCAAAAGCC 

AAAAGTAGTTAAGGCCTATTTTGGTTTGATTCTTAAAACCAAAAATGGGT 

GTTGTAAAAATAAAT 

>Sequence 737 

CCGGGCAGGTACTGGGACCTTCACACTGCACAGGGGAGCAAGAACCTCTT 

CTCTTAGCCTCTGCTTTGTGGGATTTTCCAAAATCCTCCTGGCTTCTTTT 

CCCTTCCCTTCCTTCTTCCCAGAGCAGGGGCCAGCTTTACCTCAGTTGGT 

AGGGCCACACACCATGGGGTGGAGATGGTCAAAGGTCCTCTGCTTGGACA 

AGTTGCTCCCTGTCTTCATTCCTCTGGCCAAGGCCAGTGTTAGGTGGGGA 

CTGGTGAGCTGTCTGGCCCCACAGGGCTAAGCTTTCCTTTAGGTGGGTTT 

ATCCCACTTCTCAACAGTCTAACAAAGAACAGATTCCACAAGCCCACTTC 

GTCTCTTGCTGCAAGCTATGCCTTCCGATTCTGCCTTCATTAGAAATAAG 
GGTGATAT 

>Sequence 738 

CCGGGCAGGTACACCTATAAAATGGAATGTTAAGTAACATTAAAAATTAT 

GTGGAAAATTAAATAAATGTTCATGAAAAAAAAAACTACGGAACTGTAGC 

CTGGTCTCACACAGGGCCTTTGCCTTGTTTGCCCAGGGTCCAGGTTACCA 

AGGTTAGGGAGAGACTGAGCACAAAGACCGTGAACCCCTTACCACTTAAC 

CCTGATGCAGGGCAAGGGGGCATCGGCTGGACTGAGCGCAGTGTGGGTGG 

GAGGCCTTGCGTTCCATGAGCCTGATGCTCAGGAGCTTGTGAGCTGCCGG 

TGAGTGTCCCTCTATGGGATGCAGCCTGAGAAGTTTTTTCCACAGAGGAG 

TGTTTAATAACCTACAGGCTTATCCAGCCTTGT 

>Sequence 739 

AGGTACTCAGGCTTTCAAAGGGTTGAGGAAAGGTCTTTTGTTTGAAGGAA 

GGAGTATCTGAACATGTTTAAATGCAAAGCTGTATGTGCCAGGAGTGTGA 

GGCTGTAGCTAGATCAAGTCATTTATCAAGGGAGAGGTCCTAGGGCACAG 

GAAAAGGGGTTCGTCTTGGGCAGGACAGGCCCTGGCAAGAAGGTATGGAA 

GCGTGTGTGTGTGTGGGTGTCTAAGAGGGAAGTTCTGCCCGAGGCTGATA 

TTTGGTGGGGGAGTGTCTGAGATTATACCGCATATATTGTATAGATAGGT 

GGGGTTTAAAGTGTTTTTTTACTTACCAGTTTAGCTTTATTTCAGTTTAT 

CTACTTTATCGTGGTATTTACTTTTTTTTCTTTAATAATCTTTATCGATT 

CTCTTAATCTCATCTATTTATACATCCTAATTTTTTTATACTGTTTCTTA 
TTATGTT 

>Sequence 740 

AGGTACCTACCTGCGGTATCTGATCAGTTTCTGCCTAGTCAGATGTGCCC 

TGTTGCTGAGCCTGCTTGGGTGGGGAGCATGGGAAAATGGGGCAAGTGCT 

TCATGAGGGAGCTGTTCTCAGCCGCCCCCTCTCCCAACTCCCCAGCTCTC 

TCTCCTTGTCCTGTCTCCTGTTTCTGGGCTCTAATCCTGGTCAGGCCCAA 

TGCCCCTTGCCTGTGATGCTGGGTCTGCAGTTTTGCTCGCCGTCCTCGCT 

TTGCCTTCTTGCCCGCCACTTCCAGCATTCCTCCTCTGCTCAGCTTCTGA 

GCTGGTGTCAGGTTTCTACCTGCCTGGCCACTGAGCCCACCTGAAGATGT 

CTGGCCAATTCCTTTTAGCCTCTGCCTTCTCACCATGCCAGGGATGCTTA 

TTCATGGTGGGACCACAGGTGGAA 

>Sequence 741 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTTCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATTCCGAATAGAGACAGG 
CCCTATAAACAGCTCA 

>Sequence 742 

CCGGGCAGGTACTTTAGGCTGAGAAATAAATAGAAGGTGAGAAAAAAGAA 
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CAGTCTTTATAGTCAGTAAGAGTGAAAAGAGAAAGATGGTAGTTGGGGAA 

AGACAGATGGGGAGAAAGGTTGGCTGGTTGTTAATAAAACAGTAAAGGAT 

GAGCATGTATTATAAATGCTGGTGGGAAGAAACCTTGTGGCAAGGAGGGT 

GGTAGTGGTTGTAAAAAAAATAAGAGGAATTATATTATGAAAAGGTTTAA 

AGAAGAAACTGGAAACCCAGGTTGTGATCCCCAGAACCATTATGAAAGGG 

GGAAATAAACCCTTGGGGCAAAAAGTTTTAAAACATATTATTCAAGGAAG 

GGAAATGGAAACCTGTACAAGAAAGGGTAAGGGGTTTATACAAAAATGTT 

GGGCAAGGAAGGGAGTTTTTTGAAATTAAAAATTTCTCATTCTTGAAAAA 

TCCCTCCTAATTTA 

>Sequence 743 

AGGTACTTGCCCCTTTCAAAGTATATCATTTTCCAAATTATCTTATATTT 

GTGGAGAATATAGCTGAATGGCACATAAACTATCTTGCTTATATACTTTT 

AGATCACTGTCTTTTGTTTGATTGATTTTGTTTGGATTTTTTAATTCTTA 

ATGTTTTTTGTTTTTTATTTATTAAATTTTTTTATCTTTTTCATATTTTT 

ATAATTTTTATTTTATTTAATTTTTTAATATTTTTTAATATTATTGATTT 

TTTTTTAAATTTTTATATTTTTTTTTACTTTTAAATTTTTTTCTTTATTA 

TAACATTTTTTTCATATTATTATTTTTTATTATTTTTTTAATTATTATTT 

TTACTTTTTTTTTTTTTTATTTTTCTATTTATTTTAAATTTTATTATTGT 

TCATTTTTTAATACTTTATTTCTTTATATTTATTTTTTGATGTATTTATT 

GTTTAATATGATTGAGATTGTAT 

>Sequence 744 

CCGGGCAGGTACTTTGAGAAGGAAATACTGGGTTGTAATCATGGATAAAA 

TATGCAGGGGAGGGGAGGAGATTATAGATATTAATATAGAGTTTAGGGTG 

GCATTAGGCAAGGATGACATCTGAATATCTAACTTCCATTTTACATTGCC 

ATGTAAGTCTTTTTGCCCAGTGGGTTTGGGGGACATTGAGGCAGAACTCC 

TGGAAAATAGAAGGAAGTGAAAGGTCACTGGTCTCTCCAATAATCTTGAT 

GGGAAGGACTAGACAACACCATTAGCAAAATGTGCCTCTTAAAAACTCAA 

GACACAAGCATTATCTTCATCTCACTGAAATAACAGCTACATCCTTTATT 

AACATGAGAAAATCGAAAAGCTTAAGAAAATTGTCCT 

>Sequence 745 

CCGGGCAGGTGAGAGCAAAGAAATGTGATGAGCCAGCTAAGCTGACCAGA 

CTTGTCTGGCAACCTGCATGGAGTATAAAATGGGAGAGCATTTTCACATT 

TTCATATTTCCCCCCTTGGTCATTCTCTCTGTGGCCAGAGCAGAAGTATT 

ATATTTTGGGGGTGCACTGAGAAAGGGTTTTGAGGCTGGGCGCAGTAGCT 

CATGCCTGTAATCCTAGCACTTTGGGAGACCGAGGCGGGCAGATCACCTG 

AGGCTCAGGAGTTCAAGACCAACCTCAACCTGGCCAAAATGGCAAAACCC 

CATCTCCACTAAAAATAGAAAAAATTAGCAGGGTGTGAGTGGTGGGCACC 

CGATGCTGAGGGAGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCAGA 

>Sequence 746 

CCGGGCAGGTACCCACTCCCTCAATTTTCTCTAAAGATCTCATTTCAGAC 

ATTTAAATGAATATTATGCTACACAACAGGGAAACTCAGATGTCCATCCC 

CTCCTTATTCATTCAAACATTTCCACTGCCATAATATGGCAGCTGCAACG 

CCAAGAAAGAAGAAAGGAAAAAAGACTAAAAGAGGTGAAGAATGAAAAAG 

ACCTCAAAGAAATTTTTTTTTAAGAGGCTGGGTCTTACTCTGTCACCTAG 

GGTGGAGTCCAGTGGTAGGATCATAGTTCATTGTAACCTTGAACTCTTGG 

GCTCAGGCAATCCTCTCACCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGTGACTACAGGC 

CTC 

>Sequence 747 

AGGTACTGGTAGTTTAAAATATCTCAATATGAAATGGCTGAATAAAATCA 

TCACATTTTCATTTTATATCAATGGTTCTGAAAGAATGATGCAAGAAAAA 

TCTCTAACCTTAGTGAGATGAATTTTGTAAAGTTCAGTGAATTCCTTCCA 

TGCACATTTGAAGCCAGTCCAGGTTTTTTGACCTAAGTGGCCTCAGTCAT 

GTTCAGCACCTAACGAACAAATCATCTCCTGTCTCCAATGTCATTAACAA 

CTCTATGGGTGAATGAGGATCACTAACTGTGGAGTAAGAAGGAAGCAGGC 

AGCCTGTTTCCAATAACATGTTGTGATTCAACCACAATCAAAIGTTATAA 

AACTAATGTCTTAAAGTTAATTTGACCTTGAAATGTCTTTGAGTTAAGAT 
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TAGTCACACCCTAATGTATTAATTCCTCGAAAAATTTT 
>Sequence 748 

AGGTACTTCATTCCTTTTTGTGCTGAGTAATAGTCAGTTATAAGGATACA 

CCACGTTTTGTTTATGCATTCATCAGTTGATGAACATTTGGGTTGTTTTC 

ACTTTTTGGCTATTGTGACTAATGCTGCTGTAAGTATTCTTGTATGAGTT 

TTTGTATAGATGTGTGGGTTCATTCCCCTCTTAGTGGATTACCTAAGGAG 

GAGGAACTTGCTGGGTCGTATGGGTAACTCTTATATTTCAACAATTTTGA 

GGGAACCCACCAACACTTTTTTTCAAAGGTGGGCCACCACCATTTTTTAC 

CCAATCCTTGCTAGGCAACGGTATTGAAATAATTNCCTATTTTCTCTTTG 

CATTTCCTTTACCAAACAACTTTTGCCCATGTTCTTGTCCTTTTTTTTAA 

TTTTTAAGCCCATTCTTTTTGGTGGGGTATTGAAGGGTGGGTATTCTGGC 

TTTGTTGGTTTTTTGAATTTTATATTTTTCCCCTAAATGG 

>Sequence 749 

CCGGGCAGGTACAAATATTACTATACCAAGGTGTAGAGGAGTATGTCTAA 

GCCTGTAATGATAGCAGGTGGCAAGGTGGAGGTAGATGGCCTTCTGTGGT 

AGTTCACGGGGAGGAAGACAGTGGATCCAAGCAAATAAGAAAGGCCACAT 

TTTTTTTTTAATTTTGCATCTCAAGGTATTTTAGTCAAAATTTTTTTTTT 

AGTTTTCCACAGCAAACGATTACGTAAAATATAAACCTAATGTATTCTTT 

AGGACTAAGTGTGCCTTTTCTCTATATGCTAAGAGGTGTAAGTAGAGAAT 

AGACGTTTTAGTATCCTAACCAATGAATATTCACAAGAAAAGGCTTCAAA 

ACTTAATTATCTTGGCCTTATTTCTAAATTTAACCTAAAGTCATCTTGCT 

TTT 

>Sequence 750 

GGGGCTGCTCGATCTCTATCATAGGGCGACATTGGAGCTCCTCCGCGGTG 

GCGGCCGCCCGGGCAGGTACAAGGGTTCCCTTTTCTCCACATACTCACCA 

CCATTTGTTATTGCCTGTCTTTGGATACAAGCCATTTTAACTGGAATGAA 

ATGATATCTCATTGTAGTTTTGATGTGCATTTTTCTGATGATCCAGTGAT 

GTTGAGCACCTTTTCATATGCCTGTTTGCCATTTGTATGTCTTCTTCTGA 

GAAGTATCTATTCATATCTTTCACCTATTTTTTGATGAGATTATTAGATT 

TTTTTTCCTGTAGAGTTGTTTAAACTCCTTATAATTCTGGTGATTAATTC 

CGATCCCTCCACTGGCTTTCATTTTTCTCTTCCCCCTCCCCACTCCACCT 

ACCCATATGTAGGGTTTTGGTCACCATTTGACCTTGCATCCCTGTTAGCC 

GCACA 

>Sequence 75 1 

CCGGGCAGGTACAAAATTATCTTTATTCAGAAGATCACATAGCAGCATGT 

TCATAATCAAAAACATTTTACCTTAGCAATAAACACCAGTCATTTATGCA 

AGAGCTTCCCAGGGTTGGTAGATATTTTTATTGCTTCATTTTGCTCTAGT 

TAAAGAAATGGAAAAGATGCTTTTAACTTATTATCAATCCTACATCAGGT 

GTCAAGAAATGCAAAGCATTAGAAAGAGAGAGGGAAAGAGGGATCTTCAA 

TATTCTCTGTAAAGGAGCAAATTCTGACATGGTCATCTCAGACACCCTCT 

TTTAATTCCAAAGTCTAACCTTACAAAAGCAGAGAAAGGCCGGGCACGGT 

GGCTCATGCCTGTAATCCAAGCACTTTGGGAG 

>Sequence 752 

CCGGGCAGGTACATCAGCGCCACACCGCAGGGCTGTCCACGGTGAGCTAT 

GAGGCTGGAGATGGTTCTGGAGCAGTGAACTGCAGAGGAAAGAAGGCTGC 

CCTACCCCTGGGCCACCAATCACTAGCAGTGTGACCTCCGGCAGCTTCTT 

CTCCTGCCAAATGGGGATGTTTGCTTCACTGACAGAAACACAGTGGGTGA 

ACCGGGAGTGAGCGGCCCACTTGGCTGACCACTTACCAACATTTCGGCGG 

GGCCTCGTGCTGAGACCTCTCCCCACCCTGACGGAACAGTCAGTTGGAAA 

ACAGCCAGTAGTTCCATTCCCACTAACATCTTATAGTGACCAATAATACT 

CTACCATAACTGTCGAAAATCCTAAAAACTCTTTCAACCCTGAGATTCTA 

CTTCTAAGAGTTN 

>Sequence 753 

CCGGGCAGGTACACAGGCCAGGCACAGTGGTTCACACCTGTAATCCCAAC 

ACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGTGGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCA 

TCCTGGCCAACATGGTGAAACTCTGTCTCTACTAAAAAATACAGAAATTT 
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ATCCAGTCATGGTGGCACGTTCCTCTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGA 

GGCAGAAGAATTACTTCAACATGGGATGTGGAGGTTGCAATGAGCCGAGA 

TCGGTCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGCGAGACCCCTTCTCATAA 

ATAAAAATGTTGTATGTGACAGCTTACCATTTTAAAAAAAAGACTGATGG 

AAGAGAGAGAAAGTTGGGACAGCACTA 

>Sequence 754 

AGGTACCAACATTTTTCTCTACAAAAACTTCCCACATGCTGGATGCAGTG 

GCTCACTGGAAGCAACTTGAGAGCCTGAGGTGAGAGGATGTCTTGAGCCT 

GGGAGGTTAAGGCTGCAATGAGCTATGATAGCACCACTGCTCTCTAGCCG 

GGGTGATAGAGCAAGACCCTGTCTCAAAAAAACAAAAACCCAAAAAACTC 

CCACAAGGTCAAAAGATTGTTTATTTTAAACAAGATCAACATTCTTTGTT 

TATTATGAAAATTACTTGTTTCTCCATAGAAACTGACGNAAGTCTGAACC 

TTTTTATATATACTATTCACTTTTTCTACCGTGGNGAATCTAAATGAATG 

ACGTTTGCTATTTAAATCTTTTGAGGAAAGA 

>Sequence 755 

CCGGGCAGGTACTTTTCCACTTTGTCTTCTTTCCTGTCACACACCCTATC 

CTTTCAGGCTGTGTTGGGATGGACAAAAGCAGTTCTGGAGTCCTAAGGAG 

AAGATGAGTGGGATATGTTTCTGTGACCTGCAGTCATTTTAAAGTTTAGC 

TGTTGCTAGCTGACTCCATGTAAGAATACCTTCCAGGAATTTGATGGCTG 

TGCACTCTGGCAGTGCAGCTGGCATGGTTATAGGGTGCTTGGCCGAAGGT 

TTGCATAGCAATATGAACGCATCCTACGACACATCTAGCCAACACTGGAA 

GACTGTGGGTAATGGACGAGAAACCAAGATTGACTTTTTGCAAGTTTTTA 

AAAATAATCTTCTTGTAACTCACATGTGAAAGAAACAT 

>Sequence 756 

AGGTACTTAGCAGCTGTGTGACCTAGAGCACAGTGCTTTGAGTTTTTGAG 

TCTTAGCTTCTGTGTCTATAAAATGGGGTTCACACAACTCACCTTACAGG 

GCTGTGAGATTAGATTACACAGAAAATATATTTTTTGGCTGTGGGGGCTG 

GGAAGGTGTTGCTGATTAGCATTTGAAATCCCATCCTGTGGGTGAGAAAA 

CCCCACCTTATGACTTGGTGGGAAACAAAGCCAACCTCCCACTGATGAAG 

CTGAAAGTAGCAGAACCTTGCTTCTACTGCCTCCCTTGCAGCTAGAGGCA 

GGCACAGGACTAGCCTGTCAATTGGATGCAAATGCTCCAGGCCTTGAATC 

ACAACCTGGTGACTTGCACCCAAGTCTATTACTATTGA 

>Sequence 757 

CCGTTCAGGTACGCGGGTTAATAACAAAAGCTCTCGTGTTACTTTTAAAC 

AAGGTAAAACTTAAACAGTTTTTTCCTCCGTTTCTTTTTTTATGGAAATA 

AGAGGCAAGTGATAGCAAGTGGGTAATTCAATGGCAGGGGCAACTGAAGC 

ACTGACCTGTTACAAGAGAGACGGAAGCTTCTACTTGAGCAGATACAAAT 

ACTGTCATCCGTGGAGATTTGAAAGAAGTCTTTCTATCACTGGGTAGTTT 

GAGAGCTCATTAGTCTTCTTTAGAATGGGTTTAAACTTGGAAACATCAAA 

GCAAGTTACAAGGAAACTTAGTTTTACAGTGTTGGCAGCCTAGGCGCCAG 

AATTTGTTATAAAGTGTCTGAAAGTGGCACAGGTATTACTTAACTTTTCT 

TTAAG 
>Sequence 758 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCGTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGA 

CTTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTCCATCCT 

TGCTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGT 

TACAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAGACTAATGATATTTTTTTC 

TCCATAAGCTTGGAAATATTATCAATCACCATAAAATTCAGCCTTCCTCT 

GGTAACTTTGGAG 
>Sequence 759 

CCGGGCAGGTACATATCTGCAAGGAGACATATACAAGGACGTTCATGCCA 

TGGGTTAGAAACAACCTAAATATCCACCAATAATAGAATAGTCCATCTTT 

AGAAACTCTTTAGAAAAATTAAAATATACTAAATATATATTAATTTGCCT 
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AAATTTCAATAGCAATGTTGAGTAAAGATGGAAATTACAAAATGATAAAA 

TGGGAATACTTTATGTAGTTTGTTGTTGTTGTTGGTTTTGTTTTGTTTTG 

TTTTTGGATTTTTTTTGGAAATGAAGGCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGA 

GTGCAGTGGTGCAATCTCTGCTCACTGCAACCTCCACCTGCTGGGTTCAA 

GCAATTCTACAGGCGCATGCTGC 

>Sequence 760 

AGGTACAATAATAAAACTAAGCTTATGCCTAAAATATTCTCACTGAGTGC 

CTGTGAATCCACGACTATTAGCACTGTGGAGCAATTTCTCCTTGCAGAAG 

AGTGCTAACTCTATCCATTAAAGCCTTGGAAATTGCCGGTAAATATGTAA 

AAAATCAAGTGCTTAAATGGATAGCAATTATTGGCAGGACCTAAACTGAT 

ACAAAAGTGTTCCACTGTCTCAATATCAAAAGCCCAAGAATGCCAGATTC 

CCAAAGTGAGTCAAAGTGCTTGGATTGCTTTGCATAAACATGGTTAGCCA 

GAATCAACACCCTGGGATTGGAGCTTGAGGTGGAATTTCCAAATCCTGCA 

AATGTTATGGCTACAGCCCCCCAGCACCCCAATGCTGGACAGCCTAAGGC 

ATGAG 

>Sequence 761 

AGGTACTTCTTGGGAGAAAAGCAGACTCCTCTAGAATCCCACAATTTATA 

AGGCAGAGAACAAAACCATTGTTTAACAAACAGGAAAAAAAAAACCTCAC 

AGAATAACCATCACTGAAGCTAATGAAGGAGAAAGTTTCAAGGAGGAGGA 

GGTAAACATTGCTGAAAGTTGAGATGAGGGAGAGAAAAACAAATCTGAGA 

TTAGACTTTTGGACTTGGCATGTAGAAAATCACGGGTGACATCATTTGGA 

GGATTTTCAGAGCCATTAGGGAAAGAATTCAGATTGTTACTGAAGGTGAA 

GGAATAATAAACAAAAGCAGACTGTTCTCCAAAGGAATTTTTATCCTTAT 

AAAAAAAACAGCCGGAAATTGAGAGAGAAACC 

>Sequence 762 

CCGGGCAGGTACATGCCACCATGCCTAGCTAAGTTTTGTATTTTTAGCAG 

AGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTTA 

GGTGATCCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTACGGTGTGAGC 

CACTGCGCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAGAGTTGAGAT 

TTCAGTGACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTATATGATACA 

TTTGCATTTTAGAAAACTGATCTAANGCTTCAATGTGAAGAACAGATTGA 

AATGGAAGGGGGGAGAAGACTAGAAAGCAGAAACATTTACTCATTTAAAG 

TAATTCTGGACCATGAAAACCTGAAAAAAAGGTATAGGGGACTTCCAAAA 

>Sequence 763 

AGGTACTTGCAGGTGGTTTGGCCTGGAAAATCTAGATGAGTGGTTTTTAA 

ATTTAGTTGCTTATTAGACTCAAGAAAGAAATTTAAAAAACAATACTGAT 

TACTGAGACCAGCTTTTCTAGATTCTTCATTCAGTAGGAGTAAGGAAAGG 

CCAATGAATGTGTATTGATAAAAAGGTTCCTGGCCGGGTGCGGTGGCTCA 

CGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAG 

GTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTAC 

TAAAAATAGAAAAATTAGTCACGTGTGGTGGCAGGGGCCTGTAATCTCAG 

CTACTTGGGAGGCTGAGGCAAGAGAATTGCTGGAACCTGGGAGGCAGAGG 

TTGCAGTGAGCCGAAATC 

>Sequence 764 

AGGTACTGTTTTAACTCATTTATCTTGTGGTAAACTTGTAGCAGCCGCCG 

TAGGAAGCTAATTCACCCTCATCCCTCACATTCACACCACAATCTCCTTC 

TCCTCACCGGCATTCCATCTCCTCTGCCTCCCAAGTCACAGAGCCCCAGG 

TGCCACAATGGCTGTGGAGTCTGCGGTGCAACCTCATTGCAAATATTTGT 

ATGCTCGGAAGAAAAACACGAGTTAAGCAGTGGTAACAAGCAGAGTCCCG 

GGAAGCAGTGGTAACAACGCATAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCA 

GAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTA 

ACAACGCAGAGTCCCGGGAAGCAGTGGTAACAACGCAGAGTACCTGCCCG 

>Sequence 765 

GCNCAGGTTCGAGCCATTCGAATATCCGGCGAATTGTAGCTCCNACGCGC 

CGGCGGCCGAGGTACCTTCCTTCTTAAATCCACATTCCACATGAGTTTTT 

TATCTTTTTAGATGTaTATTTGGGAAGGGGCTCCTTGCTGACAATCCTTG 
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AAAAGTGCCCAGTTCTCAGGACCCAGTTGAAATAATTTCCGCCTGGGGCT 

GGGCGCGGCGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCG 

GGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAAACCATCCTGGCCAACATGGTGAA 

ACCCCGTCTCTACTAAAAATACAAAAACTTATCCGGGCGTGGTGGGCGGG 

TGCCTGTAGTCCCAGCTACTCCGGAGGCTTATGCAGGAGAATGGCGTGAA 

CCCGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATCTTGCCACTGCACTTCCA 

CCTGGGCGAAAGAAAGAGACTTCCGCTTTAAAAAAAAAAAAATGAAAGAA 

AAAGGG 

>Sequence 766 

AGGTACAGGCAACAAAAGCAAAAATACACGAACGAGATGCCATAAAACTA 

AGAAGCTTCTCTGCACAGCAAAAGAAACAGTAATAGATTGAAGAGACAAC 

CCACAAATGGGAAGAGAATGTTTTTAAACCATATCTCAGGTAAGGGGGTC 

ATACCAATTATATGTAAGGAACTCAACCCAGAAATGAGAAAACAAGCTTA 

CTAAAAAATAAGTAAAGGAGTTGAATAGACATTTTCTAAAAACAGACATA 

CAAAAGGCCAGGATTTTTATCAANAAATGTTTGATAAAAAAACATTCAAC 

ATTTCCTTAATTAATCAGGAGAAATTAGATGTCCAAAAACCATTGAAGGA 

TATTTATCTTACCAGAATTGTTACTGAGGGTTATTAATAAAAAT 

>Sequence 767 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGACGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATGGGTGGGTTAATTT 

CTCTTTTCTTTTAATCCTTATATTCCCTAAGAGAGGGCTCCCACCTCCCT 

CGTAATGTCACCTTGGCGTG 

>Sequence 768 

GCATCGTCAATGTTAGACGCTGTTGAATCCGGCGAATNGTAGTTGGAAAA 

CTCCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCACAGCCAAGCGCTTAGGCTGCAGCT 

GTGATATGGACCCAAGCCCCAGCTTTCACAGGGTTGATACTACAGCCACT 

CAAAACAGGGATGTCATGAGGCTGCAGCATCTTAAATATCTTAGAGGAAA 

ACATTCTTTAAAATTTCTTTAACAACAAGCCTAATAAAATGAAGAACATT 

TTGCAGGGGTAAGGGGTTGATGTTGAGGAGGAAGATAATATGTTAGGCAT 

TAACATTGGATTTGTTCATAACAATTATTAATATTCAAACACATGTTAAT 

TTTTAAGATCGGGGGCAGTAAACTACTTCTGTAAAGGACCATATTATAAA 

TTTTTAAGGCTTGGGGGTTCCAAAAAATCTCTGGTCAACTACTCAATTTT 

TTCCACTGCAGTGCAAAATCATCCTTAGACCTTG 

>Sequence 769 

AGGTACATACTCCCATTCCACAGCTTAGTCTAACATGCAAAAAGGGCATG 

ATTAGAGATTGTTGGTCATTAAGAAGAACAGGAGGAAACGTTCTGGAGCC 

TTGGCACTATGCCTGGGGAAGAGAGGATCTCAACACCCCTCAGCCATCTC 

TGGGCCAGAGGAAAGTCACCTAGGGGTTGTCCTAAAGAGTTCCACGGGAG 

AAGAGATTATGCTGTCTGATGACCCCTTACTGTTTTCTCCAGTATGTCCC 

TACTTTTTTTTGTCCAGCTGAGTTTATTAAACTTGTCCTGCTTCTGAGGT 

CGGTTTCTTTTCTACCATGTGAAGGTTTAAATCTGCTTTACTGTCTTTGC 

TCTCTTTTCTTACTTTTCCCAGAATTCCTACACTTACTACATAACC 
>Sequence 770 

CCGGGCAGGTACGGCTTCTATGTGTGAACAACACAGACCACTAAGAGATG 

TGACAAAGCTGTTCCATCAGAGGAAACATAGTCTGGGGGACAAATCCTCC 

CATTCCTGATAGGACAGGAGGGAGCGGTTGGCTGGGGAAGACCTGAGTGA 

GGGAGCTTTCTTGAGGACGGGTTTTGTCGGAGTGTAGTTCATATACCATG 

CACAGCCTGTCAGCATACAGCTTGAATGAACTCACGTGTGTAACCAGATC 

AAGAGGCAGAATATTACTAGGGTGGCAGTTTTGAGTCCCATGAAAACAAA 

CACATTTACTCTGTCTAGCTCCATCTCTAGTTAATTCTAATGCAGTTTAA 

ATGCTCACAAAATCCTTATTTGAATGGATGAGTCAGTGGTTTGAATTGAA 
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TAGTTTTTG 
>Sequence 771 

AGGTACCTCAGAATGATAAATCAGAATCTCTGAGGAATGGGCCCAGGCAT 

CAGTATTTTTCACACGAACAAGCAGAGGTGGATCCTTTACCTTCTCCTAA 

AAAACTGTCACAAGGGACAGGTCACTTGGAAGGCAGTTTAAGAGAAAACC 

AAAGGAAAAATCTGGTGACACATGTAACACTGTGATTAATCTATTGCTTA 

CGATGTTTTATATGTTGAAAGTCTGGAATTCTGAATATTTTATTATGTAA 

GAGATCCAGTTCTCCAATGTCACAGCCTCTATAATTTGAATAATAATAAA 

GGAGCACAACAATTCACTTATGATACCCAACAGAAGACTGCAAGGATATG 

CTGGGGCACAGAGCCCAATTAGGGTTTAATAAGACAGGGTTTATGGGTGA 
AGCAATCTTA 

>Sequence 772 

CCGGGCAGGTACAATCTTAAAAGAATATTAGTTACAAGTAACTAACAAAA 

AGATTTTTAAAAGGACACTAAAATTACTTTCTACACTATTCAAACATCTG 

ATACGAGCTGTGCATCAGTTAACCACTGCTCTATAGCAAACTTACCCCAA 

ACTCAGTGGCTTACAACAACCATGGATGATTTACACATCTCTACAGGTCA 

GCCAGTGGGTGATTCAGGTAACCCTGGCCGACCTAGACCTGCTCAGGAGA 

CAGCACACAGCTGACAGGTCAGATGGCATTGGCTGGTCTATGATGAAATC 

GGCAAGCACAAACCTGGCCCCCTCCACTGGGCTAGCCTGGGCACGATCTC 

ATGGAGGTGGCGGGGTCTGAAGGTGCAAGCCCAGTCCTGTAAAAGGATAT 
C 

>Sequence 773 

AGGTCATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGAC 

ATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAAC 

ATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGACCAGAAACAGA 

GCTTCCAGCAGGGTGGGGGGCATTTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACAGG 

CACTATAAACAGCTCTCATAATTGCATTCTAGCAATTAGCACACTGTCTG 

ATGGGGAGGTGGCTCAATCTTTCTTGCATAACTTGATGAATGAAGTAACT 

ATCTATCCATCCATCTATCCATNCATCCCTNCACCCATNCTTCCTTCCAT 

CCATCCATGGGGGTTTGAGCCTTCAAATGTAGAAGGCACAGCCTTTATTT 

AGTGAGAAGACATTTGGATTANGAGTTAAGAGACGGAATCATACATTCAC 

CGTCACTGGTTAACTTTCTTGACTTTGGCCAACCAGTGCTTTTCTGGGAC 

TTACTTTCCTAATTATTAAATGGAAAGTTAGTTATATAACCCTTAAGATC 

CACTTTAAATTCTTGACTGAAGGCTAACCTTAAAAATATTCGTTAGAGCC 

CAACCCGTGGCTTACCCATAATCCAGTCCTTGCCGGCGGCCGTTTGAAAT 
AAGGATACCCGG 

>Sequence 774 

TACGCCCGATCACTACTATAGGGCAATTGAGCTCACCGCGGGGCCGGCCG 

CCCGGCCGGGTCCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTA 

ACGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGA 

TCTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTG 

AGTCCCAGAAAAGCACTGGCTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGAC 

TGTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCAC 

TAGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGA 

TGGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATGGGATGGGTTGGA 

TAGAGTTTACTCATTCGTTTTAGTTATGGC 

>Sequence 775 

CCGGGCAGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAG 

CAGTTTAGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAAC 

CACAACCTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAA 

GAAAATAATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAA 

GGATCTGAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCT 
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TCCAAAATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAG 
AAGTTTGATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGTGGCCACATGGA 
N 

>Sequence 776 

AGGTACAGACGAGGGAACGTCCAGTCTGGCCTGCCAAAGAAGAAAAGAGT 

AAGCTCAGATTTGAGAATGTAAACCCTAACAAAAACAAAAGCTGCTCTCT 

TGCTGTGAAGTCGCTACAGCTGTCTTCACTGGTCAAGTGGGTGATTTTGA 

CATGTTCAAACCTGGACTGCTTTGTGATGAAGGGTTTGATTTTCCTCTAA 

CTAGGACAAGGATGGGACAAAGACAATTTGGTAGCTTGGTATCTCTAAAG 

TCAGGAGGCAAGGATTACAAACAGCCGGCCTGTAACAGCAACACAGTCTG 

CGCACCAGCCACAAGAACACAGGCATCTTATCTGGCTGGTGACGCACAGT 

AACTGTGCGGGGCACAGCAGCCAGCAAGCGGGTCAGACATAGGAGAGACC 
AACAGG 

>Sequence 777 

AGGTACTTCAATGGTGGAAAGAGGCATCAATGATTAACCATAATCATTTC 

TGATCATGACCAAGTCACCCCTGAGACTAGTAACTGCAGGTGCTCACAAA 

AAAATATGCAGCTGTCCTTCCTGCCTTCAGGGGATCATTCATGAAAGTAA 

TTTCTCACCTGACCAAAATGATCGCTTAACATTTATTGCATCATTGCCCC 

TGTTTCTGTAGACTACTCTACCGAAGTTTTAATTTGTCACTAGTTTAAAG 

GGCCAAAAGATCTGTTTTCTTCAGATATTAGAGACACAAACCAAGCATCT 

CCCACTTTCTTGGAATTCCTTCTCAAAAATGACTAAAGTCTGAGACTGTT 

TTCTTATTTAATGTCTATTGAATTCTGTTTTACAGAATTTCAAAAGAGCA 

GGTTCTTAGCTTACTTTTCAATGGAACATTTTAGCCAGGTAGTATAAGTA 

CCTGCCCG 

>Sequence 778 

AGGTACAGTTTTGTAAGCAAGATGATTGAAAGATCTACTGAGTGCCGTGG 

AGTCACAGAGAGGAACAACTACCCTCAGGCTATGGAGTTCAGTGAAGGCT 

GCCTAAAGAGAGGATGAGTTGTCAGCTGAGACTTACAGAATGAAAGAAAT 

GTCCTAGTTGTTTAGCTTGACTGTAAACAAATGGGGCTTATTACAGGATT 

CTGTATGCATTTTTAAGTCTGATGTATTTTCCTCAAAAGATGAGGATGGT 

AAGGATGATATGGGGGGAAGGGCACTAAGCAGAAGGTTCTTTATTCTTCT 

TACTGCCCTGTTTCTCCCCTGCTGTCTTATTTATAACCTCTTGTTTAATG 

ACAAGAATTTCTATTGAACAAATTATTTATTTTATATAAATGTGGATAAT 
TGGAATCAAG 

>Sequence 779 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGATGGTGTCT 

CACTTTGTTGCCTAGGCTGGTCTCACACTCCTGGCCTCAAGCTGATCCTT 

CCACCTCAGCCTCCCAAAGCACTGGGGTTGCTGGCGTGAGTCACCATACC 

CAGCTGAAAAGTGATTTCTTATAAGCCAAGCAATCAGCCTCTGCAGAGAA 

GACAGGACCCTCAGCACATATCTAGCTCTGTAATTCCTCAACTCAAGTTG 

GGCATTACTATCACCCCTACATTAACATGTTCTCATTAGGAATATGACCA 

AGACCAGGACAGAGTCACAAGAGAAACAGTCAGTGGATCATGTGACACAT 

GAGATTTATTGGTCCAATAAGGTGAACTGGTCAGGAACCAGATCTGCT 
>Sequence 780 

AGGTACTTTGTTCTTTTACTACTCAATGAGACTGAGAGCCTGCTGGATTC 

ACTAAGACCAGGTGAACCCAGAGGGCTCTCGGTCTCATTGACTCAATTGG 

GTTTGAATCTCAATTCTGCAACCTACGTGGCTTTGGGCAGGTTTCCTCAT 

TTTCAAAATTATACAATAATATTTACCTTTTAAACTTATTGAAGGATTGG 

AAAGCTGTAACACCTAGCATGCTGTCGTGGCATAAGGTGGGGGTTAAGTA 

AAAAGTAGCTACTATTAACATTTTTGAAAAGTGCTCCTTCATTTTCCCTG 

CTCCCTTTCATACTCTTCATCCTACTTTCCTGGTAGTTCATTTCTTCTTA 
GTTGGCTG 

>Sequence 781 

CCGGGCAGGTACCTACTAAACAGCAAAGAAACCATCCTAGAGGAAACAAA 
GAGCCTGACTCAGAAGCGCTCAACAAGCAGCAAATTAAGCCAGAGCCTAA 
TTTGGTCTGTGGTCTCTTAACTGTGGAGCCAAGAACAAGGAGAAACAAAA 
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GTTGGGGGCCAGATGAGAGACCACAGGAACATGAGGGAGCACCAAATTAT 

TGCCCATTCCTTTCAAGGCCAAAAGCTCACTTTAGGGTATTGGATATTAG 

GCCAGTCAAATATGTTTTGAAAGGGGTTTAAATGGCATTCCAATCCCTAG 

GCTTCCTAACTTAAAGACACGGTGAGCAAATTATTGCGCCAAAAAGTTTG 

TATCTGTGATTTTGCCTTTTTGTGGAACATGTCGCTATTTCTGGGCCCCG 

AATCAAAGTTAATACAATGGGAACAAATAGGGCAACACCGCTTTGTTGGT 

TAAATAACCTCACTTCAAGCCCAAACAATATG 

>Sequence 782 

AGGTACCCAAATTACCTTGATTTAAACCCCAGCTCGCCCATTTATTGGCC 

GTATGACCTTGGACAAGTTATAGAATCTCTTTGGGTCTGTTGTAACATGG 

TAATAATAATACCTACCTACCTAACACACAGGGTGGTTGTAGATTAAAGG 

AGTTGCCACATGTTGGAAGCATGCTTATGCTAACAGGCATACTCATGAAG 

TATCAGCTATTTAAATTATCATCCTCCCTCAACAGGATTCTATAAACTGG 

TTCCAAGATAAGGTAACCTGGGATAATAAAGTTTTCTGATTTGGTTAGAA 

ATACACCTAGAAAACTTAGAAACCAGGCAAATGTGAAACATAAAGAGTAG 

ATATCTGGGAACAAAAAAGTATATTATAAAATGCCAATACTGTCAATTCA 

TATAAAAGGCATCTTAATCAATCTCCCACTCCCCACAAATGGAAAGCGGA 

GGATGGTACCCGGGATTATCATTATTATTATTTTTTAAGAGACAGGGTCT 

TACTAGTTGCCCCTGTTGGGCTTGAATTTCTGAGTTCAAGCGATCCTTCC 

ACCTTAAGGCTCTTAGTAGCTGGGACTAAAAGCATGTGCCACCACACCCA 

ACCTCCATTCAAGGGTTCTAGAAATTGGTGGGGTCATATTTTAGAACCTT 

GAAATTGGCGCCTTTACTTTGGTTCATAAAATGGTCTTGAAATAAAATTT 

TTCCCTTGCCCCGGGGGGGGGCTCGCTTCTTATAAAAAAACTCTTTAAGG 

GTGGGGGGGAATTTTACTCTTCTCCTCCCTCCTGGGGGGT 

>Sequence 783 

AGGTACTTGAGGGCATCATTAAAATCAGCCAGTGTTCAGTGAGAGACTTA 

ATGATGGATTTAATAGTATTAAATGGGCAAAAATGCCCTTGGCCTTTACA 

TGCTCATTTAAAAACATATAAAAGAGCAGTAATTTCACGCAGTTTTACTT 

TTTCTCAAAAATTCTTGTTTCTAAATTATAAATTGCCACACTATAGACCC 

TACTTTTTTTTTATACCTTTTAACTATTATATAACTCTCTTTCACTTCAC 

TAATTAAAACATTACTTAATAAATCTTTTAAACCTATTCAATAAATATCA 

AAATATTTATTACTAATAAATTTATTATTAATTATACTTATTATAATATA 

CTTAAATATAATTAAATCTTTAACATAAATATTAATATTTAITATTTTAA 

AAAATATTATCTTTTTCTAAACATATTTATGTTCTCACTCCATACTTTTT 
ATACC 

>Sequence 784 

AGGTACCTTCTTGGCTATGTCTGCCAGCAGGAACAAAGAGGCATCCAAAG 

CATGTCCTTTGGGCCATGGCATTGTCTTTTTCCTTCTAAGTCTAGGATGG 

GTGTGTCTGCTGAAGCTACATCATTGTGTGGAACCTGAGCTGTGGTCCAG 

CTTTCCAGCCTCTAGTGAGCAGTAAGGCACACTGCAAGGGGAATGTGGCA 

GAGGTGAGTGGATCCACATGGAGTATTTACTACATCCACTTCATTGGATT 

CTACCTGGATCACTGTGTTGGAGGTGGAAGGCCATCTGTGATTTGTGGTG 

CTTCTAAAACATTCTAAGGACGTGCCCTATTTCAGTTAAGACACACATTT 

GATTTCTAGCTATGCAACCTTTACAACTGACCTGATACTTCCTGAACTT 
>Sequence 785 

CCGGGCAGGTACCCTACCTGTAATATTTGTATTAATAATATCTTATTAGC 

ATTTTAATTAGAAATTTAATATTAATGATTTGGAATCAGTAGTTTTCAAC 

AATTTTAATAGTGCAAATTTATTTGTAGTATTTGATGGGGAGATATGGTG 

TTTTGTGACTATATTTACAACTGGATGTATCTGGGAATATCTCAAAGTTT 

CTCCCAAAAGGAAAACATTTCTATTACAAATATGTGACTTGTGAAAATAA 

TTTGTAATTCTTTTCAATATATCTCATTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGA 

GTCTTGCTCTATCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGGGCGATCTTGGCTCAC 

TGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAGCAATTCTCCTGCCTCCGCCTCCCG 

AGTAGCTGAGATTACAGGCACCCACCACCACGCCTGTCTAATTTTTGTAT 

TTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACGATGTTGGCCAAACTGGTCTGGAACTC 

CTGACCTCAAGTGATCTGCCCGTCTCGGGCTTCAAAAGTGCTGGGATTAC 
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AGGCGTGCGCCATTACGCGGGCCAATACGTGTCATTCTTAATACATGTCT 

TCCTTTTTATTTTTTTTTCCCCCCGCTTTTTATTGAGCTTCTACTATTTG 

CTGGGTATGCAGAGGTGGAAAAAAATTAAGGTTTAATCTTATTCCCCTGA 

GAAGCCTTTTTTGGTATTTTGGTGTACCTGGGCGGTCTTAAACTAAGGAT 

CCCCCGGCTTGAGAATTGGAATCAGCTTATTATTCCGGCACCCTGGGGGG 

GGCCCGGCCCACCTTTGTTCCCTTATGAGGGATATTGGCCCCTGGCGAAC 

TAGG 

>Sequence 786 

CCGGGCAGGTACTGGGAACTCTGGCAGGATCCTTGATGTCCTCTTAATCT 

CTTTTAATTTTCATAATACTGTGATGCAGGTATCATTATCCCCCCTCTCC 

ACTACCTTGTTTTATCCCAGAGGGAAGTAAAGCTCAGAGAGGCTAAGACA 

CTTTCTCCAGGTGACAGACTCTGGAAGGGGCAAGGTTAGGATTTGATTGT 

CTGTCAGATTCCATTATGCTGTGTGCCTCAAATGCCTGGTGATCCTATAC 

GCTACCATGGGCACTATGTGGGGCAGTGCCACTAAGCTCTGCTGTGACCT 

CGAGGTTACCTCTGAAGTTTATGAGCCACTGCCAGAGGCTCAGGGTGGAT 

GATCCAAGATAGCTGGGCTAGGGTATTAAAAGGGCCCTATCAGAACAAAG 

ATCATTCACTTTTGAAGTCTAATCTCTTTGGGTTCTAGATGGGAAGGAAA 

CATATTAAAAGTGGATGAAGGAAGGAGGTACCTCGGCCGCCCGGGCAGGT 

ACTGCCACCATCTCCGGTTCCAGGAGTCTTCTGCTTGGACTTTCGGGTCT 

TCCTCACGGATCCTGGAAGGGGGGTTCTCTGCAGAAGCGACCACCCCATC 

TTCCTGGGAGAGCTGGTTCAAGAATTTTCTGCTGGGGGACAACCTGCCTT 

CTTTCCTGAGGAGGGCCCTCTTAATTAACTTCTCTGCATGGGGCTTCTAG 

ATGGGTTTTTGAAAATCTTTTCTTTTGCAGATGGCTGGCCCCAGAGGTGG 

AAACCCTGCTTTTTTGAACACAATCAACCCTGTTTTATTTCCAACCAACA 

AATCTTCCTTTTTCCTTTCCAGAT 

>Sequence 787 

AGGTACAAAATATGAGAGAATTCATTTCCAGTAGGCCTACACTACAATAA 

ATTGACAAAGAAAATTTGTCAGGCCACAGGGTAATAATATGAGATGGAAG 

CTCAAACCTACAAGAAGAAAATATTTATAGGAAATATAAATATGTGGGTA 

AATCTTTTTTTAATTAATGTAAGAATCAAAATATTATTTTGTGGGATTTG 

TGATGTATGCAGATGTAAAATATATAACAAAATAGCACAAACAATAAGGG 

AAGGCAAGTGGAATTCTACACAACTGCAAAGTTTTTACATTTTATGTGAA 

GTGATATGACATTAAATCTAAATAGACTGAGGATAAGATAAAGATGTGTG 

GTATAATACCCAGAGAAACCACTAAAAACAAATATCCAAAAGCAGCAGAG 

CTAAGAAGTCATTGTTGGAATTAAAATAAAATACTAAAAAATGGATTAAC 

ATAAAAGATGGCGGGAAAGAAAGACCAGAAATGAAAAACAGAAGGTATCA 

ATAGAAAACAAATTGGAAAATAGTAAACCTTGAACCCAGTCATATTAGTA 

ACTGCATTAAAATACAATGGGACTGGCATAAGCCATTTAGTGTTGGTTAT 

AACGAATTACCTGATCCTGGGTGGTTATTGAAGAAAAGAAGGCTTCCTTA 

CTTGCGGGTCTTGAAGCCTATTGGAAAGCAGGCTTCGCTTCGGTTGGCTT 

TTGGTGAGGGCTTCATTCTTATTCAAACTTAATAAAAAGGCCAAGGGGAA 

ATGGGCGGGCGCAAAGGAAACCTANAAAGGTTGGGTTTTAACAACTATTT 

TCACGAACTTTAATTTCTTAAAGTCATTTTTTTTAAGAGGAGAAACTCTA 

CTCTCGGAGGAT 

>Sequence 788 

AGGTACTGTTTTTACAGTCATTTTGGATTCCTGCTGTCTTATACACCAAA 

TAAGTAGTTAAAGTGACACAGTTCATAGAATAAAATGAATGAAAACACAG 

ACATGGAAATGGAAGGAAAGTGCAGAGCTGCTTTCTAAATCAACCAAATT 

AATTAAATCCTGACCACAAATACTGAAATGCAGAGATGCAAAGTCCTTTT 

TGAGTAGCCTGGATCAATTGTTTCCTAAGAGCAGATGGGCACTACTTTAG 

CTGTGTTGTCTACAAAGAAATCCAGTTGGCGAGAAAATATTTCATCCACA 

GAACTATGATTCACGGGGTTAGTTCCTAGAGGTATCTGCCCCAAGGCCAC 

CTGGGATGATTACCAAAGTCACTTTAAACCAAGATTCTAAGCCTAATACC 

CTTGCCCC 

>Sequence 789 

AAATNTATCGACGCGCTAATACATCACTATAGGGTCTAAATTGAGAGATC 
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TCCACTCTCGAGTGTGCTGGCTCGCCTCGGGCAAGGTGATCTTCAAAAAA 

GAATCTTATAAATACATTAATATTATATAATTACCTAAAAATATGTGAGA 

TATTATAAAATAGTCTATAAATGATGCAAAAACATATCAATACTTAAACA 

TTATATTTTAATTTATTTTTAATATAAAATATAAAATAAAAAATATACTA 

AATGAAAATAAAAATTTTTAATTAAAATTTATAAAAGTTTTTACTACTAA 

CAAATCTTTATAAAATAATATTAATTTTATACTACAAAAAAAATAACATT 

ATATTAATATAAATTAAAAAAAATATTTTAATTTAAATTAATATTTAATG 

ACTTAAATTTAAAAAAATTTAAATTTTAAAAAACTAAATCTAAATAATTA 

TAAAAATAAAAATATTATAAATATTTAAAATCATTAAATTTAAAAATACT 

TATAATAAAAATTTATATAAAATTTTAAATATCAAAAAATAATTAATATA 

AA 

>Sequence 790 

CCGGGCAGGTACCCGGGGGGCATCACGGACCTACCCAATATGTGATGTCA 

CCCCTGGTGGGCCCAGCTGTGTCATGGAGAAACTTCAGCTGGGCCCAGAG 

ATTCTGCAGCGGGAAAATCCAAGGCTTATTTATGCCAGGCTGAGTGGATT 

TGGCCAGTCAGGAAGCTTCTGCCGGTTAGCTGGCCACGATTTCAACTATT 

TGGCTTTGTCAGGTGGAAGGAACAGCATATTTAAGTTCTTTTCTGTGGAA 

AACTTAGAAATTGAGTCTGTGGGAAGCACCTCTAGGACAGAACATGTTGG 

ATGGTGGAGCCACCTTTTTTTTACGACTTTACAGGAACAGCCAGATGGGG 

AAATTCATGGCTGTTTGGAGCAAATAAAAACCCCATTTTTTTCCAGCCTG 

CTTGATCAAAGGAATTTGGAA 

>Sequence 791 

AGGTGCCTCAGAATGATAAATCAGAATCTCTGAGGAATGGGCCCAGGCAT 

CAGTATTTTTCACACGAACAAGCAGAGGTGGATCCTTTACCTTCTCCTAA 

AAAACTGTCACAAGGGACAGGTCACTTGGAAGGCAGTTTAAGAGAGAGCA 

GAGGAGAAATCTGGTGACACATGTAACACTGTGATTAATCTATTGCTTAC 

GATGTTTTATATGTTGAAAGTCTGGAATTCTGAATATTTTATTATGTAAG 

AGATCCAGTTCTCCAATGTCACAGCCTCTATAATTTGAATAATAATAAAG 

GAGCACAACAATTCACTTATGATACCCAACAGAAGACTGCAAGGATATGC 

TGGGGCACAGAGCCCAATTAGGGTTTAATAAGACAGGGTTTATGGGTGAA 

GCAATCTAG 

>Sequence 792 

AGGTACATGGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCCCAGCTCATTTTTGTA 

TTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGATCTTGATCT 

CTTGACCTCATGATCCGCCCCTCTTGGCCTTCCCAAAAAGTGGCTGGGAT 

CAAAAGGCCGTGAGCCAACCACACACTGGTCCCTTCTATTTATTTCTCTT 

TTAAAAGAGGAGAAGAAATACTAATTGAGTAGGGCCATAAATTTATTTTA 

ATTTAGAAGTCTTTTACCCTTAAGACATCAATGGTGAATAAAAATTGGNN 

AATTTTTGCCTTAATTATAGGGTTGAATGATAGTCATTAACACAAAATGA 

AAACAGTAAAACACATTCATCATTTTTTAAGGTAAAAAAGGGCAAAAAAA 

TTTTGGAGGAACTTTTATAAAAGCCTTACATTGGGTTAGCCTTTATATTT 

TTTGGTGTTGGGGTGAAAGAAAAATGAAGAAAAAAGGAATTATTAAACAA 

TTCTTTTTTACCTGGG 

>Sequence 793 

AGGTACGCGGGGATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAA 

CACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTG 

GNTTGGACATTTGNNCATAAANNAGAGGTCCCATTATCCAAGGCCTTAAC 

CTTTCTAAGAAAAATTTTTTTAATTTCCTTCAAAAACTTTTAAGTTTTGG 

GCCCCTTCTTTTTTTTTCCTTTTCTTGTTCCAAGGAGGGGAACCCAATTT 

TCCTTTAAGTTGGGCCNNACCTTGGGNGNNAAAATTCNNTTGGNCACCNN 

CCAGNNAAGGAAATTTNCNNAACTGGNCGCCTTCANNCTGCANANNAAAT 

ACCANNATGGNCCTNNNACATTGNNGANNTTTGTAGNANNGGAGAAAAGG 

GNAGCNNCCTGTTATTTTGGTGAAGCCTGTTGCCCTTATGAAGAAANATT 

TCNNTTTACCCCCCTGNNNAATGTNNGGTNCGGATGCCAAAAGGGAAAGA 

ATCCCTTGGAAGAAAGTCAN 

>Sequence 794 
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CCGGGCAGGTACCCTTTATGATCTAGATAAACCATTGTGTTCTTCTATAG 

TTTTTCCAACTATATTTGAATAGGTGAAGTTAATATGTTTAATCATAAAA 

TGCTCTCAGATGCTTGCAAAAACAATTACTCCATCAGATAAGAACACATC 

AAAAATTTGGAAAATTTAAAAAAAGTCATTCCAGCTATATGCAAATAACT 

TTTAGTATATGCATCTGAAAAGCTACCAAACGTAACAATGAAACTCTAAA 

CTTGTAGTAGAAAGGTAAATGCACTGTGATCAGCTTTCACATCACTTCAG 

AGTATATTCTAAAACTTCTTAGATTCTACATTATTTATAGAGTGAACTCT 

AAATTCAAACATTTCTCAGGAACAAAACGACTCCCATCCAATTATTTAAT 

TAGGGAAGAAGAGATCCCAAATTTTCTTGCTAATTAT 

>Sequence 795 

AGGTACCACCCCTTTGAATACCCACATGCACCGTGGTCCAGAGGAGAGAG 

CCTGAATCCAGAGCTGACAGCTGAGGTTTGGATCCTGTCCCCACCACTCA 

CTCACCTTGAGAAGGTGAGCAATCTTCCTGTCCTCACAGCACATCACTTA 

GAGGCTCACTTGCTTCACATACACAGCAAGGACAATGATATCCACCTTAG 

AGTCAGAGTGCACTATTATTTGACACTGTTGTAACCATGCCTAGCACAAG 

ATCGGGCCCTAAGAATTCCTATTGTCGCTAAGAATTTCCTATGACACCTT 

CACACTTCCAGTCTACCCTGGAGAGCTCTGGGCAGCCTGGATACTCCAAG 

TATTTGGAATTTTTGGCCACTACTGAAGCCTGGACTTCAAAGTTGTGCCC 

ACACCATTCTGCAGAGAACGCCTTTCAAA 

>Sequence 796 

AGGTACTCTAACCATTTTTAAAGAGCCATATAACAGGTTAGTTAACAAAA 

TTAAACACAATAGAAAATAGTTTATTGTTGTATCCAACGAAACTAGTTAA 

ATATAGCAGAGAAGTAGATGTCAGTAGACATTTGAAATGTGTGTTCAGAT 

TAGTAGAATAAACATATCAGCAAGATGCCTAGAAGCCAAGGAAAGATGCA 

GGAAACTTGTTAAGTCACATATCTTTGATAAAAAGTAAGCACCAAGCTAA 

CTGAATCACTCTCTAATTTCTGGATTTAAGTAGATTATTTAATAGGATCA 

GGTAATGACACTATTGATGGGGAAATTTTTATCAACCTTCTTTAAAGGTG 

AGAAC 

>Sequence 797 

AGGTACTGGGGAAGGCGGCTGGAGGAAATGTGAGCAGGTGCAGCGCCCTG 

TCCTGCCCTGCCCCTGCAGGAGTCCTCATTAGTGAATGGACTGAGAGTGG 

CCTGGGCAGTGTTCTATCTGGACATACAGATACATTATTTTTAGGGCTTA 

AAAACAGTATTGAATTTGGCAAATGGGACCCACCAAGTTTGAAATCACAA 

TCTCTAAANNCCCAGGAGCATTTTCNNCTGTGGTTCCTTGTGGAGNNCAG 

TTTCCTCTTGTTCTGGGTAAAGTGTGAGGGACTTGTGAGAACATGAACCC 

TTGTCACATTANNGAGTGGTGGGACCAAGGGAGTTATAAGGGTTGGGTGT 

TGAAAAAAGTTTTGGCTTGTTTAAACCAACGGGGAACCTGGTTTATTGGG 

ATTCCCACCTTCTTAAAGCCCAAGGGGTTAAGTTTTCG 

>Sequence 798 

CCGGGCAGGTACAAAATAAATTTGCTCATTGGGTTAGAGTATGGTTATTG 

ATTAGGGGGCTAAGCATTTAGTTACTGCATGGGGCAGCCAATAATAAAAT 

CACAGCCCTGTGTATTTACCTCCACAGTGTGTGCTGATAAGTGCAAAAGG 

TTTGTGCAAATTCTTTTGAAGTTATACTGTAACCATGGTATATGTATTGA 

AAACTTGGCCATTTTACCCCATTCCTATGAATGAAAACTATTTGGTGAAT 

CAGAGGATAGTCTGAATTGGGATATGAAGGCCAGTATAAGTGTCAGTTAG 

CAAAGTCAGCTCTAGTTTATTATTTTTTTTTTTTCTTTTAAGGCGTAGCA 

TTACTAGAAGTATAGCTTTGGGAACCTTGTAGCATCT 

>Sequence 799 

CCGGGCAGGTACAGTAGTATTTAACCTAGACGTGAGGAAGGAGTAGGAAA 

TTTTCTGGTGAATACAGAAGAGCAAAGAACAGCAGGTCAGCAGGAATGAC 

TAATGTTTTTCTATGCATGTTTAATGGAATATTCGTGTAGGATATTTTGA 

GTAGGTAATTGGATAATCAGCATTTGTAACTTGCATCCTAGTAGTCTGAC 

TCTCACTAATAAGACTTGTCAAAGATCCAAGAATCCGAAAGTGGATGATA 

AATGTCCATGTGTATCACCATCCATGACCGAAAATCATCATCCACAGAAC 

ACAGAATTGGGACAGATGAACTTAATAGATAAAGATGAATATCGGAGTTG 

TTCCTCTTAGGGAATGATACTCTCCATGACCTGTGGGAGTGACAGCTGCC 
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AGAAAAGAA 
>Sequence 800 

CCGGGCAGGTACAATTTCTTATTACTGCATCTAAAAATGAGGACAACATT 

CTTTAAATATCACGCTTATATAAAAACTTGCAGAAACTCAATCCACATGT 

CTTAATTAGAAGCCACCATAAAGAAAGACATTTCATTGTTTTAATAACTT 

ATGTTCAGAAATAAAACTGCTCTTACTTAAGCACTGCTTAGCAGAAACGT 

TAAAATCAAGTCTAGAGAAAAAGTAGAAGATGGTAATGTTCCTAAGATAC 

ATGAGAACTGAGTTTGGTTACAGTTAGAGAGAAACAGAATTTTTTCCACT 

CCCAAACCAGATCTATTGAATTTACTTGGTTTATTTTTGTATATATTTGG 

CATCTAAAGAATGAATTGCCTTTTAGACAAAACCCTTCTCGGTGAAGTTG 
TTTCTTTTGT 

>Sequence 801 

AGGTACAATGTGATTTTCATCAGTGTTTATGTTTTTGAAAGGAAAAAAAA 

TGGCTGAAGTATTATTTTAGTCCATGTGCAAAGCAAATTCTGTTTTGTCT 

GTTAAAAAAATAAATGAGCAATAATCTCCAAGAAATCATCTTGACCAGCA 

TTAATGACTAGTTTGGTAGTTAACAGCCCGAGGCATAGCCAGAGGCTATT 

AAGGCTCTGGGGGAAAGAAAAGGTTGGTAGATTGTGGTTTACCAGTAATT 

AACTATAGGTATGAATCAAAACTTCCTAAGAAAAGAGATTTAAGTTACTT 

TGGATTATTTAATGTGTATGCTTATCTTTTCATACATCCCCCTCCCACAC 

CTTTTCTAATAGGAAAAGAAGATGAAGCCATTATTTCACAAACCAAGTTG 

AATTGGAAATAATTCACGTAATGAAACAGGAAACACA 

>Sequence 802 

AGGTACTGTGTTGTAAGAGATGCAGGTTAGCAGAAACCCTCCACATGAGA 

TCTGCTTTAAGACTGACCCAAGCCTGAAACGCTCTCTCCCTAAGTGATCC 

ATGTCCCTGCAGTAATACCATAACCACTAAGCTAACACACTCACTGTAAA 

AGTGTTGCTTCTCCATGAGGCACCAAGACTTGATGACCATTTGCAGTTCT 

CATTAACTCCACTAAGACCCTAAAGGCTAAATGACAACCAAGCCTCTGTC 

ACTCTGCCTGAGTGGATTTACCACAAATATCAAATCTGTTCAATCTATTA 

TAAGAGCTAAAAAGGAGAAGCACATGAAATCACATTTCATTCTTAGCTCT 

TTTATCTTCCCATTTTTCATTTAGACATTGAAT 

>Sequence 803 

AGGTACGCGGGGGGGCGGAGCAATCCACACTGCTGAGCCTGGGGGGGTTT 

GGAATTCTTCGGCGAAGTGGAGCGGGCCGAGAGTGGGTTTCCCGTCCCCG 

AGCCCTCCCTCATCTCGGAGATGCCGCACTTGTGAGCGACAGGGCTTCAT 

TTGAATTTTCGCACCTCGCGAGTTGCGGAGCCTGCATCTCTGAAGCTGCC 

TCGGTGAAGAGCCACAGCATTATTTTTTTTCTCTTTGGGAGAGTAGCTGT 

CTGGGATTTGAGATCCTATCTTCCCTGCAAATTACCAGGTTGCATCTTCA 

CTGATAGGAATACATTTCTTCACCAAAGGACATGGATGAAAATGAAAGCA 

ACCAGTCTCTGATGACAAGCAGCCAATATCCT 

>Sequence 804 

AGGTACTGCCCAGATAGAACCTTCTGCCTCTTTGGGGTAAAATTCGATTT 

CAAAGAGAGAGAACTGTGGGGTGAGAAAGGAAGACTGGGACCCAAGGGGC 

CAAACTAGTGACAATGACTGCTGTCATGAAGGGTGACAAGGACAATACCT 

GCTGAGCTCAAACCACCCTTTGGACCCAGTGAAGCTCAGATGTTGCTTCC 

AGTGCAGGAGTAGTTAAGCTCAACTGTTTTACAATATCCAGTTATTTGGC 

TTGGGTGTGATGGCTCACACCCACACTCCTAGCACTTTGGGAGGCCAAGG 

TGGGTGGATTGCCTGAGCTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGG 

>Sequence 805 

CCGGGCAGGTACTACCTCTTCCATAGGTTGTGTCACCCAGTTCTGAGATC 

TTTCAAAGCACTGGAAGAGAACCGCCAAGTTCTCAGCTGTCAGTGCAAAC 

TGGTGTCACTGAGATATCCATTGTCCTAGCTCATATAATGTCCAGGTCAG 

TGTCTTTCTGTTCCTCTGAGCCCTGTTTTGACACTAGAATCTTTGCCGTA 

GCTGCCTGCGGCTCCATCTGCCAAGGAGACGCCCCTAACCCCTCTAAGGT 

GACGTTTTCCAGCAGCACTGCCAGAGAACAGGGTGAAGGGCCCTGCATTC 

CAGGACCCACAATAGCTCTGTTTTTCTTTCCTGTCTCTCCATTTCCAGGA 
GAATTGTT 
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>Sequence 806 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATGGATGGAATGATTG 

TTTACTCATTCACTCATTAATGCTAGAAATGATTGAGCCCCCCTTTCCAT 
CAGTCAGTGTGC 

>Sequence 807 

CGGGCAGGTACCTGAAGCTTGAATTCCTGAACTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCAAATTGACCAGGTTGGTCTC 

GAACTCCTGACCTAAAGTGATCCGCCCACCTTGGCCCCGCAAAGCGCTGA 

GaTTACAGACCTGAACCACTGTGCCTAACCTCCCTGAACTTCTCAACATT 

CTGAGTTAGTCACTTTCCCTTTGGTTTAAGCCAGCTCGGGTTACTTGCAA 

CCCTAGTTATACAGCCACTTTTCTACAACACAAACAAACCACCTAGAATA 

AAATTCATTTTCCTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATGGAGGGTGGTGGA 

ATTCAGAGAGCAGAAATCTGTCCTGACCAGAGAAGAGTTCTTAACAGGTT 
CCACT 

>Sequence 808 

AGGTACTAAAGTCAGCAAGACCTAATGTCTAATTTACTTATACCTATGAT 

GAAATCTAGTGCCAAGGATCATCCATGGCCATTGCCCCACTTCAAATATT 

CATGAGCCTCCACAATCCAAAATGCATTAAATGTGGGCAGGTTGCCAATA 

ACACACAATCTTCCTAATGACAGGGAGCTTTCTCAGATCAAAGGAGCAAG 

ATGTTAAAGACTTCAAACTAAACTGTCTTTGTAAGAGACACCCAGAAAAG 

AAATGCCAGATCCCACACCCTGTTTCAGTTATGAAACATCAATGAAATAG 

AGAAAATAATAAACATTCATTCATTCCTCTTTGGAACTCATTTTTTTGCA 

ACAACTTTGCTTCTTTCCTTTCTTACCATTGCACTCAATCACTAAGGATG 
TTATACACTA 

>Sequence 809 

AGGTACCATCAACTAGCGTTCATTATATTGAGAAACTAATGAATGGTTGG 

TCTCTACTAAACAAACATCATGTGTTTACAGCTAAATATTGTATATCCAA 

AATGTGAACAGGAAGATGAAACCAATTGATAAAGGTTCTTACTTCACATT 

TTCCAAGTATAGTATTAATTCAAATTTCTGAGAAAAATCAAGAGACATAT 

ATCACATAAGGGCAATAAATACTACCATAGAATTTCATGGTATGGAAGTT 

CCTACATACTTATGGTTCTGTCCTTCACTCTCTTTTTTGAACACGTTTGT 

GGTAGAAAAAAATAAATACAAAAAGAATCATTTCCAAAATAATTGGATTT 

GAATTCTTAAAAATAGTTTGGTATTTACTTATGTGTTTGTTCATGAATGA 
C 

>Sequence 810 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAGACGGGG 

TCTCCCTATATTGCCAAAGCTGGTGTCAAACTCCTGGGCTCAAGTCTCTC 

CTTAGCTTCCTAAGTAGCTGAGACCAAAGGCACAGGCCACCGTGCCTGGC 

TCTACTTCTCACCTTAACTAAATAACCATCCACCTGAGAAATAACATATA 

CATGTAAGCTTAATTCAAATATTCAGGTTTTGTGATCCTCAAACGTGAAT 

GATCAGAATCACCTAGGGAGCTTTTTGAAAAAATTAAATCCCCCCTCTAC 

ATCAGTTTCTACAGGGAAGTCTGGGAATTCATGTCTTAAAAAAAAAAAAA 

CCCCTTATAGGCTGGGGCTTGGGGGCTCACAACCTTAATCCCCGCCCTTT 

TGGGAGGCCTGAGGCAGGCAAATCCACCTGGGGTCAG 
>Sequence 811 

CCGGGCAGGTACCTGGCTTGGACTTGAAGGAGAAATGAGAGAGCAACTAT 

CCGCAGTAGAAGGCTGAGCATTTCAAATCCCTGTGAAACCTAGGGTTTTG 

AAAACAGTATGTTTCGGCAACAGCAAGTGGTTCAGTGTGATTGGAACCTT 

AAAGGGAACAGTGGAAAGATGAGGCTGAGCATTTAAGGAGGTGCCAGATT 

GCCCCAAAGGCAGTGTTCTCAATACTAAACTAATGTTCTTCCACCATAAA 
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TGAGCTCCCCCTGGCAACTTCTCATTTCTATCAATGGAACTTTCGTTCTT 
CATATGTCCAAACCCTGAAGTGCCATCTTCAGGTCTGCCTCAGCATTTGT 
GATCAGTGCTCAAGTTTTGTATCATTTCTATATTCAAAACATTA 
>Sequence 812 

AGGTACTGTCACCCATGGCCCTGATAGGAAACAGATGGCATATTCAAGCT 

GGATAATTTGAAGAGGATTAAATGAAACAAGTATTCACAAATAGGTGGGC 

AGAGTTTAGAAAATCAACAAGAGATATTGTAGTATCCTGGGCTAGCAACA 

GAGAGGATGGGAATATTGCCCCATAGACCTGAAGTGCAAAGAGAAGGAGT 

GCTACCTCAAAAAGAGAGCTTTGTGGAGAAGGCTGCCTGATAGCAGCTGT 

AGTCCCAGGTAGAGGGTGAGCCACCACGCCCGGCGGATATTTCATAGTTT 

TAAAAGGGACTTCTCTTAAGGTAATTTTTATTAATAGAAACAATATTCCT 

TAAACTATGAATTAAGGATAAAACATGTTTCTATG 

>Sequence 813 

AGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTGTAATTCTGTGGTATAATATGAAGTC 

AGAAAATATAATTCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGCGTGAGCCAGCG 

CGCCAGGCCAAGAATTTCTTTCCATCTCCTGTGTCATTGCTTTGGCAGTG 

GAAAACGCACGTGGCCTCTAAAGAGTGGGTCCCAAGGTCATGAAGGCCTG 

TGGGGTGGAGGGCAAGGTATCTCTTTCCAGGCTGGAATGGCAGAAGACGC 

GGCGGCAGAGGGGCTGCATGTCCTCCTCACAGCAGGCCCCTGAGGACCTT 

TATCCTCCTGAGCCATGAATGTCCCTCAGGAGTGTCTAAAGCACCCGGTG 

GGGCAGGGGGACCCCTATAGGCCTTAGGAGCTT 

>Sequence 814 

CCGGGCAGGTACATCATCGGGAATTCATGATTAAGTGACTAAATGATTTG 

TTTCTAAAACAGAGATGTATGCTGTCTGTGGCAAGGGCTGGGAGCTGGGC 

AACAGCTGGGCAGGGGGCACATCGCCTTAAAGCCTCATGCACCAAAGAGC 

CAAACCGTGAGGCTTTCTCAGAAAGCAAAATACAGCGCTCACACTGCAGG 

GGTGGCGGCGCAGGTGTGGAACCCTGTCTTGATGCCTAACGTGGGGGTCA 

CAGCTATCCGAAGGCAGGCTCCAGAGAGCACCTTGACCATTTCTGCTTGT 

TTTCTCCCGTCTATGCCCCAGCCTGGCAGTCACTGGCCTCTGATTTAAAG 

AGTCGAGTTTGCGGGTGGTTTGCTAATTATGACCCAACGAGCACTTCTGG 

CTTCGGTTGGAGTGAGTGGGGTGT 

>Sequence 815 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAATAACAAAAGCACTCGTGTTACTTTTAAAC 

AAGGTAAAACTTAAACAGTTTTTTCCTCCGTTTCTTTTTTTATGGAAATA 

AGAGGCAAGTGATAGCAAGTGGGTAATTCAATGGCAGTGGTAACTGAAGC 

ACTGACCTGTTACAAGAGAGACGGAAGCTTCTACTTGAGCAGATACAAAT 

ACTGTCATCCGTGGAGATTTGAAAGAAGTCTTTCTATCACTGGGTAGTTT 

GAGAGCTCATTAGTCTTCTTTAGAATGGGATTTAAACTTGGAAACATCAA 

AGCAAGTTTACAAGGGAAACTTAGTTTTACTGGTGTTGGCAGACCTTAGG 

CGCCAAGAATTTGTTATAAAAGNTGTCTGGAAAGTGGCACCAGGG 
>Sequence 816 

CGGGGCCGGTCTGCCCGGCCAGGTCCAAAGCGCAAATAGGCAATTTGGTT 

CAATATCTCCCAACTTAAACCCACTGCTTTTTCAACAGAAATGTTTTTTA 

CATCAAGTGTTGCCTCTGTTCTCACTCTCCCTCCTTCTTGATCTTTTAAT 

CTAACCCTGTCTTCTTGACTTCTTTCTAGCCCCTGCCCCATTGCCATTGG 

TTTATAGGTCAAATTGCTTGAGTTAAATGCATAGAAGATGCAACTATTTC 

AGACCTCACTTTAAACAATGTGGTAAGTGTTAAGACAGAATAAAAGATAA 

ACCAAAATATTGTAGAAGATGATTCTAATGGCATATCCAGGAGCTAACCT 

GCTCTGCATTGATGAGTTTAGCTATCATAATTCCAAAGGAACACTATGAT 

TGAGAACAACCAAGAGCACTACTAACTCCAGCATCACCAAGG 
>Sequence 817 

AGGTACTTTTTAAATGACAAAGAGTAATTTCAACAAAACCAAATGCTGCA 

GTGTGGCACTCAGCTATAACAGTGTATTTTCTTTATCCAAATAAACACAA 

TAAAAGCTTTGCTTTGCATTGTTCATTATAAAAAACTGAATTTTTCTTTT 

GCAACTATTTATTTTTAAATAAGGAAGTAAAATTCTCAAAATGATACAGT 

TGCTGCTGCAAAGTATGAATAATAAGACTGAGGGAGGTAAGAGAGAAAGG 
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ACTAGTGCAAGCCCTAACAAAAGCCCTGTACCAGATGGAAAATGTTTTTG 

GTGATCTGGCTGCTGCTTAAAGCCAGTTTTCCCTAAGAACTCCAAAGGCT 
AAAG 

>Sequence 818 

CCGGGCAGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCC 

CCAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCC 

CTAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCT 

GTTTTCCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATA 

ACGACCCACACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTG 

TGTTAAGTGCTGTTATATATGATATTTTAATCTTTGTAAAATCTTATAAG 

GTAAGTGCTGTCATTATTCCCACATTACAGAGA 

>Sequence 819 

CCGGGCAGGTACGATTATGGTTGGGCAAGTTTCCTGCCCAGTGGTGCTTA 

CATTCTAAAGGAGGCAGGCAGTTAGTAAGCCTGTAAACAAGTAAATAAAC 

ATGGCTTCTTTAAAGACGTAACATTTCAACTGATTCTGAATGATCACAGA 

GAACCATCTTATATCCAGGGTAACGGCATTTCGGTCAGAAGGACAACTGC 

AAAATCCTGAGAAAAGAAACACTTAGTATGTTTGGTGGAAAAAGAGGTCT 

AATATGGCTAGAGCCACATGAATGAGGAGGATGGTGGAAGATGAAATTAA 

CAAACTGGGATCACACGGCCTTGTCTTGTAAGGAGTTCCGGTTAACTGCC 
CAAG 

>Sequence 820 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGGAAACAGAAAC 

AGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAG 

CC AAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAAT 

GCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATTATTTGATAACA 

GAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGGAATGGGGGGATTA 

TATACCTCCCTGGATTTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATTGAGA 

CAGGCACTATAAAAAGATAAT 

>Sequence 82 1 

AGGTACTTTTTTTTTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTATGTAGAGGTAGGGT 

CTTGCTATGTTACCCAGGCTGGGCTTGAACTCCTGGCCCCAAGCAATCCT 

CCTGTCTCTACCTCCCGACAAGAAAACATTTTAAAATTCACATTATATTC 

TCTAGCTTTGTGCTGAACCTCTGAAATATAAGATGAAACAGAAACTGGCC 

CTGCCTTGAAGGAATTTACAGTAGTGTGGGGTGGGAAGCATGTTCATGTA 

GAGATATAAAGAGATATAAAGAATTAAGTGCCAATTGGAAGTGAAGTTTT 

TCTTCGGAGTAATTAATTCTAACTGCAGGTTAGGCGTAAGGGGATAAAGG 

CTTCTCAGAGAAGGTATCATTTTAGCTGACTCTTGAATCAGGATTTTTAG 
TAG 

>Sequence 822 

AGGTACTTTCACTTTTGTGAATAATTTTATTTTCCAACCATGGAAGCATC 

ATCGTGAGGTTGAAAGAGGATCATTCTTGGAAAATACAATTACTTAACAG 

TTATGTGACCTGGGACAAGTTGAGCCTAAATGTCCTCATCATAAAATGGA 

ACTAAGTAACCCTCATAAGAATGACGTAGTGTATGGACACTGTTTGGCCC 

AGAGTGGGCAGTGAAAAAATTGTGGCCATTCTGGAATAATCTTATAGTCT 

CTATGGTGGGGAGATCTGAAAGCCGTTTTCTTTCCCCTTCCCATTTTGTG 

TATGTATCTGCCTCCACTGATCTGCACAGGGAAGGGAAGTGGTTGGTAAC 

TCTCTGGGCACTCAGGATCTCTACACTTGGTAGTTGCCCAGCAGCCCATC 

ACTGTGTCTTTCACCCCTAGGGCTCACAGTGA 

>Sequence 823 

AGGTACCTCAGTTGGAAATGCAGAAATCACCTGCCTACTGCATTGATCTC 
GCTGGGAGCTGCAGACCGGAGCTGTTCCTATTCAGCCATCTTGCCAGCAG 
GTATTTCTTTATAGCAACACAAGAACAGCCTAATACAATTTCCAGTATCA 
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ACGGGCTGTTACAAGTTCCCCCTACCCCTTCCCAGTGGGATGGAGACAGT 

GGAGTGTCTAAACTTTCAACATCGTCCAGAAGTAAAGAGGCCACTCGCTC 

CCTCTTCCCTCTGGTGTCAATGGAGAGCCATGTGGTAGAACAGTGAATGA 

GGACAACTCCTTATTCTTTTCCAACTAGGAATGGGGATCCAGCAAGAGGC 

CCTAGAAGGGGGAGCCCAAAAACTCCCTAAGTCCCACCCATGGCAATAAC 

>Sequence 824 

CCGGGCAGGTACCTTTATCTCTTTACCTCTTCCTTTCTTTCTACCTGAAG 

GTTACAGTAAGTCAGCCATCATGTGACTATGAAGCAGCAAGCATTTGCCA 

AGGCAGGTTAAGCAGAAAGATAAAAGGAACCTGGGGCTTTGATATCATAA 

AGGCAACAACATTATTGTCAACTGTATTAGGAGAAAAATAAAGTCTTCCA 

TTGATTCAAGCTACTGTTTTCAGCTTTTTATTACAAATAGCTAAATATTA 

TTTCTAACTGATATACCATCAGAAACTTACCTGGACAACTTTCTATTAAT 

GACTGAAAAAGCGTGTGTCTTTCCAGTTTCCTTTACTTTGGTTAGAGTTG 

AGGACTAGACTCTGGATATAA 

>Sequence 825 

AGGTACAGAGGTGGCTCAGACACTGCCTGCCCTCTGGAGCATATAGTCCA 

GTAGAGAGGGAGGAGGCTGGGCTTAGATGGATATGGAGTTAGACAGGACT 

AGCTAATGCAGTCAATGAGGGAAACACGAGGGTGCGAAATATGACCCTCA 

GAGGAACAGGCCCCCTGACTCAACTCTTTACACCAGGAAACCACACCCCT 

GTGAGAAGGGGTGGTTAGCTTTTAGCTGAGTACTCCAACGGAGATTGAGC 

TGGAATGGCCTTGGCTTAGCCTTTTGATGGATTTAAAACCCAATAAAAGG 

GAAATAATTATTCTTATTGTAAAATTTTAAAATTTAAAAAAATAATCCTA 

ATTCTAAACAAAAAAGGTTAACCCAACAAAACCAATATGGTTAAAAAGGA 

ATAAGGCCTGAAGTACTTGGGGAAGGAAGAATTATTTAGCCCATAGTTTA 

ATATTAAACCCAAAAAAAGAGTATTGGGTGCAATCCAAGAAAATGGTGGT 

CAAAGGAGGA 

>Sequence 826 

CCGGGCAGGTACAGGCCAGGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTACACAGTTTG 

CATTTTAAAAGATTACTTTGTATACCCCTAGAGAGGTTCCCCCCCATGGA 

ATTCTATATTGTCTAACTGTTTTCTGATGACATAAAATTTCTCCTGAGTC 

TTTGGAAATCAATTGAAAGGAAGGAAAGAATTGCAATGGCCATTCAGATT 

CCTCTCACCATTTGGATTGGGTGGTTCTGACCACTTTACCATTTTTTATG 

TTGATTCTGATCAGAGGAAGATGGCTGAGGATTAGTAAACAGAAACCTGG 

ATAACTGTAGGTGGGCCTAGGTTAAGAGCAAGGACAGTAGAGCCAGACCA 

CCTGAGTTTGAATCCTGCCTACACTGTCTAATCTCTGTGCCTCAGTTTCC 

TCTTCTGTAAN 

>Sequence 827 

CTCCACCGCGGTGGCGGCCGAGGTACCGGCTGGGCAATGAGGGGACAGTG 

TTTGCTATCAGACAGCTCACTAATGTAGAAAAAAAGAAAAGTGGAGTGGG 

AGACTATAAATGAGACCACAGGGTTAAATTGCAATGCAAGAGGAAAACAA 

TAAAATACTTTTAGAGGCTATTTATGTTTTGCCCACATAAAATCCCAAAT 

AATTAATTTACCCTTGACAAGTTAAGCATTCTAACATTGGGATTTTGTTA 

ATTCCTCTCCCTTTTAAAAATACAATAAATGTAGACTTGGGTCGTGGATG 

GCTTCACAACACTGTTAATCTCCAAGCAACTTTTGTGTGATAGTTCAAAG 

TGTTGGTGTTGTGATTTGGCACTAGAAGCTTCACGTGAGTTTTTAAAGTA 

CTCAGTCTCTTGGTGTCAATCTATTGAATTGATAAACCCCCCATTCTTCT 

TACCTATATAATTTCAAAAAAATATTTTATGTCCTGGGTCCTTTGTGTCG 

CCACCTTGGCCGTCCTCTTTTAAAATTCCCCAAGACTTT 

>Sequence 828 

CCGGGCAGGTACTATAGTCCAAGATTGAAATCTGTCTTATTAATCATTTT 

CCCCTTCTGTCTCCCCTAATTGCCTTACTGTATGGCTCCTAATGACTTCT 

AGTTATTCTTTTGTTTTCCTTCCATTAACTTAAAGGATATGTGTATCTTC 

TTTTTATGTATTCATAGAAGATACCTAAAGGAGATATTGTATACATATAT 

ATAAGATGTTCATATGTTCCTAATTTTAAAATAATTGTTAAATGTTATGT 

AGATACATACCCTGTAATATGTATATGTAATATGTAATACAGAGAAGTGC 

GATTTACGGGGAAATTACCCATTTATTAATCCTTTCACCAGTTGGGTTTC 
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TGTCTTTCTGTGCTATGTTTGGCTTTTATTGAATCTTTTGGACAGTATCC 

TTGTTGTTCTGTGTGCTTCA 

>Sequence 829 

AGGTACTTCAGTTGAAAAGTTGACCAAAGCCAAAAAATGTCTATCTGGTG 

GTCAGTAGTTTGATAGGTTCAAGGAGTTGAAAGAAGCCTAGGATGGCTGG 

GACATGTAGATCATAGTGCTAAGAGATGGAAAGCACCTTGTGCTATTTGG 

CCGTTTCAGTTGTGATGTTTTTTAAGTAGAGTGTTGTGATCAGAAGGGCC 

CTTTAGAAAGATTGTGGCTAGAATATGGAGAACAAAGAGGAGACCACCAG 

AGTGGATGTGGGAGGCCAATATGTAGGTTATTCTAGTAGCTTTGCAGTGA 

CTTACACAAAGGCAGTTTTAGCGGACTTGTTCATGAGTTACCTAAGAGAT 

AAAATTGACAGGACTTGAGAATGAGTTAGATGATGGGG 

>Sequence 830 

CCGGGCAGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACC 

CATCACCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTAT 

CTAGCCAGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCC 

CTCACAGACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCGCCCACCAACCAGA 

GC AACTGCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACA 

AACTCTTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTTA 

GAAAGGTTTTACAAGTTAAAAGTAAGTCAAAATCAATTAGGCTTTAATTT 

CCAAATCCTGAAATGGGTTTAACTTCTTCCGGGAAATGGTTTCCC 

>Sequence 831 

CCGGGCAGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAG 

CAGTTTAGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAAC 

CACAACCTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTGGCAGGAAAACAAAGAA 

GAAAATAATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAA 

GGATCTGAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCT 

TCCAAAATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAG 

AAGTTTGGATCACTGACACCTAGGNGCTCCGAAGCGTTGTGTGGCCACAA 

TGGAAAAAGTCGAA 

>Sequence 832 

CCGGGCAGGTACTCAGCTAAGAAGAGGATTGCTTTGGGCATAGGAAGCAG 

AATGACGAGTTCAGTCTTCCTCAGTAGTTGGAGCACAGTTCTCAAAGCCC 

ATCAACACTTTGGAATGGATTTGTTGTTTTATTTATGCCATCAAGGGAGA 

GTTGATATTTGTGTATTGCTAAAAACTACTAAAGTATGTCGATGCTTAGG 

TAGGAACATACAAACCATATATCCTCTGGGATCTGCCCAGGTTTCTGTAT 

AAGGCTTGACCTACGTAAGATCCTATGATGAAGACCAGAAAACTTTTTTT 

AAAAGTAGGTAAATTAAAATTAAAATCACGAGTTTGTTCACATTTGTCCC 

ATAGGTTCCTAGTGCAAAAATGCAGGGAGATAAAAGCAAACATTTGAACT 

CAGTG 

>Sequence 833 

AGGTACCCAAGTGACATGACTAATTACAGTAACCATGAATTCAGTGCCTG 

GCCATTTATCCTAGCAATTTCAAGTCTCAGGAATCTCTTGCAGCATTAAG 

AAACCAGAGAGACAACTATATGTTTAACTTCTACCTTCTGTCCCCTGAGA 

AGTCACTACTCATCTTGCTTCCCTCAGGATGAACTTTCTGTTTCTATGTT 

TAAAAGTCTGCAAAATAGATTTAAAAAACAAACAAAAAAAGCAGACTCAG 

TATGAGATCAAACCTTACGAATCATTGTCAAGGTCATTTTTTACCTCTTC 

TATACCTAGACTACTGGGTGGGATAGTGCATTCATAAAATTCCAGATTCA 

ATGCTCTCATTTCCATCGTGACAAAATGCTACTTTATGAAGAATTATG 

>Sequence 834 

CCGGGCAGGTACTTGGATTTCCTTCCTTTGTTGACTCAACTTGAGAGCTC 

TCATTGTTTCCAGAAGCACTTTGTTGAGGCTTGCTTTTGGCCGCTGCATC 

TGGAAGCTTAGAGGCAATATTCCTGGGTGGGAGTAACATCCGAGTTGGAT 

TTGATGTGATTAAACTCAAAGGGGGAGGAGGCTGATCACGGAAAACAGAT 

GTCAAGCAGAGCTGCACAGTCTCTTTCATTGCTTTCATCTGTGACTCCCT 

GTCAAGAGCTGCTTTCTCCAGTTCATTTTTGGCTACAGCTAATTTTTGTT 

CCAGATCAGTAAGCTGCTGCGCCTTAAATAATAAATCCTTCTTCCCATAA 
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CGAAGCTCCTTCAGCTGGGCTTGGATTTTTTTTGACTCTTCTGCGTGAAT 

GCCACAGAGCTTGTTTCCTGACAN 

>Sequence 835 

CCGGCCAGGTACTTCAGAGCTAAGATAGCTCTTTGGGTTCTAAATTCTGC 

GATCTTCTTTTTGATTTCTCTTGGAGCAATAATGAAGGCAAAACATCAAT 

AAACATAACAAACTGGGTAAGGGAGACCATTGAGAAGGACTAAGGACACC 

TTCAAAGTTCTGAGTGAGTTTAAAAAGAAGAATGATGAAAACTTTGATAG 

AAATATGAAAAAAAGTATAGGAACTTGTATGGCTTGAAACTTCTTAATGT 

TTAGGCTAATTATATTGAAGATGACAGTGGTCATTGAGAAAAACAAAATC 

CCCAAAGCAATTTTGGAATAAGGGCCAACATTTAATACTTACCATACAAC 

TATTCTAAGTATTTTACTATATTCACTTATAGCAACTCTAAAAAGCATGT 

AGTATTAACAGAGAAATTGAGGCA 

>Sequence 836 

CCGGGCAGGTACTTCTCTGCTGAATTAAATAGAATCCATTGATTTTCATT 

TAACTTTTACTTAATGATTTGGTATTGTCATTATGAGCATAAATTATTAT 

AATGTAATGAATAAAAATAATATAATACAAATATATGCCCTCTAGGTTAT 

AAAACACTTGAAGGACAGGGCCCCAGTATGTTATTCATCAATGTATCCCT 

ACTACTGCAAGCATCATAATAATGGCTTGCATACAGTGGTGGTCACTTAT 

GAATTATAATTAAGTATTGCATTAAAATGCTGAACGTGTATATCTAGCTC 

ATCTCCACCTGAAAGTCACTGGGAATATATACATGTGTGTATACACACAT 

ATACACCTGTGTGTCCATATGTAATATATGTCCTTAAGTGTATATATACA 

TTATATATATACC 

>Sequence 837 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTCCCTGGATTTAACTGAGGTAAGGAA 

>Sequence 838 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTCCACATAATTGCTGTTCTCAGATATAGAGAT 

AAGAAGTTTTGATAGCAAGTTTTCTGTTTAATGTGTAATAAGCACTTTCT 

CTTTTTTTAATTCTCATAGGTGAATCATCTCTAATCATGAACAAGTTAAA 

ATGCCCTCATTGTAGCTATGTAGCCAAATACAGACGAACACTAAAAAGGC 

ACTTGCTCATTCACACAGGAGTGAGATCATTTAGCTGTGATATTTGTGGA 

AAACTGTTTACTCGAAGAGAACATGTAAAAAGACATTCCCTGGTAAGTAA 

CTTTAAATACAGCTGATCTTTGAGATAAACTATATTTATGTCAGTGAAGT 

TTAAAGGGATTTAAACAGTTAATTGTGAATTTAAAGAAGATTGTCTCCTA 

AATTGCTTTAAACAGTTTGACTTTATGAACTGATAGTGAGCTTTTTACAG 

AGAAACCGGTGGATTCACTCACCTATAAATGGGGGGGTTAAATTTGAGTG 

GTTCCAAAGCATTCTATTATATATAATAATCTTATTTTGGATTTTTTTCC 

CCTTCAAATAANGGGCATTAAAAGGGTTAAAAATTCCAATGTTTTGTGGG 

TTAAAAAAACTTCATGGTTTCAACCGGGGGTTGGATAAAACTAGGAACTT 

AACAGTTTGGCGTTGGGTTAAACGTGCCGATTTAATACCAGCCGAAAGGC 

CGAAAGGTGTAACAGGGCAAGGTTCCAATTTCCTTGGGTTGAAAATCCCA 

GAAGATTAACTTGGAAACCTTTTAA 

>Sequence 839 

CCGGGCAGGTACGGTTATAAGGGAATTGGGAAGTCTTCGTCATGGGAGAC 

GTATCAGAATTCCGGAGGTGACTTTAACTTCAGATTAGATTCTAGAATCA 

GTTTGCAAAATAGAGTCATTTATGAATTTGTATTTTGACAAAAAGTTCAT 

CAACACCTTTTATAATATTCTATGTTGTGGAAAAAAGTTAGGAGCAACCT 

GACTCTGTATGTGATATTATGACTTCAAAGGAGCTTGGTTTCTCTCTCTC 

TCTCTCTCAGAGGAAAATTTTAGTGTGCTCATAACTTAATATAGACCCTT 

TTCAGACATTTCGGTTGGTTTCCTGCTTCTGATTTACCAAATAATGCCAC 
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ATTGACCATCTTTGATGCCCTAATTATGCCCTGGAAATCCTTCTAATAAA 

ATTGAATTTTGGGGTCCGG 

>Sequence 840 

CCGGGCAGGTACACATAGCTCAGGAACTACTGATGCACTGCCTTCCATTT 

TAGTGGCAGTTTGAATTTAAGAATTTCTAGTTTGTCTTAAGCTTTTCTGT 

AATCTCTCACATATATATTCTTAATTTCAACTGATAATTTCTTTCTTAAT 

GTCTAATATAGCCTATTTGCCCTCTGAACAGCATTGAGATGCTTTGAAAT 

TTTAATGCCCAAAAAGTTGGCTTTGGTAAGGTGGTCTTCATTTCTGCAGT 

AGAACCATGGTTGAGGCTAATGGTCCCATCAGCATTAGCAGGCCCTTGGC 

TAGTTGCACAGTAAACTGCATGTTTCCCACTAGTAAAAGAGATAACCCCA 

ACAGTTTTAGGATTAATGCTGAGTTGTAGTGTTCT 

>Sequence 841 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGA 

GACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTT 

GATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCC 

CCCATTCCGGGCCTAACGAGACTTAATTTTTACTTAACTTAGATGGCCGT 

TCATTCATTTTGCTTAACTCAGCGTGGTGCCATGGAATTAAGTTTGGTGC 

ACCTGGTGAATTTCCAAAAACCCACACAAGGACATTTCTTCTGTTCATTC 

AGAGGTAACCTCACGAGCGCTTAGTTGTGGAGAGCATAATCCCAAATGTA 

ACATTGGAAATTTATAATTTTCAGTTAAACACAAGAAATGACAGTTGTTA 

TTGCGCTAAAGAGGTAAATGTTGTTAAAGAAGACTTAGGCCAATGGGATA 

>Sequence 842 

CCGGGCAGGTACGGTTGCTATTTATAGCCACTATCATAACATACTGCTGC 

CTCTAACTCCTGGCCTCAAGCGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTCGGTAGC 

TGGGACTATAAGCACATGCCATCACACCTGAATTAAGGACACTTTTTGTT 

GTTAGTATTAATGCATTGGTTCAGCTGAGCAAATATTTAACAAAATTCTA 

CTAAGCACCAGGCTTTCTTTTCTAATATACAGGTATTAATAGTCATTAGC 

CTGAGGCACATATAATACACAGACTATTTGAATGAATCAGACTGATGATA 

CAAAGTATAATTGATGAGAGACATGTAGTCCAACCAGAAGATTGAGGACA 

ATCATCCT 

>Sequence 843 

AGAGAACGAAATAATTGGAAAGACATTACCACTCGTACGGATGGGACGAG 

ACACGACACCGGGACAGGGTTACTATTTTTTTATTATTTTTATTTTATTA 

CTTTTATTTTTTTTTATTTTTTTTTTTTTTTTAATAATTTTTTATATATA 

AATATTATTTTTTTATTTTATATAATAAAAAATTAAAAAAATAAAAAAAA 

AAAAAAAAATTAAAAATATAAAAAAAAAAAAAAAAAAATAAAAAATAAAA 

AAATAAATATAAATAAAAAAATAAAAAAAAAAATATAAAATAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAATATTATAAAAATATATAAAAAAAATAAAATAAATATAA 

AAAAATTAATATAAATAAAATATAAAAAAATAATATAATAAAAAAATTAA 

AAAAAATAATACAATAAAATAAAAAACAAAAATAAATAATATTTTAAAAA 

ATATATAAATTATAAAATATATAAATATTAATATAATAAAACTA 

>Sequence 844 

ATGCGACGCATATACGGACATATCGGGCGAATTGTAGCTGCACAGCGCTG 

GCGGCCGCCCGGGCAGGTTCCGGGCCTTGTGCTAAACACCTTAGATGGGT 

TATCTCTGAACTTCACATCAGTCATATGAGGTGGGTAATATCATTATCTA 

CATTTTACAAGTATGGAAACTGGGGATTACTGAGGTTATTTGCCCCAAGG 

TAACACAGGATGGTAGAATTCTGGAGCCAAGAGTTGGAAAACTGGGTTAG 

NTTTGCTTCCAGAACCCCAATGAATCTTAGCATCCTTAGATTGTGGTTCC 

AATTAAGGGGCTTCTTCTCTTTTTTCATTTCCCGTTTTGTTAAAAAGTAG 

AAAGGTTTTTTCACTTTTTTCTTTCTTCAAAACCCAATTTGATGAAAAAC 

AAACCTTTGGAAAACTTGGGAAAGTTGCCAAAAGGGGGGAGGAAATTTCT 

TAATAGGAAAAGGCCGGTTTTTTTAAAAAAAGG 

>Sequence 845 

AGGTACACAGAGACACGATCCACAGTTGTGTAGGAATAACTTCCTAAACA 

TCTTTAGGATCTACCTCTTTTTCCTGTTCCCACTGTTATTTCTTTGTTTC 

AGGCCCTTAACATCTCTAATATACACTAGTATTTCTGTCTTCACACTGTT 
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TTTTTTTCTTTACACAGCTCTTTTCATAGCCCCTCCATTAGCACACAGAT 

TGGAATTGTGTCTCCTTGTTACCCACAGAATAAAACCCAATGTTCTTAAT 

ATGTAGTCTTAATATAGACTCTATAAATAGCCCCTTTGTTAATCTATCTT 

GAATTACTCACTTTTAGGTTTCAGCTCCCTACTGAGACCCCAACTGGCTT 

TACCTTTTGTTCCCTCCTGG 

>Sequence 846 

AGGTACTTGTCCTTCAATTTTGGGAAATGCTATTATTTGATAATTTCTCT 

TTTTGTATTTTCTTTGTTTCTCTAGATTCTTAGTTTTCAATTTTGTCTTT 

CAAACCTTGTATTTAATTTTTATTTCTGCTTTCATATGTATATATAATTT 

GTCATTCTGAATGTTCTTTTTTTATTACCCTTACCTTATATTTTCATGGA 

ATGCAAGTAGCTTTAACCTTCTTTTGTGATAATTAGTTTTTTAATTTGAA 

CAAAATAAAAAATTTGTGTTATTATTTGAGCTTGGGGCTTTGGGATGGTC 

TTCAACGGCCATGTTAAATTCGGTAGACACCTTTTGAGTGCGAGCTCAAA 

GGCCGTGGTTGGATTTGCCCTTGAGTCTCCATGGTAATTTTCATTGACCC 

ATGCTCTTGGGCCAAACAACAGGTGGAAAACCCCCAATCTTCTACTTAAA 

AATTACAAAATAAAAAATTTAGCCTGGTCCAATTGGCGGGTGTTGCACCC 

TTGTTAGTCTTCAGGCTACT 

>Sequence 847 

AGGTACGCGGGCACCCACACACATCTTACTAGACCAAAAAAGAAAACTTG 

TCAAGCAAATAATCTCCCATTTCTTGGGTCATTTGGAGAGATAACACAGG 

CCAGGTTATATGTCCTGAAAGATGAGAATGTGTGAAGTCCCCAGAGAGTC 

TGATACTAGGGCCTTCTTTCAAGGGAGTTAGTGGATTTGGCCGGTTGCAA 

CCAGCCCTTGGCCCCCCTTTGCCATGCTCCTGAACTTCACCTTGCACCAA 

TCATGGGGTTGCTTGGCTGAATGCCCCAGGGCTTTTCATGGACTGGAGGC 

ATGTGCACTCCTTTAGCAACCCTCTTCACTCTGTTTAACCCAAACGGTAG 

GATTTTGACGGGGTCCGGAAGGGCATTTTTAAATTTTGGAGAAAGGGATG 

GGAAATGGTCTGAAGGGGCAAGGTAAAACTTTTAACAAAGCAGGGAAGGT 

CTGGCACCCCTGGCCTTGCACATTGAGAAATCCCCCTTATTGGGCAATTG 

GAAAGGTAGGGGGGAGG 

>Sequence 848 

CCGGGCAGGTACACACATATAATTCAGCTGTGATTTTTAAAAATGTGAAC 

TTCATACTGGCAGTCACGGATCCTCATCATTTCTCAGCTTGATTTATTCT 

CTCTCTCCAGGCCTGGCCGTCTCCAAGTCATCCTCTACAAAGCACTCATG 

ATACCTTTTGTAAACCACAAATCAGACGTCATAACTCAGAATTTTCGGTC 

TGCTTGGGGCACAAGACCATTTTTGTATCCTCTGTGAGCTGAACAATGTC 

TCTGCACCCTTACACTCAACTGGAACACTCTGCAACTACAGAAGGCCAAA 

GAGGCTTCCAAGTTCTCTCTTCTGGGCCTCTTCTCACTCACTCTCTTTTC 

TAAGGT 

>Sequence 849 

CCGGGCAGGTACAAAAATTAAGATTTTACAAAATAACAGATGCAAGATCT 

GGCAAATGATTAATTTGGGGAAACCATGTCATTTACTACATCCAAGTAAG 

TCTAGTATTTCCTTGAAATTTGGAAGACAGAACAAGTTCTGCGGCCCTCG 

TGAACATTTCTCAACAGGGTTACGGGAAAACTCTGTTATTTGAATGTGTA 

GGGGACAGGGCGTGGCAAAGGTGCCAGTGGAATTTAATACAGTCAAGCAG 

GAGGCTTCTTTTGAAAAATACCCACGAGGCTGCCAGCGGAGTTCACCAAG 

GGGCTAAAGGCAGCAATCAAATGAAAAAAAAAAAAATTAAAAAAGTACCT 

>Sequence 850 

AGGTACAAGAAAAAATCAAACAATCACATCAAAAAGTGGGCGAAGGATAT 

GAACAGACACTTATCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGACACATGA 

AAAAATGTTCATCATCACTGGTCATCAGAGAAATGCAAATCAAAACCACA 

ATCCGGGAGGTCTTGCCAAAGACCACCTGGGCTTTCCGGGCAACGTGCTA 

GAGCTTCTGGGAAGCAGTCGTGGCCCTTTGGAGATTCCACGGCTTCGGAT 

TCCTACTGCAGGATGCTCCACTGTGTCTGCCGGCCTCTGGCGTTTTGCTG 

AGGGGTAACCTCGGAATGGCTAGAAACAAGAACACTGAGATGGCCCAGTC 

GTGCCCCAGGCATTCCCGCACACGTGGTGGCAAAGAAAGGCGCGCCGACA 

GAGTGCCCAGTCAGCTTGGTCAGAGTTCTTTACAGGTTAGG 
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>Sequence 85 1 

CCGGGCAGGTACATCTGGCAAGGGGCACTTTTACTCTGATGTCGGGTGTT 

TTAGGGATATGAGTTCAGTGAATAAGTAGCTAGAGGGAGGAGCTAGTTAG 

GTCTTGATTTTAGGCAAATGCTAAATCTACCTCATTTTCCATACCTGTCT 

TTTGATTGGGATAGCTAAAGAATTTATACCAGATGAACCAAGCAAGCCAC 

CTTCTTACGACATTAAATTTGGTGGACCAAGCCCCCAGTAGAAGCGCTGG 

GGCCCAGCACGGCCAGGCTCTCACCTTTTAGAGCAGCACCCCCGACTAAT 

CCAGCGAATGGAATCTGGCTATGAAAGCAGTGAGAGGAACAGCAGCAGCC 

CTGTCAGCCTGGATGCAGCCCTGCCTGAGAGCTCAAATGTCTACAGGTAT 

TGTTTGGCCTTTGAACAGCAACATTGTCTCTTGCAGCAATGTGAGCCACC 

TACTTGGGGCTTTCAGGCATGGCTGAGACAAGTGGAGGGATGGCCTTTGC 

TATTATCTCTATGTGCTCTTTCAACTTCCTATAACAACAGCACCCTCTGC 

TGGAAGAACAGAGGCACTTGAGAAAGGAGAGAGAACTNTCTATTTGAAAT 

ACAGTTATCATGTATAAAATAATTTTAAAAAATTAGGTTCAAGGGGCATA 

TGTGCAGGTTTGTTAGGATTAAACTGGGTCATAGGAGTCATTGAACCTT 

>Sequence 852 

CCGGGCAGGTACAGTTGTAGTTTATCTGCATAGATAATATCAACCAAGTT 

AGACCCAATAAAGAGTAATATATAGAATGACTATTTAAAATACTATAGGG 

AAAAGTTGGATTTTTTTTTTTTTTAAGCTAGATTACCCAAAGTTAAATTT 

GGCCAAAGTGGATATCAATTCCTAGACTTGGGTTTTAACTTAAATGGATT 

TATTTATGGCCTCTAAGACAATCATTTTATTCTCACTGCATTCATGAAAT 

AATTCACTAACACATTTCTCCCAGAGTTGCTAATGCAATGCTCTTTCCCT 

CAGTGGAGTCATCTGATTGTTTTAGCGCAGGCACTATCATCTCACCATCA 

GAATATATAAGAAATGTTTGACCTTCAATTAAAGTTGCAGAATAT 

>Sequence 853 

CCGGGCAGGTACGCGGAATTACATCACATCTATATGAAAAATCAATCTGT 

TTTTTTAGTTGCTGAAGCACTTGGAGACTCCAAAGTAAATCAAATCTTTA 

CATCAATTTTCCAGGAAAAGAAAATGATAAAAATCTTTGTCCTTGAGGTT 

CCACTTGACAGGGTCAAAAGCAATTCTTTCATTGCATTATACCATAACAC 

AAATGAGAAAATGCAAAGATTTCAGAATTGCTCTATTTCACATATTAGCT 

TCTTAGTTTGCCTCTGCAGCTGAGCAAGTGTTATTAGGCACAAGAAATTT 

TATTGAATTCTTAAACTGGTCTCGAGAATTTCGTGATGGATGGTTTACTC 

AATTTAAAACAGATCATCTGGTGAAATTGCTTTCAGGTTAAAAGGAA 

>Sequence 854 

AGGTACGCGGGGTAAGTTTCTGATGGTATATCAGTTAGAAATAATATTTA 

GCTATTTGTAATAAAAAGCTGAAAACAGTAGCTTGAATCAATGGAAGACT 

TTATCTTTCTCCTGATACAGCTGACAATAATGTTGTTGCCTTTATGATAT 

CAAAGCCCCAGTTCCTTTATCTTCTACTAAACCTGCCTTGGCAAATGCTT 

GCTGCTTCATAGTCACATGATGGCTGACTTACTGTAACCTTCATGTAGAA 

AGAAAGGAAGAGGTAAAGAGATAAAGGTACCTGCCCGGGCGGTCGAGGTA 

CAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGGAAAAGCAAGG 

AAGACAGCATGTCTATAGCATTGGGAGGTGGAAGGATAATATACAGTTGG 

TGAGGTTAGAGGGGACCAAATTT 

>Sequence 855 

AGGTACATGGTGTTTCTTGTGCCCCAGGAGAGAGCCTCCCAATCAACTCT 

CCTGTTGATCATTTTCCCTTCTTCAGCACTAATCATGAAGCTGTCTCCAA 

AATGAGACCAAAACAAACAAACAAAATCAGACTCAACCTAAAAGCCTTTT 

TTGTTTTGTTTTGTTTTGTTTTTGAGACAGAGCCTCGCTGTTGTCGCCCA 

GGCTGGAGTGCAAAGGTGTGATGATTTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTC 

CCAGGTTCCAGCAATTCTCTTGCCTCAGCCTCCCAAGTAGCTGAGATTAC 

GGGCCCCTGCCACCACACGTGACTAATTTTTCTATTTTTAGTAGAGATGG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTTAGGTGAT 

CCACCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCT 

>Sequence 856 

GGGGGGGGGGTGGTCGAGGCCGTTAGTCATACGGGCTAAAGTTAGCGGCA 
ACGCCCTGGCGGCCGCCCGGTCAGGTATCAAGATTTTTTATTGCGAATTT 
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AAGTCCATCAATACCTGGGGAAACACAAAAACCTGGTGCTGCTGGAAGGC 

TGCTGCACTGAAAAGCTGCCACTCTATATGGTGTTGGAGGATGTGGCCCA 

GGGGACCTGCTCGGCTTTCTCTGGACCTGTCGGCGGGATGTGATGACTAT 

GGATGGTCTTCTCTATGATCTCACAGAAAAACAAGTATATCACATCGGAA 

AGCAGGTCCTTTTGGCGCTGGAATTCCTGCAGGAGAAGCATTTGTTCCAT 

GGGGATGTGGCAGCCAGGAATATTCTGATGCAAAGTGATCTCACTGCTAA 

GCTCTGTGGATTAGGCCTGGCTTATGAAGTTTACACCC 

>Sequence 857 

CCGGGCAGGTACGGTTGCTATTTATAGCCACTATCATAACATACTGCTGC 

CTCTAACTCCTGGCCTCAAGCGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTCGGTAGC 

TGGGACTATAAGCACATGCCATCACACCTGAATTAAGGACACTTTTTGTT 

GTTAGTATTAATGCATTGGTTCAGCTGAGCAAATATTTAACAAAATTCTA 

CTAAGCACCAGGCTTTCTTTTCTAATATACAGGTATTAATAGTCATTAGC 

CTGAGGCACATATAATACACAGACTATTTGAATGAATCAGACTGATGATA 

CAAAGTATAATTGATGAGAGACATGTAGTCCAACCAGAAGATTGAGGACA 

ATCATCCTGATGTAGATTTTCATTGACTTTAGTCTTGGA 

>Sequence 858 

AGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAGCAGTTT 

AGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAACCACAAC 

CTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAAGAAAAT 

AATATTGAAA AAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAAGGATCT 

GAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCTTCCAAA 

ATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAGAAGTTT 

GATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGTGGCCACATGGAAAAGTC 

GAAGGATGCGCTGTCGAATCTCCTTTGTCTTCACTCCATAGACAATTGGG 

TTGAGCACAGG 

>Sequence 859 

CCGGGCAGGTACCACATTTGTGAATTTATGCCACAGACTTATTTACGTAG 

TGCACTAAAATTATAAATAGAGATAATGATTGCAGCATGGTTTAGAGTAG 

TAAAGGACTGGAAACAATCTCCATGGCACTGATAAGGCAAGATGTAGGGA 

GGAGAAATGGGGAGTGACTGCTCAGATACAGTGCCTCCTTTTGGGGGTGA 

TGAAAATGTTTTGGAACTTGATAGAGGTGCTAGTTGCACAGCTTTGTGAG 

TTTTCTACATGTCACTTAATTGCACACTGAAAAATGTTAAATGTGGGCTG 

GGGACAATGGCTCATGCCTGTAAGCCCAGCATTTTTGGAAGCCAAGGTGG 

GAGGATCTCTTGAGGCTAGCAGTTCAAGACCAGCCTGAGCAACATAGTGA 

GACTGCATCTCTACAAAAATTTAAAACT 

>Sequence 860 

AGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCAACAGCT 

GCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATTGCCATT 

TGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAGATGATA 

AAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTTGGCATCTTCAACT 

TGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTGTTTGGC 

AGCC AG AC ACTCTC AG A ACGGC A AGG AG AC AC AGCT A AC ATG ATCTTTGC 

AATGCAACAAAACAAGCGATCTTGAGGCGACAGAGTCCAAAAGATGACAG 

AAAATTCATCCAACTCCTGAAGCATGTGATGCCACCAGAAAGCCTTGGCA 

ACAGG 

>Sequence 861 

AGGTACAACTATTTTCACATCCAAGAAAATTTGAGGAGTTCTAGGGCAAA 

TGTAAAGAGATAACATTCCTTGCATACCTGAAGAGAAGAAATATGGACAG 

ACTGAGAAAATGATTTTTAAAATGACAAAATAGGCTGGGCAGAGTAGCTC 

ACACCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATTGCTTAA 

GCTGAGAAGTTTGTGACTAGCCTGGGCAGCATAGCGAGATCCCATCTCTA 

CAAAAAAAAACCACAAAAATTAGCTGGGCATGGTAGTGCATGCCTGTAGT 

CCCAGCTACTCTGGAGGCTAAGGTGAGAGGATCGCCTGAGCCTGGAAGGT 

CAAGGCTGCAGTGAACTGTGATCG 

>Sequence 862 





HI 
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AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCATTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGA 

CTTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTCCATCCT 

TGCTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGT 

TACAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAAGACTAATGGATATTTTTT 

TCTTCATAAGGCTTGGAAAATATTATCAATTCACCATTAA 

>Sequence 863 

CCGGGCAGGTACACCCAAAGAAAATTAGGAAAACTTAAAAATAAGCCAGA 

TAATATTCAGTGATAGGACACCTTTTGTTTTAACATTACCGTGTTAAACA 

TCTATCCCTCTATTGTGGGTATATGTCCTTGCTCTCACACTACTCTGTGT 

TTCTCGAGGTAAGACAGCTAGTATTTTATTCCTGAATAGTGCCTACACTG 

AGAATTTATAGAAAGGACAGCAAAATTATTTGAAACATGAAAAATGTTTT 

AAAATGAAAATAGTAGTCCACCATAACAAGTTCTATCACAGTTAATATAA 

ATTGAGCACCCCAATCTAAAAATTCAAAATCCAGAATGTTCCAAAATCTG 

CAGTTTTTGGAGCAGTGACATAACGCCATGAGCAGAAGATTCCACACTTG 

ATCTCATATGACAAGTCAC 

>Sequence 864 

AGGTACAGTATGCCTTAAATGTATAGGACCACTGAGTTCAGGAAGAAAAG 

CATAGGTATTCTGTAGGTGAATTACACTAACAAAATCACAACTGCAGAAT 

GTGATCTGATACTTTTGTTGGACAGTAAAGCTAATACATTTTATATACAC 

AGTCATACCTTTTTTTTTGTAATGTGTTTCGTTAACGTAAGCACACAGTC 

ATCACAGACTGAGACAGGACTTTGTTAGACCAGATCTTGTGAGCTAAATA 

TTTAAGAGCTTAACATATATAAATGATTTTAATTGGTATTGGGCGAAGGA 

AACCTAAAAATGCTTAAATTGACAGATCTTACAATTTGCTTACTGAAAAT 

TCAGAAAGCTTTTATGAAAACTTTGTATTTT 

>Sequence 865 

AGGTACAGTATGCCTTAAATGTATAGGACCACTGAGTTCAGGAAGAAAAG 

CATAGGTATTCTGTAGGTGAATTACACTAACAAAATCACAACTGCAGAAT 

GTGATCTGATACTTTTGTTGGACAGTAAAGCTAATACATTTTATATACAC 

AGTCATACCTTTTTTTTTGTAATGTGTTTCGTTAACGTAAGCACACAGTC 

ATCACAGACTGAGACAGGACTTTGTTAGACCAGATCTTGTGAGCTAAATA 

TTTAAGAGCTTAACATATATAAATGATTTTAATTGGTATTGGGCGAAGGA 

AACCTAAAAATGCTTAAATTGACAGATCTTTACAATTTGCTTACTGAAAA 

TTCAGAAAGCTTTTATGAAAACTTTGTATTTTAAAATATTTTTTGCTC 

>Sequence 866 

AGGTACAAGCAGTGTTCTGAGTAGTGAGACAAGACCTCTCTACTAAGGTC 

ATCCTTTCAATAGAGCCCCTGCAGGGAATGAGGGGGTGAGCCACACGTGT 

ATCTGGGGTAGGCTTGGGGTGTGGTGATTGTGCAACAACAGTCCAGGCAA 

AATGAACAGCAAGGGGACAAGACTGGTGGACCCTCACTGGGCCATTGGTG 

GAACAGCAAGGAAGCTAGTGTGGCTGGGATGGACTGATGAGGAGTGTGGT 

AGAAATGAAGTCAAAGAGGCAGGATTTAATCCCTGATTTCCCAAGAGAGA 

AGCAAAGACACAGGTGTTAATTTCAATCAGTCCTGGAACCCAGACTCAAA 

CCCAGGTCTCCTGGTTCTTCATGCACAGACTTGTTCCTGATGTCTCAGTC 

>Sequence 867 

AGGTACCTCAATTATCTCTCATAACACACAGGGTCCCATGTTGGCCATTG 

CCTCAGCACATAGTCAGGTAGCCAGCCTCTCTGAATGCCTGGTAGCCAGG 

ATTAAAATAAATACCCTAGGTATTATCTGCATATCTCAGGGTCAGGATAT 

ATCCCATGACTAAGCCCACAATCACAGTAAATTCTTTGAGCCAGACCACA 

TTTTGGACTCACATTTAATGTAAATCCACATCACTCCAATCCTGCATGAT " 

GGCACAGGTAGATTTTTGGGAGCTGGACAATAAACAACTATTGAGTGCAT 

CCCCACGGACCCCAAAATTCAATTTTATAAGAAGTATCTCAAGGCATTAA 

TAAGTGCATCAAAGATGGTCAATGTGGCATTATTTGGTAAATCAGAAGCA 
>Sequence 868 

CCGGGCAGGTACGACCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 
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GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCA 

TGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGTCCACCCACCT 

TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCTCAGCCT 

ACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTGTT 

TAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAGTTTTTTTTTAAATA 

CAATAATTCTGTTATTGATAAAATT 

>Sequence 869 

CCGGCCAGGTACTGAGGTGGGTCTAGAGGATTAGTCTGTGAATTGCAGCC 

TGGATTCTGCAGTTGTGGGGTCTGCCTGGTGCTGAGTTTTACTGTGGTGG 

ACTCAGTGTTGGGATCCAGCGGAAAATCCTGTGCTTACTTTCCTCTCTTC 

CTGCCAAGTGGAGAGTATGTCTTTTCATGCTCTGCTGCCTGGAATTGGAA 

AACAGGTGATTTGGATAATGTTAAACTGTCCTTCCTATCCTCTTCAACGT 

ATCTTTTATTATTATTGGGGCTACAACCATACACTGTGATCTTTCATCTG 

GTTTTCTTAAATGTAGTAAAGATATTGTGTGCCTTGGACCATGTCTGGTG 

GGCTTATGCCTGGAATCTTATTTTTGGGAGGGCATGGTCTGAG 

>Sequence 870 

CCGGGCAGGTACGCGGGTATACGCGCACATATATACGCACACACACGCAC 

ATACCCCTCAAGAAGCAATTAAACCGTTGATATGTAATCTTCCAATTAAA 

GTAGCTTGATGCCCATCTTAAACTGTAAATTGAGGAAAATAACATTTGTG 

GCTGTAATAGATGATTTATGTAGGGCTCTAGGGCAGTCGGAGTCTACATT 

TTAGCCAGCCTTGTAAACTTGTGTATGGAATTCATAGTTGAACCTATAGA 

GAGCTGAACCCCTCTAAGGTCTTTGAGCAGCTAAGTGGCAGCTCATCTTG 

TAATTTTAAGGTTAAACAAGGATGTGTGATGTGTGCACATGCATCTCTCT 

CCTTTAGAGACGTTATTCCCAGTTGATGGGCTTTACTGAAAATCAGCGAG 

GCCGGTAACCGGCTTACCCTTGTGCACACGTGGTGGGT 

>Sequence 871 

AGGTACTTTAAAATAATAGACCTTACAAAGTTTTCTAGACAGACTTCCTG 

TGAAGAACAAGGAGCAGGGGGAAAGGGGAAGGGGTAGAATTTACCAATCT 

GAATATTTCAGCAAGGGAGAATGCATGAGTTTTACTATAAAACCACACTG 

AACATTGCAACAATACTAAATTCCATACATATATAATAATCACTGAGCTA 

TAAGGTTGCTGATGTATTTGTTCTTGAAAGTGAATTAGAGTTACTTTATG 

CAGAATCAGCTAGTTTTTATGTTTCATAATTGTCTTTCCCTTTTTTGAAC 

TTTTTTTTTAAGTCTAAAAGTAGGGGGAAACCAAGCCCGCTTGGTGGTGA 

ATTTGGGAAAAAAATCTTGAAATCCGGCTTGCAAATGCTTATTGCCC 
>Sequence 872 

CCGGGCAGGTACTATGTGCCCACTCTTTCATAGTCAACTAAAAAAAAGCA 

GCTTCAATTCTAGCTAGTTTTCCTTTTCCTTTCAAATAGAAAAAAGAAAG 

GCCAGAAGTCAGCAGTTTCTCTTCCCCTGAGTCCCTGTCCTCATATAAAG 

ATATTTTCCCAAGCCCCTTCTGAAAACTTCTGCTGAAATATCTATCAGAC 

AAAAACATATTGCATAAGTCAGACTTAATAGCAAAGGAAGCTGAAACACA 

ACTTTTTTATCTAAGCACTTTACTACTACAGCAAAAATTCAGAATTCTAG 

TAGGTAAAAAAAAGGAATGGGTAGGATAGGATCTTTATTAGCAACCAAAA 

AAGCCTAGATCATTAAAGGGAGAGAAAGAGCTTAGGAATCTAAAAGCAAG 

ATTTTTTCTAATGTCCAAACACCAGGGGCAGGATAAATCACCTTACCTTT 

ACCAGAACCATCCCCATATTTT 

>Sequence 873 

CCGGCAGGTACAGGAATTTGTTTAAAACCTGAGAATAATACATCAGATGT 

TCTTAGATATGTTTTTATATCATTTATTGTAGTTTTAGAAGCTGTAAATC 

TTCCATTACTGGTTTCTGCGTTATTAGAAAGCTATAGGGAATTTGGGTGG 

AGAGGACATCTACCCTCCGCCACCAAGTGTAAGAAAGCTGTGAGGGAATT 

TGAATTTATGTAATTTCAAAGGAGACATTCACTTTCAGAGAATAACTCAT 

TAGGCTCGAAATTTAATAGTTTCAGCTACTGAAGAGGCTGAGGTAGAAGG 

ATTGATTGAGCCCAAAGGGTGACAGTCAGGTATGATGAGGCCACTGCTCT 

CCAGCCTGGGTAAGAGAGCAAGACTCTGTCTCAAACAAACAAACAAACAA 

ACAAAAAAGAAAGTCTATATATCTTTTAACTGTTATTTATTTATCTATNT 
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ATAAGCCTGCAGTGGTTTCTGGTGTGCATAAGAAAATGAACATTAGCCTA 

TGGAAGGCGGAAATCAATAGTCTTGATTTTGGAGACCACCAAGCTGATCT 

CCTGAACTGCAAAGATAGCATCATTTCAAATGCCAATGTTAAGGAATCTG 

GGATGTTTTTGAGAAGTTTCAGTATGTTGGTTTTAATTTACTATTTTCTC 

CATCATACTCCTTCAAAATGAATAATCCAAATGTAACTTAACAGATTTTT 

AGTCTTTGAAAACATCTGNTTTATGTTGGCTAATAAAAAGGAACAGGTTA 

TTGGAAACCAAATACTGGGTCCTAAATCCTATTTCTAGCACTAATTTTCT 

TTGGCCTTAAAGGATGCGGGTATACTGTTTTGCTTATTGAGAATAGTTGG 

CAGTTCCATAACCTTTTGAA 

>Sequence 874 

CCGGGCAGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCA 

ACAGCTGCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATT 

GCCATTTGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAG 

ATGATAAAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTTGGCATCT 

TCAACTTGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTG 

TTTGGCAGCCAGGCACTCTCAGAACGGCAAGGAGACACAGCTAACATGAT 

CTTTGCAATGCAACAAAACAAGCGATCTTGAGGCGACAGAGTCCAAAAGA 

TGACAGAAAATTCATCCAACTCCTGAACCATGTGATGA 
>Sequence 875 

AGGTACAATAATAAAACTAAGCTTATGCCTAAAATATTCTCACTGAGTGC 

CTGTGAATCCACGACTATTAGCACTGTGGAGCAATTTCTCCTTGCAGAAG 

AGTGCTAACTCTATCCATTAAAGCCTTGGAAATTGCCGGTAAATATGTAA 

AAAATCAAGTGCTTAAATGGATAGCAATTATTGGCAGGACCTAAACTGAT 

ACAAAAGTGTTCCACTGTCTCAATATCAAAAGCCCAAGAATGCCAGATTC 

CCAAAGTGAGTCAAAGTGCTTGGATTGCTTTGCATAAACATGGTTTAGCC 

AGAAATCAACANCCCTGGGTATTGGGAGCTTGAGGGGTGGAATNNTTCCA 

AATTCCTGCAAATGTTTATTGGCTTTACAGCCCT 

>Sequence 876 

AGGTACAGATTTGCTACATCATATAGCATTTTTTAGACCATAATTTAGAT 

CTTTCCATCCTCCAACTAAGATTTACCTTTTTATATGAAGCTTTAATTAC 

TTTCCGCAACACTTTTGTCAAAATCTGAAGTCTTTTAAGAACCCAAGATG 

GTTTTGGATGTTTAATTTTAATGTTCAGGGATTTTGGAGGTGAGGGGCTA 

GAAACACTGACTCCTGCCCCTGACTCCCGCCCCTGACTCCCGCATTTATT 

TTCATAAATGAAAATAGTAAAATAAATTCATTAAGGGTATTATGTGGAGA 

ATAGAAACAAGAGTAAAGGACTGAGAGTATATTAGAGAAAACTATCATAA 

TTTTGGCAAGAGATAATGGACATCGAAGCTTGAGTGAAAATAACTGCTAG 
AGAA 

>Sequence 877 

AGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCATTTTCT 

GTCCTGACAAAAACTTGGTGATGTTTGAATGATTACAGAACAAATAGGAT 

TGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTATGACATT 

AGATTGAGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGAGGGGAG 

CAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGTTCTGTT 

TAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATTGGCAGT 

GGCAGGGCAGCCTCTGACTTTATTTGCTAGAAGCAGATGTCCACATTAAT 

TTAGATTGTCTAGGGGATTAAAAATCATAGA 

>Sequence 878 

GCCGAGGTCCCACTATTTTAACATCCAAAAAAATTTGAGGAGTTCTAGGG 

CAAATGTAAAGAGATAACATTCCTTGCATACCTGAAGAGAAGAAATATGG 

ACAGACTGAGAAAATGATTTTTAAAATGACAAAATAGGCTGGGCAGAGTA 

GCTCACACCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCAGATTGC 

TTAAGCTGAGAAGTTTGTGACTAGCCTGGGCAGCATAGCGAGATCCCATC 

TCTACAAAAAAAACCACAAAAATTAGCTGGGCATGGTAGTGCATGCCTGT 

AGTCCCAGCTACTCTGGAGGCTAAGGTGAGAGGATCGCTTGAGCCTGGAA 

GGTCAAGGCTGCAGTGAACTGTGATCGTGCAACTGCACTCCAGGCT 
>Sequence 879 
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AGGTACAACCCAGAATATGTCCCACAGGGGGTTATGTGGGGCACAGTATA 

TATAACAGGGGGATATGTGTGGTCCAGGAGGTGAGAGAAGCAGGGAGAGA 

AGCAATTGTTGCATTCCTTTGCTTCTGCTGGGCGCTCTGTGATGCTATAT 

ATAAAATAAGGTAAGTGTGCAGTTGAGTGGGTAGGGAGAAAAGTGAGGCA 

TCTTAAGGCCTGGTGGAGGGTGACTGATTTCATCCTGTCTTTGTTATGTA 

TCTGAGAAGCAGGTTTATAACCAGTAACTGTCAGTGTTCAATATTTAACA 

AACTCCAGTTACACAGGTAAGAGGTCAGCAGTAGCTTATAGGTCTCACTT 

ATATTATCCACGTGCCCAACTGCAGCCA 

>Sequence 880 

CCGGGCAGGTACTTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTCCGAGATGGAGTCTCG 

CTCTGTCGCCCAGCTGGAGTGCACTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAATC 

TCTGCCTCCTGGGTTCAAGCGATTTTCCTGCCTTAGCCTCTCGAGTAGCT 

GGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCCCAGCTTATTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGATCTTGATCTCTTGACCT 

CATGATCCGCCCCTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATCACAGGCGTGAG 

CCACCACGCCTGGCCCTCTGGTTATTCTCTTTAAAGAGGAGAGAAAACTT 

TGAGAGGCCAAAATTATTTAAATAAATCTTTACCTTAGCCCCAGGGAAAA 

AAAGGAATTTGCCTAAAATAGGGGAG 

>Sequence 881 

CCGGGCAGGTACTTTATAGTTTAGGCTGGACATTGGAAAAAAAAAAAGCC 

AGAACAACATGTAATAGATAATATGATTGGCTGCACACTTCCAGACTGAT 

GAATGATGAATGTGATGGACTATTGTATGGAGCACATTTTTCAGCTAAGG 

AGGGGGAAAATACGTCATCATTTTTTGGCCCAGCAGTTGTTTTGATTCAC 

TAAATCATCAATGGCCAGGAATTACCTCAGCTAATACCTTTATTTAGCTT 

CTTTGAAGAAGGTCATAAGGTCCCGGTGGGCAAATTTATTTTCCCTGGGC 

AGATTTTTTAATTTGGGACCCCCCTTAATGTTGAAGAAGCCATGCGGGCG 

TAACCCCAATCTTGGGGGTTTTGTTGGGAGATTAAACACCCGGTATACTT 

AGTTGGTATCCATGCTTATGGGGCATTATAACTTCACTTTGATTAAACCT 

TTCTATTTACTATTCTAAAATTCTGTCATATACCTCTTTTTCTATCC 
>Sequence 882 

CCGGGCAGGTACACTCTAAAAGCCAAAAACAGCATGAGCTGAGGCAATAC 

AGAGCATAAGCTGGTATCACCAATGCATCCTGGAAATAAAACCTGTGCTA 

CCTACTATCTTGGGAATTTCACTGAGAGTATAGCACATTCTAAATGAAAA 

AAAGAAACGAAAAGGAATGGTTATAAATTGTTTAAATGTGTAAACAAACA 

CAATAGATGTAAGTTACAAAAATGTTCAGAGTAACAGAATGCACTGATAA 

CATTTAAATTAAATATAAAGAAAAGCAGATCTACTTCCAACAAATACATG 

GATACATCTTTGTTTCATACAGCAGATGCAGAAATGTAGCTTCTATTTTA 

AAAAGTCTGAATGTCCATAAACTGTTCCCAAGATTTGTCTTTAACTTATA 

TATTAAAGGAAAATTTCTTCTCTTGCATATTCAGAAAAGGTAAAGGTTAT 

TATATNTAGAGAGAGGGGGAGAGAGAAAAAGAGTGAGAAATGGCAGAAAT 

GCAAGAGAGAGCCAAAATTTCAGAAAACAAAAGACTGAGTTATACCATAT 

TCCAAACTGCTTTGGAGAAGCATCACTGAGCAGTGCACTCACCCAACCAG 

GCATTCGNCAGCCATNCAAATTATATGCATTCATAAGACACACCGACGTA 

CTTTGACCATATGCACCAATTCTACTAAAACACAGTTGCATATATGAGCT 

ATGAAGAACATTAGGACGAGTGAGAAACCATGTCTTGTTGGTCAATGAGG 

AAGCACAAGTTATATATTTTCTAATAAGGAAGCCCGGAGGTATACTGGAA 

AATGGGGTTGCTGGCCAAGTGCCGTGGATATAAGGGAACGCATACCTCTG 
CGGCCCGGGCGGA 

>Sequence 883 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGGATTAT 



Table 3 



167/1077 



ATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACA 

GGCACTATA 

>Sequence 884 

AGGTACAAAGGAGCATATCATTTAAAAATAAATAAATAAATATCACAGGG 

AGAGAAAGCATACGCGCTCACCTGAGTCTTTTCTTTGTTTTCAGGTTCCT 

CATTCCACATTCAGTATTAGCCAGTATACCCAGACCTCCGTCTTCTATGT 

CTACAATCCTTATTTCTACATCTAACTGTAGAATTCTTGACCTGTTTTGT 

CAAGCTGCCTACTGATAGTCTCTATCAGGATAATAACCTGTCTCAATCCC 

ACACTGGAGACAAAATAAATTATCTTCTCTACTCCAAACCAATTCTTTTT 

TGTGGTCCCAATCTCAATTTATCTTCTCAATCACCCAAAAAAGAAGCCAT 

GAGATTGCCTTGACCACAGCTCCTCCCTTACCAGTATATGTAGCCTGTTA 

CTAAAGCCTGTTAATTCTACTGCAT 

>Sequence 885 

CCGGGCCGGTGCTCAGCTAAGAAGAGGATTGCTTCGGGCATATGAAGCAG 

AATGACGAGTTCAGTCTTGCTCAGTAGTTGGAGCACAGTTTTCAAAGCCC 

ATCAACACTTTGGAATGGATTTGTTGTTTTATTTATGCCATCAAGGGAGA 

GTTGATATTTGTGTATTGCTAAAAACTACTAAAGTATGTCTATGCTTACG 

TAGGAACATACAAACCATATATCCTCTGGGATCTGGCCAGGTTTCTGTAT 

AAGGCTTGACCTACGTAAGATCCTATGATGAAGACCAGAAAACTTTTTTT 

AAAAGGCGGTAAAGTAAAATTAAAATCACGAGTTTGTTCACATTTGTCCC 

ATAGGTTCCTAGTGCAAAAATGCAGGGTGATGAAAGCAAACATTTGAACT 
CATTGAAGTGAGAGG 

>Sequence 886 

CCGGGCAGGTACCATGGACAATACCATCAGAGTTTCCAAAAGGCTGGTTC 

TCACTCTTCTCCTGCCACATGCTTTCCCTCACACCCCTGGTGTGGAATAA 

ATGTTAAGGAAAGCTAAGACACAGTTGGGAGGAGGGGACACAGGCCTTTC 

CACTCAAGCGCAAATACTTGCAAAATGCCTGGGTGCCAACAAAGGAATTT 

GGCAGAGAACCTGTATCAGCGGCAGCGGCGCATCAAAAAAGAATGTCTAC 

CTTACAAGGTGAAAGAAATGGGGGGTCCAAAGATGGTTTTGGGTGGGAAA 

TCTGGCACATTAGACACGGAATAGCCTGTGGCTGAGATTCATATTATACA 

ACATCCTAATAAAAAAATTCAAATCAACCAAATTTAAGAG 

>Sequence 887 

GCNCGGGGATTCGACTCTATACGCATATCGGGCGAATAGTAGCTGCAACA 

GTGCTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGG 

AGTGACAAGGTTTCACCATGTTGTCCAGGCTAGTCTCAAACTCCTGACCT 

CAAGTGATCCTCCTACCTCAGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCATG 

AGCCACCACGCCTAGCCCTAGTTCAACCATTTTAATTCCTGTATAGTATT 

CCATTGTTTGAATATATTGCAAGTTTATTCATTCTCATTTAGTCTGTTTC 

TAAATTTTGTTACAAACAATTATGTAATTAATATTCTTATACACACCTCC 

TATTCATAAGAGTTTCTTTAATGATATGCTCCTATCAAGCTGTGGGGAAT 

ACACAGCTTTATGAGATGGTAGCACATTGTTCTCCAAAGTAGTTAAAACA 
ATTTAC 

>Sequence 888 

CCGGGCAGGTACCTAGGGGAATTTCTGAGTTCATGATATCGTAGGTGGTG 

TGGAAACAAGTCCCAGCATAAACCCACACAGCTGGCTGAATGAAGTTCAA 

GTGAAGGTCATGCAGCATCAAAGTAGATGTGTGTCACTGAAACTTAATGG 

CAGGGGAGTGAGAATAATTTTGAAATTACTTAGATTGTGAGAAAATCTGG 

CTGATGATTAGAAGTGTTGATATAAGAGGTCAGTTTGGAGTTCCACTCAA 

AATTCATACTAATTTTAATGTTATGGTATTCTAAACTACTAGATGGGTAA 

GGGGGAAGTTATAGGATTCTGAACAATACCATTAAGAATTAGGATAGGAT 

TTTCTACTGTGGTGTCACAGAAGAATCAGAGCTAGCAAATTCATAAAAAG 

AAAATTTGATTCCCCAAG 

>Sequence 889 

CCGGGCAGGTACTGGGAACTCTGGCAGGATCCTTGATGTCCTCTTAATCT 

CTTTTAATTTTCATAATACTGTGATGCAGGTATCATTATCCCCCCTCTCC 

ACTACCTTGTTTTATCCCAGAGGGAAGTAAAGCTCAGAGAGGCTAAGACA 
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CTTTCTCCAGGTGACAGACTCTGGAAGGGGCAAGGTTAGGATTTGATTGT 

CTGTCAGATTCCATTATGCTGTGTGCCTCAAATGCCTGGTGATCCTATAC 

GCTACCATGGGCACTATGTGGGGCAGTGCCACTAAGCTCTGCTGTGACCT 

CTAGGGTACCTCTAAAGTTTTATCAGCCACTTGTCAAATGCTTTAGGTGA 

GGCTGATCTATCTATCCTAGTTCTCGTGTATAAAAACCGCCCCCGGGTTG 
CATG 

>Sequence 890 

AGGTACTTGTCCTTCAATTTTGGGAAATGCTATTATTTGATAATTTCTCT 

TTTTGTATTTTCTTTGTTTCTCTAGATTCTTAGTTTTCAATTTTGTCTTT 

CAAACCTTGTATTTAATTTTTATTTCTGCTTTCATATGTATATATAATTT 

GTCATCTGAAATGTTCTTTTTTCATAACCTTACTTATATTTCATGGATGC 

AGTAGCTTACCTCTTTGTGATAATAGTTTTAATTGACAAATAAAAATTGT 

GTATATTGGCTGGGCTTGGTGGCTCACGCCTGTAATCGGAGCAACTTTGG 

GCGAGCCAAGGCGAGGTGGATTGTCCTTGATCTCAGGAAGTTCAATGAAC 

AGCCTTGGGCAACACAGTGAAAACCCCATTACTTTACTTAAAATA 

>Sequence 891 

AGGTACCCAGACCTGCAAGAGTTGTCTCAAACAATAACAACAGTATACAA 

ATGTTAACCCAATCTTAATTCAGAACAGCTTAAATGTAATAAGGTAACCT 

TGGAAACTATGGCGAGCTCTCAGGTAGAAGCTAGAACTCTGTTTCACGTG 

ACAGAAGCAGACAGATTGTTAAGAATCTGTTATGAGTGGAGTCCCATGCC 

AGGGCTTACCCTGGCCACCACTTACTAGCGGAAGCCTTGAGCAAATTCTG 

CAGCCGTTGTGAGCGTCACAGAGTGGTGATTGTAAAGATTATATAACATT 

ATCTATGGTCAGTGTCTCCGCATCTAGCACCCTAAAGAAAATCCAAATGC 

CAACTGTTTTTGTGACAGGGACAAGCACTGGGTGC 

>Sequence 892 

CCGGGCAGGTACAATCCCCAGATTTTTTCATGTGTAGCTTCTTATCACAT 

AGGGAGTCCAAACATCACTTTCTCTGTGAGGGCTTTCTCTCCAAAGCACT 

GTTCTGCGGTCCAACCCTACCACTGTCACTGTCAACTCATACACAGGCAT 

ACACATACACAACGCATACACATGATCACTATTCAAAATGACCATTTTCC 

TTATTTATTGTTTATCATCTACCTCTCCCACCTCGCCACACCTTCCCCCC 

AAGGCGAAGGTAGGCTTCGTGAAATCTTAACCTTGCCTGTCTTATTCACT 

GCTGTATTCTGGTATAGCGTCTCCAACATACTTACTGATGAATAAATATC 

TGTTTAACAAATAAACTCTCTCTCCT 

>Sequence 893 

AGGTACTGTGAGGCACTCTTTCCCCACTCTCCCACAACCCTCAGCTTAAC 

ACAACTGTGGTGATTGCTTTGTCCGTTTTCCCATGAGGACCCTGAGATTT 

CAACAAGGTTCAGTAACTCACACATCGACACTTCCAGGGAGCTGGGTTGC 

CAGGGAACTGGCCCAGGTCTTTCCCTCCTGGGCCCATCTTGTCCTTAATC 

TCTGCTGACATTGATGGGTTTAGTTACCTTGTCGTATTTCTTCAGTGTTT 

TATGCCATACAGTCTCCCTTGAGTAGATGTTCTGTATAGGGGATATCACA 

GCTTCCTGAGAGAACTGTGGTTAAGTCCAGCAGGATGCCTGGGCCTTAGT 

GGCACTGGAGTAGTGGGGAGGTTCTTGATCCCCCATGCAGTTCCTTT 
>Sequence 894 

AGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATATGAAGTC 

AGAAAATATAATTCCTCCAGTTTTATTTATTTATTTATTTTTGCTTAGGA 

TAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTATTAGTCT 

AATTTTGTAGTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTATGATCAACT 

CAGTGTGTCCAGATCAGGATCATTTGCAGCTATTTGCAAAAGTAGCAATA 

TTCTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCTTATATTCCCAGCACTTTGGGAGG 

CCAAGACGGGCAGATCACCTGAGGTGATCTGGTCAACATGGTGAAACCCT 

GTCTCCAATAAAAATACAAAAATTAGCCGGGGATGATGGCAGATGCCTGT 
>Sequence 895 

CCGGGCAGGTACCCAGTGTCTCATTTCAGGCCCTCCTCATCTTTATTGGA 
CCATTGCAGCAGTCTCCTAACTGGGCTTAATGCTCTAGTCTCTCCTTCCT 
TCAGTGTGCCCTCTAC \CTGCAGCCAGTTTCAGGAACACTAATTGAGTCA 
TCCCCCTGTTTAAAATCATTCAGTGACCAGGTGCTGTGGCTCACACCTGT 
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AACCCCAGAACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGCAAATCGCATGAGTCCAGGA 

GTTCAAGACCAGCCTGGTCAACATGGCAAACCCCATCTCTACAAAAAATT 

AGCCAGGCATGGTGGCATGCATCTGTAGTCCCAGCCACTCAGGAGGCTGA 

AATGGGAGGATCACTTGAGCTGAAGAGGG 

>Sequence 896 

CCGGGCAGGTACCCTAGGTGATGCCTGTTCTTTTGAAACAGCAGAGATTT 

TATTTTAAAAATACGTTTTTGTGTTTATTACCTAAAGGAGCTATTCTGAA 

ATTTTTATGTAGAAAAATCTTCTTCTGCTCCATCCACAGAAGATTTTTTA 

TCCATAGATATTTTTGCCATCTCCTTTCTCCTCTTTCCTTTGTTGTAGAT 

GATATGAAAAGACTGCTTTTTTCAAAAATTGTGTTTTTAAATTTGGGGAA 

TTTTTGCCATGTCCTAAAAGTAGATCTTCTGAAGATATTCCTTACTTTTC 

GGTGTATAAAACATATTTCTTGTTAAAATGGTTGGTAAAAGAGGCTTTTC 

TATTTTATAATACCACCAGTTAGGACTTGTAATTTAAATTTGTTATTCTT 

CCCCTCTCTT 

>Sequence 897 

AGGTACAAATATCTATGAGAAGTCAGATTCAGTGGAAAGTCTGTGATTAT 

GGTTTTGTTTTTTAAATGAAATTGAACATTTAAACTGCAAAACGTGGGGA 

ATGAAAAAGCCATCTGTCAGGCACTATATCCACAAAAGAATCACCCANCT 

TACCAAATAATCCCTGAATGTCANCCACTCTTCTTTCTATTCATCATCCT 

GGTGTTGTAAATGGAATACTCACAATAAAGCTGCCATTAGCAGAGTATCC 

CTGTGATCTATCCTTACCAACCATGTTGATCTAAAGTTGGAGGTCACTGT 

GATTAGAAAACTCAAGACACCACCCCCTGCCCCACCAGGGTTGAAAGGGA 

CTGAAAAGTAGATTTTTAACTGATGCAAAGCTTGNGCTCAGGCTCTGGAA 

GTCCCCATGGTAGTGGGGCTCTGCCCTAGTCCCCCAACTCTTTCTTTCGA 

GCTTCACAGGATTTTAATGTCATTTGCCCTCTCTTTATGACTTTGGTGAG 

CAAAAGACTTTATACAATTTCACACTGTTCATCCCAGAGGGCAGTCAGTT 

CAGGAACAAAAAGAAGATTAGAGATAATTCCAATACTCAATGGGTGGGAA 

GGCCAGAACATACAACCACATGAATGAGGAAAGGTCACCCCATGAAACCA 

AACTTGAATGGTCCGCAATGCCACTGTCCCACATTCTTAAGAACCCCGGG 

AAGGTAAAATGGCTCCTTCTACCTTTTTTTTGCTGTGACCTAACTGTCCG 

GCCGGCCGTTAGAACTAGTGGAACCCCCGGCCGGAGGATATCAATTAAGC 

TTTTTGAACCGGGACCCTCAGGGGGGGCCGGGACCCAATTTGGGTCTCTT 

AGGGGGGTAATGGCGCCTTGGGAATCA 

>Sequence 898 

CCGGGCAGGTACCAGCTTTTGCACTTTCCTCACTGTAAAGATGTTGTATG 

GGTTACTTAACCAGTTGGGGTTTAATTTCCTTGGCTGTATAGTGGACTTA 

GTGTCACATGCCTACCTCAGGATTTCTGTGACAATTAAATATGATATTTT 

AAGGCTTCTAACTTACTGGATCTAAATAAATTATTCCTGGAAAAAAAAAG 

TTTGCTGTGTAATAAAGCACCTAAACAGTAATGAAAAAGCAGGTATAGAA 

CTTTAGGTGTTTTGTCACCCTCCCTCCCCCAGTGGTGTGTGTAGGAAAAC 

TTTGCTTCTTTTTGTAAATCTGATGTCTAATCTCTTCTGACTTTACGTTC 

AATCAGTTGATTATTTTCATTCAGCAGATGTGATCGGTTTGCAGGGTTTT 

CAGTCAAGTAGGATTGAGAAAACATG 

>Sequence 899 

AGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTGGAGAATAAAAGAAA 

ATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGGGCATCTGGTTTACAGAA 

CTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATCTGCCANNGCTC 

TGCAAAGTGNNGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTNCCTTGGGCANAATG 

TTTTCTATGTAGAATTTTAGACACTTTTCCTGTGANCTTTCTCAAGGGTC 

TTTTGGTGACACATGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGAGTCTAAT 

CTCTTCTTGCCCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATGTTAGGAC 

TTGGCTTTGACTGANGTGGTGTAGCCTGTGGTTGCAAGGGCTGTTGCCAA 

TGCTTTCTGGTGGCATCACATGCTTCAGGAGTTGGATGAATTTTCTTGAA 

TCTTTAGGAACTATGCCGCCTCAAGATCGCTCGTATTTGTTGCATCGCAA 

AGATATATGTAGTCTGGGTTACGCTATGCCGTCTCGAAAAGTGCCAGAGA 

TGCCAGACGACATTTCCAAGTACTTGTTATAAATAGACCTATTGTCTTAC 
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GAGTTATTTTTGTGCACACATTTCTTTAAGTCGTTTATCTATAACGCAAT 

CTTTTATCGATCTAACGATTTAACAAATCCTATTTTTATACGGGTACCAC 

TCACTTGAACCTATCACTGCATCTGAACAATGTAGGANATATCTGCGAAT 

GCGGTGATTCTGTAACACATACAAAGTCTTAATAAGCTACTAATTAATCG 

TAGTGCATGATACTACACTCTGATACTTAAATATTTAATAAACCTCACAT 

ACACTACTCACATATACTGTAACTACAAATGTTAATACGCTTTGTGTATA 

GAATCGTAGGATCAGCGTATGCATATCT 

>Sequence 900 

CCGGGCAGGTACCCTTTATGATCTAGATAAACCATTGTGTTCTTCTATAG 

TTTTTCCAACTATATTTGAATAGGTGAAGTTAATATGTTTAATCATAAAA 

TGCTCTCAGATGCTTGCAAAAACAATTACTCCATCAGATAAGAACACATC 

AAAAATTTGGAAAATTTAAAAAAAGTCATTCCAGCTATATGCAAATAACT 

TTTAGTATATGCATCTGAAAAGCTACCAAACGTAACAATGAAACTCTAAA 

CTTGTAGTAGAAAGGTAAATGCACTGTGATCAGCTTTCACATCACTTCAG 

AGTATATTCTAAAACTTCTTAGATTCTACATTATTTATAGAGTGAACTCT 

AAATTCAAACATTTCTCAAGAACAAAACGACTCCCATCCAATTATTTAAT 

TAGGGAAGAAAAGAT 

>Sequence 901 

GCTGGGTCCCGCACTCTTGATTCCCTTGCATTCAATGCCTTACCACTCTA 

CAACTGTCTTCTAACAGAGCTCTATTCCTTAATCACCAGTGTAATCTATC 

CACCTTCTGC '^TCCCTGTCACTGAGTAGCTGGGTGATCTGGGAAAAACA \ 

ATGCTCAGAGTTGTCTTCCCAAAACCCAGCTGAGCTCCCAACACACCTTC 

CAATCCCTCTCAGTTTCTTCAGCAATCATCATACCCTAATACCATGAAAT 

TCACTATGCACAACTCTTTCCCCTAACTGCAGCCCAAGAAAAGCTGAAAA 

ACTCAAAATCCTGTTATAGCTTCCCACTAACCTCATCTATATCCACATCT 

TTCCAGACCTCTTTCCTGTCAGGTTCAGAGGATTTTTCCTCTGCTTGCTC 

TTTATTCTATCCCTAGGGAGACCCTCTGCACCTCTGCTCATCCCCGCGTA 

CTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTTTTGGTAAGACCACTCTGCCGCCCT 

TTTCAAGATGTTCACTTTTGCACCATTTACAGTAAATAGCCAGACATTGG 

TCAATTAAAGGCACAACCACAAAACAGAATTCTAGGTGATCATTCAAAAC 

GGAGATCTACATATGCAATCTTAGAAGTATGTCCAGGATATTATGGTAAA 

AACCAAGTTGCAGAAAAAAGGCTGGCATTTTTCATAAAAAATCATTTGGA 

GAGTGATATTTTATTGTCCTAGGAAAAAAGTACTCCCTGTTAATAGAAAT 

GAGAAATATCTAACTGCGCCTGGTTCTGATAAAACTTTTTCTTACAAAGT 

ATCCTAAACCAATGGCGGCCTGCCATTATAAATAAAAAAGAAACTTAGG 
>Sequence 902 

AGGTACTTACGTTGCCTCGTGTCACCAAAATTGGTGTGGCTGCTGTGGTG 

CGGGGGGCTGCACTGATGGCACCCCTTCCTGTCTTCATCAAGCAGCTGCC 

CTTCTGCCGCTCCAATATCCTTTCCCATTCCTACTGCCTACACCAAGATG 

TCATGAAGCTGGCCTGTGATGATATCCGGGTCAATGTCGTCTATGGCCTT 

ATCGTCATCATCTCCGCCATTGGCCTGGACTCACTTCTCATCTCCTTCTC 

ATATCTGCTTATTCTTAAGACTGTGTTGGGCTTGACACGTGAAGCCCAGG 

CCAAGGCATTTGGCACTTGCGTCTCTCATGTGTGTGCTGTGTTCATATTC 

ATTNAACTGGCCCGGGGGCGGCCGGCCGGGCAGGGTCATGGGACTACAGG 
CACGCC 

>Sequence 903 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGATGGAGTCTTCCTCTGT 

CGCCCAGGCTGGAGTGTGGTGGTGTGATCTCAGCTCACTGCTACCTCTGC 

CTTCCGGGTTTCAAGTGATTCTTCTGCCCTTGGCCCTTCTTAAATAGCTT 

GGGAATTACAGGGCTTGCGCCCAACCATTCCTCAGCTTCATTTTTTGTAA 

TTTGTAATTTAATTTTATTTTTAATTTTTTTTGAGGACAGAAGTTCTTAA 

CTTCTGGACGCCCCCACGCCTGGGAATTTCCAAGTGGTAAACCGAATTCT 

CAAGCTTCACCTGGTAAACCCTTCCGGCCTTTCTTGGGTTTTCACCCAAT 

TTTTTTCCTGGCCCTTCAACCCTTTTTGGAAATTTGCTTGGGGATTTTAC 

CAGGGCCTTAAATAACTTACCCACAACCCCGGGGTTAGGTTTTTTTGGAA 
TTTCTTTTATTTA 
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>Sequence 904 

AGGTACATTTATTACAAAGGAGTGAATATTGATATATTATTAACTAATTT 

TATAGTTTACTTTGTGTTATGTATTCTATGGACTTTAACATGTGTAATGA 

CATGTATCCCCTATTACCAGTATCATACAGGATAGTTTCACTTCCCTAAA 

AATCTTTGATGTTCTACCCACTCCTTCCTCGTTCCCTCTCCTCACTCCTC 

CCTCCCTCCATCTTAAGCCCATGGCAACCCCTGATCTTTTTACTGTCTCC 

ATCGTTTTGCCTTTTCCAGAATGCCATGTAGTTGGAGTCATATAGTATGT 

AGCCTTTTCAATTGACTTCTITCACTTACCAGTGTGCATTTAAGGTTTCT 

CCATGTCTTTTTGTAATTTGAGAAG 

>Sequence 905 

AGGTACTGCTTCAAAAGGCATGTATAACTAAGTCATATCAAAACTAAAAT 

GACAAATGGGTTATTTTCAACAGAACACTTTGAAAGGAAAAAGAAAACAA 

ACAAGAACTTTAGGATATTCTTTTTGAAGGCAACTGCATGATGCTAGATT 

GTGTCCACGGACTAGATTTCTAAAAGGCCATCTAAAATACATTTTTAAAT 

ACTTATTCCTTTCACAGGTAATATCTTACGAAGTTTGATTATTTTTGAAT 

TGTCATAATATGGACTTAATATGGGAGGAAGGTAGTTCCAAAATGACAGA 

AGTAATCGCTTCCACATCACTTTTGTTTTTCTATTTACATATACAAACAC 

ATTTTTCTCTTGTCACAATAGTATCTGAAACATTAAGAGGTGCTCATAAA 

TATTTGA 

>Sequence 906 

CCGGGCAGGTACTTTTCTCTTCTTGGCCAAATTCTCCTCTTATGGGTATG 

GAGATGACATGCTCTAAATGCTTTGGGAGCAAGCACTCATTAGAGAAGAC 

TTTTGATGTATCCTTATCTTGTTAGTAGTTTAAGCTTGTCAGATCCTTAA 

AGAATGACAGGCTTAGGACCATATCCCCTAGACTTAAGAGGATTCTCATT 

GACCATTTGTTCAGTGTCCATCACTGAATCACTTACCAAATACAGTCGAC 

ACTCTGTATCCACAGGTTCCACACCCATAGATTCAACCAAATGCTGATTG 

GACATATTCAGGAAAAAAATGCATTAACACTGCAACAATAAAAAATAATA 
CA 

>Sequence 907 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 

TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGGT 

TTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATATCTGTA 

ATGGTTTAGCTCTGCGGGAAGTG 

>Sequence 908 

CCGGGCAGGTACACAAATCAAAGGAATACCATATTTAGCACCATAGGTGA 

CTAATTAGGCAAATGAGCAAGTTTTAAGAGTCTGGCCCAATTTTTAAAGT 

GTGTGTGTGTGTATCACAATCTCTCTAATGCTATATGTAGTCTAGGCAAT 

CTGGCAACAGATTCCTAACTATTGTTAGGAAAATGCAAGTATGATCCTGT 

TATTGCTACTGCTTTCAACCCAGAGGTAATGAGGAAAAGTCCAAGTTCCT 

TAACATAGACTTCATAGGCCTGCATGATTTAGGACTGGTTATCACCACCA 

CCTCAGAGAAACTCCTGACCTTTAATCAAAATGTGCCTTGTGGTAAACTA 

CTTTTAATTTAAGCCATGATTGCGATTTATAATTCCCTATCTTGTGATTA 
AT 

>Sequence 909 

AGGTACGCGGGGACAGAGAGAAGGTTAAGAGCAACAAGATGGGAGGCAGC 

TGCATGGAACCTGTCCCACTGAGGAAGTAAAACAGAGTTTTACTCTTGTT 

GCCCAGGCTGGAGCGCAATGGTGCGATCTCGGCTCACCGCAATCTCTGCC 

TCCTGAGTTCAAGCGAGGAGCAAGTGAGTAGCTGGGACAACAGCCCTACC 

TGATGGACTGGACTTCTGCCTGGATTGGAGTTTGATCATGCCTCCATATG 

GGTGTTTACCAGGCGTATGCATTGAACCTGAGTTTGTCTCTTCAATACAA 

GGAAAATCTCTGCCGCTTAGTGATTTTCCAAGAAACATGAGCTTCTGCCT 

TTCAATGAGGAAGATACTCAAAAGTCATGTTCG 
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>Sequence 910 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGATTTTTAGTAAGGACAGG 

GTTTCACCATGTTGGCCAGGCTCGTCTTGAACTCCTGACCTCATGATCCA 

CCCGCCTCGGCCTCCCGAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACGCATG 

CCAGGCCTGGCCAAGTTTCTGAAGGGCTGGCGGGCATCTCTGCTTCTTCC 

CGACTTTACTGAAAATGTTTCCAACAATTCATCACTGAGCATGAAACTGG 

CTAACTTTGGGAAAGCGACAGATTTCCTTACTTTGAAGGGTGCCACTAAG 

AGTCTCCTGTCCTAAGGATTTTTAATCAAGAATTATTTTTATAAAATATA 

TTTTTAACACATAAGGAGACAGATGATTGAATGTTTTTTATTTGAGCA 

>Sequence 911 

CCGGGCAGGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCGCCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATTGGATGGGATGATT 

AGGTCTTTTTTACCCGTACAATAATTGCCTGATTGTTTGGGCCTCCTTTA 

TTTTTTACATGAGTGCTAAATAGATAAAAAGCG 

>Sequence 912 

CCGGGCAGGTACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCC 

AAATATGAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCG 

CATATTAAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTGG 

CCAGCCAGACGAGGGTCATTTTTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAG 

GCAAGTCTTGATGGAGCACTTCTTGGATAGTTAGAACTTTACCAGGTTCA 

CAGGAGAGCTCAGATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGG 

AGACCTTTACTGTTGAGAGGTGGTTTTCATAGCCGCAAAATGACAAGTGC 

AAGTTGAGTAGATCAGTGTTTATCAACCAGGTGCCACATTGTGCCCCAGG 

AGACATTTGACAATGATGGGGTGTTACTGGCATCTAG 

>Sequence 913 

AGGTTCTACTTATAGCTTATCTGTTTCCTAATGCATATAGAAGGCAAATA 

AATGGACAAGCAGCATTTGAGCATGAGCGAAATACTCTGAGACTCACTAG 

CCATGCTTCATTTGGCAGCTTTGTAAGCATACAAATGTTCATGGCTATGA 

TTTTCATATTCCACACCTTCTAAGAAAATTTGTTTTATAGTGCTTTGAAA 

AATAAAAATATTCCTTAAAACAAACCAACGAACCAACCTACAATTATCCA 

GTGCCCTTTACCCATAGTTTGACAATCACTGTATCCAGGAAATCTATTTT 

AATGGTTCTCAGTTGTGCAAAAGTGAAAGGTCATAATAGCAAGTTTAATT 

TCAACAAGAGAAAAATATCATTTTATGATAACTAGGACTGCCCCACTGGG 

AATAGGGATGTAGAACCAAAGTTGAAACAGCATTTCCCATCTTTATAGTA 

>Sequence 914 

AGGTACCCCTTCACTAGACTAGAGAAGTGTACCCATCTATTTCAGTGTAT 

TCAATCACATATCATTATCAACACTCGAGGCCATTCTAGTAGTCAGTGCA 

TGAAAGTCCTCACCATCATTGTNTTCATGCTTCTAAGTATCTTCAATCTA 

TACAATTAAAAACATCCGTCTCTAGTTGCTATTCTCATATGTACATAGCC 

ATTCGGTTTGGCAAAAGTTTTGGGGTGGAACCACAAAATTTTTGTGTATA 

TTATTAATAATTAGTCTCCTTGGTTCACTCTACCTGTCCTCCTTTATATA 

TTAACACACATGTTTTATCGAGGNTACCTAGTTGGTATCATTTTTTATCA 

ACCAGTATTTTATGTATAGCCCATATCATTCCACTAAGAAAATTATATTT 

ATATTTTACGATTATTAATATCGAGGCGGCTCTATTTTAAACAGCAATAA 

ATATTATACTCACAACCTATCCTTATTNTATTCGGTTGTGTTTCAATCCA 

ACAAAGAGGTTAAGAGATGGTGTGTTCTCTTTATAAAATAANACTACCCC 

AAGAGTCTCACTCTGTNTTTTTCTCTTCTGTAAAGTAAAGATGGGTTTCT 

TCTATTTATAACGACCGTAGTACTCTTTTTCCTTTATTGGTGGTGGTAAC 

AATCCCTCTATTATACACCAATAATGTTGGCTCCTTTATGGTTTTAAGAG 

ACCCATAAACTCTTTGGCAAGAGATTCCCCTTTCTTCTTTTATTAACGTG 

AATAAGAGGAAACCTCTTGGGTTTTTAAAAAACCAACACCTCATCTATAT 
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GGACATACTATATATAAGACGTACGGTTATGGTTTAATACATACTACAAA 

CTCCTTG 

>Sequence915 

AGGTACTGTTTTTACAGTCATTTTGGATTCCTGCTGTCTTATACACCAAA 

TAAGTAGTTAAAGTGACACAGTTCATAGAATAAAATGAATGAAAACACAG 

ACATGGAAATGGAAGGAAAGTGCAGAGCTGCTTTCTAAATCAACCAAATT 

AATTAAATCCTGACCACAAATACTGAAATGCAGAGATGCAAAGTCCTTTT 

TGAGTAGCCTGGATCAATTGTTTCCTAAGAGCAGATGGGCACTACTTTAG 

CTGTGTTGTCTACAAAGAAATCCAGTTGGCGAGAAAATATTTCATCCACA 

GAACTATGATTCACAGGGTTAGTTCCTAGAGGTATCTGCCCCAAGGCCAC 

CTGGGATGATTACCAGAGTCACTTTAAACCAAGATTCTAAGCCTAA 

>Sequence 916 

CCGGGCAGGTACTATATGGCTAACTTATTTGGGGAGCAAAGCTGACTTAC 

CATAAGTCTATCTCAAATAGAAATGAAACACTCAATTTGTGAAATATGCT 

GAGTTTTAATGCGTGTGGGGGCAGGGTGAATTAACATTTGTGATGCAAGG 

AGAAGAGCAATCTATACTTACCACTGTCTATTTGACATTGGGGACTACTG 

CTACACTCTAAGTCATTTTACCTTATAACGCAGAGTTGTAACACGCTACT 

CTGAGCAGCTCATGACATCTGTTTGAAATTTAAGTTGGTGCCCTAATATG 

GGTTTATTATAAAGATTTTGATGCTGCTTTTCAGAGATGGGTAACCTACT 

TTACCCCCCTAAGCTAATGTTTCCCAAATACACCCAAACCCACAGAAAGG 

AAAACTATTTCTTATTAACTCACAGCCAACATTATAAAACATTTTATATC 

TTGAAGCTGTGATACAGTCCAGTTTTTACCG 

>Sequence 917 

CCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACATAGAATATGAGCACAGCACACACATGA 

GAGACGCAAGTGCCAAATGCCTTGGCCTGGGCTTCACGTGTCAAGCCCAA 

CACAGTCTTAAGAATAAGCAGATATGAGAAGGAGATGAGAAGTGAGTCCA 

GGCCAATGGCGGAGATGATGACGATAAGGCCATAGACGACATTGACCCGG 

ATATCATCACAGGCCAGCTTCATGACATCTTGGTGTAGGCAGTAGGAATG 

GGAAAGGATATTGGAGCGGCAGAAGGGCAGCTGCTTGATGAAGACAGGAA 

GGGGTGCCATCAGTGCAGCCCCCCGCACCACAGCAGCCACACCAATTTTG 

GTGACACGAGGCAACGTAAGTACCTCGGCCGCTCTA 

>Sequence 918 

CCGGGCAGGTACCACTGCACTCCAGCCAGGGCGACAATGAGACTCCGTCT 

CAAAAAAAAAGATTATTAATTTAAAAATATTTTAAGTGATCAGCTGTTAC 

TCTACCCCAATCTCATTGGAGAATAAGATTCTACTGCGGTTCTAAGTCAT 

TGTGTGCTGAGTAAAGTGGTTAACTAGTGATTTGAAAGAATACAGGAGAG 

AGGGTAGGAGAGTGAGTAACAGGTGGAGCCCCTGTTTTCTTTATAGCAAA 

AAAGTTAACATCTCTTTGTTTAGTTTAGAGAGCACTTAATTTTAGGATGG 

GCTTTCACTGGTGGGTTAAATGTGCTCATTACCCACCCTCCCTGAATTTT 

GGAGGCCTAAGGGCTCTAAGTGTCTTTCACCTTTTTTTCCTATTGTT 

>Sequence 919 

CCGGGCAGGTACTGGGACCTTCTTGGTCTCACTTACTGCTGCGTCCCATG 

CACCTAGGCAAGTCTGGCACATTATAAACCATCAATAAACATTTGTTTAA 

TGAACAAATGAAGGAAGAAACAGGAGGCACGGGGCACAGAAAGATGATAC 

AACTGCCCCTCTATTTAATCCAGTCCACTACCCTTACTCTGAATGCTTCA 

CATCACATTGCTCGTCTTAATTGTTTTCAAACAAACAAGTCCAGACGCCT 

GCTCACAGGGGTCCCTAGTGGGCTCCTGCTGTCCAGCCTTGCTCCACGTG 

AAGATGCCCTCTTCACAGAGCAGTGGATCCCCCTCTCCTGGTTCCAGCTC 

TAGGAGTCTCACCACAATCCCACCAGCAAAACCTCTATCTCCTGCCTCAA 

>Sequence 920 

AGGTACGCGGGGAAAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCC 

CTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCGCCTC 

TGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGATTGCAGTTCCTTATGAAAAGG 

AAAATTGGAGCCAGGTATTTTAATTTGGTTTTGGACATTTGCATTAAAAG 

TAGGGTCCACTATTCCAGGTCTAAACTGCTAAGAAAATTTTTATTTCTCA 

AAAACTTTAGTTTGGGCCTTTCTTTTTTCTTCTTGCTCAGAAGAGACCCA 
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TATCTTTAAGTGGCCAACTGGGGGGAAAATTCTTGGGCATCGCCAGTATG 

GAATTTCAAACTGTCGCTTCAACTGTATAAAATTTACCATTTGGGCCTAC 

CATTTGGGATTTTTGTAATAATGAAGAAAAGGGATCCCCCTGTTATTTTT 

TGGAAGCCTTGTGGCTTATTGGAAAAAAATTCTTTTTAACCCTCCTGATA 

TTGTGGGTTCCAATTCCCCAAAAGAAAAAATCCCCTGGGTGAA 

>Sequence 92 1 

AGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCAACAGCT 

GCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATTAGCCAT 

TTGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAGATGAT 

AAAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTTGGCATCTTCAAC 

TTGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTGTTTGG 

CAGCCAGGCACTCTCAGAACGGCAAGGAGACACAGCTAACATGATCTTTG 

CAATGCAACAAAACAAGCGATCTTGAGGCGACAGAGTCCAAAAGATGACA 

GAAAATTCATCCAACTCCTGAAGCATGTGATGCCACCAGAAAGCCTTGGC 

AACAGCCCTTGCAACCC 

>Sequence 922 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGACACGGGGTTTCAC 

CGTGTTAGTCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTTGCGATCTGCCCGCCT 

CGGCCTCCCAAAGTGTTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGTGCCCAGCCC 

CACCTCAATTTTATAATATAATTTTCTACACAGAGAACACAGAAAATAGT 

TGTCTTTTGTTTACAATAGAGAATCAACGTTTTTTTTTTACTACTTATAG 

TTTAGAACTAAAGTTTCAGCTTCACAACTATTGGTGATGCTATGTAAATG 

TCTCAAATTACTGAATTTGTGAAAACCTCTCATGTTTCTTTCACATGTGA 

GTTACAAGAAGATTATTTTTAAAAACTTGCAAAAAGTCAATCTTGGTTTC 

TCGT 

>Sequence 923 

AGGTACGCGGGGAAACAGCTAAGATTTCTCCATAAAGAAAAGGAAAATTA 

ACTCTAGTTGCAGAGTGTAAAAAAGTATTTCCAAAGATAGAAAATGTCAA 

GCAAATATGTTTCTATTGTAGGTTCTGGGAAATATCTTGCTGTAGCATCC 

CATGACAGCTTTATAGATATATACAATGTAATGAGTAGTAAACGAGTAGG 

AATATGCAAAGGAGCTACCAATTACATAACCCATATTGATTGGGATATTA 

GAGGTAAGAACTTAAATAACTTAATACTTGATAAAAGTTTCATTTGATTT 

AGTATAGCTATATTAGAGAAACGGAAAAGGGATTCAACAGATGATTTTAA 

AAGAATTGGGAAAAACAACCCTTATTCTCAAAATTATTTTTTACTATTTT 

ACATCTGAAGATAAATC 

>Sequence 924 

AGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGCTAGACT 

GGAGAAACATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAAGAGCAA 

GAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTTCAGTAT 

TTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCAGGCTCA 

GACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACCTTATAA 

GATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACACAAGTAA 

GAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTTATAAGT 

TTGAAGACACAATTGCATAAACTGTT 

>Sequence 925 

CCGGGCGGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCC 

CCAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCC 

CTAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCT 

GTTTTCCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGGGTCTTCAAACTTATA 

ACGACCCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTG 

TGTTAAGCGCTGCAATATATGATATTTTAATCTTTGAAAAATCTTATAAG 

GTAAGG 

>Sequence 926 

AGGTACTTTATATTTTTGCATATAAACTTGCAGTATTTGTTCAAAAATTA 
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ATAGTTTTTGACATTGGCTTTTCTGAGAAGAGAAATTGAAAGTGTCACAA 

AATAAAAAAAGATGAAATGAAGCATATATAATTGTCAATTTTTTCAATTN 

TCTAGCCAACAGAGAATCGAAGGATTCTGTTCAAATATTAGTAAAAATTG 

AAAATAAACTTGTGCTTATATTTTGTTTGCAACACACTAGTCAATTTAAC 

CTGTGACTAGTTATCTCTACCGAAGGTGGATGTGTAGTTTCTGGTTTTAA 

AATTCAAGCAAACTGGAAAATAATCCATCTAATTATGCTTTCTTTCCCAA 

GAAGTTTTTTAATGATATGCCAGCTTCCTAATTTGGAGACAAAAGCCTTA 

ATTG 

>Sequence 927 

AGGTACATTCCAGCTTTGACCTACTTCCCAAGCTGTATTTGAATTGGCTT 

TTATAGAGAGTTAACTGTTGGCAATATTTTTGCAATGTGAGCTTTGCTGC 

TTAATCCTGATACTATTTATTCTTTAATGATGAATTCACTAAAAAAAATT 

GAGTGCCAGACAGTGTTGAGAACAATAGAAATGTGGCAGTGAACAAAGTC 

CCTGCCTTCATGAGCTTACCTTCCAGTAAATATGAATAAAAATCTTTCCC 

TTACTTTACTTAGAAATTNTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGAC 

GGAGTCTCACTCTGTCACCCAGGCTAGAGTGCACAATCTTGGCTTGCTGC 

AACCTCCACCTCCCAGGTTCATGCAGT 

>Sequence 928 

AGGTACTGGTTCATGTGTAACTCATACATCCCACAAGCATCTACTGTGTG 

CAGAATGTCTCGTATGTGAAAGACACTGTGGGCATATAACTGTGGCTTAG 

ATGGGCTTCTAACCCCTGAGAAGATAATATATCAGCAGAAAAAAAGGAAC 

ATGTATATGAACTGCCATCACACAACCTATCCAGAATTCCACAAGAAAAG 

TATGGTCAAAGAGCTAGGAGGTGTTGAAGGAAAGATTACCTGCAGGAGAG 

GCAATGCGAGATGATAGAAGATTCTGAGCTATAGAGCGAGGCGGACCCAG 

ATGGGAATTTCAGGTTTTCTCGGGATGTGGGACCCTAACCAAGCTTCTTA 

TAG 

>Sequence 929 

AGGTACATCAACCCTAACTTATTATAAAAGATCGTTAAACCTTTGAAAGG 

TCAATGTATATACTGCTATCTATCACAGGCGGGCACCATTCATTATGTCC 

TGTCAGTGGCTCTCCACTGGCCAACCCTTCAAGGTGTCAAGGCCGAGGAC 

GCTTCAAAAGGCCATTGTTGGGTAATGAAGGGGGCCCCAAAACCTTCACT 

TCCCCCAAAAATATAGGTTTTTTTATTTTTTACCAATGCTCCAATTACTT 

TATTTTGGCCCTTTGGCCCTTTATTTTTTTCTTAACTTTTTTGGGGTTTT 

TACTTCTTTTACCCTTGGCGTTTTCACCCTTCTAAAATTTTTTGAGGAAA 

AGGTTTCTTCCTTCCAATTTTTTCCCCCTCCAATTGTATAATCTCAACCC 

AAGAAACTCAATTTTTCTTTTTCCAAATTTAATAACACCAAAAAGTTTTT 

ATAAGTGGGGGCACCAATTGGCCCCCTATTTAATGGGGGGTGGGGGGCTT 

TTTAATTTTTCCTTTTTTTAAGACCCTTTACCTTTACAAATTTGCCACCT 

TTCTATGGCATTTTTTTGGTTAGGAAGAATTTTCTCCAATTTTT 

>Sequence 930 

AGGTACTAAGTTGCCATTTAAGAACCTCTTCAGGTTCCCCGTCTCCTTGA 

GCTATGAAAGTTTTCATGAACACTTCAGTTTTAATGGCATGCCAAACATT 

TTGTTCCATGAGCAACACAACAGTTTTAAAAATTGCCATTGAGTGGTTTA 

ATTAGAAATTAATCCCAGTCTGTTTTTAAAATATAATTTTCTATGACCCC 

AAGGGCTTTACCAAAAAATGTTATTAAAAGAGGGAAAGTGCCCCCAGAAT 

ATTAAAAGAATGCTTTTGAAAAATGGTTTGGCTTGATATGCCATCCTTTT 

AAAAAATTCATTCATTTAAAACCAATCCTTTTCCAAAACCTAGTTCAAGA 

TGACATTTGGGCTTTCAGTTACATTTTTAAATCCAAAAAATTTTTGATAA 

AGGAAAGGTTAGGCCTAGGAAAATGCAAACCAAATATAGTGAATTGGAAC 

AATTGGGCCTTTTTTGCAAACAAGCAAAAGAAAAAAAGTCCAGGTGGA 

>Sequence 931 

AGGTACACTTCCATCCCACCAGCTTTGTTGCTGTTGAACCGCCCCCAAAT 

TGTTGCGCACCATCCACAAGCTGAGCTGCTGCTACATCCTATTTCTTGGG 

GCCAAGCTGCAGTGGAGATGCTCCACCCACCCCTCCAAGTTGCTTTTGGC 

CCTGCCCCGTGAAGGCTTGAGCTGAAATGGCACTCAGCCTCCTAAAGAAT 

TGGCTCCTTGGCTGCTCAGGGCAGTCATGCACCCCCATTCCTGAATGGAA 
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GCAGCACCTTGCCTCCAGGAAATCAGTGTCATGGCCAAACCCAATCAGTT 
GCACATCTCAGGGATGAGATGACATGGTATTTTACATCTTAACTAAACAG 
AGCACTGACTGAGCTGGGTCACCTCACCCTACAGGTTGAATAATTGTAGT 
>Sequence 932 

AGGTACTCTGGCTTCTTCTGAAATCAGATTCCAGCTCCTAGTCACCATAA 

AGTATGCCTGACCCTTACTTTATCATTGGAAACTAGGTATTCCAGAGCAA 

GAAATTCATGTATTCATTATTTATTATGCACTGTATCTGATTCCTAAATT 

ACTCCTTTTTTTGCAAAAAAGGAAAAAAAATTATTTTTCCATCACATGTG 

CACTCTCATAAAACTGAGGTTATATTTTTAAACACTGTATGTATTCAAGA 

AAAATATATCATTTATAAACCTCATGTTTTATATATTTCATGAAATTCAG 

GGTCCTGTGCTTGAACTCTGACCAGGTGGGAAATACTGCTCTTATAAAAA 

CTATGGGAATTTAAATTAAAACCAGTGAAGTGTTCAGTTCTA 

>Sequence 933 

CCGGGCAGGTACATGCCTTAACTGGGAGTTCAAGCTAATTCTTGATTTCT 

TTCTCAAAAGACGATTTAAATATAAGGCAAAAAAAAAAAAAAAATTTCCG 

ATACTGTAACTACCTTAACTGTTTGAGTATATAGAAATGAGTATGTTTTA 

TGAGTTAACAATGAATCATAGAAGGCAATTTATGAAGAACTAGAATGATT 

CTGTCTAGCTGCCTTCAGGGATCAGAAATTCAAATTAAACTTCTGGCAGA 

CATTTAAAGAATGCTAGCATACAAAACTGAATTTAAAAAAACGCACACAG 

TTAACACTCCTCAGTGGAGTTTCAAGAGGAAATCATGAATTAAAAAAACA 

CACGGCATGATACACTGTTGACTGATACCAACTGGGTGTGGTCGATCCCA 

GGTGCACCCAAACCTGCGGGAATGGCAGAAATACAGCTGTGC 

>Sequence 934 

CCGGGCAGGTACAGTGGCATGACCATAACTTGCTGCAGCCTTGAACTCCA 

GGATTCGAGTGATCCTCCCACCTGAGCCTCCAAGTCGCTGGGATTACAGA 

CCTGTGTCACCATGCTCAGCTATTTCACATCTTTTGATGTGATGTGACAC 

AAAGTATACAACATCACCTATGGGTGTCCATGCCAAAAACGGGAAATGTT 

TAACAGTGAGTTATTATATGTAACATCCAGCTTACAGGAATGATAGGAAG 

AGAGGAACTAGTGAAATGATGCCACAAGGAAGCACACAGATAAATCCAGA 

AAGTTAGAAATTCTGTAGGACAAATGGCCTGGTCTCTTCAACAACTGTTG 

CTGATAATATGACAAAAAAGAGAGTAAGAAGAGCATGAGGCATGG 

>Sequence 935 

CCGGGCAGGTCCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTC 

CCGGGTTCAAGTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTAC 

AGGCGCGTGCCACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGG 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGT 

CCACCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCG 

CGCTCAGCCTACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAA 

ATTCTCTGTTTAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAGTTTT 

TTTTTAAATACAATAATT 

>Sequence 936 

GCCGAGGTCCCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAG 

AGGCAGCACAGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCT 

TGGATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTG 

AGACTTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTG 

TCATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTC 

ATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGG 

GCCTTATTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATTCC 

CTCTGCCATAACACCCATTCTTTG 

>Sequence 937 

AGGTACATCTGAACTTTAGAAATTTACATTTGAGTAAACCTCAAACTCCA 

AAATGTATCCCTCCTCCCCAAAAAGGGACATTTTACTGAAATAAAATCTG 

TTGCTGGTTGCTTCTGGTATGTTATGTCAAAGTTGTTAACCGGATACAGC 

AAAGGCAGCTGCATTGTATTTCAGAATTAGTTTGAGGTAGATTTTATTGT 

TATAAAGCAAGACGCAATTGAAGCCACACTCTGGGAAAATAGCAGTAACA 

CAAAACATAGTAATTTAGGCAGAATTACTTAGCCACAGATGTCCAGAGAG 
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GTATAGGAAAAGGTCCATATGCACTTTTTGTANGCAAACAAGTCAAGGTT 

AAATAAAAGCCCTATTTTGAGTCTTAAGCTGGATGTCAAGAAATTGCCTC 

ACAGGTGAAACAGGTCCAACCACAGAAGAGGCTCTGTTGTTACTTGAGTC 

ACTAAACCATTTGGATGGAAGCCAGTGCAGCCTTCTCCTCTTTATGTCAA 

GTTTCCATCTGTGAGAAATATGGCCTATTATGCCTGGTGACATAACAGGA 

TCACTGTTGAGTCAGGTGTGAGTTTAGGCTTATGCACAAAATATTGGGAA 

ACACTCTTCACCTGACCGAATTTCGAATACCAATGGAAAATGCTGCCCTG 

GCTGCCGGATATTCTAAGCCAACCTGTCCTGTCAATCTGACGTCATAACC 

GACTAACATCCCCGGTTATGTTCAACTTAGTAGAATAAGAGTTGCGACTG 

ACAGACATCTATGGAGTACTGCGGTTGATAGAAAATCTTGAAATGAGTAA 

ATACTACATTGACATGTCCTATCTTCTATGTCAAAGGGGTTAAACATAAG 

AATGTATGT 

>Sequence 938 

AGGTACAGTGGCGCCATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTC 

AAGCGATTCTCGTGCCTTAGCCTCTCAAGTAGCTGGGATTACAGGCGCCT 

GCCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACC 

ATGTTGGCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACCCGCC 

TCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCACCCGGCC 

TTCAGTGAAAATCTTTTACATGTCCAATAATGTGTTAAATGTGGGATACA 

ATTGTGAGCAAAATGGATGGTTCCTGCCCTCTTAATACTCATTCTGATGG 

ACATTTATCACAAGATAGGGAATTATAAATCGCAATCATGGCTTAAATGA 

AAAG 

>Sequence 939 

AGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATATGAAGTC 

AGAAAATATAATTCCTGCAGTTTTATTTATTTATTTATTTTTGCTTAGGA 

TAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTATTAGTCT 

AATTTTGTAGTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTATGATCAACT 

CAGTGTGTCCAGATCAGGATCATTTGTAGCTATTTGCAAAAGTAGCAATA 

TTCTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCTTATATTCCCAGCACTTTGGGAGG 

CCAAGACAGGCAGATCACCTGAGGTGATCTGGTCAACATGGTGAAACCCT 

GTCTCCAATAAAAATACA 

>Sequence 940 

AGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCTCATTAA 

GATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTACTGCATT 

GCAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATTCCTACACCTTCCCCAGC 

CCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCCCTAAC 

CTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACCTTTCTCTGTTTT 

CCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATAACGAC 

CCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTGTGTTA 

AGTGCTGTTA 

>Sequence 94 1 

CCGGGCAGGTACCTTTGAGACCAGATGCTGCTTATCCAACAGCCCTTATC 

TCCTTTCTTGCTAGTAGACATGACTGAACTTTCTAGTCTACACGACTCAA 

AGGATAATTCATTAATCTAAGCCACTCCTGATGGATGATCTTACTTGCTT 

TGCCAATGACAGGAGTGAGATGACCCATTTCTAGCAAAGCCATGAGGCCG 

TATCTGCTGGAGCTTCCAGGGGAAGACTTCCTTGCTTTAGAAGGACACAG 

AAAAATCTGTCTCTCTTTTGCCAGACACGGTTCTGTCAGCATTTCCTTCC 

CAGAATTACAGTAGCCATATTGGGACCATGAGGCGAACTGGCGTGAGGAT 

AAACATGGAGGATGGCAGAGCAAAAAAATTTCAAGAAACTGAGTCTTTGG 

TGTTAT 

>Sequence 942 

CCGGGCAGGTACTTCCCCACCGCATCTGGAGTCTGTAATTACATGTATAT 

TTGGCTGCTTGAAGTAGTCATACAACTCACTGATGCACTGTTATCTTTTT 

TAGTCATTTGATTCTCTTTGTTTTGGGTAGTTTCTACTGATCTTCATTTC 

ACTAGTTCTTTATTCTTTCCCATGTTAAAATCTGTTACTCCTTATCCAGA 

AATTATTACCTTTTTTATCCCTTAAAAAATTACAGTTTATTTTTCTCTTT 
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ATTTGGAGAACGGGAGTTCTCAATTCCTGTTCACCCCAGTGCTTGGAAGT 

TGGCAGATGTGCAATGGATACTTTAGGCATTCGGCTTGCAAACACTTCCG 

GTTTTCTCCCATGGTTCCAAGGCCGATTTATTCCTTGCTCTTCAAGCCTC 

TTTCACAAGATAAGTCTGGTGGAATTAACCAGGGCCATGGCATTCAACCA 

ATGGTCCTGGGCTAAGGTATTTTAGTAATTTTTTTAGGTTAGAAGAACCA 

AGAAGCTTTCAACCCATTGTTTTTGGCCCAGGGCTTGGGATCG 

>Sequence 943 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTGTTTTTTTATTTTTCCTTTAGTGTGAGTG 

TATATTTCATGCTACCTAAGTTATTAATTTTTTTGTAATATTAGTTATTT 

TTCAAATACCTAAGAATTGCAAAACATTTCCCAGGCACAAAAGAAACATA 

CAAACAAAACTCAGCAGCCTTTTCAACTATGAACAAGAAAGAAAGAAAGA 

AAGAAAGAAAGAAAGAAAGGGGACATGCATTCTTTCCTATTTACCCAGCT 

CAGATTTCAAATTCAGCATGGGTATTTAGCATCTGTAGAGGATATGTATA 

ATCAGGAGTAAAATGGTTCATCTCTCAGGCTTTGCTGATCATTTTTCCAG 

GGAAAGGGGGATAACTGCGAAATTCAAATGTTG 

>Sequence 944 

CCGGGCAGGTACAAAGCGCAAATAGGCAATTTGGTTCAATATCTCCCAAC 

TTAAACCCACTGCTTTTTCAACAGAAATGTTTTTTACATCAAGTGTTGCC 

TCTGTTCTCACTCTCCCTCCTTCTTGATCTTTTAATCTAACCCTGTCTTC 

TTGACTTCTTTCTAGCCCCTGCCCCATTGCCATTGGTTTATAGGTCAAAT 

TGCTTGAGTT A A ATGC AT AGA AG ATGC AACT ATTTC AG ACCTC ACTTT AA 

ACAATGTGGTAAGTGTTAAGACAGAATAAAAGATAAACCAAAATATTGTA 

GAAGATGATTCTAATGGCATATCCAGGAGCTAACCTGCTCTGCATTGATG 

AGTTTAGCTATCATAATTCCAAAGGAACACTATGATTGAGAACAAC 

>Sequence 945 

CCGGGTAGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACATCAATGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGATTGATGCAATAAATCCTTATTGTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTGCC 

CCAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATT ACTTT ATCCTGATTTTCCCC 

CTAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTTCCTTCCAGAACTACTTTTCTC 

TGTTTTTCCTTGTAATGATGACAAGTTAATGCAAGTGTGTCTTTCAAACT 

TATAACCACCCAAAACAATAGCTAATACCAGTCAAAAATTTACTGGAATT 

CTTTACTTGTGTTAAAGAGCTTGTTATTTTTTGATATTTTTAATCTTTGG 

TAAAAAACTTTTTAAGGTAAGGTTGCTTC 

>Sequence 946 

TTTCGTTCACTACTTAGCAATGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGCCCTTCG 

GGTCCCATAGCCTAATCTGTGCCTGGCATCGCCTGTAGCAGGCATTAACA 

GGACTTGCATACACCGTTAAAGATGACCTGAAACAGAACGAAGTGCATAC 

TATATAACGCAATACCCCTAAAACGTTATCTCAAGGAAGCATGCCCATCG 

CAAGGGACACACACTAAATGGCTCGCTATTTGACATACCTACACTAGACA 

AATTGACATACTCACAAAGCATAAGCCTCCCCACCTGGGCTGAAGAAACG 

CGGGGCTGAGGGTCAGGATTCTGGCCCTGCTGCCTAAACTGTGCGTTCAT 

AACCAAATCATTTTCATATTTCTAACCCTTCAAAACAAAGCTGTTGGAAT 

ATTCTGATCTCTTACGGTT 

>Sequence 947 

CCGGGCAGGTACCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGA 

AGAGGCAGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCC 

CTTGGATATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTT 

TGAGACTTAGGCTTCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGT 

TGTCATAAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGC 

TCATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTG 

GGGCTTAGTTAGGTATCCCTGCTGGATACCCTGCCAAGCTCTTACACATT 

CCCTCTGCCATAACACTCATTCTTTGTTACTGAATTATAATT 

>Sequence 948 

AGGTACCAATTTAACATTTAATCATCAAGGAGAACTGGATGACAAAGGCA 
ATGCCAGGCATGAGTCGAGTGTGTCCCTTAACTTTCCAAATGGTATTTAC 
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TTAGAGAAAAGGAATTTGTTTACTTTCAACAGATACTACATCTCAATTGT 

CTTGACCTTCCTCAACACATTAATTGTAAAGTGATTAATGAAGTTTGAAT 

GGAGGCTCTGCTTACACCAAAAGACAACTATACACCTCTGCAATGTTTTA 

ATTAACAGCTAACACTTCAAATTAGTTTGTTGTTGCCACAGTAATTACCT 

GATTCAATGACTGCATGGAGGAAGCATTTTTATGAGATATTTTTAGTGCT 

TGGTCCTTGAGTGTTCCATTTTGTTTGTGACCAGCACAGGCCTTCTGGGA 

ACAGTCTCAGCCCTTAAA 

>Sequence 949 

CCGGGCAGGACTGAGGTGGGTCTAGAGGATTAGTCTGTGAATTGCAGCCT 

GGATTCTGCAGTTGTGGGGTCTGCCTGGTGCTGAGTTTTACTGTGGTGGA 

CTCAGTGTTGGGATCCAGCGGAAAATCCTGTGCTTACTTTCCTCTCTTCC 

TGCCAAGTGGAGAGTATGTCTTTTCATGCTCTGCTGCCTGGAATTGGAAA 

AGAGGTGATTTGGATAATGTAAAACTGTCCTTCCTATCCTCTTCAACGTA 

TCTTTTATTATTATTGTGCTACAACCAGACACTGTGATCTTTCATCTGGT 

TTTCTTAGATGTTGTAAAGATATTGTGTGCATGGACCAGGTATGGTGGCT 

CATGCCTGTAATCCCATTTTTGGGAGGCCAC 

>Sequence 950 

CCGGGCAGGTACTTTAGGCTGAGAAATAAATAGAAGGTGAGAAAAAAGAA 

CAGTCTTTATAGTCAGTAAGAGTGAAAAGAGAAAGATGGTAGTTGGGGAA 

AGACAGATGGGGAGAAAGGTTGGCTGGTTGCTAATAAAACAGTAGAGGAT 

GAGCATGTATTATAAATGCTGGTGGGAAGAAACCTTGTGGCAAGGAGGGT 

GGTAGTGTTGGAGAAGAAAGAGAGGATATAGTAGAAAGTTAAAGAGGAAC 

TGGAAGCAGGTGGGATCCAGGACATAGGAAGGGGAAGAGCCTTGGGCAGA 

GGTGAGACATCTGCAGGAGGGAAAGGAAACTGAGAGAAGGGAAAGGTGTG 

CAAAATTGTTGGCAGGAGGGAGTTTTGAGTTA 

>Sequence 95 1 

AGGTACAGTTTGGGGTTACTGCCTTGATTTCTGCTAAGGCACCAGCCATT 

TGGCCCACGTGCATTGAAAATGGCAAATAATATATTATTATGAAAATAAG 

TCTGAAATTGCAGACCACCTGAAATGGTCTCAGGGACTCCTAAGGGGCCC 

AGGGACCACACTTTTGAGAATGACTACCCCTTAAAGAATTATGGTGCTTT 

CCCAATTATTTTCACCCAGGTTATTCTCACCTCTATCAAGGTTAGTTTCA 

AGGGGTGCAGGAATAAATTTAATTCTTTTAAAAGGTTTCTTGTTTAATTA 

CAATCTTAAGAGTTGAACTTGTGAAGGAAAATTTAAGAATTTTTCTTCAC 

CTTTCATTAAGGTTATAATTTAGCAATTTTTATCAACTTCATTTAGGAAA 

TTTTTAGAAAAATTAAGAAATTTTCTTCACCTCAATTAAGGTTATTATTT 

AATTAGGCTAACTTATACCTTATTATTATTTTTCCCCTTTTTTTTGTCAT 

TCCAAAGGTAAGGGTTGCCTTTTTTTT 

>Sequence 952 

CCGGGCAGGTACAAATCTAAAACACAAACATCACCTTTACAAAACAAAAT 

TGTTGATTAATAATTATCTTTTTCATAACTATCTCATAACTTTATGACTA 

CAGGCCCACCATTTAACAACTACAACCTTCACATAAACTAACATGTGCTT 

TTAATGCTGACCTTAGTTTAAAAAGCCTGCCAGTATGGAATGACATTCAA 

ATAAAATAAAACCAAATTTAAAAAGAACAGAAATGCAAACTCAACAATAT 

TCCCATCTTTTGAATCCTGACAATGTAGAAGTCAAATTCATAATCATCCT 

AAAAACCAAGGGAGTCATACGACCACTGTATGTCTCTTCAGTCTAGGAAT 
AATGCA 

>Sequence 953 

CCGGGCAGGTACTTTAAAAGTTATAATGCTGATGAACAAAAAGGTATGTA 

AAAACTCAGGATTTAATTAATTAGATATATTTTCCACCATTAGAACATTT 

CTGCTCAGAGGTCTTATTACAAAGCTACATTTCTGATAGTCTACTACGGT 

GCAGCTTCTGCCAAAGCCACTCAATACTAACCTCTTACATAGCAACTCTA 

CTAACATGACCTAAAGGGTTTTTCATCCTTTCCATAGCCCAAAAAAGAAA 

AAGAACCCCCCCGGGTTTTTTTTTTTCAAGGGTTCTTAACCCCCCTTAAA 

AAAGGGGCCCTTTTTTTTTTTCCCCCTCCCCCGGGCCCCCTTGTGGTAAA 

AAAAATTGGGGGGGGAAAAAAAAAAAAAATTTTCTTTCCCCCCTTTTTTT 

TCCCCCCCCCCCTATTGGGGGGATTTCCCCCCCCCCCATGGGGGGGTTTT 
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TTTTTTTAGGGGGGGGCGGGCGGGAAAG 
>Sequence 954 

CCGGGCAGGTGCACGCCACCAGGCCTGGCTAATTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TATTTTTACTAGAGACAGGGTTTCACCATGTCAGCCAGGCTGGTCTCGAA 

CTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCACCTTGGCCTTCCACAGTGCAGGGAT 

TATAGGCATGAGCCACCACACCCGGACTTTAATTTTAATTCAATCCATTT 

TCCTACTGTCAGGACCTTTACTCCTTTTATATACCTACCCTCCAGGCTTG 

GCCTAAGGTTGGCTATTCACACGTGTTATAAAGTTAGAAAGCACATTTGA 

TGATAGAAGTAGCCCTGTCTGCAAGTTTTTATCGTATATGAGATTTTGTG 

TCTGCGGGCTCCCCATCAATTCTGTTGGACATTCTTCCAATAGATTCCTT 
>Sequence 955 

CCGGGCAGGTACCCCAGGCCTCTGTCCAGAATGGAGCTTGACATCTATGC 

TAAAACCTTTCTTAAGGCTCCAATTAACTGCCTAAGAGCACTAGCAAATC 

TTTGCAGCAGTTCAACATCTATTTAGAAATGCCCTTTGGTCTCCCTGTTT 

CAGATACACATCATAGCAGGTGACTTTCACTTTCCCAGGACTCAAAATGG 

AGACTGGGGAATCCTTGTCAGAATAAACATTAATGGAGGGCCGGGTGCGG 

TGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATC 

ATGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATC 

TCTACTAATAATACCTAAAAAAAAACAAGCTATTTTCGTACCTTG 
>Sequence 956 

CCGGGCAGGTACAGTTAAATAGTGCATCTTAAATAGTGGGGTGATATTAA 

ATGGTTATATTCTGGAGGCTCATGCCCACACTGCCTTTGAAGTTCAGGCT 

GCCCAGCCACATTCAGGCATTGATTCAGGAAACTCCCTTGGCCTTTCAGT 

AAGAGAGAGCTCCCTTATGCCAGAACTGCTTTGAAATAGAATGTGGCAGA 

GCTGTAAAGTGGGTCCAATTCTACAAGTCAGCACACTCTGTGGATTTTCC 

ATTGTGAATAGTTCTCAGATCTATATCTTCAGACCCTCCACCAATAGTAT 

ATTTCAGCCCTTAGGTATCTCTCATCTATAGCATTGGAAAAAAGCCTCCT 

AACAGGCCTCCCCAATTCCATACTTGCCTACGTAAAATATTTCTTACTTG 
CACAGTCAGAATATTT 

>Sequence 957 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTGAATTGTTTCTGACTACCATT 

ATGCAAGTAGGTGAGGAGATACATATACAGGAGTTTCTGAGTGTTCTTTC 

CTAAAACTTGTGCACATTATGTTTGTATTTGAAATAGAGGCAGTGTTTAA 

AATGAACGTGGCTGTGCTATACTTCTTGATTTAAGTGTTACAACAAAGAT 

TAGATTAAAGGAACAACAAACAGCATGTTACAAGAAGCATTCCAATTTTC 

CAGTAAGAACTGAGTCATGCAAGATGAGACCATACAGGTTTCCACAATTA 

ATTCTAATGCCAAACTTTTAAAAGGAATATAGGGACTTCCCAGACCTTTG 

AAGAAAACATTGAAGCCACAATATTTTGTA 

>Sequence 958 

AGGTACGTTCATGTGATAAACTATAAGATTGTATAATGTCGTCTTTCTTG 

TGGGTAACTTTAATAAGCTTTTTATGATATGTGGATTGTTCTCAATTGGC 

TTATTACAGCCTGCAGCCATGGAATGTTCCTGATGCTGACATCACAGTGA 

CAGGCACACTTGTAGTTGAGGTGTTTGTTGGGATATGGATTTTTTTTTTT 

TTAAGTAACAAAGGTGCACCAGCATTCAGCTGTCTGACAGAACGATGTCT 

TCATTACAAGCAACCATCACTAAATCAACTTTAAAATTATTTGACAAAAC 

AAAACTAAAATGGCTTATTTCAAACTTTCTCTCTTATCAAAGTCCAAAAC 

AAAGTAGTAACTTAGGAATTTAACG 

>Sequence 959 

CCGGGCAGGTACTTTTATCTGACAGAGGCTTCATTTTTCTCAAATATTCC 

TTTGAATCAAAGACATCCATCATATTAAAAAGAGTAAAATCATTTCAGGG 

AGGATTGCTAGAGGATACAGAGGGCAGGGATTTAGCCTTCCAGGTGACCT 

CTGCTGGGGTCCCAAGGGGTGGGACAGGGTTTTTAGTCACTAATTTAAAA 

GTATAAAAAGGTTTCCAATGCTTTATAAGTTAACAAACCCATATCCTGAG 

AATTCAAAGAATACTGAATGGCAACATTATAAATAGTAACATTTGCTATT 

AAAAAAGGCAGTAAGACTCTAGCTACCTGAAACCAAAATAAGCAGTTAAG 

GCCGGGCACCGTGGCTCACTCCTGTAATCCCAGCACT 
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>Sequence 960 

AGGTACCTTCTGCTGTTCCCTGGGTCTTCAATGACTCAATTTCCCACCAG 

CAGTATCCTTTAAAGCCATCCTGCATCCTGAGACAAGAGATTGACAATTC 

ATTGATAAGTAGTCTTAATTGTCACTATTACAGGGCTGTAGGTCCTTTGG 

CCAGCCATGCCTTTCAGTCCTAAATGGTCTTCAAGGTTGGGCTGTGTTGT 

CCATGAGCAGATGACCTTACATATTATTGAGTCCACATTTTTAACGGTCT 

TATACTGATTATTTGTGAGCTCTACTCCATTCTTGTTCTCATTAGATTTT 

ACCTTCCTTTTCTAGTCTTCCCTTCTTTTGTTTTCACTACATTATCCTCT 

CATCACTTGTCATATCATCTCTTTTTATTTTTCTATATTTTACATACCTA 

TCTACTCTATTTTTTTC 

>Sequence 961 

AGGTACGTTTGACGGTGTCTACAAGGCACCACCTTATACCTTTCTGAATT 

CTTAAAAGGTTGTGCAGTTTCACCCTGGGTTTGATTTTTGCTCTGAAACC 

ATTTCTTGGCTCAAGAATTGTTTGATGTGTGGAGAGATTGGGAATGAGAA 

ACAGGTTTATATTTAACAGTTTATTCTTTAGCTCATCTCTCTCTGCTCAC 

ATTTTATAGGCAGTGAGCAGAACCCATGTGTCACTTTAAGTGGCTGCCTG 

GAAATCTCTTTAGATAGATCATTGACTTCATTAGGTGCATTTCCGCTTCC 

CACTTTACTGCATATGTTAGTGTTGCTAAACTCTCTGTCACTGCCCAACA 

GGGTCCGCCTTGCCTCTATCTCCCAC 

>Sequence 962 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGTGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 

TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGGAGGT 

TTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATATCTGTA 

ATGGTTTAGCTCTGCGGGAAGTGTTAGCAGCTATATG 

>Sequence 963 

CCGGGCAGGTACCAAGTATTTTATCTCAGTAGAAAGTCTTGACTGGGTAT 

AATTATTAACTTGAAAATGACCTTTTCTCTGGCTCGGGTCTCAAGGTAGA 

CTTAGTCTTCATTCTGGGAGGGCCTTGTGCTGGTCTTCCTTGGCCTTGAA 

ATTGGGTTGTGCTTCTTCCTAGTGGGGCCTGGTAAGCACTCCAAGTTGTC 

TTGTTCCCCTGTTCAACAATAAAACAAGTTTTGGTCATTTTGGAATTTTT 

CCTATTTAGGGGTGGCTTTATTATACCCTGTATGAAACACTTTATCCTAT 

TATGAAATTATTGGTTCTTTTTACACTATCTCATTACGAAAATGATCCCA 

ACTTCTTTTCGTATCAGCTATTACAAACTGGGACTTTGTATTACAAATTT 

TATGTCCTTTATAAGAGGTTTTAATCTGGATTATTCTTTAATGTAGTAGT 

AGCGACCATATATTGTTTATAAATATCACTTTGTGCTTTTGTGGTATTTA 
TAATATTTT 

>Sequence 964 

TGAGGTACCACAATGTCTCTGGCTAATTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTGG 

TAGAGACACGGTCTTGCTATGTCACCCAGACTGGTCTCAAACTTCTGGCC 

TCAAGCAATCCTCCCACGTTGGCCTCCCAAAGTGCTGAAATTTCAAGCCT 

GGACCCACTATGCCTGGCCAAAAGCTTGTTTTTAATACAGCTCCATTTTT 

AAGTGGAAATGATTATTTGTCCTATAAAAGGGAGATAATCCTGTTTTATC 

TGATGAAAATGCAGAGAATCTAAAATAATATTTGGAAATACGTTGTATAA 

TCAAGATAAGATGGTAGAAAGGATGCtTACTTTGAAAGCATGGAAAGAGA 

GTGTCTAAGAACATGGCAACATCTTCCACTCAAGTCACATGGTAAGAAGG 
AACCTTTG 

>Sequence 965 

AGGTACACACATGAGAACTGAAATGGCCCAAACCCAGAAAGAAAGCCCAA 

CTAGATCCTCAGAAGACGCTTCTAGGGACAATAACCGATGAGGAAAAGAT 

GGCCTCCTTGTGCCACCGTCTGTTATGATTTCTCTCCATTGGGACrAAAA 

GGCCGTTCTTTCTAAGCAGACAGCAAGGTGAATGATGGGCCAAAATGAGA 

CCACACCTTCATTTGGCATTCTTTTGAACAATTGTCTTTGGGGATCCATT 
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GTGATGACATCTGGNCTTTATTGGAGGAAAGAAAATTTCTTTGATCAACT 

CCGGTTTTTATTTATTCTCCATGTTCTGGACGAATACATCCTGTGGTTCT 

TTGACCCAGTGGAACCTTTTCTGGCCACCCCGTTAAACCAGCTTAAATTT 
TCATGGTATGTGG 

>Sequence 966 

CCGGGCAGGTACATCTGTAAAGATCAGGCCTCAGGCCAACCAATGAATTA 

CTCTAGAGAAATGTAGCTGAAGAAAGCACTGTAGATCTGCCGGGATAGCC 

TGCTTTGTGGGGAATGAATGACTTTTGGACAGATCGTGTAATAATAATGT 

AAATAGTATGTTTGAACGGGCAGAATTCATGGGATAGTGTCCAATCATGA 

CTTTGTTTTTGCTTTTCATTGTTCCCGTGAAATTTATTCTCTAGGAACCT 

TTAAATCTGACTCCAGCACGGTTTGTGACTCTTCTTAGGAGAATAGAAAA 

TCTTAACAATTGTCATATTTGAGAAAACATCATCTCAGTTTAGAAATAGG 

AATGTGTGGCCAGGCGTGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAACACTTTGGG 
AGGCCTAGG 

>Sequence 967 

GTTTTGAGCGTATACACTCANNCTATAGGGGCCGGAAATTGGGAAGCCTT 

CCACACGCGCCGGGTTGTGCGCGGTCTCGGTCCCCGTGCGCAGGGTTCAC 

CCCTATTCACCGTTGCCCCAGAAACAACGTTATATTCTTGAGAAGAATGA 

GGAGGAGGTAAAACAAGGAACCAGAGGTTTCCCTGGCTCTCAAAGGCAAA 

CCCCACCCAATTCCCAAGTTAAGGGCCGGAGAAAGAACCAAGGAACCTTA 

ATTAAAAATTCACCATTTAATATTGGCAAAAGAATAAATTTTTCCTGGAA 

TGGGGTGGGCCAAAAGGTCGCCTCCCCAAAAGAACCAATTTTTGGACCAG 

GTTTAAAATATTAAAAAGGCCAAACCCTTGAAGTTTAAGAAAGGGGGTAG 

AAGGGGGAAAAAAAAGGCCAAACTTGGGGGGAATAGGGTAAACATTTTTT 

AATGGGCCTGAAGAAGGATTCCAGGGAATAGGGCCTTTCTTTTGGGCCCG 

GAAAAAAAGCAACCAACCTTGGGAAAGCCCTTGGAAAGCCCCCTTGTAAA 

GCGGAAAAGCAAAAGGGGCCTTGGAAAGTTTGGGGTTGGCCCGGGGCCAT 

AGGGGGGCCCTGGGGGGGTGAAGCTTTTGGGCCAATGGGGAAAAGGGAAG 

AGCCTTTGTAATCCCAGGGTCCAATAAGGCCCCCCCCCGCGCTTTTTTGT 

GAAATTGGGGGTGGGGGGGGAAAAAGGACCCTTGGGGATTCGGTATAAAG 

GGGGAATTAGTGGGGCACAACGTAAGTTTTATCCCTAACGCTGGCC4ATG 
GGGG 

>Sequence 968 

CCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCGCTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAAAGATGGGGTTTTACCA 

TGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGTCCACCCACCT 

TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCTCAGCCT 

ACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTGTT 

TAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAGTTTTTTTTAAATAC 

AATAATTCTGTTATTGATAAAATTTAAGGCAT 

>Sequence 969 

CCGGGCAGGACGCGGGGGAGTTACCCAGAACTAGCAACAGTAGTAAGCCT 

CATTACTCAGTTGTGAGGGGGAAGGTAGACTCTTTCCAGACCTTTGATAA 

AGGGGCTGCTCAAAAAAGCCACGACCTTGGGCCTCTGCTAAAACCATGGC 

TTTAAAGTAAGGAGGGAGCAGATATATAAAAAACCTTATCCCTCTTTCTA 

ATCTCTTATGTCCTGTGAGTGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGAAGT 

CAGCAGGAAAGTAGCTGGGATGATGCAGTCTTTACAGGGTCTCTCTGTCA 

CCCAGGCTGAAGTGAAATGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCT 

CCTGGGTTCAAGTGATTCTCCAGCCTCAGCCTCCCAGATAGATACCAGTA 
AAGATGTCATCTGG 

>Sequence 970 

CCGGGCAGGTACACCCCACCCCATGTCATTTTAAAGGGCAATGTGACTTG 
CACCAGGAAGCAAAAGACTGGGAGCACTGCTTTCCATCGCTCTGTGGCAT 
GATTTCTAGTGGTGCCCTTCTCACCCCCAGACACCCCCATGATGCAGGAG 
GTCCCTTCCCCTGGCTGCTCCTGGACCAGGCCACAGCTCAGGCTGAAACC 
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AGGCTGTCTCTGAAAATAGAGGACGTAGGCAGAGAGGTGGCTGGATTCCT 
TCCGCGCCAAGCAGGCACAGTGCCGCCCCCTCCTTGAAGAACTCTGCCTA 

TTTTCCTTTTCTCCTCGACCCAGTGGGCGAAAGAAGTTGAGGTCTTCAGG 

CAAATTCTTCATTGCTTGTTGAAGACCG 

>Sequence 971 

AGGTACGGAGTCTCACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCCATC 

TTGGCTCGCAGCAACCTCTGCCTCCCTGGTTTAGGCAATTCTCCTGCCTC 

AGCCTCAAGTAGCTGGGATTACAGGTGTGTGCCACCATGCCCGGCTAATT 

TTTTTTAGGGAATTTTTTTGAGTAAAAGACGGGGGTTTCACCAATGTTGG 

TCAAGGTCTTGGTCTTGATTCTTCCTGACCCTCCGTGAATCTGGCCCCAC 

CTTCAATCCTTCCCAAAAGTTGCCTGGTGAATTTACATGGGCATTGAGTC 

ACAACTCCCGTCCCTGACCTCAAAGTTTACCTTTTTTTAATTAGCTTTTA 

AAAAAAAACCTGCCGTTGCCCAAATAATCAGATTATCCGTGGAAATTCAA 

TTATTAAAAATTTACCTTGAACTCACCTCTGTTCCACCAAGGCAATTTTT 

TAACAAAAAGTAGGCCTTTTCATACATTTTTTAGGAAAAGGAT 
>Sequence 972 

CCGGGCAGGTACCAAACACAATTCCTGCTCTCAGGGAAACATGGATAAGA 

CTTAAACAAGTGAAATGTTAAATAGCCCTGTGAGACAGGAGGGAATGCAT 

ATCAAGCAAGACAGTGTGGTCATTGGGTTTTGAGGGGGAAAATGAGGGAA 

AGGCCTTTGTGTGTGAGGTAGGGTAAAGTGGATGAATTAGAATCACATAT 

TAGAAAGGTCTTTTATGGTGGGAGTGGTTGTTCTATTGGTTTCAATTGTT 

TATATTATTAGAATTTTTTTTATTTTAAAATTTTTTACTATTATTTAGCT 

ATTAAGAGTGTTTACTTATTTGATACCTTTTTTGAATGTTTATTACATTT 

TTAAATAGTTTGTACATTTATATAACCTTTTTTTGGTATTTTAAACTTTT 

TTGTAAGGGTAATAGTTTTTTTTAGATTTATTATTACTTTTTTTATATT 
>Sequence 973 

ATATAATATGTATACGAAATATTTAATATTACTTTATTACATTAATATAA 

TATATTATATATATATATAATAAATTTCTATTACTTATATAATTATTAAT 

TATATTAGTTATGTATTAAAATTATGCGAATTGAGCTCCACCGTGTGGCG 

GTCGATGAACGCGGGGGAAAATTCTGATAATTATACTGCCCTTCCCCTTT 

ATAGGTTTTCTGTAGGAGTTAAAATACACTTTTTCAATTGCTTGACATAA 

TGCTCAACACTGGTAGGGGAGCTAAAAATGTCAGCTATTGTCCTATGTGC 

CAAAAAAAAAAACCACACAGACAGAAACACACACCACACAAAGACACCAC 

ATTGGAGGGAAAAGGAAGTTAAAGATTAGAAAAGCAGCAACATAGTGTAT 

TCGGTAGGCAAATGGTGACCACTTAGTGAATTTTCATAATTCTTTTTTTA 

ATTTACTTCTTTAATACTGCTTACATTTTATCAGTGTTTATATAATTGAG 

CCATGTTATTTACTTTCTGTAAATCAGAAAGAAGGGTGGTATTAAAACCT 

GACCTTTAATTTTAAATAAAAACAAATATTACTTGGCCAGGCCACGGTTG 

TCTTAATGGCCTGTTGATCCCTGCAACTTTGGAAAGGTCTGG 
>Sequence 974 

CCGGGCCGGTACCTATAGAAATGCCTTCCTCAGGAACCCCGCCATTGTTA 

AACAAGAGTGAGCGCCTAGTGGGCAGAAATGTAGTGATTGTGGAACAACC 

TTTTCCAAGAAATCAAGCCTTTGTAGTTAATCAGGAATTTGACAGAGAAT 

AAGCCTCACAAATGAAGTGAATGTGGCCCCATCAGTAATAAATTATATCT 

TGTATCTTACAGATATTGTATCAGAATAAATCTTCTGATACCAGAAAGGT 

GGGAAAATCTTTAGTAGGAATCCTCCAGCCATTATATTCCAGAGAGCTCA 

TTTAGGGCTGAAACACTGTGGAGGCAGTGGTTGTGGAGGACATTTCTGTG 

AGAAGTCAAACCTGTTAAACACCATTGAAATCATGTTGGGTAGAAATGCA 

GCTGTTATGAGGAAGTCTTTACCTGGAGATGATATCTCAATTGGTATCAA 

AAGAATTCTTACAGGAATATTTATGAAAGATTGTGATGGTGCTATTAGCG 

CTAAATTGTGCCTCGTGTGCCAAAGAAACATAGACAACTGTAGAGGCAAT 

GGATATGGAAAAACATTTTCGTAAAATATGGGAAAATTTATGGAAAAAAG 

AACTCTTGAAAGTAAGAAATGATGGCAACTCACCAAATTAACTCATGTAT 

CATAACTTTATGGCTTGAAAGTCTTGGAAGGACGTGTTTAATGAAATCTT 

GACCCCCAAGAATAGTTTTTTGGAATGAAAACCTATGAATATACCAAATA 

TGGAGTAAAATGGGGTTAGTTCTTAAGAATGGTGCACCAAACTACACAAA 
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TTTAAGGGCTTAAACCACACT 
>Sequence 975 

CCGGGCAGGTACTGGACTTGCCTAATTTCTAGGCATGGAGTTGGGGCTTG 

TAACAATGGTGGGAGATGGGCAGTGCTTTGGGAATGTAGCTGACCACTGC 

ATGGGTGCTAACTAGCCCAGGGATCTTAAAGAATTTGTGTAGGCCATGAA 

GGATCCACTCCAGCCACTGAATAGTCATAGAATTGAATCTAGGACATCAC 

CGTATGCTACTACCATGCAGTTTTATCCCTTCTAAGAATCCAAATGCCCT 

AGTTTAATTTCTAAATTTTTGTTTTGTTTATTTTCACTAAAGCAACATGT 

TAGTGGACTGCGGAGGGAAGTGAATTTCATGGCTGGTCCTCATTTTGATA 

TCTTTTAATAGGATCATGAAGCAGTTGTGGTTGGAAGAAAACCTTTGTA 

>Sequence 976 

CCGGGCAGGTATCTTCTATCTAAATCTCATTTTTATTAATAGTTTCATTT 

TATTAAATTTCTTGACTCATGTTTCATGCATTAACTGGATTCCTCCTCAA 

AGGACGTGTGCACTTGATCCACATCATCGTAATGCCTGTGCCATCTTAAC 

TACATTTTTCTAGCTTGAAGGTCAGGATTAGGGGGAGGAACACCTTCCGA 

GTTGTATTAACCGGGTTGGTGAGGTGGTTCGTCATGATATCCATCCTGTG 

TTTCAAAATCAAGAAAAAATGAAAATCTCTTTCCACAAGCAGTAGCAGAA 

GATATTGTCAGGGCAGGGCTGTCGCAAGAGTGTCCACCTGCTGTGAGCTC 

ATCACAGATAACCGTCACCTCTGCTCCATCTCCAGCCTACTGTTCAGTCT 

GGAGAGCTGAGCAAAGTTAGGAGTGGATGCTGGTCACTGATGCAAGCAAA 

TTCTTCCAAAAAGAGATTTGGAAAGGCAGCAAGCAGATTCTTCCAAAAAG 

AGATTTGGAAAGGCAGTAAAGAAAAGCAAAGTTGGAAGGAGCTCTAGATA 

TTGAATGGGCTCTGGCTACCAAGGGCTCCTTGTTCATGTCTTTAGGCCAT 

CTTCCTGACATTGGGAACTGGCTTTACTGTTTTTCCTATTTTAATAGTGA 

GGACATTAAAACTCAATTAACTTCCTAAGAATATTGCTAGGAATTGTATG 

TGATGGGTCACAAATGGGAAGAAAATGCCTTTTACCTGTGGGGGGAGGCT 

GGANAATGTAATGGATTTATAGGCCACTG 

>Sequence 977 

CCGGGCAGGTACCCAGCACAACCTCACACAGTTATCAACCCGGGCAGTTG 

GACTCTCGAATCCATGCTTGCGACTGTGATGCTACACTGCCCTTTTACCC 

AGCACTTAACTTCACACACAGAGGCACCTCATAAATATGTATTAAATAAA 

AGATTGATCACACATTCCTTTTTACAATCCTGAAAAAGTCATCTCCGTGT 

TTGGATGAGGGGAAATACAAAATCACTCCTCTGGGAATGAGGCAGCAGAA 

TGAAAGAGGTTGTTCTGAAAAAACAGAGTTTTCTGGAAAGAAGTGTTCTT 

TTTCAGACAGCAGTGCTTGACTCTGAAGAAAAATGCCCCATACATGGTTC 

ACACAAGTCCTAATGTTTTTAATTTTTCTGAATGCAGAAAGGCGTATGGA 

ATG 

>Sequence 978 

CCGGGCAGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCA 

TTTTCTGTCCTGACAAAAACTTGGTGATGTTTGAATGGTTACAGAACAAA 

TAGGATTGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTAT 

GACATTAGATTGGGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGA 

GGGGAGCAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGT 

TCTGTTTAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATT 

GGCAGTGGCAGGGCAGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTCCA 

>Sequence 979 

CCGGCAGGTACAACACCAATGTAGCCTCAAAAAAGAACACAGCAGAGCAC 

CGCAGGGGATCCCTTTCTGAACACAGTCTTCTCCCACTTCCCTCAGTCAC 

CACTCAGTGTTTATGGTAATGACTTCCTCGATTTTCTTTCCTGTTGATCA 

TTTAAGACAAAATACGTCCCTAAGCAGTATCACTTGGTTTTGTCTGTTTT 

GAATTTTATTTAAATGGATCATGCTTCCTGAATTTTTTTTTTTGTTGTTG 

TTGTTCGAGACAGAGTCCTGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCG 

TGATTTCAGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCGGGTTCAAGCACTTCTTCT 

GCCTCAGCCTCCCTAGTAGCTGGGATTACAGATGCCCAACACCATGCCTG 

ACTAATTTTTGTATTTNTAGTAGAGACAGGTTTTCACCATGTTGGCCAGG 

CTGGTTTTGAACTCTTGACCTCAGGTGATCCACCTGCCTTTGGCCTCCCA 
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AAGTGTTAGGATTACAAGTGTGAGCCACCGAGCCTGGCCAAGATAGTTTA 

AAAAAAAAATTATATCTACATTAAAGCCCACAGTCACCCTTTGCTGAAGT 

CAGTATTAGTAGTTGGAAGCCGTGTGTTATTCTTGACCCCATGAAGTGGC 

ACTTATAAGGTAGCTTGCTTTTCCAATAATATGGCCTAACTTTTAAAACC 

TACTATGAACACCACAAGCATAAGTTTTCCAAAAGTCAAGAAGGAAAGGA 

ACCAATATTCTGAATACGTAGATCTTAACCGAAAAAATAGATGTTTAATA 

GCCTTTATTAACTTTTTCCAGAACAAAACTTTGCTA 

>Sequence 980 

CCGGGCAGGTACCCCATATATGCTGGTGGTTTCTAAACCTAAATTGTTGT 

CCCAGCCCATTCCTACTTGCAGCTCGGATGTGCCTTGCTAGCCTGGCTTC 

TCTACCTGGCACCTCACACTCAGGATGCCAAAAAAAGTTCTGTTTTCTTT 

CCCCGAAATCCTGTTCTCTGCTGCTGCTCCACTGCCACCTGTTTTCTTTT 

CTTTTGGTTGCTGGTTCCCACCAGCCATTCAGATTCCAGCCGGACACACG 

GGATTGTCCTGGACTCCTCTGAATTCCTCATCCTCTTCCCCTGGCCCACA 

TCCAGTGGGAGGACCCCCGTCCTCCCTCGTTCACCTCCTGATGACATAAA 

TTCTTGACCGTGGGCTCTTTGTATCTCACCGAAACTTCTGCGCCCGCATA 

TTCCCCAACTGGTCTCCTTAACTTCACTTGTG 

>Sequence 981 

AGGTACAGACTTTCATTCAACAAATATTTATGCATCAGCTACATGCCAGG 

ATCTGTAATAGATTCTGGGTGTGCAGTAGTGATTACTGCAGAATGCAGAC 

ATGGTCCCTGCATTCTTGAGAGGGAGACAGCAACCAAATAAACAATTAr\ 

AAAAAGTATGTAACTAATTAACAAGTGGGAGAAGGGAGTGGGATTACACA 

GCATAAGTGGAAGGAAGGGCCCACTTAGAGTGGTCAAAGGCTTCTTGAAG 

GTAACATGTAAGCTGAGACCTGAAGAAGGATGCAAAAGGGCCAGCATGTA 

AGGAACAGAGAATAAACATCCCAGAAATAGAAAATAACACACAAAAACCT 

AAAGTCATTAAAGAACATGATCATCTTTCAAGAACTAACCCTTGAGATC 

>Sequence 982 

AGGTACACTTAGATTGATTTTTTTCTACCAGAAGAAATTTCTATGTAAAA 

TGCTTAAAAACCTGTCATCAATTTGATTTCTGTAGCATTGGATATAGAGT 

GTGAGCTTTTAAGGTTTTTAATGTGTTGCCAAATGTTATTTCCCAAAAGG 

CTTCATCGGTTTCATACCCTGCTGGTGAGCTCTGTCCTGTTTTACTAGCT 

TTCAGCATGTGTGTGTGTGTGTGTTTGAGATGGGGTCTTGCTCTGTCACC 

CAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCTGCTCACCGCAACCTCCGCCTAC 

CCCAGTTGGAGCAATTGTCCTGCCTTAGCCTCTGAGTAGCTGGCATTACA 

GCTGCCTGCCACCACACCCAACTAAGTTTTGAATTTTTAATGGAGATGGG 

GTTTCCCGGC 

>Sequence 983 

AGGTACTTCAGGGCTCTGGATTTCTTTTCTGTAATGCTGAAGTCTCAAAG 

CTTCACAGGAAAAATTTGGAAAAGTATGACAGTTCTCTGTCTGGCATCTG 

CTTCAATGTCATTTCTACTAGGGATACCCCTGAGCATTCTAATGCTTATA 

AATTACCTTACAATATAGCCAACAAAGCTTTAGCTATTGCCAAACTCATG 

TCTCAATCGCCTGAATATGAGTCTAGTAGTCACAATTACAGAAGCTTTCT 

AGCAATCTGCAAGCTCTGGAGAAAGTAAATTTCCAACCCAAAGAAAAAGG 

ATGCCATCTTCCAGAAAATACTGCAAATTACACTCTTATTCAATGATCAT 

TGTTTTTTTTCCTCTAAAGGTTAAATTGTCTTTCCCTAAAACCTGGATG 

>Sequence 984 

CCGGGCAGGTACTTTAGGCTGAGAAATAAATAGAAGGTGAGAAAAAAGAA 

CAGTCTTTATAGTCAGTAACAGTGAAAAGAGAAAGATGGTAGTTGGGGAA 

AGACAGATGGGGAGAAAGGTTGGCTGGTTGTTAATAAAACAGTATAGGAT 

GAGCATGTATTATAAATGCTGGTGGGAAGAAACCTTGTGGCAAGGAGGGT 

GGTAGTGTTGGAGAAGAAAGAGAGGATATAGTAGAAAGTTAAAGAGGAAC 

TGGAAGCAGGTGGGATCCATGACATAGGAAGGGGAAAGAGCTCTTGGGTC 

AAAGGTGATGACAATCTGCAGTGAGGGAAGGGAACTGAATAGAAGGGAAA 

GGTGTTGCAAAATGTTGGCAATGAAGGAGTTTTGAGTTAA 

>Sequence 985 

CCGGGCAGGTACAGTAAAACCTGTTGTAATGTTGGTTACTGAAAATGGTC 
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TTTAGAGCTAGTGTTGGTTTAAATGGAGTTTTGTAATTATTTGAGCTGCA 

ACTAGAGTGACAATTCTCCATTTTTAGAATCTGTGCCTCTTGTCTGGCAG 

CACTTTTAGTTATTTCCTTTCTATTGCTTTTTGTTCCACACTCAATAAGC 

TTTGGTTGGTGTGTGCTTTATCAGACCTTCATGTTTACTTGCCAAATGAA 

TATGGGGTTTTGTTACTAAAGTTAGTATTTTTAATCTATTTATTTTATTT 

TTCTTTCTTTAGAAAACTCAGAATGGACTCGTTTTCTAGTCCTGAA 
>Sequence 986 

CCGGGCAGGTACATGAAAGGAGATTGAGGGCAGGGAGCTCACAGAACCAA 

GACAGCAGGACCCAGGATTCAGACCTGGAAAATTTTTATTTCCTGGCTGG 

TTTGTGTGCCCTCATGCATGTTATTTACAGTGCCATGTTCTTTCACATGG 

GAACACTGACACAAGTGGAAATGGGAAGGTTCCATAGGGATGATAAGTGC 

AAAAACATTAAATGAACAATCCTAGCAGTATGCAGTTGAGTTCAAGGGGA 

GGAGTCCTTGTTGGAGTAACCACGAAAGGGCCTGTGTTGTGATGAGATTG 

TAATGAAGAATCTAAAATGCCCTGCAAGAATAGGTTGAGCTTGTCTTGCA 

AACTTAACCCACAAAAGGCAAAAAATCCATGGGGCCGAATAAACTTCCCC 

CCAAGGGTTAGGGGATTCTTGGGCCCTTGAAGGCATTTCCCCAACTTGGG 

GAAGAATGGGGAAGGGTTGAATTGGGGCCTTCTTGTAAT 

>Sequence 987 

AGGTACTAACAAATGCAGTAGCCAACAAGATTACCATGCAATCATTAAGG 

AGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAAACCAGATTTTGAACGCTACTAAAA 

TTAAAGTAG^TCTTTGATGAATATGAATGAGTAGCGGAAAGGATTCTTTO 

TGATAGTGATACCTCTGAGGTAAGAGAAGGGTGGTATGAGATTTAGAATT 

TTTTCACTGGTTGTGTGTTTATTTGCGATATTGTTTAGGTTTTGATTTGT 

ATGATTAAATAGTATTCTAGTTGTAGAAGTAGTGGATAAATCTTTTATAA 

GTTTAGTTGAGTAAAATATTGTGATAGCTGTCATCGTTAAGTGTTGTTAT 

GGGAGGTTGGTTGTAATTGGTAATTATTTTATTAAGAGTGAGTGGTTTGG 

ATTTTTTTGTAAAGTATATGAATGATAGGTATTGATTGTATCAGTTTTTG 

TAATATATCGATGGATATTTGTGCAATATTCTATTTAGTGATGGGAATAT 

TTTTTTCATATTCTTCTTATAGAGTGTTATTGTAGTTGTGGTAGCTTGTG 

ATTTAATACTATGTAATATTATATAATCTTATTTCGGTGAGTGGTATATC 

TATTTTTATTAGACGCGTTAGACAGCTGATTCATGTACTAATTTGTGTAC 

TTACATATCTTGTTGTCTGCGAATTATTCTAGTAAGTATGTTTAATTATA 

CTATTCTTAGTTTTTAGTTAGTGATTATATTTAAATGTGGTGTAGGACTG 

TTATAATTGTGAGATTGAGCTAGTTGTTAGTGATATAGTCGAACGTATAT 

TGTAGTATATAGATGTTTAGCTGTTGTTGGTGTACTTATATATTAGTCTT 

TCGAGATTTTGTTCTA 

>Sequence 988 

CCGGGCAGGTACCCTAGGTGATGCCTGTTCTTTTGAAACAGCAGAGATTT 

TATTTTAAAAATACGTTTTTGTGTTTATTACCTAAAGGAGCTATTCTGAA 

ATTTTTATGTAGAAAAATCTTCTTCTGCTCCATCCACAGAAGATTTTTTA 

TCCATAGATATTTTTGCCATCTCCTTTCTCCTCTTTCCTTTGTTGTAGAT 

GATATGAAAAGACTGCTTTTTTCAAAAATTGTGTTTTTAAATTGGTGAAT 

GTTGCCATGCCTAAAGTGATCTCTGAGATATCCTCCTTTTGGGTATAAAC 

ATTTCTGTTAAATGTTGTAAAGAGCTTTCTATAATAGACACAGTAGACTG 

TATTTAATTTTTTTCTCCCTTCTTGGTAGATCTCTTTTGGTTAAAAGAA 
>Sequence 989 

CCGGGCAGGTACCTGAAGCTTGAATTCCTGAACTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCAAATTGACCAGGTTGGTCTC 

GAACTCCTGACCTAAAGTGATCCGCCCACCTTGGCCCCGCAAAGCGCTGA 

GATTACAGACCTGAACCACTGTGCCTAACCTCCCTGAACTTCTCAACATT 

CTGAGTTAGTCACTTTCCCTTTGGTTTAAGCCAGCTCGGGTTACTTGCAA 

CCCTAGTTATACAGCCACTTTTCTACAACACAAACAAACCACCTAGAATA 

AAATTCATTTTCCTCCTTTNTTTTTTTTTTTTTTAATGGAAGGTGGGGAA 
T 

>Sequence 990 

AGGTACACCCCACCATCTTGGTATCAGGTCCACCTGGATATGCCGAATTT 
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CATCTATCTTTATTCATCTTGAGCAGAGCCCCTACTATATGTAAGAAATC 

AAAAATCTTAGCCAGGCACAGTGGCTCATACTGATAATCCCAGCATTTTG 

GGAGGCCGAGGCAGGCAGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACCAGCCT 

TGCCAACATGTCGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATTAGCTG 

GTCATAGTGGTGCACGCTTGTAATCCCAGCTTACTCGGGTGGCTGAGGCA 

CGAGAATTGCTTGAAACTGGAAGGCAGAGGTTGCAGTGGGTTGAGATCAT 

GCCACTGCACTTCAGGCTGGGTGACAGAACAAGGCTCTGTCTTCATAAAA 

ATAAACAAACTTAAATAAGTACCTGCCCGGGC 

>Sequence 991 

AGGTACCCCTGAACCTAAAAGTTAAATTTTTAAAGTGGGTTTAGTATGAC 

ACATACACATACACACATTTATGGTTTCAAATTAAATGTTTCTGGTCTCT 

ACTTAGTGTTNCTTTTCAATTTTAAAGTTCCCCCTAAAAACTCACAAATT 

TTAAAAAAAGGCCAAAAAAGCCCAAAAAAAAAGAAGCAAAGGATGTTTTT 

TTTAAAAAATTAATATCCTTCAAAGGTTATTCTCCAAAAAACAAAATTTA 

CCCCTGGCTTTAACCATTTTCAAAACAAACTTGAATAAAACCATTAAGTT 

TTGAAAAAAGATAATTTTTTCTTAATTTTTTAAGACCTTGGGTGGCAAAT 

TTTGGGTTGGAGTCCTTCCAACTGACACCTTGTTTAAAATTCCTTCCAAG 

ACCAACCTTTTTTGGGGGGGGGCCTTGAAAGTGCCCGGGGGGCCAAGGTA 

ATCCAAACTCCTGGTAAGGGCTTCAAGAGGGAAGTTTTTTCCGNAAGTAA 

CCCCCAAAACCCCTTTGGGGCCCCAAAAACAAT 

>Sequence 992 

AGGTACGCGGGCTGTTTGTTCACTGTCATCCACTGAGTGCTTGCCTCATG 

TTCTGCTGAGCACATTCCCTGTGTGATTTCTTCTTATTCTCAAAACTGCA 

TTTGGAATACCTTGTTGTTTTAAAGAGGAGGGAACGGAAGCATTGCCATT 

TGCTCAAGATCTCACGGCTAGTGGGTAAGAGAGCCCACTCCAGCACCACC 

ACTGCGTGTTTGCATTTTCACAGACATTTGGAGGTGGGATGGAGAATGGA 

TCTGAGGAGACAAGACTGGAGGTGGAAGGAACAGCATATTTAAGTTCTTT 

TTCTGTGNGAAAACTCAGAAATTTGAGTCTGTGGGGAAGCACCTCGAGGA 

CAGAACATGTTGGGATGGGTGGAG 

>Sequence 993 

CCGGTCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTGGTAGAGATG 

GGGTTTCACTATGTTGGTCAGGCTCGTCTTGAACTCCTGACCTCAGGTGA 

TCCACCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTGTTGGAATTACAGGCATGAGCCACT 

GTGCCCAGCATACAGAGGGTTTTGAGTGCCTTTCAGAAGGACAGGAAACC 

CTGGCCACTTAGGGGAAAATGGGGGAGGGAGAAGGCTAGAGGCTCAACAC 

ATGACATTTGGTTCTTTCAAATTTAGGGATTTTTCCAAAACTTTACCTCC 

AAGAAGACAGATGGCCTTTCTCTAACATCGAGAGGGAAGACAATACCCTT 

CCCAGGTAATTCTGCAAAATAATTTTTT 

>Sequence 994 

AGGTACGCGGGGCAGACAGATTACCTCATTTCAGCTCAATAAAACATCAC 

CAAATTCCCTTAGGCAGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAA 

TCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCC 

TCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGA 

AAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATA 

TCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTT 

TTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCA 

GAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATA 

>Sequence 995 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGGATNGGGATTGGATNGATGGNNTGGGGT 

TGATTGGTTTTTTTTTTTTCATTTTGAGTTATGGCAAGGAAAAGAATG 
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>Sequence 996 

AGGTACAAGGGGACTGGGAAATGTGGGGAGGCTTCCCACAGGAGGTGAAG 

CTGGAGCAGAGGCCTGAAGGGTGAAAAGTTGGTATTTACAGGCAGGCAAA 

GGCAGGCAGTGGAAAGGAGAGTTGATATTCTAGGACAGGAATTCTTTCAG 

CCTACCTTCCAGAAAGATTTTCATAACCACTTGGCTCTCACTGGTCAGCA 

TCCCTTAATCATAGCTAGTTACCCAAATTGTAGCACATAACTTAGAAGTT 

TGAGATCTCTATCGTGCTGTATTATTCATGCTTATTTTTCTAATGTTTGG 

CTTTATTCTCTAAGAAGATGAAGTCAGTGGTGCAAAGTGAGAGCAATTCC 

TACCTGTGTAATATTGGGTTAAGAAGTTCACCTATTTAAGGCTTACCTTT 

TTTATTGAAAAGGATTGCTGGGAAAAAT 

>Sequence 997 

CCGGGCAGGTACACTGACAGAGATCGACCACTAAAATCTTCTGAGGCGCA 

TTTATCTTTCTCTTTGAGAGAGAAACCCCATTTTCCTTAAGAAAAGGCAA 

AGCTGTTCCAGCACATGTTTTAAATGATTCATATTATCTGACAATGGAAA 

GGGTAATTCTCTCCCAGGATTTAGGGTATAATTCTCAGCCATCTGAGAAT 

TCTGTTTATCCCACCTTGTCTCCTTGCTCAGAGAATTACAATTAGATGGA 

AACATCTAATGTCAAGGCATCTGATAGCTCCAGCATAGGATACTGTGACT 

GCTCCAGATAGATTTTCTCCATGAAAACCAAAGTTGATGGTTAATTACCA 

TGTCCCCTTCTCATTATGGCACTATCA 

>Sequence 998 

CCGGGCAGGACAGCAGCCGGATCTCAGCTCACTGCAACCTCCACCCCCTG 

GGCTCAACCGATCCTGCCACTTCAGCCTCCAGAGGAGCTGGGACCACAGA 

CACGCACTACCAAGTCAGGCTAAGTTTTTGGTTTTTTTTGGTAGAGAGGG 

GGTTTCATCATGTTGCCAGGCCGGTCTTGAACTCCTGAGCTCAAGCGATC 

CTCAGGCTCCCAACGTGCTGGGATTATAGGCATGAGCCACTGCACCCAGC 

CAAATTGCTTCATTTTTTATTACTCCATACTTCCTACATAAGATACTTCC 

TACACCTGGCCAAATTGCTTCATTTTTTAAAAATATATTTTATTTAATGT 

GAGTCTCACTTCTGTTGCCC 

>Sequence 999 

AGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 

TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGGT 

TTTACCAGTAAAAGTTAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATATCTGTA 

ATGGTTTAACTCTGCGGGAAGTGTTAGCCGCT 

>Sequence 1000 

AGGTACAGAGACTACCATTAATATTGCAGTGTGTGTCTTTTGTATTAAGT 

TGGTTTCTGAAAATATCTCTGACAGATGCTGCTAGGCCAAAGTGCCTCCC 

ACAGCTGCAGCTCTAGAGAAATCCGCGGTGGATGTTCTCCTCTAACAGTT 

TTCTGGTCCCTGTGACAGTGCCCACTGCTTCACTACTGCTCTCAGGTGGT 

GTGCTTGGTGGCAGTGCCGTGGGCATGGGAGGTTGCGGAGGGGGCTGGGC 

TATGCAAACTGCTGAGCCAGAACCATCCCTGTGGTTGGAGCCTGGGACCC 

CAGCACCCCAGCACAAGCATCCAGCCCAGGAGCTGGAGCTGGGCAATTGG 

AGAAAAGAAACGGCTGAAAGGGGAATGGTTTGCCCTGGCCG 
>Sequence 1001 

AGGTACCCTGGCAAGGTTTGTCCTGTCTTGGTAGCAGAAAGAACTTCTCA 

AAGTAAGGGCTTCACACTAGGGGAGAGTTCAATGGCCCAACCCAGCCATG 

GCCACCCTGACACCATGCCCTGATGCTAGTCCCTGTGGCCTGGCCCACAC 

TGAAAATACTGTGGGGACAACCAAAAGGGATTTGCAAGTTACCACTATCT 

CTCACCAGCTGTAAGACCCTGGGCACATTGTTGATCCTAAGCCTCAGTTT 

CCTAATCTGTAAAAGGGTGATATTAATTGTTCTTGCTCACAGAACTGTTA 

TGAGAATTAACAGAAATAGCATATTCAGACTATAGCAGAGTGTCTGGCAT 

GAAACAGAGACTCAATAAATACAGGAACAATTTGGTTATTGGAAACAGTG 

AGGCTTGGCATGGTGGCTCACACCTGTAATCCT 
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>Sequence 1002 

AGGTACTCCAGCCTGGATGACAAAGTGACACCCTGTCCGGTAAAATAAAT 

TACCACGGGCAGATAAAGTGCTCAGCGAGCCCACACTAATTTGCCACAGA 

AGGGTGGAAGCAAATTCAAGGCTGAAATCTAGCTCTTCATTTCCTGAAAT 

CATTCATGCCCACTCTCTCCTGGCATGAAATGCTGATAACCTGGTTTCAA 

TTTTAAGCTTAAATTTACAGCAAACAGTGCAGGTATCTCAGTTCAATGCC 

TTGGAACCTCCTCTAAAGATGATTCTACTAACACTCATTTCAGAAGTGAG 

TGCAAAATAATTTTTACATAAACAACCAAGTAATCCCACAGCGCCTGCAT 

ACCTATTATAACTCAAAAACTACCCTGCACACCTGAACATGATGTTTAAA 

TACCAAGCCCCTGGTATGTCTGGA 

>Sequence 1003 

CCGGGCAGGTACAATAATTAGATCATGGTATCAATTCAAACAAAGAAATT 

GATGTCCTGGGAACTGGTTATACAAATACATTATTTCTTCTCTTTGAAAT 

GAGTAGAAGGAAAGGGAACTAATAATAAAATATCACATTATTGCTCTACC 

CACTAAAGGCAGCCCTGAAATTTTTACAAAACCAGTCTTTCCTGGGGGTC 

GTTCTCGATGTGTGAGTATTATAACTTGCCCTTTTCATAATTACTAGTAA 

GCTTCTTGAGACTAGAAAGAAGGAGGGCCTGGGTACACCAATCTTGGAAT 

TTGTGCTGTTATGGTTAAAATTTTTGTTTTGTAGCTTGGGGGGCATGICG 

TTTGTGGACCTTGCTTTGATCGCAAAAATACACCAACCATTTGTGTCTTG 

AGTTCCCGAGGTTGTTCTCCATTTTTGATTATTTGGGTGCCCCTGGGGAA 

CTTGGCCCTTTGCCTTTCCCTGATTTTCCCTTGGGTTTCATGTG 
>Sequence 1004 

CCGGGCAGGTACAAAAAGCAGGGACCAAGATAAAGCATCTTGACTCAGTG 

AGCTTACAATCTTTGAAAGCTAGGGAGGGGAGAAGCACTTAGATCTTATG 

CTGCCCCCACGCAACCACTATAGCAGGATGTCATTCAGCAGAAAGCACTT 

TCAGATTCATCACCACAGGTGTGTGGCAGTGGTGCTTTTTTTTTTTTTTT 

TCTAAATCCAATGATCAAGGAAACATTTACTTGTAAATCTTTCCGCCTCT 

TTTCCACATCACTAAACTGCATGACTGCACTTTTACCCAAATAAAACCTG 

TCTTCCCTAAACCACAGGTTTAGACCTAGGATTTATGATTAGGGAATCTG 

ATAACAAAACACTGATTTTTTTGAACAATTCACCAGCCTTTCAAGG 
>Sequence 1005 

AGGTACACCAGTTTGAACCTTAGTATTATCACTAATGCAAATATGAGCCT 

AGGCTCAATTTTTCCAGTTATGAAATGGGGCTGGCATTATTCCGTGATGT 

GCATGTTAAGAGAGGGGAAAGCTCACATTTTTGAGGTCCTCTTGTGGGTT 

CTATTTTGGGTAGGAACTCACGCTTTGTTTATTCAGCAATCATTCCTCCA 

GAAATAACCTTAATAGCAACAAGAAAAAAGAATAGGTGTTTTTTGAGCTC 

TATCTGCCAGTTTCTCTATATATGAACATTATATATTGCAACATAACACT 

CACAATGCCTTTAAACATCATCCCCGTTATACAGATTAGAAAACAGAATT 

TTCAAGAAGGTAGGGGACTTGCCCAGGGATACATATCCTAGCAAGTGGCA 
GCGC 

>Sequence 1006 

CCGGGCAGGTACAGAAAGCTACTATTTATGTAAAAAGCTAAAATATAAAA 

AAGGTATACTCACACACATAGAGTTTGGTCACAGTGGCTATCCCTGGAGA 

GTGAAAATGGTAGGAGGGAGACAAACATTTCACTACATTATTTGTTAAAA 

CCTTTTATAAATTGTTGTCATATTTTTGCATATTATTTATTTTGTTTAAA 

AATATAACATTATTTACAACTTTATGACTACACTACTACACTTCTACAAT 

CATCACACCACTTCCAACACTTCCTAAAAGATTTATACCAATTTTTATGT 

TCTTCTAGGGCTTTGTTTCACTTTTTCTGAAGGTCCTTTACCAAAAGTCT 

TTAAATTTTTTTACAAAATAATTTTCCCACCCCCTTGTTCTTATACATTG 

GCCACTTGAGTTACCTTTTGTTTAAAACACCCTTCTAATAGTGGATATTA 

TCAAGAAACCTTCCAATATAATTCTTTAAACACTTTTAATTTTTCCTACT 
CTAATACCACTT 

>Sequence 1007 

CCGGGCAGGTACTCTGGCTATCTGGGATAAACAGAAACAAGATGCTGGGC 

ACCAGCTGTCTCCAGCAGGCAGGAAGGAGGGGGCTGTGCGAGGATGGGGA 

TGTGAGAAACTACCACCAACAATGGGGTCAAGGCTACCTGCCCCAACCTC 
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CAGTCTCCATCCCACATGAAAAATTTAGGGGGAGGCCCCTCAATGGGATG 

TGCAGAAGTAAGGCTTGACAATGCAAGGGCAGCGGCCCTGGGGTTCCATG 

CAGTCCTCTACATGATGGTGCCATTGAAGGCAACACTCTGATGCATGAAC 

TGCTCCCGTGGTTGAAAGAGGAACAGGCTCAGAAACCAGTACTGCCTGGG 

TCCCACATTCTGGCACCACAACTCACTAGCCCTGGGCAAAGCATCTTCTT 

TCCTGCACCTTAGTCTCTCTTTTATAAACCAGGGAATCACAGGAGTTCCT 

ACCCTATAAGG 

>Sequence 1008 

AGGTACAGTTCAGTAGTGTTAAGTATATTCATATTGTTGTCCAACAGATT 

TCTATAACTTTTTCATCACGCAGCACTGAATCGCTATACCCACTAAACAC 

AAGTTCTCCCTCCTACCTCCTCTGGGCCCTTGGGAACCACCTTTCTACTT 

TCTATGATTTTGACTACTTTAGACACTTCATATGAGTGGAATCATACAGT 

ATTTGTCCTTTTGTGACTTTTATTGTATACTTTTATTTCACTTAGCATAA 

TGTCCTTGAGGTGCAACCACGTTGTAGTATGTGACAAGTTTTCCTTCTTT 

ATTAAGGCTGTATAATATTCCATTGTTAATTTCATTCTTTTTAACGGCAA 

CATATTTCATTGTATGAAAGGCCTAGTAACTTTTTATTTCA 

>Sequence 1009 

AGGTACAAATTCAATCACATTTATTGGGTAAATATTGCACTGGCTCCAAG 

AGACAGCAATGTAATAAGTCCCAAGCCTACTCCTCCTAACACTCTAATGG 

AGGTGGGAGACACCCCCGCAATCATCCCTAACTCATACTTAATAAAGATC 

AGCAGTGCACATGGTGCCAGAGATTGGCGCCACTGCTGTAATTATCTCCA 

GGGAACTTGAGTTTCTTTATGAGGGGAGTAATCAGAAGGGTTGTTGAATG 

AGTCTCCTGATTTTGAGAAGTCACTTATTTGAGCTTTAGTTTCCACATTT 

GTCAAATTAAATTGCTAGAGTCAGTAGATGATCCCCAAGCTCTCTTCCAG 

TTCTGAGAGTCATAGAACATGCACATTAACAGAGATGGCTGCAGACAATG 

ANCTTGTACCTGCCCG 

>Sequence 1010 

CCGGGCAGGTACAATAAATGTTTGATAAATACTGGTTGACTTAGTGACAG 

AATGAATGAGGACAGTTAGGATCTAAAATAGGATAGAGAGCACCATGGAG 

AGGCAGGAAGGGCCTGAAAGGAACCACTTTCAGCTTTATAGTTTTCCATT 

AGTCTTTAAGTTGAAGGCAAAGTAGAGGGTATACATATATGGTTTTGTCC 

TCTGCAGTTATAAGCTTTATTAAATAGAAATATTGCCCTTGAGCTCTCTG 

GCCCAGGACAAAACTACTGTATGTAATTGAAAAACATTTTAAAATCTAAG 

TGACAGAGGAATTTTACTCTGTGAGGATGGTTAATGGAGAAATCACTACA 

ATCTAACTAGGAATTTTCCCATCCTTCA 

>Sequence 101 1 

AGGTACGCGGGAAAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCC 

TTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTG 

TGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGNTCCTTAAGAAGGAAAA 

TTTGAGCAAGTATTTTAATTGGTTTGGAACATTTGCATTAAACAGAGGTG 

CCATATTTCCAGGCTAACCTCTAGAAAATTTTTATGTCTCCAAACTTTAG 

TTTGGCCCTCTTTTTTCTTCCTGTCAAGAGGGACCCATCTTNCTTAGTGG 

GCAACCTGGGGGAAAATTCTTTGTGCAACCTCATGAAGGAATTTCATACC 

TTGCGCCTTCACCTGGCATAAATATACCAATGGGGCCTTACCATTTGGCA 

TTTTTGGTAAGAGGGAGGAAAAGGGAAGCCCCTAGTTATTTGCTGGAGAC 

TGTTGCCTGTTGCAGAAAAA 

>Sequence 1012 

AGGTACAATGGCTTCATTATTGCCAACTTGGAATAAGAAGTAGCAGAGGC 

TCAAAATAGTAATGTGAATGCTCAATGTTACATAATAATTCAATGGCGAG 

GCCAAGATTGGGATTCCAATTCTCACATTTCTAGCCACTGCTCTTCTTTT 

ACACAATAAAGATGGGGAAAAAACATTTAAGCAAGTTTGACAGGAGAGTG 

CCCTCTCCACCAACAAAAATTATTGAGGCTCAAAAGTTCAGGGATTTGCA 

GAGACCATTCAAATGGGAAAGGGCAAGTCTCTTCAACATGGTGGTGGAAA 

AACTGGATATCCACATGCAAAAGAATGAAGTTGGACCCTTACCTTATACC 

ATATACAAAAATTAATTCAAAATAGATTAAAGATCTAAACAGAAGATCTA 
>Sequence 1013 
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AGGTACTTGCCCCCAGGCCCAGATAATTTATTTAAAAACTTTTTTTGTAG 

AGACAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCA 

AACAATCCTCTACCTCAACCCCCCTAAGTGCTGGCATTACAGGCATCAGC 

TGCCATGCCTGGCTACAAATCTTAATGTTTTCCCCATGGCTACTTTTTCT 

GGCGTTCTTTTCTCAGGTAATGGAAGTGGGCAGAGAATGATCCTTTCCCT 

AGGCTCCAGTGTGTTAGAATTAAAGAAAGAGGAAAGAAACACAATGGCTT 

GATGGTCGAGGACAGGTTTATTTTAAAGAAAACAAACCCCACAGTGGCTT 

CTGGCTGAGTTAGATCAGAGGCATGCTCTCTTACAGACTAAGAGTTTTTA 
AGGAT 

>Sequence 1014 

AGGTACCAGTTAAGATCTAGCTTCTCGGTTACATTTCCTCCTCCATTTAC 

AGTGACATTTAGCATACTTTGTTTGTTTGCCCAGTATGAAAGCCACCAAT 

CTTGAAGCACATAGGCAACCTGAGCTGCAGTGTTTAGGAGAATAAGGAAA 

TGGAGACATCCCGTGAGCACCAGCTCTGAAGTAATTCTTATAGGCCTGAA 

AACCAACTTTTCCTTCAGAACGGTTCTCCTCTGATAGTGTAACTGGGACA 

TTCTCTGTATCTTGGCTCTCCAGAGCACCATCTTTCAAGGAGGGTCTAGA 

AGATTGTTGAGACCAAACCGAAGACTCTGAGAAGGTACCTGCCCG 
>Sequence 1015 

CCGGGCAGGTACTGAATCCCTCAAACGAGATGATTCCTTCCATGTGTTTC 

TTTTTGCCTGCTCATTCCCAAATTTAGTGACAAGAACACCCAACTTTTCA 

AGCCAAATAGATATGGATTTGAATCCCAGATTGACCACTTATCAGCTAAG 

TGATTCTAGAGTTACTGAACAAGGCTTCATTTTCTCATCAGAAATACAGT 

AACCACTTTGAAAGGCTAGTGTGAAGATTAACAATAATATGCACAACGCA 

TGCCTGCTATCAGCATTATTATTCATTATGTGCCTGACACATTCTTTTTT 

GATGTTGCTGCTGTTTGTAATATCACTATTAAATAGCATAAGAAGGATAC 

TCTGTTTCTCACTGGCAAATTGGAAGCCGGCAACAAAC 

>Sequence 1016 

AGGTACTTTGCATACAGAAACATTTTTCATCACTTACTAAGTGAGAATAG 

GACCCTGGCCTAGGGGGAAAAACAACCACAGACAAACCATACTTCCCTGA 

GAAGCAGGAGCATAGTGCTGGCTAGTGAATTGCTTTCACAAACCGACCTC 

ATAACTCTGTGCCTTAGAAAAATTAGAAATGGGAACATTTGGAGATCACT 

TGGGAAAACTTGAAATTATGAATGTTAATCTGTGATTGCTAAGGGAACGT 

GGTATTTCCTGCCTATTTTGGCTGTAGTTTGTCTCTTTCTCTTCTAATTC 

ATTTTTAAAAACTCTGCTAGATTAAATTTTGCTAAAATAACCGTTTTGCA 

CCTCCTCATTTCCTGGTTTAAAAACATGTAGGTGAACTCACCATT 
>Sequence 1017 

CCGGGCAGGTACCTTCCATGATGTTGAGGAGAGACTCNNTCCTATCCTCA 

CCACACCAGAGAGTAGGTATGCAGGTTGCCACCAGTGTTCTCCTCCCTAC 

CCACTCCCTCACTTTTCTTTTCATTGGTTCAGTAGAAGGAGGGGCTGTGC 

AGTAAGTCTGCCGCTTGAGCACAGGGACAGCCGTCACTGCAGTGCTGGTC 

TCCTGTTCTTGGAGGCACCTCAGTCTCCTTGACCTCTTAGACACCCTCCT 

ACCCCCAAGGTGGGGAAGGAGCAAGCAGAGGCAAAATCCCAGCCCTCCTT 

GTTAAGACTACAGTGACTTTCCTCCTCTCCCTTCTCCGTGTCCGTAATGC 

ATAGCTGGAAGGAAGTGTCTGGGTGGGTGATGCCAGTAGCTGGGCTGGTG 
CCATGCCCGGTGC 

>Sequence 1018 

CCGGGCAGGTACTAAAAATACAAAAAATTGGCCAGGCATGGTGGCACATG 

CCTGTAATCTCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACC 

CAGGAAGCGGAGGTGGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCATTGCACTCCAGAC 

TGGGCCACCAGGAGTGAAACTCCATGAAAAAAAAACCAAAAAACAAAAAA 

AAATGTGTATCTTATTACAGTTGAGTCCTTTTGTGAGACGAACATTCAGT 

GTTTGCTAGATTATTCTAATTAGCTACCTTTGTATGGTTAGGTTAGCATG 

GAGCTGAAGATAAATGTCCCGTTTGAAAAAATGACAGCCCTTCAGAAAAC 

TCTGGCAGTTTACAGAAGAAATACAAATGGCCAATAGGTATATAAAAGTT 
CCTAACAAGTGAATA 

>Sequence 1019 



Table 3 
192/1077 

CCGGGCAGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCA 

ACAGCTGCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATT 

GCCATTTGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAG 

ATGATAAAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTTGGCATCT 

TCAACTTGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTG 

TTTGGCAGCCAGGCACTCTCAGAACGGCAAGGAGACACAGCTAACATGAT 

CTTTGCAATGCAACAAAACAAGCGATCTTGAGGCGACAGAGTCCAAAAGA 

TGACAGAAAATTCATCCAACTCCTGAAGCATGTGATGCCACCAGAAAGCC 
TTGGCAACA 

>Sequence 1020 

CCGGGCAGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCG 

GGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTAGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGG 

CACACAGCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAGG 

TTTCACCATGTTGCCCAGGCTTGATCTTGAGCTCCTGAGCTCAAGTGATC 

TGCCCACCTTGGACTCCCAAAATGCTGGGATTATAGGCGTAAACCACCAT 

GNCCTGGCCCTTAAATCCAACTTTAGAAGTCAACAATCTCTTTATTCACT 

TGGAAGCTTTCTGGAAGAAAACTTCCATTCAACGGTGGTGGCTCTCTTTT 

TCCTGGATGGTGTTTTGTGCCCCAAAAATGGGCTTTGTTTCGTCCATCAA 
GATGGACCTTTT 

>Sequence 1021 

AGGTACGATACTACATCATGTGTGGCTTGAGTAACAGCTGGCATAGTTGG 

ACTTTTCCTTCTTTGTGCCACCAACTCCATCTTTGGATAATATTCTTTAA 

TCTTATTGTTCTTTATTTACCTTTTTTTGTTTGTTTTTTGTTTTTTTTCT 

TGAAGAGTGCAGGCTTCTGAATCTCTGTCCTCAAACCACCTGAAATTTTC 

TAAACTTTTTCTAATTAGAGCATTTTAGAATTCTTTTTTTTTTAAGTAAA 

GATGTTGCTGGGTGTGGTGGCTCAACCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGT 

CTGAGGCAAACAGATCACCAGGTCAAGAGATCCAGACCATCCTGGCCAAC 

ATGGTGAAACTTCCTCTTTACTAAAAATACCAAA 

>Sequence 1022 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAATAGAGATGGGGTCTC 

ACTTTGTTGCCCAGGCTGGTCTTGAACTACTGGGATCAAGCAATCTTGCT 

ACCTCGGCCTCCCAAAATGCTAGGATTACAGGGGATGAACTACTGTGCCT 

GGCTAATCAACTATTTTTTGTCAATCAACTCTTTGAGTTATTGAAGATAA 

CCTGATATGAAGATTATCCAAAACCATCTACATGTTCTGATGCCTGCTCC 

AAGCATCCAGTGCAATCCCCTCCCTTCTGGAGACTGAATTCCCTTTTTAA 

ACAGAAGCAAAGCATGCACAGCCATCCCCCTGTTTCTAACCCCCCACAGA 

GCTTATTCCTCCAGGTGAAAGATGGGAAGCTGGATCTCAATGTGAAAAAC 

TTTGAACCATTCTGAGAATTTAA 

>Sequence 1023 

GCACGTGATTCGAACCGTTCGAAAACGGCAATGTTGCTGCAACACGCTGG 

CGGCCGCCCGGGCAGGTTCAAGTCAGTGCTTTTTTGGTTTCCCTATGTCA 

GAGGCTGCCTCCAGATGTCCCATATCTCTGCAAGGACAACCAACCTTGGG 

CGACAGAGTGCTCAGAAGCCCAGCCAAGTGAGGGAGGAGCTCATCCTTCA 

TCTCACTCAAGCCACTGCTGGTGTTTACATGGCACATCTGCTGACACCCG 

TGGGAAGAACACAGAATGGAGTTCCTGGGGAGGGTTAAAGGGGCCTGGCC 

ATCCACAGCAGCAGTTCTGGCTGTGGCTCTACTACAGGTGGCTGGAGCTA 

AATTGGCCCTTCTGAGCTTCAGTCTCACTGTTGGGAAAATGGGGAGACTG 

TGCTGAATCACCTCGTCACTCTTTTTCCCCACAAACTTTTTGCACAAAAA 

AGTGAGGCTGGTTTAACTAGC 

>Sequence 1024 

AGGTACTGTGTTGTAAGAGATGCAGGTTAGCAGAAACCCTCCACATGAGA 

TCTGCTTTAAGACTGACCCAAGCCTGAAACGCTCTCTCCCTAAGTGATCC 

ATGTCCCTGCGGTAATACCATAACCACTAAGCTAACACACTCACTGTAAA 

AGTGTTGCTTCTCCATGAAGCACCAAGACTTGATGACCATTTGCAGTTCT 

CATTAACTCCACTAAGACCCTAAAGGCTAAATGACAACCAAGCCTCTGTC 

ACTCTGCCTGAGTGGATTTACCACAAATATCAAATCTGTTCAATCTATTA 
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TAAGAGCTAAAAAGGAGAAGCACATGAAATCACATTTCATTCTTAGCTCT 

TTTATTTTCCCATTTTTCATTTAGACATTGAATACCATT 

>Sequence 1025 

GCCCCAGTCTTCNCCNCTTCTACGCAATTTCTGAATATCGGGCGAATTGT 

AGCTCCACCGCGCCGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCCCAGAGGACACAGTT 

GAAATGAGGCTCTTTTAGGAAAAACTAGGCTGTTTAATATCCATATTGAG 

TAGCTTTGCAAGTTACTTTCACAAACTTCCCTACAGAATTGGTTCTAACA 

GAACTGTTCAAGGCCAAGGATTTGTTTTTTCTGGGTCTGGGGGAGTCATC 

TTTATAATTTTAATATTCCATTAGAATGCCTTGACGCTAGAAGGAGGGTC 

CATCTCAATCACATCAATAAATTGATCCCAACCTTTATAAAAATAAGCTT 

GGATAGAAAGGAAAATCCGAAGACTAAGGTAGTCTGGTAGAATACTAGAA 

GGAGACATCTTTTAAGAGGAGGACAAGAAAAGGCATGAAAACAGAGA 
>Sequence 1026 

AGGTACTTCATGTCCATCATTTCTATTTCACATTTGGATCTTGCTGGGTT 

GAAAAGGATCTGTCAATCTTTTGAATTCTTTAACAGTGGTTTCGATTTCA 

ACTTGGCCTACTGAAATCAAAGCCAAGTGTCTGCAGAGACAGCGGGCTCT 

TTCATGACTGTGAAGGGATGATAAAGGGAAACCTGTCATTTTACCTCTTA 

TAAATGGAAAAAACAGATGAATCTGGCCTTCTCTTGTTTATCCATTCTTT 

CTTTTCATTCCTCACGTCCTTTTGCTTCACTTCACAACCCAGGAATTCCT 

TTCCCTAAAGGGGAAAGTGTGATCATGGGAGACAGTGTTTCTTGGGGGTT 

CAGGATGGGATCTCTGGAGACAAACTGTTTGGGTTCAAGTCCAGCACGC 
TATTTAC 

>Sequence 1027 

CCGGGCAGGTACAATAATTAGATCATGGTATCAATTCAAACAAAGAAATT 

GATGTCCTGGGAACTGGTTATACAAATACATTATTTCTTCTCTTTGAAAT 

GAGTAGAAGGAAAGGGAACTAATAATAAAATATCACATTATTGCCTACCC 

ACTAAAGGCAGCCTGAAATTTTACAAAACAGTCTTCCTGGGGTCGTCTCG 

ATGGTGAGATATAACTGCCTTTCATAATACTAGAAGTACTGAGACAGAAG 

AAGAGGCTGGGACCCATCTGGATTGGCTGTAGGTAAATTTGTTTGTGCTG 

GGGGCTGCGTTGGGACTGCTTGACGCAAAAACACAACATTGGTCTGAGTC 

CGAGGTGTCCCATTTGATATTGGGGCCTGGGACTGGCCTA 
>Sequence 1028 

AGGTACCAAGTGGAGAGATGGGCAGCTATAGAGCTATTTTAAGCAAAACA 

AAGTTTCCCTCCAAAATGTCCGCATCCTAATCTGGAACCTGAGAGCGCGT 

TATGTTATAGGGCATAGAGGAATTGAGGTTGCAGATGGAATTAAAGTTGC 

TAATTAAGCTAACCTTAAGATCAGAAGAGGAACCCTTGGATTTTCTGAGG 

TGGAGCCCAGGCTAATCACAAGGGGTCTTTGTAACAATTAATAGACAAGA 

CGACCAGAGCTGTCATCTAGAGTTCAAAGAAAGGGAGGGTGCTGAATGTG 

CAGGAAAAAGGGAGAATTTGGTACATAAAATGGGAAAAGATGTTGCACAA 

AGCTTTAAATCACTTCCACCTGGCTGAGCAACATGCCTTGTCCACACGAA 

AAAGAGACCTTTTAAGAAGGCTTGGCAAAAAGGGCCAAGGGAAAAAACAA 

ATTACCTCCCCCCTTGGGAGCCCCTCTAAGAAAAGGGGAAAGTTAGGTCT 
CTTGCTCGA 

>Sequence 1029 

CCGGCAGGTACCTTTCTATATTTAGATTCTATCTTTGTCAAGCAAGATGA 

CTTGTTTGACAGGGCTCTGGTTTTTCATCTCTGAAAAGCTACTCATCCAC 

AGAGCTTGGGATTGAGGGGAGAGGAAAGGGAGGAGATCTGCTTCTCTCCC 

CAACTCTGAACAGATGGGATCAGAATAGGGCCCTTCTACATCCCTAGCCA 

AGATGCCTGGGCCTTGGCAGTTGTCCCAGGACATAGACAATGGGGTCTGA 

TGGCAGCTTCTCAGACCTGGCTTTCCCTGNGCAAGGGGCTNTTCCTGAGG 

CTGGCAATGCCATTTCTTCAGACTCAGAAAAGGGATTTAGGGAGAGGGAA 

ATGGTGACTGCAATGAGGCAACTCTTGACAGCTTACCCTGGAAAACTATG 

ACACAGCTTGTGGGAGCCCAGCCCAGCAGCTCTGCCATCTGACCCTTCTT 

CTGCCTCTGCCAGGACTACCTGTCCTGAAGACAGGCAAAAAATGCCCCAG 

GGACACTGTTCTCCTGGGTGCTGAAAAAGAAAGACAGGGTCTGGTAAAAG 

GGGTTAAGAATGAAGGGAGAAAGGACAGGTTTCTGGGATGGGCCACGTAC 



Table 3 



194/1077 



TAATCGGGAATTTCTCTTTTTGGGAAGCCAGGCTTTGGGGATAGGCCGGA 

CCCGGTACCTTTTTAACCCCGCCCCCCTTGAAAGGATTAACCTTAGGTTT 

GGGAAGAAGTTTTATGCCCATACATTTTAGAACCCACCTTAAAAAGTGAG 

GGGTCTGACCTCAAAGGGCTTTTAGGTGCGTTGCCCCCACCTCGGCCTTG 

AAAAGATAATTTAAACCCCCCAGGTGGGTCTGTGACAAAATTTTCATTTT 
TTT 

>Sequence 1030 

AGGTACATGTCACCCAGTAATTCCCTGCACAGTTAAGATTGCAGCAGAAG 

AAGCCAGGGCTGAGACTGGGCCCTCTGAGTATCTGCTGTGGGACACAGGC 

TAGCATGCCCATCACACCGACCCAGACAAATGCATGTATCTTTTGTGAGA 

CATAGTGAGTTTGAGGGATTCTGTGGCATATCCAGGTGATGTTTACTTAC 

TAGGCCACTGGAAATACAAGAATAAAGCCTATAGTAGATCTTTGAGTGAA 

CGATGTAAATTTTGAAATCATCAATATATGAGAGATAGGTAAAACAGTAT 

AAGCAGAGGAGACCACTAGGGAATAAATGATAGAATCAGAAGAATAGAAA 

GACATTGCTTAAGGCAAAACAACTTTTAGTGGATAGAGAGAGAAAAAGAA 
AGCTCAAGAAAGA 

>Sequence 1031 

AGGTACCTCTGGAAGTGTGGGTGAAGAAGGCAGCTAAAATAAGGAAAGCT 

AGTTAAACCTATTTAAAAGCCAGTCAGATATAATAGTAAAATTGTATAAT 

TAGTATACTCAGAGATAAAAGATCACGTATCCATGAAGCAAGAACAGACT 

ACTTTAAAATAGAAATTCAGGGTGGGCGCAGTAGCTCATGCCTGTAO^CC 

CAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGAGGAACAAACACTTCAGCTCAGAAG 

TTCAAGACCAGCCTGGTCAAGGTGGCAAGACCCCGTCTCTACAAAAAAAA 

GAAACAAAGAAAGAAAAATAGTAGGGCATGGTGGTGCTTACCTGTGGTCC 

CAGCTACTTAGGAGGCTAAGGTGGGAGGATCACTTGAGGACAAGAAGTTG 
AGGCTGCAGTGAGC 

>Sequence 1032 

CCGGGCAGGTACTAAGATTCTATGGTAACTGCTTGTATTTAAGTTTTTCT 

CCCACCTGAAAGAGTATAAAGAAATGTTGGCTCTAGGTTTATCTTTTTGC 

TGATTATATCATACACTCATTCATTTAAAACATTTTTAACAGTATACATT 

GGAGCACCTTATTTTCTGCCAGACACCTTTTAAATTCTTCAGGTTCTTCA 

GTGAACAAAAAGACCAAAATTCCTGCTCTGGTGATGTTTGTGGAGGCAGA 

GAAAAAACACTACAGGCCAGGTGGGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCA 

CTTTGGGAGGCTGAGGTGAGTAGATCACAAGGTCAGGAAATCAAGAGTAT 

CGTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTGCTAGGAATACAAAAATTAGC 
TGGGCATGGGG 

>Sequence 1033 

AGGTACATCAGCGCCACACCGCAGGGCTGTCCACGGTGAGCTATGAGGCT 

GGAGATGGTTCTGGAGCAGTGAACTGCAGAGGAAAGAAGGCTGCCCTACC 

CCTGGGCCACCAATCACTAGCAGTGTGACCTCCGGCAGCTTCTTCTCCTG 

CCAAATGGGGATGTTTGCTTCACTGACAGAAACACAGTGGGTGAACCGGG 

AGTGAGCGGCCCACTTGGCTGACCACTTACCAGCATTTCGGCGGGGCCTC 

GTGCTGAGACCTCTCCCCACCCTGACGGAACAGTCAGTTGGAAAACAGCC 

AGTAGTTCCATTCCCACTAACATCTTATAGTGACCAATAATACTCTACCA 

TAACTGTCGAAAATCCTAAAAACTCTTTCAACCCTGAGATTCTACTTCTA 

AGAGTTCTGGGCCAGGTTCGGTGGCTCACATCTGTAATCCCAGCACTTTG 

GGAGGCTGAGATGGGTGGATCACCTGAGGTCCGGAGTTCGAGCTCAGACT 

GACCAACATGGTGAAACCCCGTTTTCACTAAAAATACAAAAAATTAGCTG 

GGCATGGTGGCGGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGACAG 

GAGAATCGCTTGAATCAGTTGCAGTGAGCTGAGATCATGCCACTGCACTG 
TAACN 

>Sequence 1034 

AGGTACTGATGCTATTTTCGTGCATATGTCTAGTGTATATGTTTTAAGGC 
AAACTTTCTTTGTGTGTTGGGTGTGTATGTGACACGAATGGGGACAGCAT 
CTGTATTTCTGAGCATGGATTGATGTGTGGTGTCTGTATGTATCTTGGAA 
TGGAGGAGGGAGATTGAAGAAGTCTGGTTGTGAGCAGCAGAAATAATTTC 
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CAAAGTTGAGTGACATGACTCTAAGATGCCCAGTTTCTCGGCCTGGGGTC 

AGCCTGGGTGATAGCTCAGTCTGTCAGAATGAAAGGAAACACGGTGCTTC 

CTTGCTCCACCTTTTCACAGGCCAGACCACACCTTTTTCATCCTGAACAC 

AAGGATTTCAAGGGCTTTTGTTACCTCTTCCTACATTTCCTGCCTCTGCT 
TTCCGAGGC 

>Sequence 1035 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACAGAGTGTTGCCGTGTCAC 

CCAGGCTGGAGTGCAGTAGTGTGATCTTGGTTCACTGCAACCTCTGCCTC 

CCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAAGCAGAGCTTGCAGTGAGCCGAGAT 

TGTGCCACTGCAGTCCGCAGTCCAGCCTGGGCGACAGAGCGAGACTCCGT 

CTCAACAAAAAAAAAAAAAAAAAGATGAAGGGTTTTGTAAAGATGTTCAC 

TTTAAAAGAGTGTTTCTTTAAAAGGTAGTTAACATATTAGTAACAAGGAA 

ATTTTAGTAAGACTTAACCCAAAGAAGTAATAAAAAATTTTTATTGGAAA 

CATTTCCCAGTCTATCTTAATTAGCTTTTACCTTTAAAGCCCCTGCCCTA 

CATAGTTCCTGATAGAATGAATAGACTGCA 

>Sequence 1036 

AGGTACATTTTACACTGTCAGCTATGGGTTCAGTCAGATATGCCCATAAA 

TTCATTTATGAAGAAGAGCTCCCTAAACTTCTAATGATTTTTTCCTGGTG 

GTTTTATTTAGCTCCAAAAACTTATGTTTTTTTTTCTTAAAAAAATCCCA 

TAAAAATATTCATTATCAATACATCATATTGATGATATCACTCAAGAAGG 

AGATGTCTrACTCTAAGCATTATTATAAAAATTCACAGGCCAGTCCACTT 

TTCTANGAAAAATATNGCCNNAGTGATCCTTCTAGCCTTTTTGCATTTCC 

TGGGATTANTTTAAACCAGGCTTGCCTGAGCAGGCCCTTGACAACCTGCC 

TCTGTGGAACCAAATGCTCCCAGGCCTGTTTTATTTTTGGG 
>Sequence 1037 

CCGGGCAGGACACATACATGTCCTTACTTTACAGGGAGACTTTCAGCATA 

TTTGTTAGCCAATGTAGCACCTCATTGATACTTCAAACTAGGAAATAATT 

ATGCTAGCACTTTCATATCTATGAAATGTTTTGTGCTTAAACTGAAGTTA 

CTGAATGTTTATAAACAAAAACAAAAAGTTCAGTAAGGGGTGAAGATCCT 

ATTGAGATGTCTTAAGCAATTAAGAATATGTCTTTGCAGAACACTTCAAT 

TTTTTTTTTTTTGTAAAACCGCGACCCGACTTAAAACTCAATTCTCTCAT 

AATGCATTATCAATAGATTGTTACTTGTTACTCGGCTCTCCCTTTAATAA 

ATATGGGATGGGATGGGGCTTTTCTCAACATCACTATATTCCCTCATCTC 

CTTGTACATTAACAAACC 

>Sequence 1038 

CCGGGCAGGTACTAAGTTCAGGAGACACTGATTTGTATATTGAAAAATAA 

AGTATTATTGTCTACAATGGTAGTTGTGAAAGTTGGCAGCTGATTGGAAT 

CACTGAGGGCATTTTTTCAAATAGTGGTGCCTGGGTCCGAGCCCCCTTCC 

CCTCCCAATTTTGATTCTTATTGGCATTTTCAAACACCTCCCCACGGTGG 

ATTTTTTTGGTCTAAGTCCTGGGTTTGGGATATTCCCCCTCTTTCAACGG 

ATTTTTTGTATTATAACCTTTTACCCTTTTCTTTAATGGGACCCCTTTAT 

TTGGACCACACCATAGGGTTTTTTTAAAAATCCTTTTATTACCCGGGGTT 

TTTTTCTCCCACATAAAAAAAACCCCCTTTTTCTGCGTGTTTAGAAAAAA 

ACATCACCTTTTAACATTTGTATTCACCTTTTCCCTCTTGAGGGC 
>Sequence 1039 

AGGTACCTGAACAAATCCCATCAAGGACAGATTCTCAGTCTTGAAGAGGC 

AGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGA 

TATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTGAGAC 

TTAGGCTCCACATCTGTAAAATGGAAATACTTATTTTTCAGAGTTGTCAT 

AAACACTAAATGATTTGACTTATATCAACCTAATTCCTACTGGCTCATTG 

AACTCAGCTCAGCTGTCCCCTCTGTTCGGATGCCTTCCCCAGTGGGTGCT 

TAGTTAGGTATTCCCTGCTTGGATACCACTGCCAAGCTTCTTACACAATT 

CCCTTCTGCCATTAACACTCATGTCTTTTGTTAT 

>Sequence 1040 

CCGGGCAGGTACATCATTAGAATCCTACCTCAAACATGCAATGGTGGGAA 
AAGATTTACAATTTAAAATTTAAATAGTAGTTAAGCTAAATTTATTTTGG 
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AATAATTTAGGTTTCCCTGGATAATTTTTCCACGTTCATCTCAACATTAT 

ATAAATTCATTCACAGTCACTCAGGATGAGTAAGTAATGCCTCCAAAACA 

GCCTGGTCGTGGGTTCTTCTGAGTCCATCTGGCTTCTGGCTAGAAGACTG 

GAATGACTCATAAAAATGAAGCAACCTGAGGTCACCTACTCCAGGTCTTT 

TAAACAGAATTGCCAACTGCTTACCAGGTGGTTCCAATTTCCGAGAATAC 

TTAAAATAAGGGAGAAACTCATTCTAGATACACCATTTTATTTTCATATT 
GTCTCTG 

>Sequence 1041 

CACGATGCACGTACTACTACGTCATATAGGACCAACAGCGCCGTGGCCGC 

CGAGGTACTCTATGGTCTGTTAGTGTTTCTCTGTGTTTTCCTATTGTGCT 

GATGTGAGCTTGCACTGCTTTTGTAATTAAGGATAAATTTTATTTATGCA 

TTTATGTATTTATGTATGTATGTATTAAAAAAATAAGGGTTGATTAAAAA 

TAGTTATTAAGTGGAGACACTTAAGAATAATACACACTTCTCTAAATAAA 

ACGGAAAAGCCTACTTGCTGCTTGCTTGTTGCAGGTAGAATTGACCCGAT 

CCCCTGCAGAAATCCCTGCCCTCTCCTCTCTGTCCCAGGAATGCCACGCT 

GCCCTTCACGCTGGCATGCTGCCTGTCGGTTCTGTGCTATTCCTTAGTGA 

CCTGTAGATTCATTATCTGTGTCGCCACAACCTTGTCCTTTTAGATTTGC 

ATATGCGTTAAGTCCAATCATTAAATCCAGTGATTTTTCAAAATAGCAAA 

AGTAGGTGTATAAGTTTCCAACATGTGTATAATTTGAAGCTGAGGAATGA 

CTAAGAATGAAAGAAACTCAGTTTGTTCCACTCAGTGGGCTGCATGTGCC 

TATGGAGTTTCACTTTGAGCANACTCTCTCGAGGCAAACCTGCTGGCCTC 

ACCACCTCAGACCCCGCCTTGATGTTCATGGGAGAGAACTGGTGGTGGGT 

CCAGTTTTGAGCTTTTTTGAAGGACANGGAGAAGCCTTGAATATGACTTN 

CTTTAAAAACAAAAGGAANTGGTAGGCAAGGCGGGTTTTTTTTTGATTTT 

CTAGAATAAAATTTATATTTTTTTAGATATAAACTGCTTTTCCTTGAGGG 

CACCAGTGACTAATTGACTGCTTTGGAACTGTGCTTAAACATGCACACAG 

CTTGGTTGCTATTAAGCTGCAGAAAT 

>Sequence 1042 

CCGGGCAGGTACTACGTCAGGTGCTAAGGTTAAGATAGTATTTTCCTTCA 

CTGACTCCTCACTCCGAGAATCCATTTTACAGCTTCATTGGTTTGGGTTA 

TTCCAATTTTTTGATGTGAGTAAATAAATGACTTCTATTTGCCCAAAATA 

AAGCTTATATAGGCCTTATAACCATGCAAATGTGTCCATTAAGTTGGACT 

CGGAATGAGTGAATGAGTATTACTGCCAGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGT 

GTGTGTGTGTGAGCCTCTGTCTGTTTGGATGGCTGGTACTTCGGCCGCCT 

TCCTTCTTGCGGTGCCCTCCTGGCTGTCTGACTTGCTTGTCTACCTGTCT 

TGATACCCTGTTCTCTTAGTGTGGCCCCTGAGCTCGATTTCTGGGCCCTT 
TATCTGGGG 

>Sequence 1043 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATAA 

GGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGATGGAGGG 

AAGGATGGGTTGGAGGGAATGGATGGATAGATTGGATGGATAAGACAGTG 

TACCTATGTGATTCAGTTTTGCCAATAG 

>Sequence 1044 

CCGGGCAGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAG 

AGTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAA 

TTCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACA 

GAAACAGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCAT 

AGAAGCCAAGATGAAATAAACTTTAAGGAGAAGGAAGTACTCAATTGTTT 

TGAATGCTTTGAAGAAAGATTGGAATTGGGTAAAAAGGCCCTTATATTTG 

AATAACCAAAGGGCAATTGGTGGTTCTTGATTGAGGGGGTTTTAAAATAA 

AAGGGGGGGGAATAATTTACCCCCCCCGGGAATTCAACCTGAGGGTAGGG 

AAGGGCCTTCCAAAAATTAAAAAACCGGGCCCTTTTTTAAACAGCT 



Table 3 



197/1077 



>Sequence 1045 

GACCAGGTTCGTCCATCTCTATTATCGGGCGAATTGTAGCTCTCACCGCG 

GCGGCGGCCGAGGTACTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGAGATG 

GGGTCTTGCTGTTTTGCCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGGCCTGAAGCAA 

TCCTCCTGTATAGGCCTCCCAAAATGCTGGGATTATAGGCATGAGCTACT 

GCACCCTGCCTCTTGTTTTTAAGATAGATTCCTCATGCTAACAGAATAAG 

CTATTAGCCACATTTCTACAAAGGGGATTTTAAGTCAGGTTTATTCTCTA 

AAAATGAGAGGCATTAAAACAAAGATAGTTCTTTAACAACAACAAACTAA 

TAATTTAAATTTTTTTGCTGTTTACTTTATGAAAAGGGGAGAATGTCAAC 

ATTTAATTTTTATGGCTAATAGTCTATGGAATTAATAATAAGAGAT 
>Sequence 1046 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCTCCTGGGGTGGAGTCCAAATCACTCATT 

GTTTGTGAAAGCTGAGCTCACAGCAAAACAAGCCACCATGAAGCTGTCGG 

TGTGTCTCCTGCTGGTCACGCTGGCCCTCTGCTGCTACCCAGCCAATGCC 

CAGTTCTGCCCAGCTCTTGTTTCTGAGCTGTTAGACTTCTTCTTCATTAG 

TGAACCTCTGTTCAAGTTAAGTCTTGCCAAATTTGATGCCCCTCCGGAAG 

CTGTTGCAGCCAAGTTAGGAGTGAAGAGATGCACGGATCAGATGTCCCTT 

CAGAAACGAAGCCTCATTGCGGAAGTCCTGGTGAAAATATTGAAGAAATG 

TAGTGTGTGACATGTAAAAACTTT 

>Sequence 1047 

CCGGGCAGGTACCTCCTTTCTGTGGGTTTTCCCTTGACTAGAATACCCTT 

GCCCTAGCTTCTTGTCCCACCTTGCCTGGATATGTGGACTACTCATTCTT 

CACTTCCAGGATGCTCCTACCCAATAAACTGACAGCAGTTGTGCCTGTTA 

AACCCTCTCACAGCACATGAACCTTTCTTTCAAAGCATTTATACGAGTTT 

GTAATTGTCATTTTGGCCTCCATCATTAGATATAAGCTTCACGAAGAAAG 

AAACCATTTCATTCCACACTGTCACTGCAGTGCCTACACGGTGCCTACAT 

CCCACCACCGTAACCCTGGTGCCTACATCCCACCACTGTAATCCTGGTGC 

CTACCCAGTGCCTACATTCCACCACTGTAACCCCAGTGCCTAGCAGGGCA 

CTTGGCATACATCTACCACTGG 

>Sequence 1048 

AGGTACACAGGCCGGGCACAGTGGTTCACACCTGTAATCCCAACACTTTG 

GGAGGCTGAGGCGGGTGGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGG 

CCAACATGGTGAAACTCTGTCTCTACTAAAAAATACAGAAAATTAGCCAG 

TCATGGTGGCACGTTCCTCTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGA 

AGAATTACTTCAACATGGGATGTGGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATCGCGC 

CACTGCACTCCAGCCTGGTGACAGAGCGAGACCCCATCTTAAAAAAAAAA 

AAAAGTTGTATGTGACAGCTAACCATAATAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAA 

AAGAGAGAGAAAGTAGGGACAACACTAAATCATTAGTAATTTGAGCACAT 

TTCCTCCAAGGCATATGCTATTTTTCAACT 

>Sequence 1049 

CCGGGCAGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGC 

TAGACTGGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAA 

GAGCAAGAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTT 

CAGTATTTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCA 

GGCTCAGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGATAGCACTTACC 

TTATAAGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACAC 

AAGTAAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTT 

ATAAGTTTGAAGACACAATTGCATAAACTGTCATCATTAAAAGGAAAA 
>Sequence 1050 

GGTCGGCGACACGACNCACGAAGGGGGAAACGAGCTCCACGCGGNGGCGG 

CCGAGGGGGGTGCGACGCAGCAGTAGTCCNACACCCGAAGNCCANGANNG 

GGCCCACCACGAGATTGAAAAGAAAAACAGCAAGGCCAAAAGANCGAAAG 

ACGANNGAGAGGGGGCCAACACCNCACAAAGAAGGTTGAAAAAAAAAAGC 

GTTTGCAGGAGCGGCACCCCCTCTAAAAAANAAAANGAAGNNGGGGAGGG 

AAGAAAGAACCCANACANAAGAAAAAGGANAAAGGAGCAGGGAAAAACCC 

NACACCNNNGNAAGGCACCNGAGGNGGAGCGAGGAGAGACCCNANCGNAG 
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GCAGCCCCACAACAANAAACACAGGGGACGCAGCGCACC 
>Sequence 1051 

ACGTACACCTAAACTCCACCGCAGAGCAAGCAAACCCAATCTGGCACACA 

GCTTTTGGGGGTTTCCTCTCCTACTATGGCCCCTAGCCCTGTGCCCAGGA 

CATAGTGAAGGGTCAGTAAATGTTTGGCTACATTGATCTGAAAAATCCTC 

ACTAACACTCCTCCAGCACATGCACAGGTCTGTTGAACAAACATATCCCA 

TAGAACCCAACGGATCTGCGCCTAAAGTCCCATAGAGCCCTTGGGCCCCG 

TCACCTTATTTTGGGAATCATTCTTTTTCCAAAAAATTACCACTCATCTT 

TTCAATAGGGAAACTTCACTCCTGGAGAAAATGGTGGGCTGGGTAAAGTT 

CATCAATTGCCATATTATTTTTCTGCTTCCTGGCCTATTGGTTTAGAAAC 

GTATTGGGTTATTAATGGCCATCTTATCTTG 

>Sequence 1052 

CCGGGCAGGTACAGGCCAGGTGAGCCACCGCGCCCGGCCTACACAGTTTG 

CATTTTAAAAGATTACTTTGTATACCCCTAGAGAGGTTCCCCCCCATGGA 

ATTCTATATTGTCTAACTGTTTTCTGATGACATAAAATTTCTTCCTGAGT 

TCTTTGGAAATTCAATTTGAAAGTGAATGGAAAGAAATTGTCAATGTGCC 

ATTCAAGATATCCTCTTCAACCATTTTGGTATTAGGGATGTGTTTCTGTA 

CCACTTTTTAACCATTTTTTTATGTTTGAATTCTGATTCATGAGAGAATG 

ATTGGCATGATGGAATTTAGTTAAACAAGAAAAACCCTGGTATATAACTG 

TTAGGTTGGGACCTTAGTGTTTTAAGAGGCAAGGGACAGGTAGAAGACCA 

TGAACCACCTTGAGTTTTTGGAAATTCCTGGCCTTACAACTGGTCTAAAT 

TCTTCTGTTGCCTTCAGTTTTCCCTTTTTCTTGTAAAAGGC 
>Sequence 1053 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGGTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATAA 

GGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGATGGAGGG 

AAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATGGATGGATTGATAGATTCCT 

AATATCGTTCAGCTTTCGCAGGAGAGATGGAGCCACCTACGCATTTTACA 
AAGTGCTAATC 

>Sequence 1054 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATTTTTTGTAG 

AGATGGAGGTCTTGGTCTTGCCATTTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCT 

GGCCTCAAGTGATCCTCTCGCCTTCGTCTTCCAAAGTGTTGGATGGGATT 

ACAGGCGTGAGCCATCATGCCTGGCCTACGCATTAATATTTAAACTGTTT 

TTAGTTCTGTTGGTCACTTCCATAAAGATTAATATGGTTGTATCTATAGC 

TCATGAGATACCAGCTTTAAGAGCTCTTAGTTCCCCTTTCCTTCCAACTT 

TTATTTAATTTAATTCTTTTAGTGGTTACCTTCGTAACATTAGATATTAT 

GTTTTCGGCCAACAAACAGAATATCATATCAACAGTTTTCTGGCAGTCCA 

GCTTCCATGCCTATTTTTTCCCCGCGTACCTTGG 
>Sequence 1055 

AGGTACAAGAAAAAATCAAACAATCACATCAAAAAGTGGGCGAAGGATAT 

GAACAGACACTTATCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGACACATGA 

AAAAATGTTCATCATCACTGGTCATCAGAGAAATGCAAATCAAAAACCAC 

AATCCGGGAGGTCTTGCCAAAGACCACCTGGGCTTTCCGGGCAACGTGCT 

AGAGCTTCTGGGAAGCAGNTCGTGGCCCCTTTGNGAGATTCNNCACGGCT 

TCGGATTCCTACCCTGCAGGANNTGCTCCACTGTTGTCTNNGCCGGCCTN 

CTGGCGNNTTTTGCTTGAGGGGNTNNAACCTCGGAATGGGCTTTAGAAAA 

CAAGAACCACTGNNAGATNNGGCCCAGTTCGTGGCCN 
>Sequence 1056 

GTCGGACCCCATTTCGTACTTCGGGCGAATAGTAGCTGGCAACGACCGCG 
GTGGCGGCCGGGCAGGTACGCGGGAGAATAACAAAAGCACTCGTGTTACT 
TTTAAACAAGGTAAAACTTAAACAGTTTTTTCCTCCGTTTCTTTTTTTAT 
GGAAATAAGAGGCAAGTGATAGCAAGTGGGTAATTCAATGGCAGTGGTAA 
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CTGAAGCACTGACCTGTTACAAGAGAGACGGAAGCTTCTACTTGAGCAGA 

TACAAATACTGTCATCCGTGGAGATTTGAAAGAAGTCTTTCTATCACTGG 

GTAGTTTGAGAGCTCATTAGTCTTCTTTAGAATGGGTTTAAACTTGGAAA 

CATCAAAGCCAGTTACAAGGAAACTTAATTTTACTGTGTTGGCAGCCTAA 

GCGCCAGAATTTTGTTATTAAAGTGTCTGAAAGTGGCACAGGTT 
>Sequence 1057 

CCGCCCGGGCAGGTACTTGCCCCCAGGCCCAGATAATTTATTTAAAAACT 

TTTTTTGTAGAGACAGGGTCTCACTATGGTGCCCAGGCTGGTCTCAAACT 

CCTGGCCTCAAACAATCCTCTACCTCAACCCCCCTAAGTGCTGGCATTAC 

AGGCATCAGCTGCCATGCCTGGCTACAAATCTTAACGTTTTCCCCATGGC 

TTCTTTTTCTGGCGTTCTTTTCTCAGGTAATGGAAGTGGGCAGAGAATGA 

TCCTTTCCCTAGGCTCCAGTGTGTAAGAATTAAAGAAAGAGGAAAGAAAC 

ACAATGGCTTGATGGTCGAGGACAGGTTTATTTTAAAGAAAACAAACCCA 

AGAGTGGCTTCTGGCTGAAGTAGATCAGAGGCCTG 
>Sequence 1058 

CCGGGCAGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCC 

CAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCCC 

TAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCTG 

TTTTCCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATAA 

CGACCCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTGT 
GTTAAG 

>Sequence 1059 

AGGTACGCGGGGACAGTCACAGTTAACATCCTCATTCTCAATCCTACCCA 

TGATGCAGACAGATTGCCTCATTTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTC 

CCTTAGGCAGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTA 

AGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGA 

ATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGA 

GCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGC 

TAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGT 

CAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAAT 
TCAACTGCGC 

>Sequence 1060 

CCGGGCAGGTACTCTCAGGCTGGCCACAGTGACTCATGCCTGTAATTACT 

GCACTTTGGGAGGCCAAAGGAGGAGGATCACTTGAGCCCAGGAGTTCGAG 

ACCAGCCTGGGCAACATATAGAGACCATGTCTCTACAAAAAACACAAAAA 

GTAGCCAGATGTGATGGAGGCTGAGATGGGAGGATCATTTGAGCCTGGAA 

GTCAAGGCTGCAATAAATTATGATCATGTCACTGCACTCCAGCCTGGATG 

ACAGAGCAAAGCTCTATCCCAAAAAACTCTCAAGACAACCACAAACATCT 

CACACCATCTATATATGATGAAGTAATACATATAAACCAGTTGTTTAAAA 

CAATTTCAAAATTTTGGGTAATCTCTGATTGCCTGGATTATTTCCA 
>Sequence 1061 

CCGGGCAGGTACTGGTTTGGAGAACTTAGTTCTCTAGTATCATCTTCATC 

ATCCTCAGTTACAAATGCTGACAGAGCATCTACAACCTGTGACATACCAT 

CCAAACACCAATCCCAAAAATGTGCTATCCCAAGGATATAAGACACGGTC 

CTTGCAAACTAGGTAAAGAGACAGGACTTAAACAATGATGTAGGCCGGAC 

ACTGTGGCTCACACCTATAATCCTACCACTTTTGGAGACTGAGGCAGGAG 

GATCACTTGAGGCCAGGAATTTGAGACCAGCCTGGGCAACACAGTGAGAC 

GCCAGCTGTATTAATCCATTCTTACAGTGCTATAAAGAATCGCTCAAGAC 

TGGGTAATTTATCAAGGAAAGAGGTTTAATTGACTCACAGTTCCACATGG 
CTGGGGAGGCCTC 

>Sequence 1062 

CCGGGCAGGTACTGGAGGGTAGACTGCTATAACAACTTTTGGTTTTGGAT 
GGGAATAAACAGAAAAAGTCTCATCTCCAGTTCATTTCTGGGGAGGGTCA 
GGAGGTGGGGGGTGCTTGGCTCTACTCCCTTCATATGATTTTCCCTTCTT 
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TATCTCCAGGATCTTCCCCATTTCACGGAGAGACATGGATGAGAATGAAG 

GCTGCTGAGTGGGACGGGCTTATGGGGCCAGTTTTGAAGAGGCCTCATAC 

CTTTTGGCCACATTCCATTGGCCAGAACTTTGTCATATGACTGCCCCTAA 

CTTCAAGGAAGACTGGGAAATGTAGTCAAGTTGCCTGTCCGGGTAGAAAA 

GGGACCCTTTTCTGTGGAATAACTTGCCTGTTTG 

>Sequence 1063 

AGGTACTTTTTTTTTTTTGCTCCAGCTGTCAGGACCTGTTTATTGTTGAA 

ACTGGTCAGACTATCAGTCTATGGGTTAATTTTCTCCAGCATTATTTAGT 

AGCTCCAGAAGGAGAATGGATAAAGTAGGCATTGAAATAGGCTTAAACTT 

TGGTTCTGCTGGTGGATTCAAGAAAAGGGAAAAATTGGAAGAGTTGAGAG 

AATGGGCAAGAAGGAGGTCCAAACGCTGGAGCATAAACAGAGAAAAAAGA 

CAGAAGAAAGAGGGGGTGTGGATAAAAACAAAGGGAGCAAAAAATTGTAG 

ATCCTGATGAGGTTGAGGAATAGTGGTTGTAAAAACTAGAAGGATAAGAG 

TTTGTGATCCAAAAGCAGGTTGTAAATATTTCAGAAAAGGGACACTTTCT 

GAAGAAAACATGGTCTGGGTTGGAGGTTGGGAAGTTT 

>Sequence 1064 

AGGTACCCCAAATGAAATGGCTTTAAAAAGATAAAGGACAGAAATCATGT 

GATTTGCTGGAACAACTTCCAGGGCAGCACAGTCTAAATATGGCCAGGCA 

GAGTGCGCCAGGTCCCCAGCCATGAACACCAAGGGCTTCCAGGCACGCTG 

GCTCCCTTGGCTCCCAGGGTGTTTTATGGTGAGAAGGCAAAACCCGAAAA 

GAAACAAGAAGAAAAACGACACCCGACCTGACTTTACCTTCCCGGGCATC 

TTTTGGTCCCTATTGTTATACGTGGGCCCAACACCATTTGTGCTGCTCTG 

CTTCTATCCTCCCATTCCACTGGAGAATACTGAGGCAATTATTGGGCCCA 

AAAATGGTATGAGGAAAATCCTTTGGGGCCTAATACCGCCTCCTTGCCCA 

CAACAATTTCCTATTAGTCTTTTTCCGGCCTTCCCATAGGGAGACCCCCC 

CAAATGTATTGAAGGGGTTTAATCCTTTAGGGCCACCTTTGGGCCACCAG 
GGCCCACCAGACGAGCCCA 

>Sequence 1065 

AGGTACCTTTAGGTATTTGAAGAACTGATGATATGTAGCTGTGACTCTGT 

TTCTGAAGGTTGAGAACCTCCTTTTTCTGAGGACAATTCGTGCCCCCTTT 

CAAATTGTAATTGTAATCACCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTCAGCCA 

CCGTGCCTGGCCGTTATTTTGTCTTTCATTCATGATATTGGTTAATCTGT 

ATTTATCAAGTTTGTTAATTTTTTTTTTTTTTGAGATAGGGTCTTGCTGT 

CACCCAGGCTTAAGTGCAGTGATGTGGTCATAGCTCACTGTAACACTCCA 

ACTTCCTGGGTCTCAGGCAATTCCTCACACACTAACACTCCTGAGTTAGC 

TGGGTACTACAGGGCGCACACCAATGTGTGCCTGGGCTATTAAAAG 
>Sequence 1066 

CCGGGCAGGTACCCAGAGGACACAGTTGAAATGAGGCTCAATTAGGAAAA 

ACTAGGCTGTTTAATATCCATATTGAGTAGCTTTGCAAGTTACTTTCACA 

AACTTCCCTACAGAATTGGTTCTAACAGAACTGTTCAAGGCCAAAGATTT 

GTTTTTTCTGGGGTCTGGGGGAGTCATCTTTATAATTTTAATATTCCATT 

AGAATGCCTTGACGCTAGAAGGAGGGTCCATCTCAATCACATCAATAAAT 

TGATCCCAACCTTTATAAAAATAAGCTTGGATAGAAAGGAAAATCCGAAG 

ACTAAGGTAGTCTGGTAGAATACTAGAAGGAGACATCTTTTAAGAGGAGG 

ACAAGAAAAGGCATGAAAACAGAGAACATGGTCCTACACA 
>Sequence 1067 

CCGGGCAGGTACAAAATTATCTTTATTCAGAAGATCACATAGCAGCATGT 

TCATAATCAAAAACATTTTACCTTAGCAATAAACACCAGTCATTTATGCA 

AGAGCTTCCCAGGGTTGGTAGATATTTTTATTGCTTCATTTTGCTCTAGT 

TAAAGAAATGGAAAAGATGCTTTTAACTTATTATCAATCCTACTTCANGT 

GTCAAGAAATGCAAAGCATTAGAAAGAGAGAGGGAAAGAGGGATCTTCAA 

TATTCTCTGTAAAGGAGCAAATTCTGACATGGTCATCTCAGACACCCTCT 

TTTAATTCCAAAGTCTAACCTTACAAAAGCAGAGAAAGGCCGGGCACGGT 
GGCTCATGCCT 

>Sequence 1068 

CCGGGCAGGTACTCTGCTACTGAACGATGAACTTTAGGGCCTAGGTTACA 
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CCTATCCACTTTATCTCCTCAGACCTAATTCTATGCCTTATGATATACAA 

GGGCTCAAATAACTAGAGTGTCATATATGAAGAGCAAATATAAAGCACTC 

AAAAAAGCCAAGCGCTACCTCTTTAGAACTTGGAACACTGCTGTGATCTT 

TCTCCATTATCAGCCATCTGAGAACATTTGGAATAGAGGGGTTTTTCCAT 

GTTGGCCACGGATTCACAAATCTCCCATCTTTTCCTTTCTTGGATTTAGT 

TACATCTTCTTCTAGTCTATAATCCAGTTTGAAGCTTTTCCTAGAAAACC 

TAGAAGAATCACTTGCTCCGGAATTCCGTGCTGAAATTTGACGGTTTCTT 

AATGCTTCTTTAAGATATTGGCTGGCT 

>Sequence 1069 

AGGTACTGTGAGGCACTCTTTCCCCACTCTCCCACAACCCTCAGCTTAAC 

ACAACTGTGGTGATTGCTTTGTCCGTTTTCCCATGAGGACCCTGAGATTT 

CAACAAGGTTCAGTAACTCACACATCGACACTTCCAGGGAGCTGTGTTGC 

CAGGAACTGGCCCAGGTCTTTCCCTCCTGGGCCCATCTTGTCCTTAATCT 

CTGCTGACATTGATGGGTTTAGTTACCTTGTCGTGTTTCTTCAGTGTTTT 

ATGCCATACAGTCTCCCTTGAGTAGATGTTCTGTATAGGGGATATCACAG 

CTTCCTGGTGAGAACTGGGTTAAGTCCAGCAGGATGCCCGGGCTTAGTGG 

CACTGGAGTTGTGGGTGGCCTTGAGCCCCAAGCAGTCCCCTGAGAGCCCT 

TTCCGATGGATGTTTGAGTCACTGAGTGTGTTCCTTCTTCTTTCTGGTCA 

GGCTGTCCTGGCCGCTGCACTTACAATTGCACCCCATCCCCCTACCCACT 

CTGATCCCAGAGGAGAGTGCTTCTGCTTGAACCTCTAAGGCACAAGTGGG 

CCCCAAAGTCCTTAAATATGGAAGGATGTGGNGAAACAATGGTGAAGATT 

GCAGCCATAGGGTTACAGGCAACACTGGTTTTGTTGTAGGTACCCTCATC 

TAAAGATTCTTTATATTCTTTCCAGATTTATTTTCTAAAAACTAACTGGG 

TTGGAAATTTACCAGCTTGAATTTTTTCTTTAGGGGATTTGGACATTCCG 

ATACCTACATACTTGAGCTGGTGGAACCACCAGAGGGTTTGAACTCTTAA 

GTGGTAATTT 

>Sequence 1070 

CCGGGCAGGTACAGTAGCTCTAGCATTTCATCACAAAGTGTCAGGGGAGA 

GAATAGCTTTCACTTTTTTGTCATCCCTCTCACTTTCTGGCCTGTCTTTA 

CGGATGCTGTCTTACAGCTGCTTATCCAAAGATAAGTGGGTTGTGGTGAT 

ACTGATTACAGCTGCTTATCAGAAGATAATGGGTTGTAGTGATACTGATT 

AGCCTACGGCATAAATTAAGTAAAAGGGGGAGGAAAAACAGTTTTGTCAT 

GACTCAGGAGGAAGATGAGGCACACTGTCACTTTTGAGCTCTGTGTTTTG 

GCAGGTCTGCCATGACCCACGTGGGAAATAAAGGGCTCCCTTCCGCTTGT 

GTTTCAGGACTACTCACCAGGGGATTCTCCACCAGGGACACCGCCAGCGT 

CCCCACCGTCCT 

>Sequence 1071 

AGGTACTTTAATTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGCAGAGATGGGGTTTCGCC 

ATGTTGACCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTAAGGTGATCCACCTGCC 

TCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTTTGAGCCACCACGCCCAGCT 

GTGTTATGTTTTAACACATGTGCTATGTCGCTAAGTGGTTGGAAATATGA 

AAATGAGTTGATGTGTTCTTATAATAAGACATCTGCTTTAGTATACATTA 

TTAGCATGCTCTTCCACTTTGGAATTTTTATTTTATATTTTCACTTAGGC 

AAAAATACTTTCAACCATTAAAGTGGGTATAAAAGCAACAGTTGCTTTTA 

GAAATTTACTCTTTTCACTTGCTGGGCTGGTTTGGTCACTTGTTAGACTA 

TAAAAGTGATAAATTA 

>Sequence 1072 

CCGGCCAGGTACATTTTATTCATCCGTCGTTTGGGTCAGGGTCTGCGGGC 

AGACACAGGTAGCTACTGCCCTGTTGTGAGAAGCAATACCTCAATTGGTG 

CCCCATGTGAGGAGAGCTGTGTGAGGACAGTCAGGGGTCTGCAGAAACAG 

ACCTTCCGCAGTCGGAGCCCCTTTGTAAGGCAAGCTTTGAAGGAAGTGTA 

AGGACCGCTTTCATGAGGAAAGCTGCAAAGGAAGCCTGAGGAATGCGACG 

GGCCCCCGGGAAACAAAGGTGAAGAAAAACCGCGTGGTCAAGTCAGTGAG 

TAACTAGTAAGTCATTGGTGCCCACTCAAGGTTACCAAGTTCTGGGGAAA 

GTTGGTTCAAGCTGAGATTTCATTATGGGACAACAGTTATTAGCACAGCA 

GAAACATTATATAAAAGGTT 
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>Sequence 1073 

CCGGGCATGTACTCTTCTCTCCTCCCCCAAAAGCCCTGTATGAGTGTGTC 

TCTGGCTGCGCATATTTAAGTATTAACTGAGATAAAGCATGAGCTCAGCA 

GGGGCTTTCTAATGGCTAATCCACAGTAACCCATTTAAAAAATCTTTTTT 

TTCCCACAAGAAAAAGAACTAGTAGGGAAAGGACATTTTGGTGGTTGTTT 

GAAAGAAGTGTCACTCGGGTATTTGGGGGAGGAAGAGTGGTGTCTCACCA 

TTGAGTTTTTTGTTTGGTGGATGCCTCTTTTCCAGGTCCAGTTGCTGAAT 

CCAGGACATGGAGTGGAGACAGGGAGTGGGTACGGAGGTGCCATTAAAGT 

TCTAAGCAAGTTCAGCAGTGTTTAAAGAATTTAAACCCACTCTG 

>Sequence 1074 

CCGGGCAGGTACATGGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCCCAGCTCATT 

TTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGATCT 

TGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCGATCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGG 

GATCACAGGCGTGAGCCATCACAACCTGGGGCCCTCTAATTTAATTCCTC 

TTTAAAAGAGTAGAGTAAAAACTATTGATAGGGCCAAAAATTATTTTAAG 

TTAAAATCTTTTTACCTTTAATCGACAAGGGCAAATAAAATGGTAATTTT 

TGCCTTAAATATTAGGTTGATTGAAAGTCATTACCACAAATTGGAACAAG 

TAATATCATATCACCATTTTTTAGGTAAAAAAGGCCAATAAAATTTTGGA 

GAACTTTATAAAGCCTATTATGGGTAGGCTTTATTTTTTTGGGGTGGGGG 

GAAAGAAAATTGAGTAAGAAGAAATATTTAACAATCTCTTTAACTGGGCA 

ATGAACACCATTTTTTGATG 

>Sequence 1075 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTTTTGCTCATGT 

TGCAGTGAGCTGAGATCATGCCGCTGCACCCCAGCCTGGGTGACAGAGCA 

AGACTGTATCTCAAGCAAACAAACGAACAACAACAACAAAAAACCTCTAA 

GTAATAAGTCTGTAACTTTACACCAAAGGGGATTTTTCTTCAGTAATTCT 

ATAGGATTTTTGGGTTCTTTACATTAAGTTGAATACAAACATAACATGAG 

TTACAAAAGATTAAAACACAGAAGTAATATTAAGGAGCAATAAATGTCAT 

ATGAAATCCCTAAGTGGAAAATAATAGATATTCTATTTTACCATTATTTT 

AAATTAGAAATTATTTACATTAAATTATTTTAAAACAATTATTACCACTA 

CCAGTATGACTCGACTGCCTATGATCAGAAAGGACAGAAAAAAGATGTCT 

GAAACAACTGCTGATTTAGACTTCCATTCTTTTTGAGTTATATTCCTGCT 

AATGATATGTGTTTAACATTATATGAGTAAGAACTAAGGAATTTAATCTA 

AGAAATGGAAGTTACAGGTGCATTAAAAGAAATTAGTAGGTGTTTTTTCA 

GCCTAAAAAAAAAAGGCCTTATGAGATAAGTTATTCGGATTTTATTTGGT 

TTGG 

>Sequence 1076 

CCGGGCAGGTACACACAGTGGCAGGGCAGCCGGAAAGGAGGATGTGGTTT 

TCCTTTTCCTTTTGGAAGAAAAGGGCTCAGTCAGCCTAATTGTCCCTTGA 

AGTGCTTCCAACTTTTCTTTTACGAGCTTTAATTGGTATGTTTGCATGCA 

GCATCTGGGAGTTTCTTTAATATCTACATTTATGTTGGACTGTCTAATTA 

TAGTCCTCTGAAAGTTTTCATTTTGGTTGGCTCCATTAGCGCATCTTATG 

AATTATGTGAACTTTTTTCTGAATTTTTGATCTATGTAGTATAAACTTTA 

TTGTTTCATCGATAAGCTTGTGAACTAGATTCTTTGACTTATTCTATCAC 

CTGTTTTTGGTTTTTTCTCTATTTTATGTAATTATTGTTATACTCATCTA 

TAATGTCTCCTTTTCTGAATGCCTATCTTCTTTA 

>Sequence 1077 

AGGTACCTCAGGAGGTCTGCAAGTGTGTGGTTAGGTAAAAACTGAGCTGT 

GCAAACTCACTGTATCCAAGCTCTTCTCATGAGAGAGCGGAACAACCTGG 

CAAGCTTAAAGGCAAGTGTTTTCGTTCTTTTAATTAAAAAGGGCTTTGAC 

CAAATTTTACCATTTAAACTTAGCCCCAGAAACCAACCAGTCCCGGGTAA 

GTGTTCGTTGCAAAATCTTGCAGTTAACAAAAAGACCATTCTGATAAGAC 

TACACGTTTGGTCTCCAGTCCTAGCAAGCGTCCCATTCTCTCCACATTCT 

TATCAATTGTAGCTTGACATGTTATCTCCTTGGCACATTCCATAGGGAAG 

CCAGCCTCTTTCTCCATCTCGTAATCGTTCCCCCTCA 

>Sequence 1078 
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AGGTACACTTGAGGAAGCTTGGGCTCAGAGGCTTTATGTTAATTCCAACA 

GTTTTTGCAACAGGAGGAGGAGAATATCTGTCCAGGAGCCCTAATCAAGA 

CTCAGCAGGAAGCTGGTGGCTTCCTTTCCTTCCTTCTTTTGCTTCCTTCC 

TGTTCTTCCTGTGCTTCCTTTCAGTCCTTCCTTCTACATATGGGGCCCAT 

CGCATTCCCACTGACTCAGATGCTGAGGGGCCAGACTGAAGGGACAGTGG 

CCATTGCATCAAGTCAGAGAACGGATCTGACCCATCTAGTAGAAGCTTAT 

TGTTTTGGCAGAAGCACAAGCTCTTAGAGGTGCAGCTGCAGGGTGTGACC 

TATTGGGGACATTGAGCTCAGTGACCATGGGCCCTGAGAGTC 

>Sequence 1079 

CCGGGCAGGTACACAAATCAAAGGAATACCATATTTAGCACCATAGGTGA 

CTAATTAGGCAAATGAGCAAGTTTTAAGAGTCTGGCCCAATTTTTAAAGT 

GTGTGTGTGTATCACAATCTCTCTAATGCTATATGTAGTCTAGGCAATCT 

GGCAACAGATTCCTAACTATTGTTAGGAAAATGCAAGTATGATCCTGTTA 

TTGCTACTGCTTTCAACCCAGAGGTAATGAGGAAAAGTCCAAGTTCCTTA 

ACATAGACTTCATAGGCCTGCATGATTTAGGACTGGTTATCACCACCACC 

TCAGAGAAACTCCTGACCTTTAATCAAAATGTGCCTTGTGGTAAACTACT 

TTTCATTTAAGCCATGATTGCGATTTATAATTCCCTATCTTGTGATAAAT 
GTCCAT 

>Sequence 1080 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGA 

ATCCCTTA ^ GTGC ACGTCTCCCGTTTTCTTTTC AC ATC AATGC AGAGTCC 

CTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGG 

AAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCAT 

ATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTT 

TCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGNNGAAATCTTGGCAN 

CCCAGAAGAAAATTCAACTGCGCCTCACTTTGCAAAAATACCAATGGGGC 
CTACATTGGAT 

>Sequence 1081 

GGTACTAACCTTAGCTAGTAAGTAGGAAGGCTTGGAATCGACCCCAGCTC 

TTCTGGCTTCAAAGCTCCTATACATGGTGCCAGGACATATAATCCAGTCC 

TCCTATCTTCCCACCCAGTGGCTCTTTGCTGTTATAATGTCCATCATCCC 

TACCCTGTCTTTCCTTCTCCACCTTCTACTTAGGCTGGATTCAGTCCTAA 

TTATTTACCAAGCAACAGTGATGATGAAGCTAATAATCATCATACATGTT 

TGTGTGTAGCCTAGTTCAACCTTTAATTACTGCTCTCTCCCCAGCACCTA 

GAATAGTGCCCAGCCCATTATTGGGCTGATAAATATTTGTTGAATAAATG 

AATACATGAATATATTCGTATGCCTTTTGCAGACCCCTCTTCTCCCCCAG 

TAGGCCTTACTCAGAACAAGAGGAGCGGTAGCTAAATTAGGGGAAGGAAT 

GCCAAGGGCTGAAAATCCTCTGGGTTGGCAATTGTAATCCTGTGGACATT 

GGTAATACCCGAGGATGCAAAATTTCCCCAAAACAAGCGNAACATTTTCC 

ATGAATTGCTGCTATAAAGCTTAATTCCTGTCCCCACCCCAACATTTTAT 

AAAGAGCCAGTGACTTTTACAGCCCTTGGTTATTGCCCAATAGCGATCTG 

GAAACAGGCCGCTCTTCGTTAAATGACTGGACACACAGGTGGGGATCTGG 

TCTGAAAGGTGGAGGGTGCCCGGCTTGGGAATAGGGACATTATAAATTCT 

TGGACAATTGTAAGGCATATTTCTGAAGTGTAAAATGTTTGCATTGGAAT 

AAAAAAACCCATACGGCCCCTGGAAGAAATTTTTCTTCCAAGTCCTTACT 

GAAAAATGTCCCCCAAACTGGA 

>Sequence 1082 

AGGTACAGTTTTGTAAGTAAGATGATTGAAAGATCTACTGAGTGCCGTGG 

AGTCACAGAGAGGAACAACTACCCTCAGGCTATGGAGTTCAGTGAAGGCT 

GCCTAAAGAGAGGATGAGTTGTCAGCTGAGACTTACAGAATGAAAGAAAT 

GTCCTAGTTGTTTAGCTTGACTGTAAACAAATGGGGCTTATTACAGGATT 

CTGTATGCATTTTTAAGTCTGACGTATTTTTCCTCAAAAGATGAGGATGG 

TAAGGATGATATGGGGGGAAGGGCACTAAGCAGAAGGTTCCTTATTCTTC 

TTACTGCCCTGTTTCTCCCCTGCTGTCTTATTTATAACCTCTTGTTTAAT 

GACAAGAATTTCTATAGAACAAATTAT 

>Sequence 1083 
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TGGAATTGACCCTAACAATTCATATAGGGAAATGGGCCCTCCCCGCGGGG 

GGGCCCGCGGTCCAGGTCCGGTTGTAAGTGCCTGTTAGTAGGTAATTCAG 

CCGACCTTTTCTGATTCTGCTTTGCTGCCTGATTTCAAAAGAGTTGCCCT 

ATACTGGCTTTCAGTCACAGCTTGATGTAACCACTGCTTGTTTGCATGCA 

TCCCCATCAATTTTCAATTGGCTTCTTTTTTTTTCTTCTTCAAGTTAGGA 

AGCAAAAGAATCAGGAGCATTTTTATATGATCAAAGATTTATATAAGGCC 

AGCTAGAATCAAGCCAAATGAAATTCAGCTGGAAGGGATGGTAAAAAGGC 

TCACAGAACTTGTGGCTGCCATAGAAGTGAGTGTTCTTTAAATTAAAGAG 

GGTTCAGCTAGCAGCGGCAACTCTGACTTTGCATTCATATTGAAGCAAGC 

TCTCCAGCCATTCTGGGCAGGCAGAGCCTTAAAATTAGAGGTGAC 

>Sequence 1084 

AGGTACTATTGATGTTTTTTTCAGTATTTCAGTCAACCTTTCTTTCTTTC 

CTTCTCTCCTTCTCTCTCTCTCTCTCTCCAGCCTGGGCAACACAGCAAGA 

CTCTGTCTCAAAAAGAAAAGAATTTCCATCCCCTAAAATGTTTCCTTGTG 

CCCTTTGCAGATGATCTGTGCCCACACGCTATAGTTTGATACCACCTGTA 

GTGAACACAGCAATATGTGTTCGCAAAATGAAAAGGGTGCAACATGTAAA 

CAAAATGGAGAAAAGGCCAAAAAGTCAGTCAGGGAATGGAGGACTTGAGG 

TAGGAAAACTTGTGTGCAGGCCAGCAAAGGACGATGGCAATGAAGGCAGA 

GTTGAATAGCGCCCAGAGGAATGTGGGAGGCTGCTGCATACACAGAAAGC 

AGTGATCCTCAATGGGAAGGAG 

>Sequence 1085 

AGGTACAAATTTGATCATTTTATTATATCTGAAACAGACTAAAGGCAGGT 

TGACTGTGAGGGGTGGCAGGAAGCTTTTGGGTGATAGATGGTGAGTGGTC 

TGTAGTGCTGGTTATTCCATATAGACTTTTGTCAAAGCTCATGGAAGTGT 

TTGTTTAAAATGGGTAAATTTATTACATATGTTATACTTCACTAGTGAAA 

TCTTTAAAAACTATGCTGGTGGCTTCCTGTCATCTTCTGAATAAACCCTG 

ATTCTTCTTTTTCAAGGTAAACAAGAACTTCTGGTGTGCCTTCCACCTTT 

TCCATACCTCCCCCCATCCTCACCTCTAACCTCTCCACTTCAAATTGCCA 

TCTGCACCTCAGTTGCGAGCTGCCCCCTACTCGTGTGCTCTTGCCTCTGG 

GTCTAAAGTCTGCAGCGCCCTCA 

>Sequence 1086 

TGGGAAATATCCGCGCCGTCTACCGACTACTCTGTACGGGCGAATTCTAC 

CTCGCGGGGGCGGCCGAGGTACTGCCTGTCCTTCTATTCACAGCACATGT 

GGCAGCAAACCCCATATTACAGTGATACATCCCTGCATCCCTTATAAGAA 

TATATATAAGCTTTGCTTCCTCATTGAAGCAACAAGACATGGTTTCTCAC 

TCGTCCTTATGTTCCTCATAGCTCATATTATGCTACTGTGTTTTTAGTAG 

GAATGGTTGCATATGGTCAAATGTATGTCTGTGTGTTCTTATGTATGCAT 

ATATATTTGGATGGCTGGCGGATGGCTGGCTGGGTGAGTGCACTGCTTAG 

TGATGCTTCTCCAAAGCAGTTTGGAATATGGTATAACTCAGTCTTTTGTT 

TTCTGAAATTTTGGCTCTCTCTTGCATTTCTGCCAATTCTAACTCTTTTT 

CTCTCTCCCCCTTCTCTTTTAAATATAATAAACCTTTAACCTT 

>Sequence 1087 

AGGTACTGTGAGGCACTCTTTCCCCACTCTCCCACAACCCTCAGCTTAAC 

ACAACTGTGGTGATTGCTTTGTCCGTTTTCCCATGAGGACCCTGAGATTT 

CAACAAGGTTCAGTAACTCACACATCGACACTTCCAGGGAGCTGTGTTGC 

CAGGAACTGGCCCAGGTCTTTCCCTCCTGGGCCCATCTTGTCCTTAATCT 

CTGCTGACATTGATGGGTTTAGTTACCTTGTCGTGTTTCTTCAGTGTTTT 

ATGCCATACAGTCTCCCTTGAGTAGATGCTCTGTATAGGGGATATCACAG 

CTTCCTGGTGAGAACTGGGTTAAGTCCAGCAGGATGCCTGGGCTTAGTGG 

CACTGGAGTTGTGGGGTGGCCTTGAGCCCCAGG 

>Sequence 1088 

GGGGGGGGGTGGTAGGACGCGTTTAGGACTATCGGGCGAATATTAGCTGC 

AACGCCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTATCTGTTCATTCAATTTTTCTGA 

ATATTTTAAAAATTTTAACATAAAATCTTGAGAAAAAGTAAACTGTAGAT 

GCTAATAGCATACAAAGTGCAGTCAGTGTGGAGAACAGAAGAGAAAGATG 

AATTTCCAATGAAGAGATTCAGCAGGTTTGTGGAGGAGATGGGATTGAGC 
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AGAAACTTAACAGATTTGGGCCTTTTAGGTGGAGGAGACAATATAGGAAA 
GGCACAAACCTGGGGAAATGCACAATGTATGCTGACCAAGAAGTGGTCTG 
GCGGGTAGAGTAAGGCTGGAAGAGACTCTGGGAGAGGAACATGAGAGGTC 
CCAGGGCTCTGAACCAGGGCAACCAACAGAAAAGGAAGGACAGA 
>Sequence 1089 

AGGTACACATTAATCCAATACAGACACCAAAAAACTCATCTGGTCTGAGT 

CTACTTCCATCTCCGGAAGCACAGGTGGCTGACCTTAAATGGGACCAGCT 

GTCACTAGGATGTTTTTGTGTCGAACCCAGCAACAGAATTAGAGAGATGC 

CAGAGTTAACTTGCACTGAGGATACTTTCCAGCCAGGTGTCTGGCTGGAA 

AGTCACAGAGCTACGCATCTAGCAAGAATCAAAGCCTGGCCTGTGAGAAC 

CACGCACAGTGTGGACTCAGGTCAGGGACACTGCATGATGGACAAGGGCT 

TTCTGAATTCCTGAATTCACCAGGAATTATGTCCTTAGTCCACCTTTCCC 

ACACACAGCAAGGGAGGGAGTTGGTGAGCTGAAAGCACAGCTACTCACCA 

GCCCGCCAGGCTGATTGCAATAAGTGTCCT 

>Sequence 1090 

AGGTACACCCAAGATACTCAATAAATGCTTCTCAGGTGGATGAAGATAAA 

GCCTCTATCTTTTCCACCTCTGCATACTCAGCATATAGTAGGAGCTCAAT 

AAAAAGCTGGTGGGAAAAAAAAATAAAAAGGAAGACATGTAATAAGAATG 

ACACGTATTGGCCAGGCGTGATGGCGCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTT 

GGAGGCCGAGACGGGCAGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCCAGACCAGTCT 

GGCCAACATCGTGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGACAG 

GCGTGGTGGTGGGTGCCTGTAATCTCAGCTACTCGGGAGGCGGAGGCAGG 

AGAATTGCTTGAACCCAGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCGCCC 

CACT 

>Sequence 1091 

GTGCTTGTCGCAATTCGTAATTCGGGCGAATNGTAGCTCCAACGCGCTGG 

CGGCCGAGGTACGCGGTCTGTTTGTTCACTGTCATCCACTGAGTGTTTTG 

CCTCATGTTCTGCTGAGCACATTCCCTGTGTGATTTCTTCTTATTCTCAA 

AACTGCATTTGGAATACCTTGTTGTTTTAAAGAGGAGGGAACGGAAGCAT 

TGCCATTTGCTCAAGATCTCACGGCTAGTGGGTAAGAGAGCCCACTCCAG 

CACCACCACTGCGTGTTTGCATTTTCACAGACATTTGGAGGTGGGATGGA 

GAATGGATCTGAAGAGACAAGACTGGAGGTGGAAGGAACAACATATTTAA 

ATTCTTTTCTGGGGAAAACTCAGAAATTGAGTCTGTGGGAAGCACCTTGA 

GGACAGAACATGTTGGATGGTGGAGCACCCTTTCTATACGACTTACAGGA 

CAACAGATGGGGAATTCATGGCTGTTGGAA 

>Sequence 1092 

CCGGGCAGGTACAAGAAAAAATCAAACAATCACATCAAAAAGTGGGCGAA 

GGATATGAACAGACACTTATCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGAC 

ACATGAAAAAATGTTCATCATCACTGGTCATCAGAGAAATGCAAATTAAA 

ACCCACAATTCCTGGAGGTCTTGGCCAAAGAACCACCTTGGGCCTTTCCG 

GGCAATGGTGCTAGAAGCTTTCTGGGGAAGCAAGTCGTTGGCCCCTTTTG 

GAAGAATTCCACGGGCTTTTCGGAATCCCCTTACTTGGCAAGGATGGCTT 

CCAACTGTTGGTCTGGCTTGGGCNCTTCTTGCNGCGTTTTTGGCTTGAAG 

GGGGGTAAACCCTTCCGGAAATGGGGCTTAGAAAACCCAAGAAACCACTT 

GGAAGAATGGCCNCCAAAGTCCGTTGCCCCCCCAAGGCCAATTTTCCCGC 

AACAC 

>Sequence 1093 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCGTTAGCTGTGTCTCGATGCAAAAGAGAAT 

TTAAATTTAAATTCTTTTTATTTAAATAAAGATCATTCTATTCTTACATT 

TTCTTTTATTAGTCAATCTGTTCAAATGACTGACTTTTTATTTTATTAGT 

CAATTTTTTAAAAAATCTTCCATTTCAAAATATTTGTCTCCTAAAGCTTA 

TAGAAAAAGGCAGGCCAGGCATANGTAGCTCATGCCCTATAANTCCCAGC 

ACTTTTGGGAGCCCCAAGGGTTAGGAGGATTTACTTTAAGCCCCAAAGAA 

ATTCGAAGACCCAAGCCTTAGGCCAACAATAAGTGAGGAACAGTTATCCT 

CTTACCCGGAAAAAAAAAATATAATAAATATTAAAAGGTTACCCTTGGGG 

CCGCTTCT 
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>Sequence 1094 

CCGGGCAGGTACACCAATTTTGTTTATTCATTCATTCGNTCGGTGGGATG 

CCTGGGTTACTCCTAGGCCATTTTAAAGTAGGTCTTCATTATTCTCTTAG 

AAATATCTTATTTTTCTTTAAGGCCTTTATCACAGATTATAATTCTAATA 

TCAAGTTGTTTCATATCTCTTTTGTTCAATATTTTGTTTAGTCTCTATCT 

CTCATCACACTCTCAACAACCCCATAAGCTCCCTGAGGGGAAGGGCATGT 

CTGCTTTGCTCCTCACTGTGTTTACTGCCAGCACCTGGCAACGTAGTGGG 

TATTTAATAAGTAATTGTTGAATCACTGAATGAAAGAAAATCACTAGGCC 

ACCTGAAGGCCCCTTGTCTTTAGAGTCCACTGTGGACCATGTA 

>Sequence 1095 

AGGTACGTTCATCTACCTACTTTGCACTTGGATGGAAGTCCTAGATTGGG 

TCTTAAAAGGAGGGAACATTCTAGAACCCACCAACCCTTCCTGATACTGT 

CACAAGATTTTTTTCCCTTAATTCTTTTAAAATCAGGGCCACATTTCAAC 

TCCCTGCCCGCTGCCATTTGATGATATTTTTGTTTCTCTTTAGGTATCGT 

CCTATTTTCTTTTTCTTTACCACTGACAGCGGCTTATTTCATATGAATAA 

TATATTAAATACATATGCATTTAAAATATTGTTTTGATTTGTTTGCGAAT 

TGTTTCTCTTAAAGGGTCTATCTGGGGAAATGAGTAATTTTTCATATCCT 

GTTCTTGCAGGAAGAATTTTAAATCGTTTCTCCAAAGACATTGGA 

>Sequence 1096 

CCGGGCAGGTACAGGGGACAAACAGAAGAGGAGACATATGTATACTCTCA 

ATGTGTTTATATGCCTTTGTGAGACATCGAGTCATCACTGTGAAGTAGCT 

AGAATAACAGATATGAATGCATAAATATGGGAAGGGAGGTAGCAAAGGGG 

AAAGTTTTTGAGAAGGGTGGGTGGTGATGAAGAAAGGCTGAAGTGTTGCC 

TTGTAAAATGGAGACATATTCTCGGGAAGCTAATATTCTAATAAAGCAGA 

AAAAAAGAGCAGCAATCTAAAGGTCCCATCCTTGCCTTGTTAGGAAAGCT 

ATCCCCATATCAGCTAAGAACACACCAGGCAACCAGTTTCCACTCAATGC 

AATCTGAAAATCAGCATTAT 

>Sequence 1097 

AGGTACTAAAAATTCTATTTAAAAAAGATACTGTGATATTAGTATCTTAA 

ACAGCCATTATGTATCAAATATCTGCTATTCACAGACCCCTGACAAATTA 

TTATTTGTTTAGTCACTGTAACAATGAAATAACACCGAAGCCTGTCCTGT 

TTTCAGTATGCTACTTTGCTTCTATATGCACATAAAGTGTATTGAATATT 

TGTCCAGACAAATGCTATAACCTGTAACAAATTAATATAAACCAGAGAAT 

TGTATTTATTTGTATGAACTAGGGCTGTTTCTTTGAGTTTACTGGGGGAA 

AGAACCTGAGTTTCAATCAGATACAGATTTATAATTTATGTAAGAGACAC 

TTGATCTTGGACTAGCATCCCTTCTCAGCCTGAGTTTCTTCATCTGTG 

>Sequence 1098 

CCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAAAGATTGGGGGTTTTAC 

CCTGTTGGCCAGGCTGATCTAAAACTCCTGACCTAATGTGGTCCACCCAC 

CTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCACGCTCAGC 

CTACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTG 

TTTAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGAAAAAGTATTAATTTTTTTTAAA 

TACAATTAATTCTGTTAATTGATAAA 

>Sequence 1099 

CCGGGCAGGTACTTTCATCCTCCAATGGCCTCCCATTACATATGGAATAA 

AACCCCAAACACTTACCATTGCCTAAAAAGCCCTACATAATTTGAACCAT 

AGCTGCCTCTACGAGATCATTTTCTCTCACTCTTGCTTTCTTATACCAGT 

GCCTCACAACTTCCCTGCCTCCTTGCTGCCCTTTATTATTGTGGTAAGAA 

CACTTGAGATCTACCCTCTTCACAAAATTGTAAATGCACAATACAGTATT 

GTTAACTATAGGCATGATGTTGCACAGAAGATCTCTACAACTTATTCATC 

TTGCATAACTGAAACTTTATTCCTTAAATAGGCTAAGCAAATGCCCGTGT 

CATGGCCTTTGCCCTTTATTCTGTTGGAATACTCTGGCCTTATATACAAA 

TGGCTCACTGCTTACTCATTTAGATTTCTGTGCAGAAATT 

>Sequence 1 100 
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AGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCGGGGCTC 

AAGTGATCCTCCTGCCTTAGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGGCACACA 

GCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAGGTTTCAC 

CATGTTGCCCAGGCTGATCTTGAGCTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCCAC 

CTTGGACTCCCAAAATGCTGGGATTATAGGCGTAAACCACCATGCCTGGC 

CTTAAATCAACTTTAGAGTCAACCATCTCTTATCACTGGGAGCTTTCTGG 

AGAAAACTTCCATCAACGTGGTGGCTCTCTTTCCTGATGTTGTTTGTGCC 

CAAATTAGCTTGTT 
>Sequence 1101 

AGGTACAGACCATGAAGGGTCTGAACAGCTCATGAGCTGAGTCTGACAAA 

TTCTGCCAAGTAACAAGCTAAGTTACAGGCAAGCTACCCACCCTCTTCAA 

GGACCAGTTTCCTAGTTTCTATAATGGGGTAACACCTACCTTATAAATTG 

TGAAGAATTAAATCATATAATCATGTCTGCCTCGAACTGGGTGGCTCGTC 

AATGCTCTGCTCTGTTCCCTCCTCTTCCCTCTCCTACATCAAGCAAGAAC 

GTCCGCACAGACTTGACCTGGGCACCTCATTATTACAATGCATCCCTTTG 

ACATGATTCTTTATGAAAAAGGGGACCAGCAATTCAAGCCTTTTTCAGCA 

TTCTCCTTGACAGAAGACTACCACTGCAGAACCCT 

>Sequence 1 102 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCTCTCGAGTCCGGGCCGCAAGTCCCAGACGCT 

GCCCATGGAGGCGTCCAGCGAGCCGCCGCTGGATGCTAAGTCCGATGTCA 

CCAACCAGCTTGTAGATTTTCAGTGGAAACTGGGTATGGGCTGTGAAGCT 

TCAAACACCTTGCAGATCTCTTAAGTATCCTTACGTTGCAGTGATGCTAA 

AAGTGGCAGATCATTCAGGCCAAGTAAAGACCAAGTGCTTTGAAATGACG 

ATTCCACAGTTTCAGAATTTCTACGGACAGTTCAAGGAAATTGCTGCAGT 

TATTGAAACGGTGTGAAGACGGATTCTTTGGTTGATAAATTGCTATCATT 

CTAAAGGCATGGACTTCACTTTCGGCAACAA 

>Sequence 1 103 

AGGTACGTAAATCGTGCCAAAAGGAATTGGATGTTGCATGCCTTCAATCT 

GTTTTTGAATTATTTGTAGATACAGGCAACATCTGTTCCACTGGACAGAG 

ATATACTACAAGTGCTAATAACTTGGAAAGACCTGACTTTAAAAGTTTGT 

GCTTGGGAGTTAAATATTTTTAAACATATACATTTTGAAGTTCTCTTCTA 

CATAAACTTAAAAATTTTAAATTGCAAAATAATAAAGAAAATATTTCACA 

AAGTAAACCAAAGTCTGAAACTTAAGGAATTTTTTTGAATCTATTTAATT 

ATGTGTTAAGTGTGCCTACTGGCAAAATATATTATTGCAGCTCCACTCTG 

TTAAACATAGATGGGGAGGGGAGAAGAAGAACTAAGAGACCTATCTGTAA 

CTATGTAAAAAGAAATTCATTTGGGGCAAAAGCTGTGTAGTCTTGTGAGG 

AGATGAATATAAGTAAAACTAAAATCCGNNNTNAAAAAATTTAAATATTT 

ATAAAAGGTCCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGGCAGGGACGCGGGGACATCA 

ATGCAGAGTCCCTCTGGGAATTTACAACACCCAACACCCCATGAGTTCAT 

TCCTTAAGAAGGAAGATGGAACAAGTGTTTTAATTGGTTGGACAATTGAA 

TAAAAAGGTCCATTTTCAGGCTTACTCTAGAAATTTAATTTCTAAACTTA 

GTTGGCCTTCTTTCTTTTGGGAGAAAACCTTTTTTTGGGGCACTGGGGAA 

AATTTGGCCCCCTAGAAATTTAA 
>Sequence 1 104 

CCGGGCAGGTACTAGAGCCAGTAGGTATCTCAGCAATCAGAAGACTGTAG 

ATCCTCAATATGTGTTAAAATGAGAATAATGTAGCTCCCAAGAAAACATA 

AGATCTAAAATGTAGGCTCATTGGCCATATTAAATTTAGAATATTCAGTG 

GCACTTTGAAAATGCCAAAATCCTTCTCTGGCCCTAGATATCAAATTATT 

TGTTACATGGGTTATATTCTTCTCTGGTTGAATTCCATGACTGAAAAGAT 

TAGATGGCAAATGCCAGCGTATAGCAAACATCATCTGTTGCCAAATCATA 

ACTGATTCATTTGTAACTATGGGCTTCAAAGAGGAAGGCAGGTGAAGGCT 

CTCATTCATTTGAAGGCAAGCTCTTTGTGCCTTTTTTTCTTTTAAAATCT 

GAATTGCTTACCTGTTCCTGTTCCTTACCTGTTCATCT 

>Sequence 1 105 

CCGGGCAGGTACAGCACACCTGCAGTAAGGAGGCAGAAGTGGGCACAGGA 
GTGTGCTGCCTGATGAATGCTCACTTGCACATAAGCTCATGCAACCAGTG 
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CCCAGATGGAAACGGGGAGCATGCTGTCTCCCACCCACGACATACTTATG 

GATAACAGTCGTGTTGCTGGCCACTCAGTTCTCAACTCCTTACTGTGCCA 

GCATTGGCCTGTCCACGGCATCCATGCATTCCCAACCCTGTTGGCGCCCT 

CTTGGANGAATCTGTTTTGATGCATAATTTCATGATGTTTTTCTCAGCCC 

TCTAGCCCTACAGACCTTCCAGGGCTGGGATCATTCCGGGATAGCCTTCT 

AACCTCTCTACCTTACTTCCTTGAACTTCAAGCATTTGGTTGTTTCAGGG 

GCACTCACAGTAGACTAGACATGATAGGACACGCATGTCGTACTAGAGAC 

ATGACCAGATGATAGACTTGATTAGTGGCACTGGAGACTTCCCATTCGTA 

CTAGGAGACGTAACAACTCATGATGACCTGAGACCATACCCTCTTGGACA 

TCATGGTATCACTTAAGGATCAGCTACTAAGAAACTATGATGTGATTCTC 

TCCGTGGCCAGCAATGGAACTTCTGAATATTCAAAGCTTGATCGGATACA 

TGGTCGAACACTTCTAAGGGGTGGGGCACCGGGTTCCCAAACACTGTTAG 

TTTCCCGTACTAAGAGAAGGGAATAAATAGCGCGCTCTTGTGGCACAATA 

CGATGGGATAATGATATGTATTGTCTGGAGAAGATATTATGTTGTAGATG 

TGTACAACGAAATGACATGACAACATGATGATAATGTGTGAAGTCTTAAT 

TGATTATATGACGATATGGTGATGCGATGAAGTAAATGTGAACGTAGAAA 

TGATGATGAGATTGGTACGTAGATGTCGATGATGGACATGATGTACATGA 

CGATTTAATAATGTGGCTATCATGAGTATATATATATTAA 

>Sequence 1106 

AGGTACCAAGAAAATTAGCCAGCCATGGTGGGACACGCCTGTATTCCCAG 

CTACCCGGGAGGCTGAGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGGCGGG 

GCTTGCAGTGAGCCAAGATCCCACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGT 

GAGACTCTGTGTCGAAAAAAAAAAAGGCAACTAGTCACAAATAATTTGTT 

TTCTTCTATTAAAAATTTTAAGACCATTATTGAAATTGAGAGTATTATTC 

TCCTAATCCCTTTAATTGATCAGTTAAGAGTTCCTAGAACAACTTGATAT 

TCCGATTAAAATCTTTGGGTTAAGTCCTACCTTTTGAAATAGGGATAATG 

TTTTGAAATA 
>Sequence 1 107 

CCGGGCAGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTGGAGAATAA 

AAGAAAATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGGGCATCTGGTTT 

ACAGAACTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATCTGCCA 

GCTCTGCAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCCTTGGGCAAATG 

TTTTCTATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCTCAAGGTCTTTT 

GGTGACACATGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGAGTCTAATCTCT 

TCTTGCCCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATGTTAGGACTTGG 

CTTTGACTGAGGTGGTGTAGCCTGGGGTTGCAAGGGCTGTTGCCAAG 

>Sequence 1108 

CCGGGCAGGTACTTTATGATATTCTACCAATAGGACAGATCCCATTTATA 

GTATTAAAATGTGAAAAAAGTATATATTACTAGCTAATAAAATTTCTAAT 

TATTTCATCCCTGAACGGTCTGAGAAAAGAAGGAAAAATTCCTAATATTT 

TTATTTGCTCATTTGCAACTTTACTGGAGTTTAATCTTTAGAAAAAGAAA 

TTTTAATTTAATATCAGAATACAATGTTTAATATATTCAAGTTAAGTTTT 

TGACAACTTGACAGTTTATTTTTAATTCATGTGTTTCAGAGAAGTTTTTG 

TTACCTAGGCTTGGGCTTTTAACATAATATCAAATTTTTATATATGGATT 

TTATATTTTTTTACTTTAGGAAAATGGGTTATAGATTGCACATCTAGCAC 

AAAT 

>Sequence 1109 

CCGGGCAGGTACTCCAGCCTGACAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACCCTGT 

CTAAAAAACAGAAAAGTAAAGAAAAAAATAAAATAATTAATTAAGATGGC 

TGAGTGCTGGCTGGTGTTGTCTCCTCAGCAAGACAGAAGCTCCCTGAGGG 

CCAGCGCCCACCCTGATTTATTCCTCCTAGTGTCCTTGGGTCCCCAGCTG 

CCTGGCACAGAGCTTTGGTCCTTGGTGCTCGGTAGAAGTGTCTGGCTGAT 

GTATAGGAGGGAGCCTGAGTTACAATCCCCCCTCCCCTGCCACTCAGTCT 

TCGTGTGACATTGGAATGTGTCAACTTCTTTCTTTCTTGGGGCTCTGGGG 

CCCATTGAAAACCGGGGGGTCCTTGGGGCCTATGAATGGTGGACCCTTTT 

GAATTTCAGAACTTCTCTGCCTGGTCATGGGTGCACTCATGGAGTTCAAG 
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TGTAGAAA 
>Sequence 1110 

AGGTACCTTTTTACATTCCCATCAACAATGCACAGAGACTCCAATTTCTG 

CACATCATTACCAACACTAAACTTTCTGTTTTCCTGATAGTAGCCGTCCT 

AATGTTTGTGGTTTATAATTTGATTAAGATAGCATATCTGAATATTTTCT 

TATTTTTTCCATCTTTGAAAATTAAAATAGACTGAATTTTTGTTACATTG 

TCTTTAATAACTAAGTTGCTTGCCTTTTTACTAAGCAGATTTTTTTTGAA 

GGGATTTATGTGATAGTCTCTGTCTTTTTATCTTGCTGGAAGTTTGATCC 

ACTCAACTGACAGCTTTATTTTTCTTTCCTCAAAAGCTN 

>Sequence 1111 

CCGGGCAGGTACAAAAATTAGCTGGGCATAGTGGCACTTGCCTGTAGTCC 

CAGCTACTCAGGAGGCCAAAATGGGAGGATCACATGAGCCCAGGGAGGTC 

GAGGCTGCAGTGAGCTGAGATTGCACCACTGCACTCCAGTCTGGGTGACA 

GAGTGAGACCCTGTCTCAATAAAGAAATAAAGAAATAGAAGACAAAATCG 

TGGTGTAATTATTTTGTCCCTCCCTATGCAATTTACCTCTTCTCATATAC 

TGTATATTATTTCTCATAGGAGTCTAAATCAGAGGTCATATCTCTGCTCT 

TTCAAAATTCAAAACATCTTGAAAACAGCCAGATTTCCTTCTCAAAAAGT 

TACATGATTTGGCCAGATGTGGTGACTCATA 

>Sequence 1 1 12 

AGGTACCTACCTGCGGTATCTGATCAGTTTCTGCCTAGTCAGATGTGCCC 

TGTTGCTGAGTCTGCTTGGGTGGGGAGCATAGGAAAATGGGGCAAGTGCT 

TCATGAGGGAGCTGTTCTCAGCCGCCCCCTCTCCCAACTCCCCAGCTCTC 

TCTCCTTGTTCTGTCTCCTGTTTCTGGGCTCTAATCCTGGTCAGGCCCAA 

TGCCCCTTGCCTGTGATGCTGGGTCTGCAGTTTTGCTCGCCGTCCTCGCT 

TTGCCTTCTTGCCCGCCACTTCCAGCATTCCTCCTCTGCTCAGCTTCTGA 

GCTGGTGTCAGGTTTCTACCTGCCTGGCCACTGAGCCCACCTGAAGATGT 

CTGGCCAATTCCTTTTAGCCTCTGCCTTCTCACCATGCCAGGGATGCTT 

>Sequence 1113 

GAATCGAGCTAATTGCANTACTGCGAATNGGTGCTCCGCCAAGGTCGCGG 

CCGCCCGGGCAGGTACTGCATGGACAGGAGTTGCTTACATCTGATGNGAG 

GAAATCCGGAGATGAATGTTTTGTTTACCTCATGGGATTGTGGCATTGTT 

AGCCACTCAATCCAACCAGATTATAATGTATTAAGAATTTGAAACATCAG 

CCATTGTGGTTTCACATACACAGATGTATATTATTTTGTTAGCCAGGTAA 

TGACAGTCATTGTCAAGTGGAAGATCTAATCAGACTGAATATTCATTCAT 

GCCTTGCTTTGTCAATAGGGAAAAAAATTTCAAGGACAATCGGATATTCT 

CTCATGACTGAACCTTTCTTTCCATCTACCTGAAGGCGAGGAAAGGAGGA 

GGGAGGGAGGCTTGGACAGCACATCCTCCCCGATTAGATC 

>Sequence 1114 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAG 

AGATGGGGTTTCATCATGTCAGCCAGGTTGGTCTTGAACTCCTGACCTCA 

GGTGATCCATCCGCCTTGGCCTCCCACAGTGCTGGCATTACGGGTGTGAG 

CCACCGTGCCTGGACTGATAAGCACAAATTTTAGACAGTGGTCATCCCTG 

TGGGAGGGGGACAGAGGATAAGGATGGACACCCAAAGGAGTGAAAGGTGT 

GGTGAGTTATAGACTAGGTAGTGAGGGTCCACACATATCCACTGGATCTT 

GAGTTAAACTTTAAATACTTTATGCATATCCTTTAGGATCAACTTAAAAA 

ACAAAACAATACAAAAAGATTATTTCCTCCATTTTT 

>Sequence 1115 

CCGGGCAGGTACCAGCTAGCTGGAAAAGCACCTACAATGATCTAGTGGAT 

TTGGCATGGATATGGCCTACAGATCTGTAGTGGGGACGGAGAAAGGGACG 

TGGTGTCAGTGTGAGCTGTGTGGAAGCTGGGGCTCTTCACTTGCTCAAGA 

AGTCTACCCTACTGTATGTTCTCTTATGTGATGTGAGCTGTACTTTTTTT 

TAAAGATGACTATTCTTACTTCATTGCTAAGAATTGGACACAATATTTTC 

ATTTCTTCACTCATCATGATGACATGCATTATACTAATAAGTTGTAATTT 

TTGATTTATTAGCAGCTTTAAGATTTATTTATCATTTATAATGCTAAGTA 

GGCCATCATTAGGTGAATTGTTTTATGTGTGGCCACGGTTTTTTTTAAGC 

T 
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>Sequence 1116 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTTTTCTGGA 

GTAACCAGTGTGACATAAGATCTGTTTGTGTTCCCCCATTTTACAAAAGA 

AAATTTAAGTCTGCAACTTCCCCTAGGCATCTGCAGCAGAGAGTGGATTT 

GTCAACATGCAAAGCTGCTGATCTGCCCCTGCATGCTGCTCCCTGCCCTA 

AGTGTGAGGAGGATGAACTGCCCTCTTTTCACCTGCACCTCCCTGGATGG 

AACAGAGCATCTCCATAATACTTTATGCAGAAGTATCACTTTTATTTAAC 

ACCAGAAACCCCAGGCACCAACTTTAAATTTTAAATAAAGGAAAATGTGG 

ACCACTTGCAATGTTACAAAGCAAAAAGAAACACAAGAGGCCAATATTTC 

AA 

>Sequence 1 117 

CCGGGCAGGTACAGCATTATTAGCTGGGGCTTTCACTGAAAACCCCAGGG 

TCTCTTTCTATTGTCCCCATATGGTTGGAGTCACAAGAGTGGGAGAGATG 

GCCAAGCTCTCTGCAGAGGATCCTGGCAGCAGCCTGAACCCTCTTGCTAC 

TTCCATCAAAGGAAAAAAAAAATCAAATATTTACCCCCACGAGCTTATAA 

TATTACAGAGAACTCCACCATCCTGCCCTGCAAAATATCCTGGGATTTGA 

CTAATACTAGAGCTGCTTTTCTAGTCCTTGAGTGACTAGGAAGGAAGAAC 

CAAAAGCTTGACTCCCCTGCAGCAGTGAGTTCTCTGGCTTTGGTTTGCAC 

AGGAAACCATAGGGTTCAC 

>Sequence 1118 

AGGTACCTGAGAATAATCCATGACATTTTTTCCTCCCTAGTCCCCATAOC 

CAGTCCATCAACACATCCTATTGGTTATTACTTAAATAAATTAGATATAT 

TAAATATCTATAAAAATGTATCTTGAATTTTTCTACTACATTTTGGACTG 

CCCCCATCCTACTTCAAACCCATGGTCACCTTCTCCCATGGTCTATGAAG 

GCAGCCGTTAACCCATCTCTTTATTTGCATTGTTACCTGCTTTTCATTAA 

CTCTTTGCCACATCCCTATCCTTTTTATAATCCTCCAGTGGCTTCCCTTG 

AACTTAAAATAAAGTCTGAAGTGTATCATTCTGGCCTGGGTAGGGCTTGA 

AGGATTCTGATTTCACCTCCTTTTCCTGCCATGCCCACTCCCTTCTCCTA 

CACTTCAACTATGACACATTTCAGTTTTCTAATTT 

>Sequence 1119 

CCGGGCAGGTACTTCTCTGCAGCCTTAAACTCCTGGGCTCAAGCAATCCT 

CCCACCTTAGCCCTCCAAATAGCTGGGACTACGGACATGCACCATTAAAT 

TAAAAAAAATATATATATATATACACACACACACACACACACATAGTGGA 

GGGGGTCTCACTCTGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAATCCTTGGCCTTAAGC 

TATCCTCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCA 

CTGTGCCTGGCCTGATAAGGTGATATTTGAGCAGAGACATTTAAAAAGTG 

AGAGAAGCAGCCATGTGGTTATCTACAGTCCAATATTCCAGCACAAGGGA 

CAGAGGGGGAACATACTTGGTGTGTGTGAGTAACATGG 

>Sequence 1 120 

CCCCATGTATGAGCTACATCNGCTATACGGCGAATTGGTGCTCCACCGAG 

GTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTTAGCCACCGCGT 

CATGCCTCTAACGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTT 

TAAAGCTGGATCTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGAT 

AGGGAAAGTGAGTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCT 

AAACAGTGACTGTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAAT 

GTCTTCTCACTAGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTCGAAGGCTCAAACCC 

CATGGATGGATGGAGGGAAGGATGGGTGTGGGAGAGTAACCATAAAAAGT 

GTCTTTTCTCCATGGGAACTTATTTTCAAACCTTTCGTTGGGCATTTTCT 

CTTTGA 

>Sequence 1 121 

CCGGGCAGGTACCGGGCCTTGTGCCAAACACCTTAGATGGGTTATCTCTG 

AACTTCACATCAGTCATATGAGGTGGGTAATATCATTATCTACATTTTAC 

AAGTATGGAAACTGGGGATTACTGAGGTTATTTGCCCAAGGTAACACAGA 

TGGTAGATTCTGGAGCCAGAGTTGGAAACTGGGTAGTTTGCTCCAGACCC 

AATGATCTAGCATCCTAGATGTGGTCCATTAGGGCTCTCTCTTTTCATCC 

GTTTGTAAAAGAGAAGTTTTCACTTTCTTCTCAAACCATTGAGAAACAAC 
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TTGGAACTGGGAAGTGCAAAGGGAAGAATTCTAAAGAAAGCCGTTTTAAA 

AAGGGAGAAAGAACAAGAAAGCAGGACACCC 

>Sequence 1122 

CCGGGCAGGTACACAATTAGTAAAATTCAACCTAAAAAAAACTGTCGATT 

TTATTGTATATAAACTATACCTCAATAAAAATAGATAGGGTAAAAAAAAT 

ATGACACTAGAATTTCATTCCCATCCCTTTGGCCATGTTCAGGCAGAGGT 

TGGGCAGTGTATCAATACACAACCATAACGCTAAGAGATGATCTCCTCAG 

GTGCATTGAGGGTGGGAAAGGGCAAATGTGAGAACTAATGGTAACCAGCC 

CATGTGCCCTAGAACAAAAATGGCTCCTGATCCATGTTTGATACGTGTCC 

CATAGGTGGCTGGCCCTCTGCTGCGATGCACAAGCGGCACTATCGGCTTC 

GTGACTCAACGCAAATGAGAGAGAACACTAAGTCAATGAACCCAGGGAAA 
G 

>Sequence 1 123 

CCGGGCAGGTACTGCTGTTAGTGGCTGCTAGTAGGTTATTCAGCCGACCT 

CTTCTGATTCTGCTTTGCTGCCTGATTTCAAAAGAGTTGCCCTATACTGG 

CTTTCAGTCACAGCTTGTAACCACTGCTTGTTTGCATGCATCCCCATCAT 

TTTCATATGGGCTCTTTTTTTTTTTCTTCTTCAAGTTAGGAAGCAAAAGA 

ATCAGGAGCATTTTTATATGATAAAAGATTTATATAAGGCCAGCTAGAAT 

CAAGCCAAATGAAATTCAGCTGGAGGGGATGGTAAAAAGGCTCACAGAAC 

TTGTGGCTGCCAGAAAAATCAGTGTTCTTTAAATTAAAGAGGGTTCAGCT 

AGCAACGCC-AACTCTGACTTTGCATTCATATT 

>Sequence 1124 

AGGTACCTACCTGCGGTATCTGATCAGTTTCTGCCTAGTCAGATGTGCCC 

TGTTGCTGAGTCTGCTTGGGTGGGGAGCATAGGAAAATGGGGCAAGTGCT 

TCATGAGGGAGCTGTTCTCAGCCGCCCCCTCTCCCAACTCCCCAGCTCTC 

TCTCCTTGTTCTGTCTCCTGTTTCTGGGCTCTAATCCTGGTCAGGCCCAA 

TGCCCCTTGCCTGTGATGCTGGGTCTGCAGTTTTGCTCGCCGTCCTCGCT 

TTGCCTTCTTGCCCGCCACTTCCAGCATTCCTCCTCTGCTCAACTTCTGA 

GCTGGTGTCAGGTTTCTACCTGCCTGGCCACTGAGCCCACCTGAAGATGT 

CTGGCCAATTCCTTTTAACCTCTTCCTTCTTACCATGCCCAGGATGCTTA 
TT 

>Sequence 1 125 

AGGTACACTTCTAAATAAACCCCTGGGTCAAAGAAATTAAAAAGAAAATG 

AGAAAATATTTTAAACTGAATTATAATGAAAACATAGCATGTCAGTATTT 

GTGGGATATACATAAAGCAGTATCTAGAAACTTACGGCTTTGTAGCTTAA 

ATGTTTATATTCCATAAGAAGAAACATTACACAAAATCCCTATCAAAACA 

TTGGCAAAAATTAAATCCACTAACATATGTAAAAGGATAATATATTATGG 

TCAAGTGGCATTTATCCCTGGAATGCAAGGCTGGTTTATATTTGAAAAAA 

TCAGTTCATATAATTCTTCATATTAACAGAATGAAGGTGAAAAACCGTAT 

GATTATCTCAGGGACCACAGGAAAAAGCATTTGACAAGATCCAATGTGAT 

AAAAAAAAATCTCAGCAAACTAGGACTAGAGGGGATCTTCC 
>Sequence 1126 

AGGTACTTNNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATAGAGACAGGGTTTCACC 

ATGTTAGCCAGGATGGTCTGGATCTCCTCTGACCTCATGATCCACCCACC 

TCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCCTGGCC 

GGGTCAGGCTCTTTCTAATCTGTTTAAAACCATATCACCCAGAAGGTATT 

CAGTATATACTTATTTAAATGAATTGAAAGTCATATGAGCAGCATGGACT 

TACTACTTTAAAAACCACATTATTAGAAACCTAACACCTTGGAAGCTCTG 

CATATTCTGAATGAAGAATATACTAAACCACTCAGAGGGAAATAGTTATT 

AACCATTTTACCACAGACGACTAAACAACTACCATGGCCCTTCCCTTGTT 

TCAGCTGGTCTGGGTCTTAAAAAGACTTTGGAAAACCCAATCTACCCTCC 

TCTAGCAGCAAATCAATTCCCACAGTCAGCCAGGAGGTTCTAACCACTGC 

CCTACCTCTTTCACCAAGGAACAAGCCCTAGATTTTTGCTGTTTCTAAAA 

ATATGCAGCTTTTAAATATATCCATCATTTTGGTGCTCTCTACTGCAGAG 

CTTAATAAAGCAAAGCCACTTGAATTCAGGAGATGCCCAGCTTAAGTACC 

TGCCCGGGCGGCCGAGGTACTCCGTGAGAAAAAATCCAGTGCCGGAACTT 
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GCATTAAAAAACGAAGGGAGATTGTGTGGTTCCCCCAAGGAGAACCAGAG 

AATTGTTGGCGGAGGGCACTGTGAATCAAAGGGAGAAAAAAAAAGGTTGT 
GTTT 

>Sequence 1 127 

CCGGGCAGGTACCATAATTTAGTTATTGCTCAGTGGTTGAACATTTAGGT 

TGCCTCTAGATTTTTCTATTTATTAGAAACATTCAGGGTTTCTAGATTTT 

TCAGTTTTATAAGGAACATTCCAGTGAACACTTTCGTGGAAGACTTTTGC 

AGGAATTTCAACACCTAATTTTGTTACAACCCTAACTTTCTCCATTTGTT 

TTGATGAGTAGTAAATTTTTATTTTGAAAAAGTCTTAAGGCAAAATAAAT 

GTAATGCACTTATATTTCAAAAATATAATTGCCATATACTACCTATAAAA 

TAGGAGTATTTCAGGAAATCAAACAAAAACAATGATTTTTCTCAAGCATA 

AAGAACTATGCCTGGTATGACCTGCTCCTTTTGAATTATTAAG 
>Sequence 1 128 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGCAATAATTACTTTTATTGT 

ATACTGCACAATATAAACAGCATGTTGCAAAGAAATATATATATTTGTGT 

GCTTTGTGTATGATATAAATCCATTTCTGCAAAATAAAATACAAACCGAT 

TTATCTTACAAATATGAAACTCAATGAAAAAACAAATCCCAAAATAATAC 

TATTTATGTAAAATATAGAAGCTAAACAATAAATTAATAATACATACATA 

AATAGCAAAAGAGTAAAGCATAGTAAAAAATAATAAGCACCCAAGTAAAG 

AAAAGAAATAACGTAAAATTTGGGATGGAGTGATTTCTATGACGGGGAAT 

AGAAAAGAGATGTGGCCACGCATGAGAATATTCAGGCTCATTGGTAATGT 

TCTGTGTCTTAGGCTTAGA 

>Sequence 1 129 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCAACTACTGATCTTGATGAGGGGGTTTCAATAAGAATGGTGGGGATT 

ATATACCTTCCCTGGGATTCAACTGAAGTTAAGGAAGGGATTACCGAT 
>Sequence 1 130 

AGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTGGAGAATAAAAGAAA 

ATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGAGGGGCATCTGGTTTACAGAA 

CTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATCTGCCAGCTCTG 

CAAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCCTTGGGCAAATGTTTTC 

TATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCTCAAGGTCTTTTGGTGA 

CACGTGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGAGTCTAATCTCTTCTTG 

CCCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATGTTAGGACTTGGCTTTG 

ACTGGGGCGGTGTAGCCTGGGGTTGCAGGGGCTGTTGCCAA 

>Sequence 1131 

CCGGGCAGGTACTTTTTTGTCTGTTAGTGTTTCTCTGTGTTTTCCTATTG 

TGCTGATGTGAGCTTGCACTGCTTTTGTAATTAAGGATAAATTTTATTTA 

TGCATTTATGTATTTATGTATGTATGTATTTAAAAAAATTAAAGGTTGTA 

TATAAAAATAGTTATTAAGTGGAGACACTTAAGAATAATACACACTCCTC 

TAAATAAAACGGAAAAGCCTACTTGCTGCTTGCTTGTTGCAGGTAGAATT 

GACCCGATCCCCTGCAGAAATCCCTGCCCCCTCCTCTCTGTCCCAGGAAT 

GCCACGCTGCCCTTCACGCTGGCATGCTGCCTGTCGGATCTGTGCTATTC 

CTTAGTGACCTGTAGATTCATTATCTGTGTCGCCACAACCTTGTCCT 
>Sequence 1 132 

AGGTACATGCATCCATGGCTCACCTGGGGTCCTACCTGTTACACAGTAAT 

GACTCAAGCAGCCAAGGTCATGGGGGGCTGTAGAGGGGGGCTGCACTAGC 

TGCTCAAGTTGATGTTACAGAACCTGCTCCCGTCTGAGATCCGGACTCCA 

CAGCCCTGCATGAGGGCCGCTCCTCCATCTCAGCATCCTCAACCTGGTAG 

AAACCGGTCAGGTGGTCTCCTAACCAAGGCTAAGGCAGGCTCAGTCCCTG 

AGAAACCTGTGGGGTATTCTTTGAGTCCTGGCACCACTAACCAAGGGGTC 
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TCAAGAGGATACCTGTTAGCAAGCTTGTCCCCAGCGCCTATGGACTGAAG 

GCAGAGATTAGAGGGACGGTGCGCTGGGCAGC 

>Sequence 1133 

AGGTACATTCACTCTGTGTTTTATTAAGTTAAACATTAACAACGTCACCA 

TAAAAAGCATTTGCTAGCATAAATGCTGATCTACCATAGGAAAAAATATT 

CACTTTTCTTTGTTATTGGCCAAACCACTTTAAACTATATGTTAAAAAAG 

GCCTTTCAAAGTTAACTTTGTGAAAAAACATTTGCAGGTTTCCCATTGCA 

GAAGGACATAGCAATCCAATAAGGACTGAGATATATACTAAAATGGTCAT 

TTCTTGGGGGCTACTGAGCTACAGATCCCAGAGGAGCTCAGGCTTAAAGT 

CATGAAATGGCTTCCGTGGAACCAGGCCTCAATTTTATCCTGATTAAATT 

TACTATATCTGAGAACACAGGTGGACTGAGTGGGAGGCCACCCAGAAATG 
>Sequence 1 134 

AGGTACACCACCAGGCTCTGAGTTGGTTAACAATTCGCTGAGAAGACAGC 

TCTAGAATTGCTTCTGCCTACGAAGGGTGAGGATGGGTATATATAAGAGA 

TTTCCAACCTGACAAATCCATTTGGGAAGGCTGAATTTGCAGTTTGAGGA 

GGGAGTTTGTTCAAAGAGCATCTGCATGAACATTCTGCTGGAGCAGCCTG 

TGGGCCGAAATCCACAAGGCTGGCACTTTGAGGTTCAACTTGATTCTACA 

GGCTCTGCGGTCTCATCCCAAAGTCACAGCCCACACAACTGGCATTTCCC 

CTGGTGGTTTGGATTAGACAACAGTCCCCAAGCTCTACTTTGGAGGCAAG 

ATTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTTGGGGGTGGGGGCC 
>Sequence 1135 

CCGGGCAGGTACTCCCTTTCCCTGACTCAGTCTTTTATTGATGAAGGCAG 

GGATGGGATGGGGAGAGCTCACCTGGCAAAGACTCCACACAGGTGTGCAG 

CACACCCTGATGGGGCCAGAAAATGTCACTGTGAGCCCTAGGGGTGAAAG 

ACACAGTGATGGGCTGCTGGGCAACTACCAAGTGTAGAGATCCTGAGTGC 

CCAGAGAGTTACCAACCACTTCCCTTCCCTGTGCAGATCAGTGGAGGCAG 

ATACATACACAAAATGGGAAGGGGAAAGAAAACGGCTTTCAGAACTCCCC 

ACCATAGAGACTATAAGATTATTCCAGAATGGCCCCAATTTTTTCACTGC 

CCACTCTGGGCCAAACAGTGTCCATACACTACGTCATTCTTAT 
>Sequence 1 136 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAGGAAAGTGAGTCCCAG 

AAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGATG 

TATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATAAG 

GCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGATGGAGGGA 

AGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATAGATGGATGGATNGACAGNNTACTN 

ATTCATACAGATATGCAAGAGAGATGGAGCCACCTTCCCATCAGACAGGG 

GGCTTATTGCTAGCATTGCATTATGACAGCTGTTTATAGTGCCTGGATCT 

CATTTTGTAAGGCTTCCTTACCTCCGGTGAATTCAGGGAGTGTTATTAAT 

CCAGCATTTCTTTGAAACCCCTTCATTCAAACACTTGTGACCCTTTGTAT 

TAAAAATAAGGGCAATTGACCGATTCACAATGTTCTTCTATGACGTTCAA 

ACAGATGGACACATTCCTTCTCCTGGAGAATATGCAATTCTGGGGTCCTA 

TGGCTTCTTTTCATTCCAAAGACCCCCCACCTGCTGGAAACTCTGTTACT 

GGTTACCTTGCGCGCCTCCACCCTTGGTGGGAGACTTGTCACCATGTTGA 

GATCCCTCTGTGATCGCCACTAATGCGCTTTTCTTTAACTGCAGACAACC 

CTTTAATGGTTTAATTTAATTTACCCAACCCAATAAATTCTCGCCCCGGC 
CTGGCGAGAAAACAAA 

>Sequence 1 137 

CCGGGCAGGTACGAAAAAAATCAAGCTACTAAGCCAACTGATAATATAGA 

CGCAAACCAATTGTTAAAGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAA 

CAATCAGTGATGCATAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCT 

CAGGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATT 

CAATTAGACAAGGCTTTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTA 

CAAGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTAT 

TGTAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCA 
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TAAAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAA 

TATTGTGAAGGCTTGTGATGGGAATGGAGGAACTN 

>Sequence 1138 

CCGGGCAGGACCCAGAGGACACAGTTGAAATGAGGCACAATTAGGAAAAA 

CTAGGCTGTTTAATATCCATATTGAGTAGCTTTGCAAGTTACTTTCACAA 

ACTTCCCTACAGAATTGGTTCTAACAGAACTGTTCAAGGCCAAGGATTTG 

TTTGTTCTGGGTCTGGGGGAGTCATCTTTATAATTTTAATATTCCATTAG 

AATGCCTTGACGCTAGAAGGAGGGTCCATCTCAATCACATCAATAAATTG 

ATCCCAACCTTTATAAAAATAAGCTTGGATAGAAAGGAAAATCCGAAGAC 

TAAGGTAGTCTGGTAGAATACTAGAAGGAGACATCTTTTAAGAGGAGGAC 

AAGAAAAGGCATGAAAACAGAGAACATGGTCCTACACAAGGCAACTGGCT 

TCAGTGCTACCCTACAATTT 

>Sequence 1139 

GCCCCTGCTTCGATTCCATTCGAATAACGGGCGAATTGTTGCTCCACCGC 

GGCGGCGGCCGAGGTACTGTGTTAATCACTTTACATAAATTATCTCATTT 

TTTCCTCAAGACAACCCAAAGAGGAAGTATAATTTTTGCCTGTTACTGGT 

GAGGACCTCATGCTCATAGAGGTTAGGCAGCGTGTTCGTTAATACACAAC 

TTTTTTAATGAAGGGAGGGATGTCAGCCCACGTGAGCTGTCTGCAGAGCC 

TATGCTCTGATATTGCTCCAGCTACCACTTTTAACATTTAGTGTTCTGAC 

TTACTATTATAATGGAAGCCCTACCCTATCTTCTGTGTATTTGAGAGGAT 

TTGTTTTTTTATTCATATCTACCAATGTCTGTGAATGACTCTGACCTCAA 

TCCTGTGTGTGTCTGGACCTCTACTAGAATGCATTTGGCATATGGGTTGC 
TTACCCAACACAAGGATT 

>Sequence 1 140 

CCGGGCAGGTACAAGAACTACAAGTCCTAAAACTTCTGTCCAAAAGAGAG 

TCAAGAAGCAGCTGGACAAACTTAGGGTTAAGGATGACTTTGTTTTGCCC 

TATCCCTTGGCTCTATCCTTTTGCTTAGCAAGGGCTAGCAGTCAAATCTT 

CCTATTGCCCTTTCTGAGTAGGGAAACACCCACATGCAATAAACAATGTA 

AATACTTCAGGCATGGACATTTTTAAGTTTTCTTCAAAAACGCCTTAGCA 

AATCAATCATTATAATCAGGCACTTTGAAAAACCTCATTTTTGAGTTTTT 

CCTCAAATACTATATTTCACTCAAAAATATTAAGGCGGCCAGGCGTGGTG 

GCTCATGGCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCAGAGATG 
>Sequence 1141 

CCGGGCAGGTACACCTTTTTGAGGCAGCAGCCCAGAGCTATGAGGTATGC 

TGGTTGTGGAAACGCTGTGAAGCTAATGAGGGTTGAAGCCGTCATTAGGA 

TCTAATGAACACTCCGTTTGATTCAGCTGAGCCCAGCTGACCACCGGAAG 

CCCAGTCAGTATCCTGTGTTCACGCCCGATATTGCTTATGTAGGAGAACC 

AAATGAATCTACTTCTGAGGTTTGAATTTTGAAGGATTCTCTGAGAGAGG 

TAAAGGAATCTACTAGAAAAGGACATGGGAATTTTAGTGCCAGGCTGACC 

TGAATTTGAATTTCCGTTCCATCTCTTCCTGGTTCCTACTTATACTGTGC 

ATAAGTAACTTCCTACTAAGTTACGTCCCC 

>Sequence 1 142 

AGGTACTTCTCTACTACTTTTACATTTTAGAAAATAGCAACTCTTATAAG 

GGTGAGTCTCTGTGCCATTTCTAAATTCTAAATTTGAGTTTGCTGCAGTG 

AAGAATAACTACTAATTAGAAACCAAATATAGTGTTCTATCAGTTACTAA 

TTTTCATAAGGGACGCTTAATTTACATTCTAGCAATGGCCAAACCTACTG 

AATACACGAGTTTAGAAGTGAAAACCTTAAATAAGTCTAGGATTAGACTG 

TATTCCTAGGAAGAAGTCACATTAAAACTAACTCTGACTCCAAGTCTAAA 

GATATTATAAACCTCAGAACACTTATTTTGCAAAATATATTCCAAAACTC 

TAAGTTGTCCCCAAGCCTGATTCCATTAAATAAGTGCCCCTTCTTCTGAC 
TATAC 

>Sequence 1 143 

GCTGGGTCCCGCACTCTTGATTCCCTTGCATTCAATGCCTTACCACTCTA 
CAACTGTCTTCTAACAGAGCTCTATTCCTTAATCACCAGTGTAATCTATC 
CACCTTCTGCATCCCTGTCACTGAGTAGCTGGGTGATTCTGGGAAAAACA 
AATGCTCAGAGTTGTCTTCCCAAAACCCAGCTGAGCTCCCAACACACCTT 
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CCAATCCCTCTCAGTTTCTTCAGCAATCATCATACCCTAATACCATGAAA 

TTCACTATGCACAACTCTTTCCCCTAACTGCAGCCCAAGAAAAGCTGAAA 

AACTCANAATCCTGTTATAGCTTCCCACTAACCTCATCTATATCCACATC 

TTTCCAGACCTCTNTCCTGTCAGGTTCAGAGGATTTTTCCTCTGCTTGCT 

CTTTATTCTATCCCTAGGGAGACCCTCTGCACCTCTGCTCATCCCCGCGT 

ACTNNNNNNNNNNNNTNNNNNNNNNNNNGGGGAAGACCACTCTGCCGCCC 

TTTTCAAATGTTCACTTTTGCACCATTTACAGGAAATAGCAGGACCTTTG 

TCATTAAAGGGACAACCACAAAACAGATTCTTGGTGATCATTAAAACGGG 

AGACTACTTATGCAATCTTAAAGGTAGGCCAGGATTATTTTGAAAAAACC 

AGTTTGAAAAAAAGGCTGCAATTTTATTAAAAAATATTTGAGAGGGAATA 

TTTTTTGCCATAGAAAAAAGTTTCCCCCTTAAAAAGAATTGGAAATAATC 

TCCTGCACCCCCTTGATAAAATTTCCTTTTCAAAAGTCCTAAGCCAAGGC 

TGCTGGCCTTTTGTTTAAACGAAAAATTTGCCGTTTTATGG 

>Sequence 1144 

CCGGGCAGGTACCACTCACACTTCAAGGAGAGATGGAAGAAACTAAGTCA 

AGCCGACAGGAGCCATGTCTTTCAAGCAAGAAATACAGCTGCCAGAGAAC 

ACAAATGCGGACTTTATATAAGCGTAAAGCCAGCAGGGTGTCTGAGGACA 

TCAAATTTCATTGCTTTTGTCTGTTTACTACAAGATGTAAAAACAGTCAT 

TTGCCACCGGGGAGATGTTTCATGAATTGAATGTTATAATTTCATAATCA 

GATACTATGACTTTAGGGGACTAAATGAACTTTTCAGGAAGATTATTTTT 

TTTCATCCTGTGTTCCTAGAACAGGTTCTAGTTGTCTTTCAATAAGTGAA 

TGTTAATTGCTTAAGTAGCTCCTGTTAGTCCTTTCTGGCCTC 

>Sequence 1 145 

AGGTACGCGGGTGCTTCTACTTATTAAGCCATCCATCTACCCATCCTGCT 

CACGTATGTGTCAGACTTTTAGTGCCCACTGCGTGTGTGGCTCTGCACTG 

TGTTCTTGGGGTCTAACATAATGTAGGCAATCTGAAGGTTACTGTCCAAG 

GGGGGAAAGCAAAAGGAAATCACGGTATAAGTTTTGCTTTCTTTAATAGC 

AGAAGGGGCTACATCCTACTGTGGGAATGCAGAAAAGGGAGTGATAAGCT 

GCCTTCATAGACTGTGCTTTCATTTTTTGCAAAAGTAAATGTAATCAATA 

TGAATTTGTGGAAAGTGTAGCATATATTGCCATGTGTTATGACTTTGAGC 

TTATTTTAAAATAAAGATGGATGCCTGTTTCTGCCTAACATGTTAGTCAG 
TGTTATCAAA 

>Sequence 1 146 

CCGGGCAGGTACTGCTGTTAGTGGCTGCTAGTAGGTTATTCAGCCGACCT 

CTTCTGATTCTGCTTTGCTGCCTGATTTCAAAAGAGTTGCCCTATACTGG 

CTTTCAGTCACAGCTTGATGTAACCACTGCTTGTTTGCATGCATCCCCAT 

CATTTTCATATGGGCTCTTTTTTTTTTCTTCTTCAAGTTAGGAAGCAAAA 

GAATCAGGAGCATTTTTATATGATAAAAGATTTATATAAGGCCAGCTAGA 

ATCAAGCCAAATGAAATTCAGCTGGAAGGGATGGTAAAAAGGCTCACAGA 

ACTTGTGGCTGCCAGAGAAGTCAGTGGTCTTTAAATTAAAGAGGGTTTCA 

GCTAGCAGCGGCAACTCTGACTTTGCATT 

>Sequence 1 147 

CCGGGCAGGTACAAAGAAAGACAGACCCAAACTCCTATCACAGACCCAAA 

TTCCTATCACTCTCTGATTAAAGGAATCCTTTGAGTAAATAGGATTTGAA 

AACCAAGGCTATGTCTACTCTTGGAATATGTCATGATTTTGTGAATTTAA 

ATCATATTGACTCTTGGTCCTTGTCTTCTCAAACAAGCAATCCAGACTTT 

TTGTGCATCACTGGGATATATCAGTGAATGTTAGTTTTAAGACATTGCAA 

ATTAAAACCTGGTTTTAGAATTAGTAACTAATTTTATGGGCATTAGATTA 

ACCTGACTATCTAAAGCATCAGTTGCTCAAAATATTTTATCCTTAAATAA 

AATGCTATATAAAGATCCACAT 

>Sequence 1 148 

AGGTACTGCATGGACAGGAGATGCTTAGATCTGAGGTGAGGAAATCCAGA 

GATGAATGTTTTGTTTACCTCATGGGATTGTGGCATTGTTAGCCACTCAA 

TCCAACCAGATTATAATGTATTAAGAATTTGAAACATCAGCCATTGTGGT 

TTCACATACACAGATGTATATTATTTTGTTAGCCAGGTAATGACAGTCAT 

TGTCAAGTGGAAGATCTAATCAGACTGAATATTCATTCATGCCTTGCTTT 
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GTCAATAGGGAAAAAAATTTCAAGGACAATCGGATATTCTCTCAGATGAC 
TGAACCTTTCTTTCCATCTACCTGAAGGCGAGGAAAGGAGGAGGGGGGGA 
AGGCTTGGGACAGCACATCCTTCCCGATTAGATCC 
>Sequence 1 149 

AGGTACGCGGGGGTAGCTGGGACTACAGGTGCCCGCCACCATGCCTGGCT 

AATTTTTTATATTTTTTAGTAGAGACAGTGTTTCACCGTGTTAGTCAGGA 

TGGTCTCGATCTTCTGACATTGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGT 

GCTAGGATTACAGGCGTGAGTCACTGCACTCAGTCAGGTTTTCAGGTGCT 

GGTTCCATGGCTCTTCCTGAGCCGAAAATAAGGAAACTCCATAGACCTTG 

TCCACTGGAACTCGTTCCCATCTACCCTCCACTCTATCCAGGGTGATGGA 

TCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCATGGCCCCCAAGGTTATATCCAT 

CTAGAACTTCAGCACGTAATT 

>Sequence 1 150 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTGTTTTCAGGCCTATATGGCTG 

ATGCTCAGTAAGCAGTGAGATGAGCTGCAAGATGAGTCAGGAGCCAGCTG 

ATATCAGACCTTTGCAGGACACAGAAAGATCTGGATTTTATCCTAAATAC 

AAGGAGCGTCCATTAAAGAATTTTAAACAAAAAGAAAAGAAGGGAGCAGA 

CGCACACAGCGAGAGTGGAACGTGCACAAGGCCCTCAGAGAGAGACAGAC 

ATAGACAAGGAGATGTTCCGGTCCTCCTGGCCTGCTGGGTCCCATGAGGC 

CTGTGTTTCCTTTAGTTTTTCTTTATGTCTCCATTAAACTTCTTTCTCTA 

CTTAAGATTCTGTTCTTTATAACCAAAATATCT 

>Sequence 1151 

ATGTACTAATATTCAGTGTCTTGAACTTTCATATAATAAAATTACTCGAA 

TTGGTAAGAACAATGAAATCTTAATATTTAAAGATATATTTCTCATAATT 

TATTGTGTTTTATTTATTCCTTTGTAGGAGTAGGCCCCATCACAAATCTG 

CATATTTTATTTATGTTATACTTTTAAAATTTAGATTAAAAAAATAAAAT 

TACTTTTAATGTCTATAAAAGGAATATGCTCTCCCACCACTGGCAACTCT 

GTAGATCTTAGCAGTTAGTATACTCACTTCTCTGTTTCTTTTCCTACAAC 

CAATAGTAATTTGAGCTCTATGGGAATATAACAACTTGATATTGTGCCAT 

GATATTTNTATGGATCATCTGCTTCCCAAATGCCTCAGCAATTGCTGTAA 

CTATTTGCTGGTAAACCTTTTTCATCACCACTCTCATTAACTACATACAT 

CACTTGGACTTATCTTTCCTTCTTTAAAATAAGTTGCTTAAACCCCATGA 

AGATTTATTAGGCTTCATTTCCCTAACCTTTTAACCCTTCAGAACTTTAT 

CTACATGGAACTATATTGGCCTCCTTTCCTATATTeTAATAATTGGGTAG 

GGTGGCCATGAAAATTTTTTTTCTAACCTAGGGACACGCCCTTTATTTTT 

GGTTAACCCATTTTTTTGGGCCCCCACTCTTACCCTAAATTTAAATAATT 

AATTAAAACCCGGGAAGGGGCTTGCTTTTGCCCAAGCTTGGTCTAAACTC 

TGCTCAACACATTGCCCACCCAATTTCCCAAACCCCTGCCCGCGGCCACC 

GGGAAAGACTTTTTCTCTATTTTTGTTTATCCGAAAAAACTTCCGTCTAG 
>Sequence 1 152 

AGGTACAGCTGAACTAAGTTGGGCTAACAAGGCAGATGATGGGCTCCAAA 

CTGTGCTGCATCTGTCTTTATGGTGGCCCTCTTTATTACACCAAGATCCC 

CAGACACAACCTGCTGGCCCAGAACACTGCCTGCTGCCAACTAGAGCATA 

ACCTGCTCATTCTCTCCACCACCAAGTGCTTTATGGGCCAGGACACAGCC 

TCCTGGGCAGTGGTCCTTGACCTTGGAATCTGACCTTGACACTGACATCA 

CTGGAACATTAGGAAAAACCCATGAGCCTTGGACTCCCTAGAGACCAGCT 

AAATCAGAATTGCTGCAGTGGTGCTGGGGCATTTTCCAATGACAAAGTCT 

CTTTCTACTCAAGAAATAAACTCAATTCTGACTGAGTCAGGGTTTCATGA 

ATCAAGCTTCATGAATACTTATCCCAAATTATTTCACTTATATGTTGTAA 

GATGTTCCCATTTTTGTGAGTTTTATATTATTAACTAAGTTAATGGGAAA 

TGAAGTGTATCTGTTAAAACCTAATCAATATTAACTTGTTATAAATATTC 

CGCAATCTAAACTGCTTTTACATCATTGAAAAGTTATAAAAATTAGCAAA 

TCTGATAGCACCAATTCAATAAAGCAATTTAAAATTACCTAGTAGCACAT 

TCTGTGAAACTTTGACAATATGATGTTACTTGGCTATGATATAATCATGT 
ACCTGCCCG 

>Sequence 1 153 
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AGGTACTTGCAGGTGGTTTGGCCTGGAAAATCTAGATGAGTGGTTTTTAA 

ATTTAGTTGCTTATTAGACTCAAGAAAGAAATTTAAAAAACAATACTGAT 

TACTGAGACCAGCTTTTCTAGATTCTTCATTCAGTAGGAGTAAGGAAAGG 

CCAATGAATGTGTATTGATAAAAAGGTTCCTGGCCGGGTGCGGTGGCTCA 

CGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGTGGATCACCTGAG 

GTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCATCTCTAC 

TAAAAATAGAAAAATTAGTCACGCGTGGTGGCAGGGGCCTGTAATCTCAG 

CTACTTGGGAGGCTGAGGCAAGAGAATTGCTGGAACCTGGGAGGCAGAGG 

TTGCAGTGAGC 

>Sequence 1 154 

AGGTACTGATTTATGAGATTTAGTAGGTGGAAGGAAAGCAGAGACTAACT 

TCTGCTATTTCATCTACCATGCAGAGGGTTATGGGGATATCTTGTTGCTT 

TGCTTTCAGCACTGGCACAAGTCCAGGGCCCATTTGCTAGCAGTGTGGGT 

GTTAAGAGGCAGGATGTAAGGTATCACCTGTGCTGGTGAGGAACACAGTG 

AGGAGTGTATGATTTGGGAGCTGAGAGCAGTAGCAGTGGGGTCAGCAGCT 

TCCTGATTGGGTGGTCCCAGGATCAAAGTGGTTAGTGATCCGCTGGCTTC 

CTTGCTGGGGTTTGCTTTCTAACTGTGGCAAAGCACTGTGGTTATGGAAC 

TGGCCGTGACCCAAGGTGGCAGGGAGCTTCCTGATCCCAGAAGAAGCAGC 

AGGTTTCA 

>Sequence 1 155 

AGGTACACACTTGCATGAGGGATGGGGCTGGTTTACAGGAATGGAACCAG 

CTTGGAAAGAAGACAGAAGGTGAGAAGTGAATACTTGTTGGTATCATGTA 

AGAACAGAGTGAAGAAAAAGGACAGGCCGGCCCTTGGTTATTTTTAAATT 

TCAGGAAAATGGATTGGCCAAATAATGGGGATCAAAAATAAAGGGTGTTT 

TTATTATGAGCCAAGTGAAAATTAAATTTAAGATAGGTATGTTGATATGG 

TTTGATTGTGTCCTCCAAAGTTCATGTGTAGGAAACTGAAGCGCCAGTGC 

AACAGTATTGAGAGGTAGAAACTTTAAGAGGTGATCAGTGCTGGGTGCAG 

TGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCCGGCAGATC 

ACCTGAGGTCGGGAGTTTGAGATCCAGCTGATCAACATTGAAAAAACCCT 

GTCTTTACTAAAAATTCCAAATTAGCTGGGGGGTGTGGCACAATCCTGGA 

AATCCAGCTTACTAAGGAGGCTGAGGGCGGAAAAATACCTTGACCCCACA 

AGGTGGCGGTTGCAATGACCCCTAAATTGCGCATTGGACTTCAACCTTGG 

CCAACAGAAGGAAAATTTTTTTTTTCTAAAAAATGCATTAACCTTAGGTC 

CTTGCCGGCAGGCCGTTTTAAAACTTGGATTCCCCGTGCTGCAGGATATT 

GATTAAACTTATCGATCCCTTCCCCTCGGGGGGTGGCCGGTCCCCATTTT 

TGTCCCTTAAGGAGGGTAATGTCCCCTTGGCAAATAAGGGCAAATGGTTT 

CTGGGTAAATTTTTCCCTAAAATTCCCAAAAACAACCGGGAACAAAGGG 

>Sequence 1156 

AGGTACATGCCACCATGCCTAGCTAAGTTTTGTATTTTTAGCAGAGACAG 

GGTTTCACCATGTTGGCCGGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTTAGGTGAT 

CCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTACGGTGTGAGCCACTGC 

GCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAGAGTTGAGATTTCAGT 

GACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTATATGATACATTTGCA 

TTTTAGAAAACTGATCTAAGCTTCAATGTGAAGAACAGATTGAAATGGAA 

GGGGGAGAAGACTAGAAGCAGAAACATTACTCATTTAAGTAATCTGGACC 

ATGAAACTGAAAAAAAGTATAGGGACTCCAAAAGTCATAAAGAAGTGAAA 

GCAAGATTT 

>Sequence 1 157 

CCGGGCAGGTACATGTGGCAATTGTTTGCCATTCCCTTTCCATCATTAAA 

AGGGCCACAAGGAAAACTTAGTAACGGAGTGTGAAATCCAAGCTTTTTTA 

CAAGGAATCCTGTGCAAGAGCTCAGGAGCTACTTGTTTTCCATATGTAGT 

TAATCCTGTCTGTGCAAAGAGGTTGTCAATCTGATCCCAGTTCTCTGCCA 

ACTCGTTTTTGTGATTTTGAGCAAACCCCTTTCTAAAGCACAAGGGATCT 

ATCTACTGTGGGCCTGAGCTCTGGGACTCTTCTTCTCAGCAGGCTGTTCA 

CTTTGGCTCAAGAGTGCCTCCATCCATGTAGGGTGACTTTGCTAATTTGC 

ACAAAGTCGCCCTATGGGCTAGCAGCGGGCCTATCCCTTCCCGTTTCTGA 
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GCTTCAGT 
>Sequence 1158 

CCGGGCAGGTACTCTGGTAAGCTTGTTGTTGTCCAAGNNTGAAGCTCCCT 

TCANNATGAAGCGTGTTGGCCAGAGAGCCATTGTCAACAGCAGAGAGCTG 

TTGAACTCAATCCCACTTACCAAATATTCAGCCTTTAGCTAGCTGATCAC 

TTTCTGATTTGTGGCATCAGATGTAATTCTAAGGGAAGG 

>Sequence 1159 

CGCCCATGGTCGACGCAATGCTGATATCGGGCGAAAGTAGCTGCAAAGCG 

CTGGCGGCCGAGGTACTCAGTTTACTGAGCATGTTTTATTCTACTTTATA 

ATAACATAAGTCAGTCTACATTTTATAAGGACGTTTACATATTAGGTAGT 

ATACCTTGTGTGCTTGACGCAAATGTGGCCAATTTAGGGTGATTTAGTGG 

AAAATGGAATCATCTGGTATAGTAAACAGCTTTTGTTTTCTGTTACAGAC 

ATAATGTTAGGAAAATTGAAATAAATACAAGGGGTAGTTATGGTGAACCC 

TGTTAAACTACTGTTTTAAAAACAGTGAATTTCAGAAAAATCTCATCTGT 

TCTGAGTGATTTCATTCCTTTGAGAAGTTAAACTGGCTCTTTTTAAAACA 

AATGCATCCAGGCGTGCCTGGTTATTGCTTTATTTAAAGCTGGAAGCAAG 

GCTCCTTTCGGTTCTT 

>Sequence 11 60 

AGGTACCATGTCTATATGACTATATGGGCAACAGAAATTATCAACAGCAA 

CAGGAAATCAAAAGAACAGGAAAGGAAGATGATAAATTTAACTGGGGACA 

TGCTAAATCTAAGTTCATGATGAAACATCCAAGGGGGACTAATAGCCAOA 

AACACAGGATACAAGCTGGGAAAATACGAATTTGATTTAGAGGGGAGAGG 

CACTAGAGCTAATCATTAGATTCATGAGTATAGATGAATTCAAAATGTGA 

ATGCTCAAACAGAAAAGCCAAGGATACCAGTGAAGGAATATTTACATTTA 

GGTTACAAGGAAGGAAGAGGAAGGCCAGGCATGGTGGCTCATACCCTCAA 

TCCCACCACTTTGGGAGGC 

>Sequence 1 161 

AGGTACATTTGTTGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTTAGAGTGGA 

CATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGGAATTCCAA 

CATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAACAGAAACA 

GAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCCATAGAAGC 

CAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGTTTTGAATG 

CTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTGATAACAGA 

GGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGGGATTATAT 

ACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATAGAGACAGG 

CCCTA 

>Sequence 1162 

AGGTACACGATGTCCAGTAGACCTACTGGATATGCAGGCCTGCAGCTCAG 

GGGAGAGCTGGGTTAAGAACCGCCAAGGCAGTAATCATCTGCATTTAGAT 

GGCGAGTGAAGCCATGACAGGGGCTGAAATGGCCCAGCAAGAATAAATCA 

AACCATGAGAAACACATACATTTAAGAATAAGGAGATGTGGTCAGGCGCG 

GTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGAT 

CACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGACAACCTAGTGAAATCCC 

GTCTCTGCTAAAAATACAGAACTTAGCTGGGTGTGGTGGTGCGTGCCTAT 

AGTCCCAGCTGCTTGGGAGGCTGAAGCACAAGAATCGCTTGAACCCGGGA 

GGTGGAAGCTGCCATGAGCCGAGATCACACCACCGTACTCTATTCTGGGC 

AACATT 

>Sequence 1 163 

CCGGGCAGGTACTACTGCAACCACTAGCAGCTACCATTTATGAAGCACTT 

ATGTGCCAGCTACTGTGAAAGGGACTCTCTTTAAATTACTTTGCTTACTT 

CTCACAAAAATCCTGCAAAGTATTATTTTAAGGAAACTTACCAGTGTAGC 

CATTCAGTATTTGGGATGAATAATAAGAAACTTTTTAGAACCATTTATAA 

AGCACTCTAGGTCATTCTTTGAGAAATGCTACAAACTAGGGAACCAGGAG 

ATTAGAGATGGGCTCACGTCTTGATTTTCAGAAGGAAAATGTAGTGGATT 

GTGAATGCTGTATCATTAAGCTTGACATGGATTCTATGCAAAATTCAAAA 

GGATTTTTTTTTTTTTAACAACTTACTTCTTTTCCATAGTCTTACCAGCA 
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>Sequence 1164 

CCGGGCAGGTACCTCATTCATTCCCTCTTTGTTCGGGCCTCTCTGCTTTT 

CGTTAATTTTCTCCTGGCCAACCAGCCAACTCTGGCTCCCTGTGGTTATA 

GGAAATTATCCGTGCAATGAACTTAATTTAGAAAAACTCTGCTGCATAAA 

GAGGTGGCAGAATTATTCTTCTCATAGTCCAGTCTATGTTGACTTTCATG 

CTACAGCATTTCAACAGTCATTGACATAGAAATAGATGCTTAATTTAAAA 

TGTTTTTGCAAAAGTCATTGGACGATTGATAAATAAAGCCGAGGTTAGAC 

TCCAAATAAAGTGCTTAAAAAAGTAAAATTCTGGCATTCATCTTCCTTAT 

CCCTTAATGGGGGAAAAACTCTCATG 

>Sequence 1 165 

AGGTACATCAGCAGTATGTAATTATATTGTGAGAACAAGGAATATTGGGC 

AAAAAGCAAGTGGTTAAAACATGCAAACAAGCAAGGGCCTGATCAGAATT 

TTCATTTATTCAGTCCTTAAGAACTGCAGAATGCTGAAGTCTCAAGGGGC 

CCGGTTACAAGGCTATTGGAAGTTTCGTCACCCCTTTAAAATGCCCTTAA 

ATAGCTTTTTTGTTTTGTTTTTTAAAAAATTGTTGGCCCGGCGCGGTGGC 

TTACGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACCT 

GAAGTCAGGAGTTCTAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTC 

TACTAAAAATACAAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCACGCGCCTGTAATCC 

TAGCTACTCGGGAGGCTGGGGCAGAAGAATCACTTGAAC 

>Sequence 1 16*^ 

TTTAGGTACACAGTGTTTAGCACACAAGTGTTTAGTAAACATTTCCTTTT 

GATAAATGCATGAGCAGACGTTCAGTCTGAAGTGGAGTCAGGAGTAGTCA 

TGTTTCTGCTTGCTGCCGTGCACAGGGAGCTTGGCCTGCATGCATGAGGC 

ATTTAATTCTCAAAACACTTAATGATGGGAGGAGGTCCATGCTCTATGGG 

GAGGTCAGACCCTAAGCGAATCTCCATGCCACACTTTTCTGCTTAAAATC 

CGCCCACCTTTTGGGCAGAAAATCAGTGACTCTAGTCAACAAGGATGACC 

CAGTTCCTTCTACACAACCTATTCGTGATTTTTCCCTTGAAGAAAAATGG 

GCTTTACCTACTGGGACCTCACTGGCCTTGCACTGGAGGGTATGGGGTTT 

CTTTATTTTCCTATAACGCCTTCAGAAACCAATTCCACGAAATGGAAAAA 

GAAAAACCTTTCCTTTAGGGTTGTAGGCGGTTTTG 

>Sequence 1 167 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGGGACAGG 

GTTTAGCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCGACCTCAGGCGATC 

CGCTCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCATCGT 

GCCCAACCAATACATTTGATTTTGATCTATCAGCAAAGAGGCTCCAAGGT 

TTAGTATGTTTCCATTTTGTATTCAGGGTTTCATTTGTGTGCTAGGTCGA 

ACATCTTTCTGTATTCAAGCCGAAGTTAGAGATCCAAATTGCTAAAGGAC 

TTCAGCAGGCCAGAGCTCAGTGAAAGGAAGGTCCACAGAAGGGCCACTAA 

TTAGTAATGAATGGCTAAAAGACAAGGGACTTTTTTTTTTTTTTTCTTTC 

TGAGATGGAGCTTCGCTCTTGG 

>Sequence 1 168 

AGGTACTGGGATTACAGTCCTGAGCCACCACACCGGGCCCTTCATTGTGT 

TTTCTAAAAACAATTTCTGATCACCTGGGGATTATTACAACAGATCTAAC 

TTTAGGAAAGTAAGTATTAAATTTGAATAAGATTATATAATAGGGGGATT 

TAAATTAAATGCCTAACAGAGTTTCATCCAAAATTTTAGAATGTGAATTC 

AAGGAACTCTTGACCCTTCTGAAGTAAATTGATAGCATTTCCACAGTGTT 

CACACTAGGATGTAGCTAGCCAACTCACAGCTGCCTGTCCTCTTTTAGCT 

TCCAATGAAAATGCTTTGGAAAACATACACATAGAAAAAGAAATTCTCAC 

AGTAATACTTAAACCTAAGAGGCTAAGCAATCAGGCTTT 

>Sequence 1 169 

CCGGGCAGGTACTGTATCTTTAAATTAAGGAGTTTTAGTTATAATGAAAT 

TGATTTGTAGTCTGTTTTGCCGTAAACTTGTTTTTCTTTAAATTGTTCTT 

ACAGTGATATCTTACTATTTTTAACTGTCTGGGGTTTCTGATATGGGGAT 

TTCAGCCCCTGGTTAATCAGTCTTGTCCCTACAAGTCCCTGATGCAGTAT 

GTTTATTTGTGATGTTTAAAGAACATTTCTTGGCTGGGCGCTGCGGCTTG 
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CGCCTGTAATCTCAGTACTTTGGGAGGCTGATGTGGGTTGGATCTCCTTG 

AGGTTGGGAGTTTGAGACCAGCCTGACAAAACATATTGAAACCCCGTCTT 

TACTAAAAATACAAAAATTTTTCTTTTGCGTGGTGGTTGGTGTTCTGTAT 

TCTATTTATTTTTTTGGCTTGTGCATGGATAATTTATTTAACCCTTTAGT 

CGTAGGTTTTAATAATTTTATCACTCTCCTTTTTTTTCCTTCTTT 

>Sequence 1 170 

CCGGGCAGGTACATCTGTCTCCTTACTCTCTATACCTCCTGAACACAAAA 

ATTTTAGTTTATTCTCATTTATATCTCCAAATCTTAAATTGTCTGATCAG 

AAGTAAACTAAAATAAAAATTAGGTTGTTTTCCTTTTAAGACTTTTCCTG 

AAACTAGGTTGATCAAAAAATACAAATGTTTTTCCATGATTATTCTCAGT 

AAGAGTCAGTAATTCAGGCCAGGTGCAGTGGCTCAAGCCTGTAATCTCAG 

CATTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGAGTTCAAGATT 

CAATAATTGGCAAGGTATAAGCTCCACTAGAGGAGAAAAAAAAGTATTAT 

GCTAAAGATGGACTATTTGGGTTCCATTTTCACTCTA 

>Sequence 1171 

CGCCTTATTCGAGCACTTCTGCATACGGCAATNGATCTCCAGCGAGGTGC 

CGGCCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTCGAGACAGT 

GTTTCACCGGGTTAGCCAGGATGGGCTCGGTCTCCTGACCTCTTGATCCG 

CCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCATC 

CGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGGTCATTCATTTG 

CTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAACC 

AACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTTTGAGAGATA 

AACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAGTGTTATGG 

CAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTATCCAGCAGGGATACCTAAC 

TAAGG 

>Sequence 1 172 

AGGTACATGGCACAGAGTTTATTTAATTCATCAAACTCAACATATAACTT 

TAAAGTAATATTGATATTTTAATATGCTCTGAATTCAGAGGTAAAGTTGC 

AAAGAGGGAAGGCAAGCATTAAATGTGTTTTCAAGTGAGGGTATCTCTTA 

GTAACGTGCAGTAGACCGCAAATAGTTGCTACCTTTTTTTAAAAAAAGGG 

AACTTTTATAACTCAGTATTTGAAAAGTGGTCATCAGTTTTTCATATTAA 

TTATGGAAGTTGAGGAGCAGCTTTAGCCACAGTTAGAACTTAAGTTTCTG 

GGGAAATTGGAGAGTTTTGTTTTTATTAAGTGGACAGAAACCATATCCCA 

TCCTTATACTCTGATCTGAGTATAGAGAAAC 

>Sequence 1173 

AGGTACCATACTACCCCTTTCAGAGTCATATTGCACAGTGGATGGATCAT 

GGCATTCCAGAGAACAGAGTGCTTACTGGGACCAGTTACAGAATCGTATG 

GAATGGACCCTTGTTTAGGGACCCCACAGGCTTTCAGTGACCGTCCAGAT 

GACCAGGCTTCAATGGGTGTCCCGCCCCAGCTGGAGGCGATCAGCCCGAT 

GGGATACTGCAGAGTGTCATAAAGGTGACGTCCAAAGAGCCAGCACACTG 

CTGACATGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TGGTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGTT 

TAAATTTAGTTTATTTTATTTTTGATTTTATATATTAATTTGATTATATT 

TTAAGTTTTATTTTAATTTTATTTTATTTTTAGGGTTTTAATTTATG 

>Sequence 1 174 

CCGGGCAGGTACTTGACCTCCACAGCAAGAGCTTGCACACATTAGACTAT 

CTGAAACAAATGCTTTTTTGGAAACTAGTTTCTTCCTACAACTCAATGCC 

TGTAGGAATTATGATGTGAACATAATATTTGTCACTAAATTAGTTTCCTT 

GTCTTCTGAGTTGAAAGAGGTTACCTAGGATGGCAAAGTTTTGGTAGTTC 

TAGACTGAACATTCTTGATTGTCACCTTCCTTTAGATTGATTTCCTGTGA 

CATAATACCTCACCCCTGCCAGTCCGTTCAGCCTGCCTGCCTCCCTGACT 

CTCTCCCTCCCTGCCTCCCTCCCTCTCTGTGCAGCTACTGCTTCTGGTTG 

TAGTCTTTTGTCTCTCCACGTTTTGAATTACCTTTGTCAGCCACCTGCAC 

TTTTCGTATAGTTGG 

>Sequence 1 175 

CCGGGCAGGTACCGTATTATTTTAGCTTTTATTAGGTTACAGATTATTCT 



Table 3 



221/1077 



CAAATATCTCATTACCTCTTCAAAATCCTATGTAGTTGGCATTGCTGTTA 

TCCCCAATAGACAAATGAGAAGTGACAGTCTTAAAGGTGAACTCATGTTC 

AAACAACAGAAGAATAATGGGCCTATAAGCCATGTCTCCTGACACACAGC 

TGAGTGATCTTTTCATGTCACTATGTTGCTAGTGTGCAGCCTAAGTCCCA 

CTAGCTGGATATGAAAACAGAAATAGAATCTGTGCGCTCTGATTCTTCAA 

TCCATTGCTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAATCTTGCTCTGTTTCCCTGG 

CTGGAGTGGAGTGCAATGGTGCAATTTTAACACACTTTAACCTTTTCCCT 

TCAAGCTTAAATGATTTTTCA 

>Sequence 1 176 

CCGGCCAGGACCCGGGGAAAGTCCTAAGTAAAATACTGGCAAACTAAATC 

CAGCAGCACATCAAAAAGCTTATCCACCACAATCAAGTCGGCTTCATCCC 

TGGGATGCAAAGCTCATTCAACATACCAAAATCAATAAATGTAATCCATC 

ACATGAACAGAACCAATGACAAAAACCACATGATTATCTCAATAGATGCA 

GAAAAGGCCTTCGATAAAATTCAGCACCCCTTCATGCTAAAAACTCTCAA 

TAAACTAGGTTTTGATGGAACATATCTCAAAGTAATAAGAGCTATTTATG 

ACAAACCCACAGCCAATATCATACTCAGTGGGCAAAAACTGGGAGCATTC 

CCTTTGAAAACCGGCACAAGACA 

>Sequence 1 177 

TAATCCTATCAAACTAATATGATTATTCCAATTAACAAAAGACTTAATTT 

TATTCATATTAAATATTCACTTAAACTAATTTACCTAATCTAATCTTATT 

TATAATCTATCAATTTCATTAATATAATAATAAGATTATATTGCGACCTC 

TNTACACTTATTATACGGCGAATCGAAGCTTAACTGCACCGCGGTGGCGG 

CCGAGGTACACATGCTGTGAACATAGCTCAGTGCAGCCTCAAACTCCTGG 

CCTCAAGCAATCCTCCCGCCTTAGCCTCCCCAAATGCTGGGATTACAGGC 

ATAAGCCACCGTGCCTGGCCTAAGAAAAGCTTTTTATTGTAAGTCAACTA 

ACCAAGGAGACAGGTATTCCACGCTTAAATATGTACTCCCTGTCGTTGGG 

CATTACGCGGCAGATCCTTTTATTTAGAAAAGGTTTTAAGGGGGCCCAGA 

GTAGTGCGCGGCTTCACAATCTNNATAATGCCTAACCACTTTTGGTAGGC 

TCAGAGAGCAGTGCCAAGAATCAACTTCAGTGTTCAAGGAGGTTTCGAAG 

AAGCAGGCAATGGGCCAAACAATGGGTGAAAAATCCCCATTCTTCTTTCT 

AAAAAATTACAAAAAAATTAAGCCTGGTCTTTGCCTGGACATTTTTTCAA 

AAAATTTTTGTTAAAGGGATTTTT 

>Sequence 1 178 

GTGAGCCTAATACCACTCACTAACTGACTATATGGCAGACATCCACCGCT 

GTGCCGGCCGCCCGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTC 

TGGCCTCTAACGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTT 

AAAGCTGGATCTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATA 

AGAAAGNTGAGTCCCAGAAAAGCACCTGGTTTGGACANAGTTGCAGAAAG 

GGCTAAACAGTGACTNNGGTGGATGTATGATNNTCTGTCTCTTAACCCTC 

CTAATCCAANNATGTCTTCTCACTTAGATGAAGGCNNTGTGCCTTCTACA 

NTTTGAAGGGCTCAGNAACCCCATGGATGGATGGAAGGGAAAGGATGGGT 

GGAAGGGAATGGATGGATAGATGGGATGGGTNGATAGTATGACTTCATTC 

ATTTCGGATTTGCAATGAAAGGATAGAGCCAAATTGAACATCAAAACAGG 

GGAGCTAAATAGCTAGGAATTGCTGGTAATGAGAAGCTGCACAATACAGG 

CCCTGAGAGTTGTTATTGTATGGCCCGTCCTTTACCTTCCCCCGAAACCA 

CAGGAGGTTATACAACCGCCACCCATGCATATTGGAACCCCCGGCAATGC 

CAATCACTAGTTGACCTTCGGGTTATCAACCTGTAAGGGACAAATTAACC 

CTATCCTTAAAATTACGTTAATAGGCAACCAAAAGCCAGGGGAATCACCT 

TCCATACTCCCTGAATTCTCAATTCAAAAAATAGGGTTCCATTGGCATTT 

GTTTACATTCAAAGAGACCCCCCACCTTTCTAAAAACCGTCACTGTGGGG 

ACCCTAGGATGGGCTCTCCCCCCCTTGTAGAAAACTTCAAACAAGAGACA 

CCCCCCCTCGGGGGGGGCACCCAGGGGCATATGAAAACAGCGGAGCCCCA 

AAGGAGGGGATATAGTTTGTGCGCGCCCCCCACT 

>Sequence 1 179 

CTACGTAATCGCTTACGTTATTTCTCTCATACCACTCTATCTACTTATTA 
CTATCATTTTACGTGATCATCTANCATTACTACTTTTTCTTTCATTATTA 
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TATCAACGTTATCTACTCTATTTTTTTGCTCTTTCCTCTTCTTTCATAAG 

GTGTGGCCGCGTCTCACTCACTATACTGGCGGAGTGGGAGCTCCACCGCG 

GGGGCTGGCGGCCGAGGTACTTTGTTCTTTTACTACTCAATGAGACTGAG 

AGCCTGCTGGATTCACTAAGACCAGGTGAACCCGGAGGGCTCTCGGTCTC 

ATTGACTCAATTGGGTTTGAATCTCAATTCTGCAACCTACGTGGCTTTGG 

GCAGGTTTCCTTATTTTTAAAATTTACAATTATATTTACCTTTTAAACTT 

ATTGAAGGATTGGAAAGCTGTAACACCTAGCATGCTGTCGTGGCATAAGG 

TGGGGGTTAAGTAAAAAGTAGCTACTATTAACATTTTTGAAAAAGTGCTT 

CTTCATTTTCCCTGCTCCCTTTCATACTCTTCATCCTACTTTCCTGGTAG 

TTCATTTCTTCTTAGTTGGGCTGTTGACTTTCTCTTTTCTTTCCAAGAAT 

TTGGCTTATGCCAC 
>Sequence 1 180 

AGGTACTTCTGTAAGCTAATCATAAAACGGAATAAAATTTCTCTTGGAAA 

ATGCATTCAGAGTTCCACCCTTGAATGCATGGGGGGGCATGTCTTTTTTA 

CAATAGCCATTTGCCACAGGAGTGGGAAATTCCACTTTTCCTGATGGATA 

TCTATGGGAGCTGCTCCTCCAAAGTCCTGGAAGTAAGAATGTGACAAAAT 

AGGGGAAATAAAGGAGAGAAAAGAGGATTGTAAGCCATCAGCAGTGCAAA 

GTTTTCCACCCCTCCTTCTCCTAACTTTCCTGCTTCACCCAAGTAGCAAC 

TGTAAGTTCTTCCAATAACTACCATCACCTGGGTGAGCTAAAAAGTGGGA 

AGAGAAGACAATGCC 
>Sequence 1181 

AGGTACTTAACACTATATTGAGATTGTTATTTTAACTGGAATTCTAAGAT 

TTGTGAACTGTAAATGAAAAACATACTCATTAAATTTTATTTTTTCTTGA 

TACTCAAAATCATATTTATAAAAAAAGGATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

GGAAATGGAAGTCCTGCTTTTGTCACCCCAGGCTTGGAGTTGCATGTGGT 

CCCGATTCTTCGTGCTCACTTGCAAAGCTACCGCTCTCTCCGGTGTTCAC 

CGCCCATTTCTTACCTTCCCTCAAGCCTTCCTTGAGTATGCTTAGGGAAC 

TAACAAGGCGGCTTTTGCTCAACCTACGGCCCACGGCATAAAATTATTTT 

TTGGTATTTTTTTTAAGTTAAGAAAGAATGGGGGGGTTTTTCAACCCAAT 

GGTTTTAGCCCCAAGGAATTGTGTCCTTTCAAAATTTTTCCCTGGACCCC 

CTCGTTGAATCCTTGCCCCCACCCATAAGGGC 

>Sequence 1 182 

AGGTACATTTCTCAAGGGTAAGGACTATGTCTTATGTCTTTGAACACCCT 

TAAAGGAACCTAGGCTAGTAGTTGACATTGAATAGTTTCTAAGTAAACTC 

TTGCCGACTGGAATTGTATTTACGGCAAAGCTACTTGCAAATTACTTGCA 

TTGAGACCAAATGTAAACACTAGAGGAGCCAGACATGGTTTTCTTTGGAC 

ACATCTTGGACGTGCCTGATGTCCTCCCCACCTGCCTTGGGCATCCCTTT 

ATGATAAAACTTTAATTCAGTCAAACTGGTATCACTGCATGTTTTTAAGA 

GACTTGCCCACTTTCTGACCAAATTATCCATCTACCCAAGGTTCTTAGTC 

AGGGTCGGTGTCACTCTATCAAGGGGCTATATGGAAATAGGGAGGGTTTG 

GTC 

>Sequence 1 183 

GGAAAATCTGGGACCATATAGTACTACTGGGCGAATGTGAGCTCCACCGC 

CGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTAAAGCATATCATCAGATTGGGGGTT 

CCACTTGTTGTTTTCAATTTAATAAACACTTATTGAGCTGCTACAGGAAC 

TGTTTTTAATGCTTTTCCAAAAAAAGTGACCTTCTCAACATGATAGAAAA 

CATTTCCGAAAAACTGATAGCTAAAACTATACGCAGTGGAGAAAGATTGA 

AGGCTTTCCCCATAAGATTAGGAAAAGACAAACACACTAAAATCACACAC 

AGCTAGTGTATAGTTGTGTTTCTTACATTAACAATGAACAATCCAAAAAA 

GAAATTAAGGAGCAATTTCACTTACAATAACATTTGTATTATTCCGTTTT 

CACACTGCTATGAATAAATACCTGAAACTGGGTTGTTTATAAAGGAAAGA 

ATTTTGATTGACTCC 

>Sequence 1 184 

CCGGGCAGGTACACTCTAAAAGCCAAAAACAGCATGATCTGAGGCAATAC 

AGAGCATAAGCTGGTATCACCAATGCATCCTGGAAATAAAACCTGTGCTA 

CCTACTATCTTGGGAATTTCACTGAGAGTATAGAACATTCTAAATGAAAA 
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AAAGAAACGAAAAGGAATGGTTATAAATTGTTTAAATGTGTAAACAAACA 

CAATAGATGTAAGTTACAAAAATGTTCAGAGTAACAGAATGCACTGATAA 

CATTTAAATTAAATATAAAGAAAAGCAAATCTACTTCCAACAAATACATG 

GATACATCTTTGTTTCATACAGCAGATGCAGAAATGTAGCTTCTATTTTA 

AAAAGTCTGAATGTCCATAAACTGTTCCCAAGATTTGT 

>Sequence 1 185 

CCGGGCAGGTACCTCAGACTCCCAAGTCTCCATATTCTGTAAAGTGCTCC 

TATGGGTGTTGATTTATTCAGCTGAAAAACTGAAAATCCATTTTAGGATT 

GAGTTGATCTTCACTGAGGAAAAATATCAATTTTCAGAGCTTTGTCTAGG 

ACCCTGCAAAGAACTTAAGAATTCTTAACAGAGGTTCACGAATGGTCCCA 

AGGAGTCCACAAGTACCATGAAATTGTATGTATACAAGTGAGAGGGAGAG 

AGGATGAGAGCCTCTGAGAATGTAAATTTTTTGGCATGAAGATCCATAAC 

TTTCCTCAGATCCTTATGGGGTTCTGTCTTTCCCAAACCACAAAGAATCT 

GAGCTGAGAGATAACGCAAGCCTCTTGTTTGTTGTGCAGCCAGCTTTCAC 

AGC C ATGCTGGCTT AGCC AG AG AGGC A AT 

>Sequence 1 186 

AGGTACCACTGCACTCCAGTCGGGTGACAGAGCGAGACCCTGACTAAACA 

AAAAATAACAAAAAAGGAGGCAGGGGTTTAGAAAATACCATGATTGTTAA 

CAGGACCATCAGATTTCATTTTTTCTAAAATATTAGATATTGTCAGTGTG 

GTTTTTATATAGGTGCTGATTCTGTTCTGCTCGTCTTCAAGTAACAAATG 

CCTGCAGTGGAGATATCTTATTTTGATGATTAACAGGAAGCTTTTAAGCT 

TTGAAGAAAGCAAACAACATTTTCCATGGACCTTTAAGAGCTGGGCTAAT 

ATTTTTGCCCACACAGAACTCTAATTCATTTCAGAGTCAAGGGCAACAAT 

AGAATACTTTTTCAAGGACCTTGCATTTGTTAATACAGGTTTTCATAATA 

GAAAGCAATTTAAATATTCAGAACTAACGT 

>Sequence 1 187 

CCGGGCAGGTACTTTGAGAAGGAAATACTGGGTTGTAATCATGGATAAAA 

TATGCAGGGGAGGGGAGGAGATTATAGATATTAATATAGAGTTTAGGGTG 

GCATTAGGCAAGGATGACATCTGAATATCTAACTTCCATTTTACATTGCC 

ATGTAAGTCTTTTTGCCCAGTGGGTTTGGGGGACATTGAGGCAGAACTCC 

TGGAAAATAGAAGGAAGTGAAAGGTCACTGGTCTCTCCAATAATCTTGAT 

GGGAAGGACTAGACAACACCATTAGCAAAATGTGCCTCTTAAAAACTCAA 

GACACAAGCATTATCTTCATCTCACTGAAATAACAGCTACATCCTTTATT 

AACATGAGAAAAT 

>Sequence 1 188 

CCGGGCAGGTACCTCATTCATTCCCTCTTTGTTCGGGCCTCTCTGCTTTT 

CGTTAATTTTCTCCTGGCCAACCAGCCAACTCTGGCTCCCTGTGGTTATA 

GGAAATTATCCGTGCAATGAACTTAATTTACAAAACTCTGCTGCTTAAAA 

AGGGGGGGAGAAATTAGATCTTCTCATAGTCCCAGTCTATGATCGACTTT 

TCATGGCTACATCAATTTCCAACAGGTCATTTGACAATAGTAAATTAGAG 

TGCGTTAATCTTAATAATGGTTGTTTCGCAAGAAGTACCATTGGTACCGA 

TATGTATAGAAATAGAAGACACGAAGGGTCTACTATCATCCCAATAATTT 

AATGTTGCGTTTAAAAACAAGGTTAAGAATTTCCTTGCGCCATATCCATT 

CTTTTCTCTTTATACCCCTATGAATTGGAGGAAAACAAAACTTTCTTTAT 

AGTAAAACCACTCAAACCCATTATTAGTGGTACCC 

>Sequence 1 189 

CCGGGCAGGTACATGAGTCTCTTTTTTTTAAGAATTTTAATTTTCCTAGT 

TCCTTATCTTTTTAATGATTATTCTTTAAGTGGACATTTAAGACGTGAGC 

TTTTAAGAGCAGCTGAAAATTATTGGTTGTTTACTATGGGTTTTATCCAT 

TTGTATACTGTTTTTTTTTTTTAAGCTATCTTCAAAATAGCCATAGGAGG 

TAGATTCCATTATTATTTTACTCTAAAAAGAGAAAACTGAGTTTTAAAGT 

GTTAAAGTGGCAGGACCAAGATGAAGATACGAGGTGAAAGTAACTAAAGG 

TTGTTAGCATAACAATTCAACCAAAGATGCAATTTGAAACAATATGTCCT 

TTGGCTGTCATGTTCTAGACAATGAGATGGCCAGATTGCT 

>Sequence 1 190 

CCGGGCAGGTACTACATCTTAAACTAGACTGTTATCAAATAAGCTAATAA 
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TACTTTACAAATAAGGACGGTATTTCAAACTTCAGGAACCATCGTTTTTA 

AATGATTCATGTAGTATTTAATCACTTGGCGGTCTTCATAATTTAACCCT 

GTCATAAAGGGAACTTTTACAAAGATTAAAATAGAATGGTTACAGGGGAC 

ACACAATTGCAATCTAAGTGCGGGATGTAGGCTATTCAACAGTATCCAGA 

CTTTATCTACAACATATATATATATATCCACACATAAATATGCGTAGGGA 

AAAAGACTTGTGGGGGTTTGGGGGTGGAGCTAAACTATNTGCTGTGTAAG 

AGACATAAACTAGAAAGAAGGGCCTGAATAGGACAGATACAAATGGAATC 

AATTAGCTGGGTGTGGTGGCGTTTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGG 

CTGAGGTANGAGGGTCTTGGTAGCCCANGAGTTGGAGGCTACAGTAAGCC 

GTGATTGCACCACTGTGCTCCAGCCAATGTGACAAAACCAGACCCTTGTT 

TAAACCANAANGAGAANNAAAAAAAAAAAGGAACCAGAACAAAGACAGGA 

CCCCTTNTTCCCTTTGGTTTGGCACCTACTCTCTAAGGAAAATGAAACTG 

TGACCTATTTTCCTTTATCTGGCCCTTATCATTTAAGGGACCTGGGAGGT 

AAACCTCTTGGTATTATTGCCCGGAAATTGCCCAATACCAGGCTGGGCCC 

TGTTAAAAAGGCCTGGTTTCTGGTTCCCTTAATTTTAAGGTCCCTTGGCG 

GTTTATAATCTTGGATCCCCGGCTGGAGAATTCAATTCAGCTTTTTTTTC 

CGCGACC 
>Sequence 1 191 

AGGTACCAAGCCTAGAGAGCACTAAATAAATGTCAATTATTATTTTTATC 

CATTCTGGCATTTAGAAATAAAAGTTACAAAATTCACTATTAAAAATACC 

ATTGATACATACCATATTCCAGCCACACTGGCCTCTTTTCTGTGACAAAA 

TGCCCTTTGCTTCTTTTGCCCTCAACACCTGATCCTCCCTATGCTTGGAA 

TTTTCCCCCAACTCCTGCACGGCCAACTCATTATGGTCCTTAAATCTCAA 

GTCCAATACCTCTCAATTCAAATATTCCCCCTTTAGAGAGCCTTCATTGA 

GACTGCTATCCCCAAAAGTCTAACTTTCTTATAATCTTGCTTTAATTATG 

TCATAGCTTTTACAAACATCTGTAATTGTCTTATATACACTGGTATGGAG 

AGCTG 
>Sequence 1 192 

AGGTACATCAGCAGTATGTAATTATATTGTGAGAACAAGGAATATTGGGC 

AAAAAGCAAGTGGTTAAAACATGCAAACAAGCAAGGGCCTGATCAGAATT 

TTCATTTATTCAGTCCTTAAGAACTGCAGAATGCTGAAGTCTCAAGGGGC 

CCGGTTACAAGGCTATTGGAAGTTTCGTCACCCTCTAAAATGCCCTTAAA 

TAGCTTTTTTGTTTTGTTTTTTAAAAAATTGTTGGCCCGGCGCGGTGGCT 

TACGCCTGTAATCCCAGCATTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCGGATCACCTG 

AAGTCAGGAGTTCTAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTTT 

ACTAAAAAG 
>Sequence 1 193 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTGGTTTTGTTTTGTTT 

GTTTGTTTGTTTGATGCCGTTATCAAGTAGAGCAGACCTGGGAAGACTGG 

TGCATCCTTATTTCTGTCATCTTAGAAAATAACATATATAAGAAAATATT 

TATATCTAGGGCAGAAGAAAATTAGAGATATATTTTTTTCCTTTCAGCCT 

CTTCTCTCCTCCATTTTTACTACTGAAAAATTATCCAAAGGCATGAAAAT 

ATTTCATAGAAATGTCTTCTGAGTTGTGAGGGAATTCTTGCCCATTTGAA 

CAAATGGAATAGACATTTGAAAGCAAATCAGAATGCCCCTTACTGCTTGG 

CCAATGTGCAAGGATTTGGAGCTGCTTATCTGTGCTGCCATGTCCTTAT 

>Sequence 11 94 

AGGTACTTCAAATGGGTCACTGAATATCTTCAAATTGTATGTAAATTTTG 

GAGGGGAAGTGGTATATGCAGATTTTTTTTTTCTGGAAAGAAGACCAATC 

ACTTTTGCCAAATTCTCAAACAGGCCCATATTTCTCTCACACACATGCGT 

GCGCATGCGCACACGCGCGCGCACACACACACACACGTTAAGATGCGAAG 

AATCACTGTCATAAAATGTCATATTTCTAATTTCTGTAAATGGGGAGAAT 

TCCTCAAGCTTATATAAAAGTGATGTAAATAATTCAGTTACAATTATAAA 

AGAAATGGTATCACAGCAAATCCCTTTGGCACCCCACTGAAAATTTCTCT 

CTGATGTTTAAAACACCATTTCTATGCTTACTCTTACAGCTGTATTAATA 

ATCAGATAAGGGGTTTATTTCTTGTCTATTTT 

>Sequence 1 195 
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CCGGGCAGGTACTGTAAGGCCTCTAACTTTGTTGTTCTTAAAGACTGTTT 

TGGCTACCTCTTTTGGTTTTCTATAGAGATTTTAGAATCTGTAAAACCAT 

TTTCTATAAAAATGTCCTGCAGGTCTTTTGATCAAGATTGTGTTGAATCT 

ATAGATCAGGATGAGAAAAATCGAGATGTCAACACTATCAAGTTTTCCAA 

TTCATGAACGTCTCTCCATTTAGTTAGGTTTTAAATTTCTCTCAAAGATG 

TTTTGTAATTTTCATTATACAAGTCTTACACTTCTTTGGCTACATTTATT 

CAGTTTTTATGTTTTTTATGTCAGTTTAAATGGAATTGCTTTTTAAATCT 

CATTTTCCAATTGTTTATTGTTGATAAATGGAAACACAATAGATTTTTGG 

TTATTGACCTTTATAAGTTTACTTACTGATTCTAGTAGT 

>Sequence 1 196 

CCGGGCAGGTACAAAGCAAGAGGAGCTATCAGAGTCATGGAGTAGGTCAG 

GGCACTTCAAGTTCATAGAATCTTTACACGAAAGGATTATTTTAGAGCTC 

ATCTACCCACTCATATTGCAGCAGAAAGAATTGAAGCTCTGGGGGATAAA 

TGACTTATTCAAGGTCACAGTGAGCCAAAGCTGAGATTTCCAGATCCTAA 

CCAGCGTTAAATTTCTAAGCTGCATTTTAGCATTCCACTTTTCCTCATTT 

TGCCTATTAAATCCTCCAAGGCCTAGTTCAGGTTCTTTCTGGTCCAGAAA 

GTGCCCCCAGTCTTCTCCAATTCTACAGAGATGCCTTCCTTCCCTGATGC 

TACAGAATGTATCATCTCCATCACTCATTGGCACCAATAAATAAAATGCC 

CTTTGACATCCAAGAGTCATGAAACTTTGAGCTGGAAGGGTCATTGGATG 

TCATTTAACTCATATTTCAGTTTCAAACTTACATAAGTCAGCTCACCAAG 

GTAGCTGAAGTTCCTTTGGAGAAAAGCTCTTGTCTAACAATCTTGATGAT 

TGGTATCCCTCTCTATTCAGCACCATAACCTGCATAAACTTCATATTTGG 

TTCAGAAATCCAGTTTAGCCACCTACAAGAATGTAGGTGTCTGGCAGACC 

GGGATTCCAGGTCAGGTCTGCCATGGATTCCGGCATGACTTTGGATACGC 

GTTGGACCTTCTAAAAATCTTCTCATCTGGCAAAGGGAGTACAGTGAGCC 

CACTCATTATGTGTGAAATTAATAAACCAGGCCGGAAGAAGTTTAGCTTA 

CCTTAAGGAG 
>Sequence 1 197 

TGGGCGGATTCGCCGCCTCTACTACTACTAGTCTAAGGGGAGCTGCACCT 

CCGCGGCGGCCGCCGGGCAGGTACCTTGAATTAGAGCCTGAAATGGGGGA 

AAAGCAGCCATAAAAGACATTCTCAGACAATTGGAGACTTTCCTGAGTTG 

TGATAATGGAGTTATGAATATGTAGGAGAATGTCTACATAGATTTTATGA 

AGATGCATGTGGCAACATATCTGCAGCTTATTCCAAAAAAGGTCCAAGAA 

AAAAAGGAAGGGAAAGAAAATAGGATTACAGGTGTGAGCCACCATGCCAA 

GCCTCACTGTTTCTAATAACCAAATTGTTCCTGTATTTATTGAGTCTCTG 

TTTCATGCCAGACACTCTGCTATAGTCTGAATATGCTATTTCTGTTAATT 

CTCATAACAGTTCTGTGAGCAAGAACAATTAATATCACCCTTTTACAGAT 

T 

>Sequence 1 198 

CCGGGCAGGTACATGCCACCATGCCTGGCTAAGTTTTGTGTTTTTAGCAG 

AGACAGGGTTTCGCCATGTTGGCCGGGCTGGCCTCGAACTCCTGACCTTA 

GGTGATCCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTACGGTGTGAGC 

CACTGCGCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAGAGTTGAGAT 

TTCAGTGACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTATATGATACA 

TTTGCATTTTAGAAAACTGATCTAAGCTTCAATGTGAAGAACAGATTGAA 

ATGGAAGGGGGAGAAGACTAGAAGCAGAAACATTACTCATTTAAGTAATC 

TGGACCATGAAACTGAAAAAAAGTATAGGGACTCCAAAAGTCATAAAGAA 

GTGAAAG 
>Sequence 1 199 

AGGTACGTCACACCAATGGTCTCAGTGTGGTCCTTAAACCAGCTGCAGCA 

GCATCACTTTTCCCAGGTGCCCATCCCAGACCTGCTGATTTGGAAACTGA 

CTATGGAGCCCAGGAAGCTGTTTTAGCAAGCCCCCTAGGCGATTCTGACG 

CAGTTGATGTTTGAGAAACACTGCACTATCTCAGACTCTTTTAAATCAGA 

GATCTGGAGTCAAATTCAAACTCTACTACATCTCAGCTATGTGACCTTTG 

GCAATTGATACACCTTTCTTTCTTTTCTTTGCTTTTTTTTTTTTTTGAGA 

CAGAGTCTTGCACTGTTGCCCAGGCTGGAGCACAATGGCACGATCTTGGC 
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CTCTCAGGTTCAAGCAATT 

>Sequence 1200 

AGGTATCTTTTACATACTCCATGTGTTCCCACCTCGTGTCCTAACAAGAA 

TTGACTGTGAATATCTTATGCACACAGTTTTCAGCTCCTGCTTTGCTTCA 

GAAGAATCAGCAGTCTGTTGTGCAAAACAGTTGAAGGAACTACCAGGATT 

TGTAGACCCATTTAGTGGTTGTTGTTGATGACAGAGGCTGACCTGTGGAG 

GAAATGGTCGGTGAAGCACTGGGCTAGGAGATTGTGGCTGCTGAAACTGC 

ATTTCTTGACTTTTTCTGCCTCACTCTGGCTTAGTCTTAACTGATGGTGT 

TAATAAGTTTCTTACAAAGGTTATCTGGCCTTCAAATGCTTGTTTTCTTA 

ACACTAGCTTATATTTGGATTAAAGGTGTTAATTGGTTTTTTTTGTTAAG 

CTGTTATTCTTGT 

>Sequence 1201 

GCCGGGCAGGTACTATATGGACACCAACATGTAGCAGAAAATGATTGCAG 

CAGTGACCAATCTCATTCCAGGGGAGAAGTTGCACAGTGTCCAATAGGTG 

CATACATCACCTTAGTAAGTAGTTGTGAATTAACAATGGAAATACAAAAT 

GAAAAAAAATAATTTAGTCTATATAATGACGCATATATAATTTTTTCAAG 

GCAGCTAAATAAAGGTTGGATAGGAACAATAAATATTTTAAATTACGCTT 

GGGGGGACCCTAAATTAATTTAATAAAATTTGAGAATGGATATAGAATAA 

TTATCCTTTATGGCCCCTAAGACCCACCCATTGTAAAAAAAAATCACCTT 

GAGGGTCGCCTCAATGGGGAAAACATTGGAACCTAAATGAAAGCCCCTTC 

CTGGAAGTACAACTGGATTTTTCCTCCAACTTGGTATAGTAATGAAAAGA 

AAACCCCTGGCATCCCACGCTTTCCCTTTTTTGCCGAAATAGGTTTGAAA 

CCGGGCAGTAT 
>Sequence 1202 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCCAAGAACCAACAAGGGCAGCACATTGTGG 

GTCTGATGATTTGGTGCAAGATGGATAACTGGACAGGATATGCCAGAATT 

ATACTTTGGATAGTGACTAAATTCATGATCAGGGCAGGTATGGCTCTCAG 

ACTTGTGGACTCAGATATCTAAATTTTCACTCAGAAATGTTAATGTTCAC 

AGACAATTTACATCCTCTGACCAGTGTTTTCTCTTCCTAGAGTTGAATTG 

CCTGAGAAGCCCAGTTATACTGAGGTTACTTGGTAAGCCTAACTAGAGCA 

TATATTCTTTAGATGTTTAGGACATCAAGGCATCGAGCTAAAACAGCCTG 

ATGTAAATGTCAACACAATAGGGATTCCACTGCCCTCAAATTAGGATAAA 

TAAGTGTCCTTGGCTAGGACCTCCTCCCCAACTGTCATAAC 

>Sequence 1203 

CCGGGCAGGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGGAGAGAC 

AGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTTTTGAT 

CCGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGGGCTGGGACTACAGGCGTGAGCCACCC 

ATCCGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCAT 

TTGCTTACTCAGCTGTGCCGGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAA 

ACCAACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAG 

ATAAACAAATGAACATGAAATTATAANTTCAGTACCAAAGAATGAGTGTT 

AATGGCAGAGGGCAATGTTGTAAGAGC 

>Sequence 1204 

CCGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAAC 

GAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATC 

TTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAGTGAGT 

CCCAGAAAAGCACTGGTTTGGGCAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGT 

GGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAG 

ATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGATGG 

AGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGCTGGCTTNATGGATGGATAGACAGTC 

GACTAATTCATTTAGCCAGGCAAGAAAGATAGAGCGCCCAAACGCTCAGA 

CAGGGGGCTTGTGGGTTGAAAGCCTTTAAGGGCGCTGAATAACAACCTCG 

TGGTTATACAGGGCCCAAAGTTAACTTCTGGGAAACCACAGCTGAATGTA 

GTACCACCATTTATTCCGAGACCCCCTGGTCAAGAACACGTAAGAACCCT 

GGTGCCAAAGGTCGGGGCTATGCCCCGAACCCTAACTAAGGTCCAATTGC 
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TTGAAAATATTTGAATACTTTCCCCCCCGGGAGGGCTATTTCAAAATGGC 

CTTCTAAGGGAATAAGGTTGTTGTACAAATGTGCCGGCCTTTTTGATGGA 

AAACCCGGCGGGTTATTTTCGCACTCCGCCCTAAAAGAAGGATTTTTGGT 

GGCCATTATTTAACAATGCGTCCCACCCGCCT 

>Sequence 1205 

CCGGGCAGGTACTGTCACGATTCAACAACCTCTTAAAAAATACAATATAT 

GCTTAACAAGGCTTCTGTTGACCTCTTTCTGGAAGCCTGATTTCTTTCCT 

CCACTTATGTTAACAGATTAAAAATTTAAAAAAAAAACATAATTTTTTTA 

AGTAAACACAAATTAGGGAATTTTGGCCCCCCAAAATGGTAAAATCTTCC 

AAAAAAATCTGAAGTGGCGGCATTCACAGCCCAAAGTGAATGCCAATTCC 

TGGCTCTACTTTACTACTTGCCCCCTTCCAACTTGAGAACCAAGCAATCT 

TCACAACAGGGCTTCAGGGGCATTAAGACTATTGTGTAAGGGGTGGTTCC 

TAAGAAATTGTTTGAGAAGCCCTGGGACTTCCTAACCTTCCTTAAAAGGA 

AAAAGGAATGTTGAAAAACTTGCACATATGGGATTATTCCACCACTTCTT 

CATCAATGCACCCTTACTTGCCACAAAGCCAAAGCTTTGCTTCAAAGTA 

>Sequence 1206 

AGGTACTTGTGTTGTCTTCAGGATTAGGGAATGCTGCTTTGATCATGTTG 

AAAGGAAGATAGAAAAAAGATTGAAAAGCTGGGTCTCTAAGGTAGGAGGT 

CTGGGATCTGTTTATTCTACTTAGTTCAAGTTGGAATTGATGCTGTTAAA 

CATGTGAAATGACCCTAAACTACTCTTCAGGGTTAAGGCAGGTCTGAGGC 

AGATGGATGAATTACGCAAATGGACTATAATGTGTAATCTGTGCATGTGT 

GTAACAATAAAATACAGTTCTATCAAGATTTTGGTTGAGAAAAGTTAATG 

ATAAAAGGGCTGGGCTGGAAGACTGGGTCGAGGAAGGAGAGTGATACTTA 

AGGTTTACTCACATCTTATCTAGGCAACTTTTCTGGTCTTGATTTGGGCT 

TTAAG 

>Sequence 1207 

AGGACACTATTTTTTTGCTTTGGAAGAAATGAATCCTAGTTTTGGTTCAG 

AAACTGTCAACAGCATTGTGCCTCTTCTATGACTACTAAATTTCAAGCAA 

AGAGAGCTGAGTTGGGGGTAAAAGCAGGGCTATTCCCCGCCTTCAGACAA 

TGCTGTCCCTTATCAGGGCAGACTGCTGTCTGGTTTCCTGTCTCCAGCTC 

GGGCATGACTGCTTAAGATGAGAAACATGGTCTAAGAAAGGAACAGAGTG 

GTCTTGAAAATGAGAATGCTAGCGACCACCATAACCCTCTTCCAACTCAC 

TCCCAAGAGGAATTCTGACTAGAATATCACATACTAGCAAACTAGATATC 

AATTGTTTTAAGATTCTAGGGATTTGCTTTTTTAAAAAGCTAGAACCAA 

>Sequence 1208 

CCGGGCAGGTACTTTGCACATATCATAGTGGACTTGTCCTAGGAGAATCA 

GAACTCTAGCCGAACTCATGTAATCCTTAAAGCTCGTACTGTGATTATTG 

ATTAAAAGAGAACAGCTGAGACCTTTGACACTTCAGAGGCCAGTGGTCTG 

TGCAGTCAGTCTGGCTTCTCTAACAGGGAAAGGCATGTAAGGAAAAGGAA 

ATGAGACAGCCTGGGACACAAGTTCAAGTATGAACAATACTATCACATGT 

TCCATAGTGCCTATCAAACAAGTGTATGTCGTCATATTAGTCGCCTCCTT 

AGCCTCTGGCCCTCCCATAATACTCAAAGCCATCTGGCTATCTGCTCTTA 

TTTGCAAGTAATCAGGAAAAGTAA 

>Sequence 1209 

CCGGGCAGGTACATATATTTTAAGTGAAAGTGACAGGAAAGTGGAATGAG 

CACTTATTTTTCTTTATCATTTAAATTATTACTTTAACATTTTAATACTT 

TGAAATTAATTTTGTTATATAGTAGAATGTAAGGTCTACTGAAGTGTATC 

ATTTTCTAAATGACAGCATTTTTCAATACCATTTTAAACAAATGCTTTCT 

TTTAAGGACACTCTAAAGATAATGTGCACTACACTAGTTTTCGTAGAACT 

ATTCATGTGTAGGCACTCACCTTGAGAAGTAGGATTTTTTTTTTACTTAA 

CGCTTTTGTCTCTTAAAGTATTATTATATATAGTTAACTGTAAAAACATT 

GAGATATATTAAAAATATTATAGGACAGGTAATACATATTCATGGTAGCA 

AGTGAAATAATACAAAGGTTTATGAATAAAAAGTTACTACTCTCCTAGGT 

AGCCAATGTTACCAGTCTTGCATATCCTTCTGCTGCTTTTTCTCTGCTCA 

TACAAACATGAACTTACTCATGCATACACATAAGTGTTTCAAAGTTTTAT 

TCTTGATACATCACGAACACAAAGTGGTATAATTACATATATCAATGTAA 
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TATATAAACATGTTATGAATATAAATGTTAAATGAACCCTATTTAAACAT 

CACTAAGCCTAAGACCCAGACCTTACCCATGAGCCTGGATATTCTTATGC 

GTGGCCCCATCTCTTTTCTATTCCCGTCATAAAAATACTCCATCCCAAAT 

TTACTTATTTCTTTTTTTACTTGGGTGCCTAATAATTTTACTATCCTTAC 

TTCTTGCCTTTATGATGAATAATAAATAATGGTAAGCTCTATATTTACAT 

AAATGGT 

>Sequence 1210 

AGGTACATCAGCGCCACACCGCAGGGCTGTCCACGGTGAGCTATGAGGCT 

GGAGATGGTTCTGGAGCAGTGAACTGCAGAGGAAAGAAGGCTGCCCTACC 

CCTGGGCCACCAATCACTAGCAGTGTGACCTCCGGCAGCTTCTTCTCCTG 

CCAAATGGGGATGTTTGCTTCACTGACAGAAACACAGTGGGTGAACCGGG 

AGTGAGCGGCCCACTTGGCTGACCACTTACCAACATTTCGGCGGGGCCTC 

GTGCTGAGACCTCTCCCCACCCTGACGGAACAGTCAGTTGGAAAACAGCC 

AGTAGTTCCATTCCCACTAACATCTTATAGTGACCAATAATACTCTACCA 

TAACTGTCN 

>Sequence 1211 

CCGGGCAGGTACAAAAATTCTGTTATGAATGACCTGNGTCATTCTCCCTG 

CCTGACTGACATCCTGGAGTGTGTCATTGAAAACCTTCACTTTGCTGGCA 

TCTTCCCAAATTTCTCAGACACCCTCTCTTTGAACCTGGAGCCTCCTGGG 

GAAGTATTAAGAGCCAACCAGCTATGAAAACAATGTGCTCTTCCCTGTGC 

TAAGTGCCTCTTCTTAGGCAGTAAAATGCTTCAGTGGTATGAACATATGG 

CATCAACATGGCCTCTGAAAACCATGCTGGGTGTTTAACAAGCATGGAGG 

GATGTGGACAGGCTGTGATGAGCTCTGGAGGCTTACAGAACAGGACCTCC 

CCTCCCCCAGGAGCAGAGGTTCCTCAGGGATCTTGACTCCACATAGACCA 

AGGCTATGTGGGAAAGAGAGCTAGTGCCTTGAAGCTATTGCATTTTTTTT 

CCTTTAATAAAACACCCTGCAGACCCTGACATATGCCACAGACAGAAACA 

GAGCAGCCATGTGACCCAGTGCCAGCTCTTACCTCTGACTCCAGACAGGC 

ATTCTGCTGAAGTCCAACCTCTATTANGTAAGAGGATGTGGGCAGCTTCC 

CAGTGGACCCACTGCATTCTGTGTGCATTCCCCTCCTTCCTGAGGCAGGG 

CCCATCACCTTGAGAGGTATTGGGCCAAATAAACAGCCTGAACATTGGGC 

ACAAACCGGTGTTAGGGTGGTCACAACCCGGTTAATAATTCCAGAACCAA 

AGGTTAAAAGACACTGGGCTATTTTTTAAAAAGGACCGCCCGGAATTTTA 

AA 

>Sequence 1212 

CCGGGCAGGTACCATTTGGAACTTATTTTTATTTAAGTTTTAGCTCAAGG 

TTCTCCAGAATCTGGGAGTTGAGAAAATGCCAATGGAAATAGGAAATATG 

AAATATCCAGGATCAATGGTAGACTTTTCTTCTTACTGTAACAGTGCTCT 

GGGGCACATTTCTTACCTTGCTATTTTTTGGAGACCAAGAAAATATTGCA 

TCTATGTCCATCCCTACATAGACCTCACAAAGCATAGGTCAAATTCTAAT 

AGGCAGCCATGATTCTCCAATTTTTTGTTCACAAATAAGTCGACTGACTT 

CCTAATTGGAGTCATTGGGGGTAAGGAGCAACGGACAATGTCAGAGAGGA 

CCACCTCACAGGTGGACTTGTGAGGGGCTGGGAAAAGAAAAGACATGTTC 

AT 

>Sequence 1213 

CCGGGCAGGTACTTATTTCTTTTTCTTTTTTTTTTAACTGGTGGATTTCT 

TTAAATGATATATGTATACAATGGAGTAGTGATATAGGCTACAATATGGA 

TGCATCTCAAAACATTATGCTTAGTGAAAGAAGTCTGATGCAATATCCCA 

CATATGGTATGTTTCCACTTACAGTCCAGAAAAGGCATATACTAAATTAG 

CAGTTGCATGGGTCTGATGTGAAAACATGGATTGCCTGCAGATGGGCACA 

AGGGATCTTTTGGGGGTGACAAAAATGTTCCAAAACTAAGTTGTAATTTT 

TGCACAACTTTTATGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGAAATGGG 

AGTTTCACTTTTGTTGCCCAAGGCTTGGAATTTTAAATTTTTCCAATTTT 

GTATTTATT 

>Sequence 1214 

CCGGGCAGGTACATTTCTGCATTTTCTGAATTTCCACAAGTTGGGTCAGT 
CTAAAGGCTCATTCTTCACACTCCCACAAACTATTTATTACTCTATGCCC 
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TTTCCAAGCAAATCGAGATAGGCAGTTATCAAAGCAGATGCATTATTTGG 

GTCCACCTGAAAACAACTGGTTCTGCCCCCCCCTTTCTCCCAATCTGCAA 

GCTTCTGTTCATCCCTGTGAATAAAAATGCAGAATGACAAAAAGTCTGGG 

TGACTTACATTATTCTCCTTATCTCAACATAAATGTGAAATCTGGGGGTG 

TCAGCTAGTCAATCTCCAGGTCCTCGTAAAAGATAATGTGCCTGGTGGTT 

TTGTTTTGCTTTTCACAAACATGGAAAAGGG 

>Sequence 1215 

CCGGGCAGGTACATGGGACTACAGGCACGCCCCACCATTCCCAGCTCATT 

TTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGATCT 

TGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCCTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGG 

ATCACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCTCTATTTATTCTCTTTAAAG 

AGAGAGAAAACTATGAGAAGCCAAAATTATTTTAATTAAAATCTTAACCT 

TAACACAAGGGAAAAAAATGGAAATTTGCCTAATTATAGGTGGATGAAAG 

CATTACACCAATGGAAACAGAAAACAATCCCCATGTTTTAATAAAAAGGC 

AAAAAATTTGGAGGCTTTATAAAGCTTATATTGGTAACCTTAATTTTTGG 

GGTGGGGGAAGAAAATTGAGAAAAGGAATTTTAAC 

>Sequence 1216 

CCGGGCAGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCC 

TCAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCC 

CTAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCT 

GTTTTCCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATA 

ACGACCCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGGATTCTTACTTG 

TGTTAAGTGCTGGTATATATGATATTTTAAT 

>Sequence 1217 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGGGAC 

AGGGTTTAGCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCCGACCTCAGGCG 

ATCCGCTCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCAT 

CGTGCCCAGCCAATACATTTGATTTTGATCTATCAGCAAAGAGGCTCCAA 

GGTTTAGTATGTTTCCATTTTGTATTCAGGGTTTCATTTGTGTGCTAGGT 

CGAACATCTTTCTGTATTCAAGCCGAAGTTAGAGATCCAAATTGCTAAAG 

GACTTCAGCAGGCCAGAGCTCAGTGAAAGGAAGGTCCACAGAAGGGCCAC 

TAATTAGTAATGAATGGCTAAAAGA 

>Sequence 1218 

AGGTACTTCTCCAGTTGAGCCTCTCATTTCTTTCTTAAATGGCTATTGAA 

TTCTGCCTGTTCTCCTGCATGGGCTTTGACTTTGTCCAGCTTTGCTACAG 

ATTAACATCACAAGGGTTTCTGAGTTGGTTCTCAGCCATCATCGTATCCT 

GACTTGGCACACTGTCCTTCTTTTACAAGGCCTTTACACCTCCATTCTCT 

TTAGAACAACACCTTCATTGTCCACATTCATTTGTTTACGGATCCTGTTG 

GGAACAGCTGCTCCTTCATCTTTGCTCTAAGAGAAATTTCTTCAAACCTC 

TCTTATTTTACTATATTATCCTGAAATTCCTTACATCTTTATCTTATTAT 

CTATTTACCTTTATCTCCTTGCCATGGTAACCAACACAAAGTAGCACCA 

>Sequence 1219 

AGGTACTTCAGTTGAAAAGTTGACCAAAGCCAAAAAATGTCTATCTGGTG 

GTCAGTAGTTTGATAGGTTCAAGGAGTTGAAAGAAGCCTAGGATGGCTGG 

GACATGTAGATCATAGTGCTAAGAGATGGAAAGCACCTTGTGCTATTTGG 

CCGTTTCAGTTGTGATGTTTTTTAAGTAGAGTGTTGTGATCAGAAGGGCC 

CTTTAGAAAGATTGTGGCTAGAATATGGAGAACAAAGAGGAGACCACCAG 

AGTGGATGTGGGAGGCCAATATGTAGGTTATTCTAGTAGCCTTTGCAGTG 

GACTTACACAAAGGGCAGTTTTTATGCGGAACTTGGTTCATGAAGTTCCC 

TATTGAGGATTAAAATTTGACAGGGACTTTGTGCAA 

>Sequence 1220 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTATGTTTGAGG 

GGGAATGCTGGAAATTGTAATGGGTATGGAGACATATCATATAAGTAATG 

CTAGGGTGAGTGGTAGGAAGTTTTTTAATAGGAGGGGGTATTAAATTTGT 
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TCATAAACGGAAAACAGGGGGTATCACCTTTTCCAAATTCATAAGAAACA 

GGGTAGGTTTAAAAAATAGGGTTCTTGGTGAACAAAAATATTTTGTGTAA 

AATTAAGGGGAAAGAGCATAAAATATTGTTCCTAAGAAAAATGTAATGTG 

AAAAGGTGTTTATTATAAAAAAAGGATAAATGAAAATTAGGGCTTATTAA 

AAAAATAAGGGTAAAAAAAGGAAAATTCCTATAAAAAAATAAAATTATTA 

AAAACATTTAAAAATTATA 

>Sequence 1221 

AGGTACTTGAGGGCATCATTAAAATCAGCCAGTGTTCAGTGAGAGACTTA 

ATGATGGATTTAATAGTATTAAATGGGCAAAAATGCCCTTGGCCTTTACA 

TGCTCATTTAAAAACATACAAAAGAGCAGTAATTCAGGCAGTTATACTTC 

TCTCAAAGATTTTGCTCTAAATCACAGATGGCAGCGGGAGGCCACGGCTG 

TGTGCTGGCTCACACCCCACTCACTCCAACCGAAGCCAGAAGTGCTCGTT 

GGGTCATAATTAGCAAACCACCCGCAAACTCGACTCTTTAAATCAGAGGC 

CAGTGACTGCCAGGCTGGGGCATAGACGGGAGAAAACAAGCAGAAATGGT 

CAAGGTGCTCTCTGGAGCCTGCCTTTCGATAGCTGTGACCCCCACGTTAG 

GCATCAAGAC 

>Sequence 1222 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGAATAGATGGTTCTTTTCATTGATAGTCT 

TTTCCATTTTAATCATTTTTAACTTATTTCTTTTATTGAGTTTTTAACTT 

TTTCAAGTTTGTTGGGG 

>Sequence 1223 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGGA 

>Sequence 1224 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATTTTTAGTAGA 

GACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTTTT 

GATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCA 

CCCATCCGGCCTAACGAGAACTTATTTTACCTCAACTAGATGGCGTTCAT 

TCATTTGCTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTC 

CAAAACCAACAAGACATTTTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTATTATG 

AGAGATAAACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAGT 

GTTATGGCAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTATCCAGCAGGGAT 

TCCTAACTAAGCCCCACTGGGGAAGGCCT 

>Sequence 1225 

CCGGGCAGGTACATAAGGGGCCCAATACAAGCAAGCATAAATAATCTTGA 

AAATAAGAGAAATCTGAGAATGCATAATTTTTTAGTTGATGATAAACAAT 

AGTTTTAGAACTTAAACCATAATTTTCAGATGCTTGAAAAAATTCTGATC 

ATCTTCAACCATGGTATTTACATGAACCACAAAAACATACAATAACATAC 

ACTCTCCAAATAACAAATTGCACTCCTACTTACTCCTATTTCTCTACTCA 

GTGCCCATTTCCTCAAAAAACTTTTCCCAATTAGCACCAATGAAGGACAA 

CACTCAGACTACCCTATTCTTTAAACAGACATGAATTTGTCCAATATACA 

TATATGTATTTCCTGGACTATTAGGTCCTAAAATACTTTAGTAAAGAAAG 

CAATGACGGGGC 

>Sequence 1226 

AGGTACATCCAAAATCATTTCACCATATAACCTGTAAAGACTGCATCATC 
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CCAGCTACTTTCCTGCTGACTTCCACTTGGGTTTACTCAATGGGTGACAC 

TCACAGGACATAAGAGATTAGAAAGAGGGATAAGGTTTTTTATATATCTG 

CTGCCTCCTTACTTAAAGCCATGGTTTTAGCAGAGGCCCAAGGTCGTGGC 

TTTTTTTGAGCAGCCCCTTTATCAAAGGTGTGGAAAGAGACTACCTTCCC 

CCTCACAACTGAATAATGAGGCTTACTACTCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1227 

AGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCATTTTCT 

GTCCTGACAAAAACTTGGTGATGCTTGAATGATTACAGAACAAATAGGAT 

TGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTATGACATT 

AGATTGGGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGAGGGGAG 

CAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGTTCTGTT 

TAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATTGGCAGT 

GGCAGGGCAGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTCCACATTAATT 

TAGATGTTTAGGGATTAAAAATCATAGAGGGTGGCGCTAGGAAATATAGA 

A 

>Sequence 1228 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCGGTTGAAGAAGATGGGTTTCAAAATCCAAGGGTCGGGCTTGGGCCCTT 

TGCCACGAACTTCCATAAATGAAAATTCCATTGGGTGAGTTGTTTACACA 

GTTTTTCTGGTACCAATCCTTGCTTTAATTTCAAGGGGTCTTCATTCATC 

TCCATTCCACTTGTTATCAACTTTTTTTTTGTTTACCAGGGCTTTTACTT 

CTTTTTCTACCCAATGGAAAAGGACTTAATGGATATTTATTTTTTCTTCC 

CATAAAGCTTTGTGAAAATATTTAATCAATTCACCCATTAAAATTTCAAG 

CCCTTTCCTTCTGGTTAAACCTTTGGAAGAACCACTTCAGAGCTTTTTTC 

TTTAATTTCCAAGAAAAC 

>Sequence 1229 

CCGGGCAGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATAT 

GAAGTCAGAAAATATAATTCCTCCAGTTTTATTTATTTATTTATTTTTGC 

TTAGGATAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTTA 

TAAGCCCAATTTTGTAGTTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTAT 

GATCAACTCAGTGTGTCCAGATCAGGATCATTTGTAGCTTTTTGCAAAAG 

TAGCACTATTCCTTGCTGGGCATGGTGGGCTCATGCTTTATATTCCCAGC 

ACTTTGGGAGGGCCAAGACAGGCCGTTTCACCCTGATGTTTAGAGGTTCA 

AATACCCTCTCTGTGTTTAACATGGTTGAAACCCCTGGTCTTCCCATTAA 

AAATTACAAAAAATTAAGCCCGGGGG 

>Sequence 1230 

AGGTACAAAGAAATGAAGTAATGTCAAATATAGAATAATGGTTTCTCTGG 

AGGAGACTGGAATGTGGGTATGCAATCAACAGCTTCTGGACTGTCACTGT 

TTCACTGTTTTATTTCTTAAGGTGAATTATTCATTATTCTTTATATTCTT 

TTAAAATGTTATATAACTTTATAGATCAATTAACTAATGTTTGGCTCCTT 

TTATTTTAGAGATCTCCAGCATTTTAGGTTGCCTCATCAATAGTTGGCAA 

AAAGAGGCCAGGCACGGTGGCTCACGCCTATAATCCCAACACTTTGAGAG 

GCCGAGGCGGGTGGATTACTCAAGGTCAGGAGTTCGAGACCACCCTGGCC 

AC 

>Sequence 1231 

AGGTACTTGTAGGTTGTGATTTTTTTTTGTCAACCTGATTCTGTCTGTTT 

TTTCTTAGGAACTCATCAAAATTTCCAGCCTACTGATAACACTCCATTAT 

TTTCTAGCACAGCAGCACTGTTAGGAAATTTTTCTTAAATATGCACGTAG 

TAAAAGTATATATATAATGTATATATACACTTAAGGACATATATTACATA 

TGGACACACAGGTGTATATGTGTGTATACACACATGTATATATTCCCAGT 

GACTTTCAGGTGGAGATGAGCTAGATATACACGTTCAGCATTTTAATGCA 

ATACTTAATTATAATTCATAAGTGACCACCACTGTATGCAAGCCATTATT 

ATGATG 
>Sequence 1232 
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AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATAA 

GGCTGTGCCTTCTACACTTGAAGACTTAAACCCCAGGGATGGTTGGAGGG 

AAGGATGGGTGGAAGGGAATTAAATTTTTATTCTTTTGCATTGAAACAAA 

CACTCACCTTTTTTTTTTATATCAACTTTTTCACCTATTCACTCTTTAAA 

CACTTTTATTTTTTCACCTCTTTACAAG 

>Sequence 1233 

AGGTACTGGTCTGTGGCCCAGGGGTTGGGGACCACTGGATTAGTCAACAA 

GAGTAGTTGTTCACTTCTTCATCCTCCCTAGAGCACTAATTAGCAAGAAA 

ATTAAAGAATAAATTTAACATTTACCCCTGGAGGTTCAAGGACAAGTTAG 

AAGTTAATACCTTAACTTTCAGTTTCACTCAAATGTGCATAAAGCTCCAT 

TAGTGCTGCTATTGGTTTCACTAACTCCATCCACAATTCTCCCGAAAACA 

GAAAACCTCATACAACAAAGCCAAACCTGAAACACAATCAGGTTTCCACC 

AGGCAGAAGTATGGTGACTAAGCCTAGTGGCCTCGGCACTGCTGGACACT 

GAATTGCAATGGGGTAAGTGAAGAGTTCCAAAGCCAAGGGAAGCCTCCCA 

ACAGCATAGCTTGGAATGGAGTGATCTGCTGTT 

>Sequence 1234 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTCTCTTCTTATAA 

GACATCTGATTTAAAAAAAAAAGAATAATAGATTTAAGAAGAAAAAAATT 

AGCTAATAATGACAGCAGGCTTGTAATATTATCATAATGTCATTTATCAT 

AGATATCCTTATTCTCCAGGGCAGCACTTCTCAAATCCTTGACAGTATGA 

CATTTTGGGCCAGCTAATTCCTTAGGGAGGGACCTTTCCTGAATATTCAG 

GCCGTTGAGTGGCCTGCTTGGCCTTGACCCGCTCACTGCCAGTAGCACAC 

CTCCCCCAAGCTTCAGCAGCAGAACACCTCCAGTCACTTAGTGGGGACTG 

GGTAGGTGGGAGACAGAATCGCACCAGTTAAGTGTCTCTGCGGCAGGGTG 

>Sequence 1235 

TGCGTGCCGATGGTATCTATTATGACTATGAAAACTTGTGCTTGAATTGT 

ATTTAGACAATTAATCTCTATATTATATCGTTTCATAGAACATATTCCAC 

TATAACTGTAAACGCACGTACAGTAATCGTACTCCCTTTTTAGTTGACCA 

GGAATATATCATGAAACTTGTATGTGTCTCACACGGATGCATATATTTCT 

AAAAATAAGTTGCTTTTGTTTCAATATATACTTACTTACCTATTTCAGCT 

TATGTAAAAGTACTGATTGAGTAGTTATATTCCATATAATTACTCAACGT 

GGTTTCTGTGACTTTTCGTGGTCACTCTTCTAGTCATCATCTGCACCTTT 

ATTCTATTTAGAATTCGTAAAATAATATTCCGACTAATTGTGGCGGTATG 

CTATGATCTTGATATATTAACTACCAACGTATTTAATTCTCTATGGTGTA 

TACAACAAATTNCAACTATGTTAGTCACTATATAATTATTACTAATACAA 

AGGGGAGTAATTCATTATCAATTACTAATTATCTCCCCCTACTTACACCA 

AACTCTTTGAGTGAATTATCCAACCATTTTATATTTTATTTCTTGATTAT 

CAACCAAAAGATGGCCATTCCATAAACACTCTCCCTTTAATTTTGCATCT 

AACCGCCATATTGATGGGTAAATAAAAAGTCAATCATTCAACATTCGGCG 

ATTGTAAATTTTGTATTCTTAATATTCCCATTTCCCACACTTAAATAAGG 

CACTTGTCTGTGGTAAAACAAATATATTATTTTAGTATTCATAACATTTT 

CAACCNTCCAACATACATAATAAATTATTCTTCATAAGTCCCCTTCTCTC 

ACCG 

>Sequence 1236 

CCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCA 

TGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTCATGTGGTCCACCCACCT 

TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCTCAGCCT 

ACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTGTT 

TAAAATTCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAAGTTTTTTTTTAAA 

ATACAATTATTTCTTGTTATTGATTAAAA 
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>Sequence 1237 

AGGTACGTTCAGACAGATGGTGCCAGGAGTGTAAAATAATTTATTGTCTA 

AGGAATTTCAATTTTCAGTTAGTGGTAAGGATAATAGAATCTTTAATTTG 

GTGCAGATTTTCAGAAGATTCTGAAAAACAAAAAAAGCCCTTAAAAATTA 

AGAGTTGTAAGGATTGAAATTTGCAGGGAGGTGGATGACTTTATTTTTGA 

GTGCATTTTAAATGAAAATTGATGGGTTTTTTATGAGGTCATGGGAACTT 

TTGCATGAGGTGGATAGACCAGTTGGCCACTTCAGGGGGCTGGCAGGGGA 

ACCGCTGGTTGGTCATACCCGCATCTTGGTGCAACTGCTTTGCTGCCGTG 

GGTACCTGAAAAAAAAATAAAAAATTATAAAACGTTCTTACAGTAAAACA 

CTTGAGGGCTTACACTTAGTTGAAAAAAACTCGATTATAAAAAGACATTT 

AGCCGATATTTTACCCTTGTAACATTTAGGGGGGCACCAGAACACAACTT 

TTGTATGCCTTAAAGGAGGGTGAAACTGCCCGTGCGGGCATTTAAATGGG 

AATGGCTAGATACTCGGAGGAAAATTGATAATCGGTCCAAAGATTTCACC 

TAACATATACAAACCTGGGGGACTAAAAGTTTTAAAGACCTGGTGTGCCT 

AATTGAAGTGAGCTTAAATTCCATATAATTGCGTTGGCGCCTACAGTCCC 

GCATTTCTAGATCGGGAAACCATTGGTGCCAGCTTGGATTAAGAGATCGG 

CCAACCCCCGGGAAAAGGGGGTTGCTTATTGGGACCTTTATCGCATACTT 

ATTAAATGAATCACTGACATCGGTGTTTGCAGTGGCGA 
>Sequence 1238 

CCGGGCAGGTACCCCTCACTGCCACTACGAGTATCTTAGCTCACATTGGT 

TTAATCAGTCTTTAGTAACCCCAGGGTGTCTAAACATTTCCATGTCTAAA 

GGTGTCTTTAAGAATGGGAAAATAGTCCCCCCTGCCTTTCCTCTTCACAC 

ACACAGTATACCACTTCTGCAGTGTTGACTCTAGACCCATAGCCAGCAGG 

GCATCTGCTGTTAAACCTGGACGCTGCTGGCTGTGGCTGAAACTGAGTTA 

TCTACTGGACAGTGTGTTTGTGTCTTATAGCAATATCAGTAGTTGAATCA 

TGGGCCATACTTCAAATTTCAGACTCCCTTTCCCTTGTGGTTTTGAA 

>Sequence 1239 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTGAGACGGA 

GTCTCGCTCCTTCGCCCAGCCTGGAGTGCAGTGGCGTGATCTCGGCTCAC 

TGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCGTGCCATTCTCCTGCCTCAACCTTCCC 

GAGTAGCTGGGACCACAGGCGCCCCCCACCGCGCCTAGCCAATATTTTGT 

ATTTTTAGTAGAGAGAGATGAGTGTATATAATGCCGTAGGAATAGGTAAA 

ATTACCTAGAGAGCCCAAGTCTCTAGGAACTCCAACTTTAGAAGTCAGGC 

AGAGGGAAAAAGGTGTTCCAAATTTTTTTTTTTTAAAAAAGAGAGTATTT 

CAAAGTGGAAATAAATAGGTTGAAACTGTTGAGAGGTCTAATTAGATGAG 

AACTAAAACATCCTTTGGATTT 
>Sequence 1240 

AGGTACTATGTGTGGTTCACCCACTGTCTTACTCTCTAGGAACACTGAAG 

TGATTTGTTTGCGTGCCCTGCAGCACAGTCCTTGGTCCCCTCTCAACATG 

CCACCCCACACGTTTTTGTTACCTGAAAATTCTATTTGTATCACTTTCTC 

CAAAATGGCTAGGTGCAGCCTAGGTCAGAATTAATCGCTCCCTTTCCCGA 

GTTTCCACATCTTATTCTTTGACTTATCCAAATTTCTACCACTTTTGTTA 

TTGCTCCTGCTTACATTCTGTCCCATATTGAACATGTGGTATATGCCAGG 

CTCTATGCTTTCTCTTTATTATTTTATTGCCTTCTTATGTAACCCTACAA 

AATGTTTTTTTTTTTTCTTATAAAGAAATGGAAGCTTAAAGGAGGTGACA 

TTC 

>Sequence 1241 

CCGGGCAGGTACAAAAATAAATTTGACACAGCTCTTGACCTCAAGGAATT 

TACAGTCTGGGACTATTTGACAGGACTTTTATGGTCCCCTTTGTGGTTAA 

GAAAGCATAAATAGGTTTTAAATATCATGTGCAGAAACACATAGCATGTT 

CCTACATGACTCACAATTTGAGCAATTATACAGACATAATCCAGTATCAA 

AAATGGAATAAAAAGGAAAGAATACAGAATGAGCTTCTCCAATTTTCAAT 

TTCCATTGTTAAGTTAGGAAGTCCCAAACTACATCAGAAAAAAATTTAGA 

ATAAATGAATTCACTGATAAAGAGAAGAGAGAAAAGAAAGCCAACACAAG 

AAACTTACTCTAAGAAAAAAGCAGA 
>Sequence 1242 
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AGGTACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCCAAATAT 

GAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCGCATATT 

AAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTGGCCAGCC 

AGACGAGGTCAATTTTTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAGGCAAGT 

CTTGATGGAGCACTTCTTGGACAGTTAGAACTTTACCAGGCTCACAGGAG 

AGCTCAGATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGGAGACCT 

TTACTGTTGAGAGGTGGTTTTCATAGCCGCAAAATGACAAGTGCAAGTTG 

AGTAGATCAGTGTTTATCAACCAGGTGCCCCATTGTGCCCCAG 

>Sequence 1243 

AGGTACGCGGGGGGGACTACAGGTGCCCGCCACCATGCCTGGCTAATTTT 

TTATATTTTTTAGTAGAGACAGTGTTTCACCGTGTTAGTCAGGATGGTCT 

CGATCTTCTGACATCGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGG 

ATTACAGGCGTGAGTCACTGCACTCAGTCAGGTTTTCAGGTGCTGGTTCC 

ATGGCTCTTCCTGAGCCGAAAATAAGGAAACTCCATAGACCTTGTCCACT 

GGAACTCGTTCCCATCTACCCTCCACTCTATCCAGGGTGATGNGATCTCT 

GCAGTAAGTGGGAAGAGTTTCTTCATGGGCCCCCAAGGGTTATATCCATT 

CTAGAA 
>Scqucncc 1 244 

CCGGGCAGGTACACTACGCAAGATAATACTCTTCAAAAAGTGCAATTACT 

ATGAGCTATGAGCTTTATCTCATCTGCTACTTCCAGTTTATACCTTTGTT 

ATTTAATAACCATTGCTTCCCTCACTAGTTACTTCAAACTATATTTCAAA 

ATCAGGGGAGAGAAAACGATGACTTGTGAAATCACCTAACAAAGTGAAAA 

ATAGACTCAAAGTTTTGATTCCATTTATGTGTATTCACTGGATTTAAGAC 

CTGCTTAAAAGCCTTAGAAAAATGATTTAAAATACTGACCTCTGACTATA 

TGTGGGCTGTTGCATCATCATAACCACCCACCATCATCAACTTATATTGA 

ATAGTAATTTCTGTGCCAGCTAT 
>Sequence 1245 

AGGTACGCGGGGATTCTCAATCCTACCCATGATGCAGACAGATTACCTCA 

TTTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAAGGGTGG 

GGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCT 

TTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCA 

TGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGGGCAAGTATTTAATTGGTTGGA 

CATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCT 

CAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGC 

ACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAG 

>Sequence 1246 

ACCGGGCAGGTACGCTGGGAGTAGTAAGCCACATTACTCATTTGTGAGGG 

GGAAGGTAGACTCTTTCCAGACCTTTGATAAAGGGGCTGCTCAAAAAAGC 

CACGACCTTGGGCCTCTGCTAAAACCATGGCTTTTAGTAAGGAGGGTAGC 

ATATTTTTTAAAAAAACCTTTATCCCCTCTTTTCTAATCTTATTATGTTC 

CTGATGAAGTGTTCACTCCATTGTAGTATAACTCCAAGATGGAAAGATCA 

TTCAAGGTAAAGTTATGCTTGGGGATTGAATGCAATTTCTTTTAACAGGT 

CCACCTTAACAAATGAAAAGTGGGTCTTGTATTTCTTTGGTCATAAAAAA 

ACACTCATGTTTTAGGAGTAGTAGATTTCATTGTCATTACTTTATACAGA 

AGCCTGAACTTTTGTCAAATTAATTAACAACTGACAAGAATAATTTGGAC 

TGGAAAGGGTAAACAGGCCAAAGGGGTAAAACTCTTCTTGAG 

>Sequence 1247 

AGGTACGCGGGATATTAAAAATATGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGA 

GGTGGGCGGATTGCAAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAATATGA 

TGGAACCCTGTCTCTACTAAGAATACAAAAATTAGCCAGATATGGTGGCG 

CGCACCTGTAATCCCAGCTACTCCGGAGGCTGAGGCAGAAGAATTGCTTG 

AACCCAGGAGGCGGAGGTTTCAGTGAGCTGAGATCACGCCACTGCACTCC 

AGCCTGGGCAACAGAGCCATACTCCATCTCAAAAAGAAAAAAAAAAAGGT 

ATATTCAGGTCCAGTGGATTATATGTTTTCTTGCTACTGAACTGTATGAG 

TTTTTTTAAAAATAAATTTTGGGTATTAACCCCTTATCAGATATACAGCT 

TGTAAATATTTTTTTCCCAGTCTGTAGTTG 
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>Sequence 1248 

CCGGGCAGGTACACCATTAGAATCCTACCTCAAACATGCAATGGTGGGAA 

AAGATTTACAATTTAAAATTTAAATAGTAGTTAAGCTAAATTTATTTTGG 

AATAATTTAGGTTTCCCTGGATAATTTTTCCACGTTCATCTCAACATTAT 

ATAAATTCATTCACAGTCACTCAGGATGAGTAAGTAATGCCTCCAAAACA 

GCCTGGTCGTGGGTTCTTCTGAGTCCATCTGGCTTCTGGCTAGAAGCACT 

GGAATGACTCATAAAAATGAAGCAACCTGGGGTCAACCTACTCCAGGTCT 

TTTAAACAGAATTGCCAACTGCTTACCAGGTGGTTCCAATTTCCGAGAAT 

ACTTAAAATAAGGGAGAAA 
>Sequence 1249 

AGGTACATGAGTCTCTTTTTTTTAAGAATTTTAATTTTCCTAGTTCCTTA 

TCTTTTTAATGATTATTCTTTAAGTGGACATTTAAGACATGAGCTTTTAA 

GAGCAGCTGAAAATTATTGGTTGTTTACTATGGGTTTTATCCATTTGTAT 

ACTGTTTTTTTTTCTCAGCTATCTTCAAAATAGCCATAGGAGGTAGATTC 

CATTACTATTTTACTCTAAAAAGAGAAAACTGAGTTTTAAAGTGTTAAAG 

TGGCAGGACCAAGATGAAGATACGAGGTGAAAGTAACTAAAGGTTGTTAG 

CATAACAATTCAACCAAAGATGCAATTGAAACAATATGTCTTTGCTGTCA 

TGTCTAGACAATGAGATGGCCAGATTGCAGGCAGCATATTTGCAGTGA 

>Sequence 1250 

CCGGGCAGGACCCAGAGGACACAGTTGAAATGAGGCACAATTAGGAAAAA 

CTAGGCTGTTTAATATCCATATTGAGTAGCTTTGCAAGTTACTTTCACAA 

ACTTCCCTACAGAATTGGTTCTAACAGAACTGTTCAAGGCCAAGGATTTG 

TTTTTTCTGGGTCTGGGGGAGTCATCTTTATAATTTTAATATTCCATTAG 

AATGCCTTGACGCTAGAAGGAGGGTCCATCTCAATCACATCAATAAATTG 

ATCCCAACCTTTATAAAAATAAGCTTGGATAGAAAGGAAAATCCGAAGAC 

TAAGGTAGTCTGGTAGAATACTAGAAGGAGACATCTTTTTAAGAGGAGGA 

CAAGAAAAGGCATGAAAACAGAGAACATGGTC 

>Sequence 1 25 1 

CCGGGCAGGTACAGTGGAGACAGCATGAGCATTAGAGTCAGAATACTTCA 

TCCAAATTCAAGTATTTGTTTAGTTATAAGGGACAGAAATCGAACTCAAA 

CTAGTTTAACATGAAAGGAATTAGTTGGCTCAGCTGGCACACAGAATCCC 

AAAGGGTGAGATAACTGAACCAGGAGGGTCCACTTTGCAAAAGGGTCTTT 

TGTAGGCAACAAGGGCTTTAGCTCTCAAACTTACTTCCCTGTTCAGAAAC 

TGTAATATTTCTCTTCCCACTGAGTTAATCTTAGCACTTCAAACGCAGGA 

GATTGATGCCCTTCTTAACTGCTTAACCCGACTAGAAAACATCCTGACTT 

TCCCATCTCCTCTGTTAAGTCACTAAAAATTTCTTTAACTGGGGAAA 

>Sequence 1252 

CCGGGCAGGTACATCATTCTGCATGATTCACGGACTAGGAGTCCCTGGTC 

AAAAACTTCAAAAACTAAGTGATGGGTCCCAAGTTACTCAGTGGCAGAAA 

CTTGATTCAGTAACATGTCAGCTTGTGGGCTTGAAAAGTCTTAAGCGTCT 

CTACTTCCTCTAACCCTTGGCCCTTCCCCGGGGACTTTACACAATTCCTC 

CCTTCCCACTGGGACACATTGGTCAAATTTCCATGAGTAGTTATCGGGAA 

GGTCTGTGTCATCCTCTTGATCAGCCATTGAAATACCTTGGTGCTACAAT 

ATCACACCGCCTCGCAAGTCCGGGAGTATATCCTCACCTTTTTTTCTCAA 

CTTGATTATAACGACTGGATACACTGGCTGCACTATACTTACACTACGTA 

GTTCCCTTTATGTCTCTTTCCTTTTCGAGGCATCACATTGATAGAACTTT 

ATCGTGATCATCGTTGATAGAAGCAACATCCTATTTGGCCATTTTTTCAT 

TTTCAATAAATGGGGGAG 
>Sequence 1253 

CCGGGCAGGTACACATCCCTGACCTCCAGAGCAGACTTAGCTGTCCCTTC 

CTGGCACCCTCTCGGAAACACTCTCTTCTCTTGGCCTCCGTGATTCTTCT 

ATCTCCCTAACCAGTTTTTGTCTCTCTTTTGGGACTTCTCTTCTACCAGC 

TCTGAAAGAAAGTTCTGTCCTTGCTTCAGGTTTCTATCTTCGGCCTGTTG 

TCCTTCAACACACTCCCCATAAGGGACCCCATTCTCTCCAAGCCTTCGTT 

CATCACCCAGATGCTAATGAGCCCTTAACCTTTATCCTGACTTCTGTGAA 

CTCTGGATCCGTTTCCAGTGTCCTACAGGATTTCTCCACCTGAATGTCCT 
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CATGACACTTCCATCTCAGAATATACAACTTGAACTCATTACTTATACCA 
>Sequence 1254 

AGGTACTTCTCCACCCTTCTTACATTTATTTATGCCTAGCACTGTTACTT 

TCCAGAAATGAATTAATACAGCTATCATCACTGAGTCTCAATTACTTGAT 

AGATGACAGGAACATCCTCTGATCTCTATGGGATGAGAAATGTAAGCTTT 

ATTACCCCTTAATTCCTGCTGTTTTGCAACCAGAGAGTAAGCAAAGGCTA 

AAGTCTGAGGGTGAGAATGTAAGAAACCCTTTGCCTACTATGTTGTGTCG 

GAAAAAGTTTAGTTGGCATTAAACCTTGTCAGAATTTTACCTTACTTTGT 

AATGAATTGAGGAAATTATGGTGATTCAGGTAATTTTGGCCTCAAGAATG 

GGATGAAGGAATGAAGATTTTCTGTAAGGCAAACACACTCAGCATTCTAA 

TTCCTGAAAATCACCCTTTCTTGGATCCTATTTTTTATAAAGGTTGTTAC 

CGCTCTGCGG 
>Sequence 1255 

AGGTACCAGGGATCGGCAAACTTTAAAGGCCCAGACACTAAGTATTTTAG 

GTTTTGCGGCCATAAGGTCTTGGTAACAACTACTCAGCTGTCACTGTAGC 

TGAAAGCAGCCACAGATGCAATACATAGACAGATGAGTGAGGCTGCATTC 

TAATGAAACATTTATAAAAGTGGGCAGGGCTGGGCGTGGTGTCTCATGCC 

TGTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCCCAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCA 

GGAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAATATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAA 

AATACAAAAATCAGCTGGGTGTGGTGGGGCGCACCTGTAATCCCAGCTAT 

TTGGGAGGCTGAAGCAGGAGAATTGCTTGAACCT 

>Sequence 1256 

AGGTACTGGGTAGCACAGAGATGAGAAATAATAGAAACCTTTTTGTTCGG 

TTGTTTCAAGAGCTAACATTGTCAAAAGCTCAATTCCTGTTTTATGTAAG 

GTTTTGGTTTATATTTTCTCAAAGAAGTGAAGTGCAGAAAATAGAAAACT 

AAACCAAATGGATGATCATGCAGAAACTTTGTTAAGGGGCTGGTGAAATC 

AGACTTTTCTTATACTAAGGAGTGGGGGAGCAAACAGCAAATGATCCCTT 

GATTAGACGATGTCAAGTGTCACCTGATACTTTGTGGGGCTTAACCTTGG 

TGACTTCTTAAATGGAGGCCAATTAAAATTTTTAAAAATTCTATTTTTTA 

TATTAATGTCAAAAGAAGACAAAATTTTTATTTGATACGCCATTATAATT 

AAAAAAATGGCGTTTCTACATTGTGAAAACCACTCTTTAATTGGAAATTA 

TTTATCTATCTTTGGATAAAGATATTCAT 

>Sequence 1257 

AGGTACATAATAGGATATTATATATTAGAAATAAATGACTAAATACGTAT 

ATAGCAACATGGAATAAACAAAAGACATACAGCACTATGCCATTTATATA 

TATAAAGTATATATACACAGAGATATGTGAAACCTTGAAAAACAGAGGAT 

AATCTGAAGGATGTATGTTAAAAATTCAAAAGTGGGCCGGGCATGGTGGC 

TAACACCTGTAATCCAAGCACCTTGGGATCACAGGCGTGAGCCACTCCAC 

CCAGCCACCTCTTTTCAAGTTACCCAGCCTCAGTATTTCTTTATAGCAAC 

ACAAAGAACTAACCCAGCCATAAATTAAGAAATATGAACACTTTAGGGGT 

GGGTGGATCATGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCCGGCCAACATGGTGA 

AACC 

>Sequence 1258 

AGGTACATTTTACACTGTCAGCTATGGGTTCAGTCAGATATGCCCATAAA 

TTCATTTATGAAGAAGAGCTCCCTAAACTTCTAATGATTTTTTCCTGGTG 

GTTTTATTTAGCTCCAAAAACTTATGTTTTTTTTTCTTAAAAAAATCCCA 

TAAAAATATTCATTATCAATACATCATATTGATGATATCACTCAAGAAGG 

AGATGTCTCACTCTAAGCATTATTATAAAAATTCACAGGCAGTCCACTTT 

TCTAGAAAAATATGCCAGTGATCCTTCTAGCCTTTTGCATCCTGGGATTA 

TTAAACCAGGCTGCTGAGCAGCCTTGACACCTGCTCTGTGACCAATGCTC 

CAGGCTGTTTATTTTGGCCTATAAACTCTCAAAGTTGATGGGCCCTGCCC 

TC AGG AGGG AGGG 
>Sequence 1259 

AGGTACGTTTGAAGGTGTCTACAAGGCACCACCTTAGACCTTTCTGAATT 

CTTAAAAGGTTGTGCAGTTTCACCCTGGGTTTGATTTTTGCTCTGAAACC 

ATTTCTTGGCTCAAGAATTGTTTGATGTGTGGAGAGATTGGGAATGAGAA 
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ACAGGTTTATATTTAACAGTTTATTCTTTAGCTCATCTCTCTCTGCTCAC 

ATCTTATAGGCAGTGAGCAGAACCCAGGTGTCACTTTAAGTGGCTGCCTG 

GAAATCTCTTTAGATAGATCATTGAGTTCATTAGGTGCATTTCCGCTTCC 

CACTTTACTGTAGATGTCAGTGTTGCTAAACTCTCTGTCACTGCACAACA 

GGGTCCTCCTTTCCTCTAGCTTGCAGGAACATTTTCCCTCACTTTTTTTT 

AAGCCCTCACTGGCAACCCTTTTTAAAAACAACAGTGATTTCCATTATCT 

TGCACTTGTTGCTATTGTGTTAGGGCATTTAAAAAGGGGCGTTGGGCTTA 

ACTCCGGGGTCTTTCGTGCCTGCTGGTTAGACATTTTGTGAAGCCAGATT 

TTATTGTCAAAAGGGTTAAATGGTGGGTTAAATCACATAAATTTAGGGGG 

GATTCTGTTCCATTGTTAAAAAGGCCTGGGAGGGATTTACAATGCTGATG 

TCTTTTTACGGCCTTGGTATTCCTCAAATTCTAACACATTCTTTGGTCTG 

GTTTCAAAAATCCAAATATTTTATATTTTTCCTTGCCCCAACATGCCCCA 

CTTGAAAGCTTTTCATGGTTTCTCCATTGTTTTAAATCTAAAACCCTCGT 

CTTGGGTAAACTACCCGGAGGACCCCCGGGAAGATAAATTAATAATTCTT 

TGCTATATTTGGGGGGGACCTGAAATATTTATCTGGGGCT 

>Sequence 1260 

CCGGGCAGGTACATTATTCATACACTGTAATGGCGTAAAAGAACGCTAGA 

CACATGGACTCCCTTGCTAATAAGTGCACCTTCAAAGCGATAGTCATTAT 

TTAGCATTTATCGGAAGAGGCTGGCCCCAGCTCTGGTGAAGGGCAGAGAA 

GGTGTGGGTGGCCTCACGTGTTCTCAATGTCACAAAATGATAGCATTAAA 

CAGACCCACTCCCTCATGGAAGGCAATTTGACGACCTTCTATTGATATTG 

CAACATGTGTCTCTGGCAGCAGATCTCAATCCTTATGTAAGGGATATGGG 

AAGACTTCCTCCACTTTATGTATATGCTTTCCCTAAGCAGTATCCGTCTA 

ATGCACCTGTTATCCATAGATAACAATCCC 

>Sequence 1261 

AGGTACTGGATATTTTTGCATATAAACTTGCAGTAATAGTTCAAAAATTA 

ATAGTTTTTGACATTGGCTTTTCTGAGAAGAGAAATTGAAAGTGTCACAA 

AATAAAAAAAGATGAAATGAAGCATATATAATTGTCAATTTTTTCAATTT 

TCTAGCCAACAGAGAATCGAAGGATTCTGTTCAAATATTAGTAAAAATTG 

AAAATAAACTTGTGCTTATATTTTGTTTGCAACACACTAGTTAATTTAAC 

CTGTGACTAGTTATCTCTACCGAAGGTGGATGTGTAGTTTCTGGTTTTAA 

AATTCAAGCAAACTGGAAAATAATCCATCTAATTATGCTTTCTTTCCCAA 

GAAGTTTTTTAATGATATGCCAGCTTCCTAATTTGGAGACAAAAGCC 

>Sequence 1262 

AGGTACGCGGGGGATCGCTTCCTGGTCCTCGCCTCCTCCGCTGTCTCCCT 

GGAGTTCTTGCAAGTCGGCCAGGATGTCTCAGGCTGAGTTTGAGAAAGCT 

GCAGAGGAGGTTAGGCACCTTAAGACCAAGCCATTGGATGAGGAGATGCT 

GTTCATCTATGGCCACTACAAACAAGCAACTGTGGGCGACATAAATACAG 

AACGGCCCGGGATGTTGGACTTCACGGGCAAGGCCAAGTGGGATGCCTGG 

AATGAGCTGAAAGGGACTTCCAAGGAAGATGCCATGAAAGCTTACATCAA 

CAAAGTAGAAGAGCTAAAGAAAAAATACGGGATATGAGAGACTGGATTTG 

GTTACTGTGCCATGTGTTTATCCTAAACT 

>Sequence 1263 

CCGGGCAGGTACTCTGTGTTCCGCCTGCTCAAGTTCTAGACTTCTGGTGT 

CCATAGCAACCCAGCAGAAAACATCTGCATAGCCTTTGGGCTGACGTGAG 

TTAAACTTGAGCAGTGAAGCAGCATAAGTTTTATGGTGCAAGGCACACTA 

CAGATCCTCCCTTACCCCTCACATCTGATCCCTCTGCCTATGCTCAGAGC 

CACTGCTATTTCTACAAATCTACAAGGCCCAGACTGAGGTGATGACCGGG 

CCAATCTCTGGAATAGTGTCAGACAATTAGATACTCTTTCCTGTCTTCAG 

GAGCCCATCTGGAATAAAGCTACTTATCAAGTTTCAAAAACAACAGAAAA 

GAAATGAGATTGAGGTGGAAAACAACCCAAGTGTTCATCAACAGATGAAA 

>Sequence 1264 

CCGGGCAGGTACAAGGTTACCTGTTTGTTCCAGTATGTGTAGGGAGGGGC 
TGGGGGTTGGGGAGAGAGAAGGGTGGCAATTAGTCAATGACATTTATGAC 
CCATTTATAAAATACAAATGAAATAATTGGTTACAAAATCATGACAAGCC 
TTCACTTGTCTTTTACAAACTTGTTCTCAACACACTGTGAAACTTAATGG 
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ACACCCTTTGTAGAAAGTGAGGAACAACAGCCATTCTGAAGAGACCGATT 
CAAAGCGTTCAACCTGAGACTAGCTGTGGTGGCGAAGATTCTCTGAGTTT 
TGGTTCCTCAAATCTCATCTCATAAACCCCCCTTTATTATTAGGAGATAC 
AAAAGGAGGGGAATTTTGTAGATTCCTCAGCCCAGGGGAATTGCCCCAGT 

ATTATGTTGTAGGAAGAACCAAACATCGC 

>Sequence 1265 

CCGGGCAGGTACACTGAAAATCGGGGCTCGCCAACTTGGATTCCAACAGC 

ACAGAAGTGAGGAGAAGAAGCACAATGAAGCATAATGTCTGGATAATGGC 

TACAACAACCATCCCTGAGAACTGCCTGGTAATATCAGGGTGATAGGATG 

GGCTTCCACTCTCCTAAAACAGCCAGCAGTTCTTGTATTTCTAACTAGAA 

GGCAGAAAAAAAGAGACAATCTACATTAATCATGATTTGGGGATTATTAC 

CAAAGTGAAAAGAATCTCATTTCCAATCAACTTAGAAAGCTTATCCTACT 

CCATTAAGTGAAAGAAAGAAATATCTCTTTCTAAAATAAAGCATGTATCC 

ACTTTGCCTTGGCATAGGACAGGACACACTGGGCCCAAAATAGCTCCAGT 

CCTTCCC 
>Sequence 1266 

CCGGGCAGGTACTCAGCTGCCAGAGTTTTCCTGGATTACTGACTTTACTC 

CCTGGATCCAGAGAGGGTGTTCCCAGTATCTAGTCTCTGCATCTTGTCTT 

CTGCCTTAGCCTTTTGTCTTGCTCCTTAACTAATATGATTCTTGAGGTCC 

TACATCTGTCCATCTTAGTGGCAATGCCTTTACACCAGAATGCCTGGTCA 

GTGCTAACTTACTAGGACATCTGCAGAGTGGGGAGACGATAAAGATCAGC 

ACCATCTAGTCTGCCCTGCCCTCTCTCTGACTTGGATATCATTCTTAGAT 

C 

>Sequence 1267 

AGGTACTTGGGAGTAGAAGGCAAAGTGGGAGAGGAAACCATTGATACAAT 

GAATGAAACAAACAAATGAAACACACATCAAGCAAGTCTTACACATGGTG 

CTCACTAGAAACTGGGATTCAGAGTTGTATTACCACAGAAGTGCTATCAT 

CCTCCTCTTTTCTAGGATCACCAAATATATTTACTAAAAAAGCAAGTTTG 

TGAGGCATTGTATCTTTTCTACTTGCTTGGCATTAGACAGGAAAGATAAA 

AGGGTTCCAGACCACATTTAAAGGGAACTCCCTCTGAAGAAGTTAACAAA 

CTATGTTTGTGGCAACCATGGGGTTAAGTAGCTTTTTCACTCAACTGAAC 

CCCATGGGAAATATCGACTATTCAGTTTCCCCTCACTGCTATGCTTGTGA 

AA 

>Sequence 1268 

CCGGGCAGGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACTGCGCCCGACCATGCT 

TTGTCATTTTCACAGCCACGTGGTGTTGGGAAGGTTGCTTCCTCATCCTG 

GCCCTCTCCATCCCAAAGCCTGATTAGTTACCGGACTGCCTTGAGGCTGT 

AACTCCAGAGGGTGGCGCCGCTTATGCCCAGCAGGTGGGATGTGCCAGAG 

AAAGGCATCTCTTACTGCCACGGTTTTATTTTACTGCAATTTCATCCTCA 

CACATCGCACCCATTTTACAGGTGAAGAAACCGAGGGGCCCCACTGGGGG 

AAGTGGTTTTATTCAGTGACTCAGAATTGGTAAGAAATGAATGGCCTCTT 

AAGACCCACCCAGGGCTCTTCCTTGTCAGAACCTGTCCCCTAGGTCCTGC 

CAGGGCTACGAGGCAAGGCGAGTTTTCCAGCGA 

>Sequence 1269 

CCGGGCAGGTACCTAACATTTCTCTGCTAGAAGCCACTTTAAATTATTGT 

TCTTTTTAAAAGGAAAATCCAATATAGTTGAAAGCTTGTGCTTTATAAAT 

ATGTGATGCTTCCCTGCATTATCTGAAAGAGGGAGAAAAACCATGTCTTG 

CTTTTTTGGGATTTAACCTGTTTTAGCTGATCACAAAATCTTTATTAATT 

GCATTTATTAGCTATATAGCACTCCAAGGTCTTTTGAAATTNTTTTTGGT 

TGCAAAAATTCTGATGAAAAAAATTTAAATTGGTATTATTAATCTTTGTA 

AATTTTTTGCAAAAAAAGCATGTTGAATTGTAGTTTGGTGCCTCCTTGCT 

CAAATTGACTTTTTTAAGTAAGCCAAGAGTCAAAGCCAGGTTGGGTTCTC 

TTTTCCTTCAACCC 
>Sequence 1270 

CCGGGCAGGTACAAATGGTTAAGCAGATCCCTCAAATTCTGCTAAAACAA 
GAGGAAAGATAAGAAAACCAGAAATGTCGCCTCCATCCTGGCCAATGTAG 
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AAGAGCTAATAGGTGAATGACAGCATATTTTTAATCCATAACGGAATGTT 

GGTTTCTTTTCTTGTTTAATGGCTTCCTTTCTTTAGGAGAACCTGATATG 

AGCAAGCAGAATTCTGGAAGGCAACATTTTTGAGAGCCCTGAAGTGACAA 

TGGGATATCTGGGGAAAAGTCAATTTCCTGGCAGCCCCAGTCCTTTTAAA 

TTTGCCTAAACTAGTAAATATTGATTTACTAAATGGAAACACTTCTTTCT 

GGACTGCGTGGGAAGGTCTATTTACACGAGATAACACGTGGTCTTTAATA 

ATAATTTCG 
>Sequence 1271 

AGGTACAAAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCAGGCGCCTGTAGTCCCAGCT 

ACTCAGGAGAGTGAGGAAGGAGAATGGCGTGAACCTGGGAAGCAGAGCTT 

GCAATGAGCCGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCAA 

GACTCTGTCTCAAAACATAATAATAATAATAAAAGGTGTTAGTGTAACTG 

CTGTGTGGAGAATGAATTAGGATGGCTGAAAGAGTGAACACTGATTTACC 

AAATAGGAAGTTCTCACAGTAGTTGAAACACAAGTTATGGTGGCTAGGAC 

TGGGAGGGGACTATGAAGATAAAAAAAAGCGGTCTATTTTGAAATAGAAG 

GGGATATGTTTTGAAAATAGAGAAACAAAAGTGACTATGAAGTAGGTTGA 

TAAN 

>Sequence 1272 

CCGGGCAGGTACATGTATGTGAGGAAAAGGAGGTAAACAAGGAGTTAGAA 

AGATGTGATGAGACCAGGTGGTGATGGACTGAATATAAAGCAAAGACATC 

TGGATTTTTAATTCTGTAGGGAATAGCTGACCAAGTATATGATTACATGT 

CTGCTTTTTAAACAGCTTTGTGATTTGAAATGCTGGGTTGTTATTGTTTT 

TTTTTGTTTTTGTCTTTCTTTTTAAAAAAAAAAAACATGGCTAACTCTGC 

CAACCATACACAAATATGCATACTGGCATGTTGAGAAGGAAGACAGGAAT 

CGTTAGAATGATTCAATATTTTTCAGCCTACCATATAACGAGGTTAGTGT 

ACGCCTAGTAATAAGAATGAGGAAGACCGACTAGATTCAATAAACATTTA 

TCAATTATTATCTGCAAATTGTTAGAGGACAGTTTTAAAGATTATTGTAC 

CTGAAATATGTGCCATGTAATTATATGTCGTTTAAATTACCTTACTAAAA 

TTACCTCCAGTAGTATTATTGGTACGTAATATACACCTCATCCCCAATAA 

ATCTTCGGAATATTATTCAGTATATCAACAGATACATATTACATAATGTC 

GACTTATTATTTGAAATAAAATCTCTGGAAATATATATTATAACGGGTAA 

ACAATTTTCAATGCTATAAAACTTATAATAATATCGCATACATACTGTTA 

TAAATATTTGTTCTTGTAATCACTTGATTACTATATATAACTATTAATTT 

ACAATTGTTGTTTACACAAAATAACATCTAAGTCTTATAACTACGTTATT 

CATTAATATTGTGATCTTCACGTATTACAATCTTATGCTTCTTATTTAGT 

AATTTAGTCAAGAGTTCATTTCGTATTTCATTATCTAAAACATTATATCT 

CATTAGTATATTGATTTCGACATCTGATGACTTTCAAG 

>Sequence 1273 

AGGTACTAACAAATGCAGTAGCCAACAAGATTACCATGCAATCATTAAGG 

AGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAAACCAGATTTTGAACGCTACTAAAA 

TTAAAGTAGTTCTTTGATGAATATGAATGAGTAGGGAAAGGATTCTTTGT 

GATAGTGATACCTTTGAGGTAAGGGAAGGGTGGTATGTGAGTATTAGTCT 

ACAGAATTATGGCAAAATTCAGTGACAACCAATTAAATGTGTCTAAGAAT 

TGACAGATATCAACAGATTTTACTTCTGTTGAAGGGTAATGTTTCAGGAA 

CAAAAATTTCAAATAAAAACTATGAAAAACCATATCTTTTACAGGCTGAA 

AAATCTTTTCCCTAAACCCATTGTTAATTTTCCAACTTTTTAAAGTCCCT 

CAAAGAGAATGGATAAAAAAGGGGAGGTTAAGGCCTTCCCTTATAACAAT 

TTTTCTTGCACAAATGAAAAC 

>Sequence 1274 

AGGTACCTCTTAATTAGCCAAGAATAAGTGCCGTGGAAGAAGGCAGGATG 

ACTTTTTAGAACCCATTTTTAGCTCGAAGATCACTGAGGGAGCCATCAAA 

TCCATCCACCTGTTCAATCAATATTCAGCCAGCAAGTGGGTGTCAAGGTG 

AGCAGCTTACAGTGCTGAGCACACTGGAAACACAGGTGTGTAAGGGACAG 

CCACGGTCTCAAATTACATTCTGAAAGGGAATACTAGGTAAGTGATCCCA 

AACATGCAAATATCATTCCTTGGTCCTGGGATGTGGGGGAAGCATTTTGG 

AGGGAATTGACATTGATTGGCGAGGTCTTAAAATTTGACCTTGGTTTAAA 
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TTATGAAAATTATTGGGTGCTTTTAGGTATTTGTGAATTATATGG 
>Sequence 1275 

CCGGGCAGGTACTATGCACTTCCCATGCTCCTAGGGTTAGGAATAGTTTC 

AAACATGATTGGCAGACATAACAACGGCAAATACTCGGACTGGGGCATAG 

GACTCCAGAGTAGGAAAAGGACAAAAGATTTGGCAGCCTGACACAGGCAA 

CCTACCCCTCTCTCCAGCCTCTTTATGAAACTGTTTGTTTGCCAGTCCTG 

CCCTAAGGCAGAAGATGAATTGAAGATGCTGTGCATGTTTCCTAAGTCCT 

TGAGCAATCATGGTGGTGACAATTGCCACAAGGGATATGAGGCCAGTGCC 

ACCAGAGGGTGGTGCCAAGTGCCACATCCCTTCCGATCCATTCCCCTCTG 

CATCCTCGGAGCACCCCAGTTTGCCTTTGATGTG 

>Sequence 1276 

CCGGGCAGGTACATTACAGAGCATATGATCTTTCAAGGTTTTGTTCCACA 

TGTGTTATGCATAGTAACTGCTCATTTCTATTAAAAATACTCATAAATTG 

AATCACATTACAAATAAGTGCCATATACTTAACTGAACAATATACACACA 

TACGCGTTCCTGATAGGTGATACAAAGGCAAGAAATTCTGAGAAATTCTA 

AGATTGTGATCTGTATCATTTGGATGGTATATCAGGAGTGGCAGAGGGAG 

GAACGTTCCCTAAGTTCTTCACTTACTGGCTCCTGCACTTAGGTAGGATC 

ATGTCACTAGTGCTGGCCAATGAGCAGAAGTATGGAGTGCCATTCCTGGA 

GTAAGGGAAACGTATGTGCAATACTCTAATTTATTTTTTGTCTTCCATCG 

ATACTGAGGAG 
>Sequence 1277 

CCGGGCAGGTACCATTCTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATAT 

GAAGTCAGAAAATATAATTCCTCCAGTTTTATTTATTTATTCATTTTTGC 

TTAGGATAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTAT 

TAGTCTAATTTTGTAGTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTATGA 

TCAACTCAGTGCGTCCAGATCAGGATCATTTGTAGCTATTTGCAAAAGTA 

GCAATATTCTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCTTATATTCCCAGCACTTT 

GGGAGGCCAAGACAGGCGGATCACCTGAGGTCATAGGTTCAAGACCGGCC 

TGGTCAACATGGTGAAACCCTGTCTCCAATTAAAATACAAAAATTAGCCG 

GGGATG 
>Sequence 1278 

CCGGGCAGGTACAATCCCCAGATTTTTTCATGTGTATCTTCTTATCACAT 

AGGGAGTCCAAACATCACTTTCTCTGTGAGGGCTTTCTCTCCAAAGCACT 

GTTCTGCGGTCCAACCCTACCACTGTCACTGTCAACTCATACACAGGCAT 

ACACATTACACAACGCATACACATGATCACTATTCAAAATGACCATTTTC 

CTTATTTATTGTTTATCATCTACCTCTCCCACCTCGCCACACCTTCCCCC 

CAAGGCGAAGGTAGGCTTCGTGAAATCTTAACCTTGCCTGTCTTATTCAC 

TGCTGTATTCTGGTATAGCGTCTCCAACATACTTACTGATGAATAAATAT 

CTGTTTAACAAATAAACTCTCTCTCCTCTACTGAAACTATTGTTGGCAGT 

CACCAAGGACCTATTCAAAACAGAATCTTTG 

>Sequence 1279 

CCGGGCAGGTACATTGTGACAATTTGATACATGCATACATTGTGAAATGA 

TCAAATCAGGTTCATTAATATATTCATCACCTAATATATTTGTCATTTAT 

TTTTGGTGAGAGCATTTGAAATCCACTATTTTATGACATCAGTAAGATAA 

CCTAACTAGAAGCTCCCAATACTCACCACCACCCTCCCAAAGATAGCCAA 

AACAATAAGTAAGCAACTACATTTAGAAGAAAATAACTAAGGGAGGATGT 

TAGAATACATTAAAGGTGTATTACAAACTCTGTAGTGTGCAGAAACCCAA 

GATGGCCACATAGACAACAGAAGGAAACACCTTACCTCCACCACCCTATC 

CCTACATTAGGATCAGTTGGAACCAGGGGGAAATTCTCCTTGCAGGGAAA 

AGG 

>Sequence 1280 

CCGGACAGGTACCTGAAGCTTGAATTCCTGAACTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCAAATTGACCAGGTTGGTCTCG 

AACTCCTGACCTAAAGTGATCCGCCCACCTTGGCCCGCAAGCGCTGAGAT 

TACAGACCTGAACCACTGTGCCTAACCTCCCTGAACTTCTCAACATTCTG 

AGTTAGTCACTTTCCCTTTGGTTTAAGCCAGCTCGGGTTACTTGCAACCC 
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TAGTTATACAGCCACTTTTCTACAACACAAACAAACCACCTAGAATAAAA 

TTCATTTTCCTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAATGGAAGGTGGGGAATT 

CAGAGAGCAGAAATCTGTCCTGACCAGAGAAGAGTTCTTAACAGGTTCCA 

CTGGTATCCAGGCAAGCTACCCTCCAGACTCAAGGTGTGAGGCTTACATA 

GCTGCTCCTCCTCGCTGAAACCCATGATTGCCATGGCCTCCACGGTTTCC 

TGGAACATCTCATCATCCTGGGCTGCCGGGATGGGCACAAAGCCATTGGA 

GAGGAAGGTGTANTTGTTGAAACCCTTCCAAAGCAGGTCACTTCTCATCT 

TCTCCTTTGCTTCAGCAATCATGTAGTAAAAGAAGTGGAATGTCCTCTTC 

GCTCTGGCTTGGCGAAATGGCCGTGAATTTTCTAGCACAAAGGTCTTAAT 

GTTGGCTTCCACGAGGAACCCCTGACGTCAAATTGATGCGGTTAATTTGG 

CCTGCAACAGGAAAACACAGTTAAGGCTTGCTGCCAACATTAGCCGTAAA 

CCCAGCTGGGGCAACCAGAAGGAAAGGTACTTCGCCGTTTAAAACAATGA 

TCCCCCG 
>Sequence 1281 

CCGGGCAGGTACAAAAAGCAAAGACCCCTTCTCCATCTCTGGATTTTAAA 

AACTGGAAAAGGATGCTGAGAGGATTGAGCCAAAGAGCCAGTCCTGGGAC 

AGTCACTGTGGCCAGCTAGTGGTGTGCTTTGTCTGGCCACGCTGGGTCCT 

GCTGCTCGCTCCAAAGGGGCAACATACTTGATTTGCAGCCCTGGCAGAAT 

CATATGATTAAAGTGTGGGAGGGCGGTGGTGAGGGAAGTATCTCCCCAAA 

GGAAAGAAGGGGTATGGAACAGGTAAAATTAACAGATGTTTACAAAATTG 

TCTTAATTATTTTCCCCAAAATGCATAGCCAGTTTTCCCAATCCTAGTTT 

TTCTCTATTTACTTAAAATGCCATCTTTATTATTTATCATATAGTAAATT 

ATCTGTC 
>Sequence 1282 

CCGGGCAGGTACGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTCCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCGTGCCTCAGCCTCTTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGCGTGC 

CACTGCGTCCGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCA 

TGTTGGCCAGGCTGATCTCAAACTCCTGACCTTATGTGGTCCACCCACCT 

TGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGCTCAGCCT 

ACAAGCAATTTTTTAAAAACTGACACCTATTACTGATAAAATTCTCTGTT 

TAAAATCCTATTTACTATTTTAAAGATAAGTATTAGTTTTTTTTTTAAAA 

TACAATAATTCTGTTATTGATAAAATTTAAGGCATTTTCATTGCCTTTTG 

CAAATTTACCTTATACTACCTAACAAGGGAG 

>Sequence 1283 

CCGGGCAGGTACTGCATGGACAGGAGATGCTTAGATCTGAGGTGAGGAAA 

TCCAGAGATGAATGTTTTGTTTACCTCATGGGATTGTGGCATTGTTAGCC 

ACTCAATCCAACCAGATTATAATGTATTAAGAATTTGAAACATCAGCCCA 

TTGTGGGTTTTACATACACAGATGTATATTATTTTGTTAGCCAGGTAATG 

AACAGTCATTGTCAAGTTGGATAGAATCTAATTCAGACTTGAATAATTCA 

TTTCATGGCCTCTGCTTTTTGTCAAATAGGGGGAATAAAAAATTTTTCAA 

AGGAACAAATCCGGGAATATTTCTACTTCAATGGACATGTAAAACCTTTT 

CCTATTTCCCATCCTTAACACTTGAAAGGGCCGAAGGTAAAAGGCAGTGT 

AGGTGAGGTGGGAACGTCTTTTGGGATCCAGTCACCC 

>Sequence 1284 

AGGTACGCGGGAGAATAACAAGCACTCTTTGGTATGGGTAGCAGCAGTTT 

CAGTGTCTTCCTGTGGTCTGTGAAGAAGAGAAACTTAACAACAAGAAGAG 

GGAAAGGGAAGGTCGCCTAAGGAGAAGACACAGGAGTAATGAGAAGACAC 

AGGAGGTAGAGCAGCACTTGCTGACTCAGAAGCATTAACATGAAACTTAT 

TCCACTGATTGAAATCTGTGATACTTAATAGCTCTTATGTCTAATCATAT 

CAATATGCAGCTGGATTGATACACTCCTGCAGGTGGTTGGGGCTCCTTCA 

CTGCCATGTATGTCCCTTTTGTTGCAGATATTTCAAGATTCAGCATCATT 

TCAGACCCTGAAAAATCCCTGAAAATTGAATTCTCAATAGATAATGCAAC 

TCCACATAATATCTGGA 
>Sequence 1285 

CCGGGCAGGTACCCAGTGTCTCATTTCAGGCCCTCCTCATCTTTATTGGA 
CCATTGCAGCAGTCTCCTAACTGGGCTTAATGCTCTAGTCTCTCCTTCCT 
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TCAGTGTGCCCTCTACACTGCAGCCAGTTTCAGGAACACTAATTGAGTCA 

TCCCCCTGTTTAAAATCATTCAGTGACCAGGTGCTGTGGCTCACACCTGT 

AACCCCAGAACTTTGGGAGGCCGAGGAGGGCAAATCGCATGAGTCCAGGA 

GTTCAAGACCAGCCTGGTCAACATGGCAAACCCCATCTCTACAAAAAAAT 

TAGCCAGGCATGGTGGCATGCACCTGTAGTCCCAGCCACTCAGGAGGCTG 

AAATGGGAGGATCACTTGAGCTGGTGAGGTGGAGATTGCTGTGAGCT 

>Sequence 1286 

AGGTACTAAGTTGCCATTTAAGAACCTCTTCAGGTTCCCCGTCTCCTTGA 

GCTATGAAAGTTTTCATGAACACTTCAGTTTTAATGGCATGCCAAACATT 

TTGTTCCATGAGCAACACAACAGTTTTAAAAATTGCCATTGAGTGTTTTA 

ATAGAATTTAGCCAGTTGTTTTTAAATATATTTCTATGAGCCAAGGCTTA 

CAAAAATGTATAAAGAGGAAGTGCCCAGATATAAAGAAGCTTTGAAATGG 

TTGCTGTTGCCTCCTTAAAAATCATCATTAAACAATCTTTCAAACAGTCA 

AGTGTTTGGCTCAATAATTTAATCAAAATTTGTAAGAAAGTAGCTTAGAA 

TGAAACAAAAGGATGGACATGGCCTTTGAACAGAAGAT 

>Sequence 1287 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTT 

TAGAAGAGATGGGGTTTCAACATGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAACTCCTG 

ACCTCAAGTGATCCGCCCACCTTAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGG 

CATGAGCCACCATGCCTGGCCTGAAATTTGTTTTTAAATACTATATTGCC 

AATTATTGCCATAAAAAGGAATAATCCTTTTACACATCTATACTGCATTG 

CCCAATATTTAATGTATTATTCTTCAAGATGAAAGAAATATTATATTTGA 

ATAAACTGCCTTATCTTCCTGAGTATTTTCCAACTCTTTTCTGCTAATGG 

GTTAAAGAGAAAAGCCCACAGCATTCAAAATTAAAAGTCTTCTAAGCTTA 

TTTGAAATCCTT 
>Sequence 1288 

AGGTCCCAGAAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACCCATCAC 

CTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTATCTAGCC 

AGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCCCTCACA 

GACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGAGCAACT 

GCTGTCACTTGGAGGTGCGGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACAAACTCT 

TGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCAGAAGGT 

TTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATATCTGTA 

ATGGTTTAGCTCTGCGGGGAAGTGTTAGCA 

>Sequence 1289 

NNCGGCCGCCCGGGCAGGTACCAGGATTATAGTTAGAATTTANCGGACTG 

GGTAGGAAGACTGGATAGAAATCTAAAGATTGCTGACTCAAACACAATGT 

GGTTTCTTTGCTTTATTGTCACAGCTCTGAATTCACAATTATTAGTTAAA 

TTCATAGGCACTATAACTTTAGAAAGCACCTTCCAAACCAAGTTTAGTGA 

TTTATTATAATTCTTACTTTTTAGATTGACTTCAGTGTTATGAGAATATT 

GAGAATNTGCTACATAGTATCATCTCAGCTGTGTCCACATGAGCTATCTG 

T 

>Sequence 1290 

CCGGGCAGGTACTAAAAATACAAAAAATTGGCCAGGCATGGTGGCACATG 

CCTGTAATCTCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACC 

CAGGAAGCGGAGGTGGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCATTGCACTCCAGAC 

TGGGCAACAAGAGTGAAACTCCATGAAAAAAAAACCAAAAAACAAAAAAA 

AATGTGTATCTTATTACAGTTGAGTCCTTTTGTGAGACGAACATTCAGTG 

TTTGCTAGATTATTCTAATTAGCTACCTTTGTATGGTTAGGTTAGCATGG 

AGCTGAAGATAAATGTCCCGTTTGAAAAAATGACAGCCCTTCAGAAAACT 

CTGGCAGTTTACAGAAGAAATACAAATGG 

>Sequence 1291 

CCCGGGCAGGTACACTTTATCTGTCTCTTTGCTTCTTTCCCACCCTCTTT 
CCCAGCTCTCTCTCTGTCTCTCTCTTGTACCCTGACCCTTTTTTCTTCCT 
ATGCATACTTTTTTCTTTCCCTTTTTAATCTCTATATCTTAATCCTACCA 
ATGGCCCTCTGAGAATTTATTAGCCATGATAGGGATTCTTAGGCCTGAGA 
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TTTCTTATCAAAAAATATTTTTAAAGCATTAACCGTGTGCTGAGCCCTGT 
GCTGGATACTTTACGAGATTCAAAAATAAGACCAGTCTCTTCTCTTCAGA 
AGTTTCCAGTAGATAAAGGGGTAACATCACTATACTATATGAAAGAGTTT 
TTAGTGGAGGTAAAAACTACCAATGGTGAAAGTGTTTATAGTTTGGGGGG 

AGAACATC 
>Sequence 1292 

AGGTACTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTT 

AATGTTCATGGCAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGC 

AGATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGTCAAAATCTACA 

TCGTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGA 

CTTCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTCTCTGGTCCATCCT 

TGCTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGT 

TACAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAGACTAATGATATTTTTTTC 

TCCATAAGCTTGGAAATATTATCAATCACCATAAAATT 

>Sequence 1293 

GCCTCATGGAGCTCATTAGAACACTCGATCTCATCGCGGTGACAGGCCGA 

GGTACGTTCATCTACCTATTTTGCACTTGGATGTAAGTCCTATATTGTGT 

CTTAAAAGGAGGGAACATTCTAGAACCCACCAACCCTTCCTGATACTGTC 

ACAAGATTTTTTTCCCTTAATTCTTTTAAAATCAGGGCCACATTTCAACT 

CCCTGCCCGCTGCCATTTGATGATATTTTTGTTTCTCTTTAGGTATCGTC 

CTATTTTCTTTTTCTTTACCACTGACAGCGGCTTATTTCATATGAATAAT 

ATATTAAATACATATGCATTTAAAATATTGTTTTGATTTGTTTGCGAATT 

GTTTCTCTTAAAGGGTCTATCTGGGGAAATGAGTAATTTTTCATATCCTG 

TTCTTGCAGGAAGAATTTTAAATCGTTTCTCCAAAGACATTGGACACTTG 

>Sequence 1294 

CCGGGCAGGTGGGATATGGGCAGTGATTATGGCAGGTGGGATACCGCAAT 

GAATGTGGCAGGTGGGATACGGCAGTGATTATGACAGGTGGGATACAGCA 

GTAAATATGACAGGTGGGATACAGCAGTGATTATGGCAGGTGGGATACGG 

CAGTGATTATGACAGGTGGGATACGGCAGTGATTATGACAGGTGGGATAC 

AGCAGTAAATATGACAGGTGGGATACAGCAGTGATTATGGCAGGTGGGAT 

ACGGCAGTGATTATGGCAGGTGGGATACGGCAGTGATTATGACAGGTGGG 

ATACGGCAGTGATTATGGCAGGTGGGATTTGGCAGTGAATATGACAGGTG 

AGATACAGCATGAATATGACAGGTGTGGTTCCAGTCCACAAGAGCTTGTA 

T 

>Sequence 1295 

CCGGGCAGGTACACATAGCTCAGGAACTACTGATGCACTGCCTTCCATTT 
TAGTGGCAGTTTGAATTTAAGAATTTCTAGTTTGTCTTAAGCTTTTCTGT 

aatctctcacatatatattcttaatttcaactgataatttctttcttaat 
gtctaaataaatagccctaatttgcccctttgaaacaagcattggagaat 

GCTTGGAAATTTTTAATTGCCCAAAAAAGGTTGGCCTTTTGGTTAAGGGT 

ggctttttcattttcttgcagttagaaacccaatggtttgaaggcttaat 

GGGTTCCCATCCAAGCATTAAGCAAGGCCCTATTTGGTCTATGTTGCAAC 

aagtaaaactggcattgtttttcccacctagttaaaaaggagaataaccc 

CTCAACAGGTTTTTAGGGATTTAATGGCCTGAAGTTGTTAGTTGTTATCT 

TTTGGGGATATTTACAGGATTTTTTTTTTCTATTAAA 

>Sequence 1296 

AGGTACAAATTGCTGAGGAGAAGCAGGAAACCTGTTTCCTTAGTGGCTTT 
TATCCCCTCGGCATGCGATGGGGCTGATGTTTCTATGATTGCCTCAGACT 
TTCACATTTACTAGTAGGGCTGAGAGAGGGCTTTAGTGAGGAAGGAGATA 
TTCAGAATANAAACGGTTGAGAAAGCTGAGAAGACCATTGAGTTTTGATC 

agttgtgaatagagtgcaaagccatggccaagctgtttttggaaacgctg 

gccggcgtgtcttcagtggaaaaagcaaatcaaaatggagcgagagcaaa 

ggggcgtcctcagtcctcaacctataatcactgtatggaatcggtcctgg 

CAGCTGAACATAGGAAGTCACTGGAACAAGTGATAGTGCAGATTGGCTTT 

caaacatcctcctggcttgagttttatcagctacaatgtgggtcctcttt 
ttgaagccttaattcacaacagcagctttttgggggtggggctgggcggg 
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TGTTGACATTGTTCTTTCCCTCCTGGAAATGGCGCTAGGTTGTTGCCTCG 

AATATAAGTTTTTTCTCTGGTTTTGAGAAAAGGGACCATTTTTTGACCCC 

GGAGGGACATTTCTGTTTTCCTTGGGGGGCCTTTAAAAACCGCCTCAGAA 

TTGTTTTGTTTTAACCAAACCCGATTTGTTTGGTGGGATAATACCCCCCC 

AAACTCTACTGATTGTCGCAAAAATATTGTTATGTAGGGGGTGTAAATGA 

AACGAATAAGAGGGGCACCCCGCATTTTTATATTCCGGGAAAGGCCTGTA 

AAACAAATAGGCTATATATATAT 
>Sequence 1297 

GCCGCCCGGCCAGGTACCCTTCCATGATGTTGAGGAGAGACTCTCCTATC 

CTCACCACACCAGAGAGTAGGTATGCAGGTTGCCACCAGTGTTCTCCTCC 

CTACCCACTCCCTCACTTTTCTTTTCATTGGTTCAGTAGAAGGAGGGGCT 

GTGCAGTAAGGCTGCCGCTTGAGCACAGGGACAGCCGTCACTGCAGTGCT 

GGTCTCCTGTTCTTGGAGGCACCTCAGTCTCCTTGACCTCTTAGACACCC 

TCCTACCCCCAAGGTGGGGAAGGAGCAAGCAGAGGCAAAATCCCAGCCCT 

CCTTGTTAAGACTACAGTGACTTTCCTCCTCTCCCTTCTCCGTGTCCGTA 

ATGCATAGCTGGAAGGAAGTGTCTGGGTGGTGATGCCAGTAGCTGTGCTG 

GTGCCATGCCAGGTGCTCTTCATGAGCACCAAAGGAGG 

>Sequence 1298 

AGGTACGTGAAAGCGCTTTGAAGATCACAAACCCATTTAGAAATAGGTGG 

GTTGCTCTTCCTCAAATCTTTGAAAGCTGTCTACTACTATAAATTCATTC 

ATTCATATCTTTCCCTCATTCCTTTCAGTTTTTTAAAAATGTATTCTATC 

CAACTTACATGTAAGCACTTTGCAAACACTCACTCATTTACTATGAATAA 

CAATCCTACTATATTCACAATTATCATTTCCCCGCTTTACAGAAGAGGAA 

ACTGAGGCACAGAGATTAGACAGTGTAGGCAGGATTCAAACTCAGGTGGT 

CTGGCTCTACTGTCCTTGCTCTTAACCTAGGCCCACCTACAGTTATCCAG 

GTTTCTGTTTACTAATCCTCAGCCATCTTCCTCTGATCAGAATCAACATA 

>Sequence 1299 

CCGGGCAGGTACCATTCTTATCTCAGAATGCTGTAAACCATCAGTAGAAG 

CAGTTTAGATTTGGACTGCATGGTAAAATGAAAAGTAATAACCCTCCAAC 

CACAACCTAGTCAGGGTATTAATAATTATATGTAGCAAGAAAACAAAGAA 

GAAAATAATATTGAAAAAATGGAGATTCCCCAACCAGTTTCATATTTGAA 

GGATCTGAGTTGTATTTTTATTAAGGAAATTTTTTTTCTGAATACTGTCT 

TCCAAAATGTTAACATTAAAATCTGAATCAGAGGACTCTGAATGGAAAAG 

AAGTTTGATCACTGACACCTAGGGCTCTGAAGCGTGTGGGGCCACATGGA 

AAAGTN 
>Sequence 1300 

CCGGGCAGGTACCTAGGAGCTTTTTGACCCTGTGTTGAGATGCCTAAACA 

GCTTCCTGATTGACCTCCTGATATTTCTGCAAATGTGGACTAAGAGGCCA 

GGATTCCTCAAGGCCCAGGTGACTCAGGTTATTCCAAAATTATATTTGGA 

ACTACCAAATCCTTATGCTTGAATTTGGGATTGCAAATAGGGGGACATTC 

TTTTCCCTAAATCACTTAAAGTTAGCTTTTTAAAATGTTCCTCCCTCTTC 

ATTTAATGGTTAAGTAGTACTCTATTTTTTTTGAGTACTTTCATTTTCTT 

TTTCCCATTGACCTTTATTGTTTATTGGCTTTTGGGATTAGAAGTTTGTG 

ATTTCAAGTACAGTAAAGTAGTCTTTGGCTTCATGGTGCATTTGGTTATT 

TCTCAAGGGGGATAAAGTTGCTTTATCTGGAAGGGCGAATCTGAGrTTCT 

TGTTCTTGCATTTTACATGGAAAGTTTACCTTTTGTTCCGGTTTTTAGTT 

ACATAAGTAGGTATCACTCCCGTGTTTGTTGCCCCGGTGGATTATAAGGA 

TGG 

>Sequence 1301 

AGGTACAACCAGAACCAACAATTGTATTTCTCTATAGTTATTTTAAAATA 

GTAATCAATGCTATGTATTTGATGTATATGTTTCTAAATTAGAAATTTCT 

TTTGGCTTTGTGTTTTTTTAATGTGCGTTAAATATGTAAACTGAACCTGT 

TCCCTAAAATGCATTAAACTTGAATGCTGTGTCTATCCAATGCCAAAATT 

GCTCAGGAAGAAAAAGTGAATAAATTCCAGTCATTCATTCTGGATGTTAG 

TTTTCTGTTGTAGCACTCCAAATATGCTGAAGCGATTGAAAACAAACTAA 

GGTCTGCTTGAACTATTGTATTCATTTCCTCTATTGCCGAACTGTAATAA 
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GCATTCCATACATGCCTCGATTTTAAAATTTCCAGTAATTTTGTTTAACA 

CTTTCAAAATATTCCCCTC 
>Sequence 1302 

GCTGGGTCCCGCACTCTTGATTCCCTTGCATTCAATGCCTTACCACTCTA 

CAACTGTCTTCTAACAGAGCTCTATTCCTTAATCACCAGTGTAATCTATC 

CACCTTCTGCATCCCTGTCACTGAGTAGCTGGGTGATTCTGGGAAAAACA 

AATGCTCAGAGTTGTCTTCCCAAAACCCAGCTGAGCTCCCAACACACCTT 

CCAATCCCTCTCAGTTTCTTCAGCAATCATCATACCCTAATACCATGAAA 

TTCACTATGCACAACTCTTTCCCCTAACTGCAGCCCAAGAAAAGCTGAAA 

AACTCAAAATCCTGTTATAGCTTCCCACTAACCTCATCTATATCCACATC 

TTTCCAGACCTCTTTCCTGTCAGGTTCAGAGG 

>Sequence 1303 

CCGGGCAGGTACAGGAACAAACGAAAATCCAAACTTAATGGTTTTCTTGG 

AGGAAAGATGATTCTAGTTCCTTGCAGTTACTAGGAACTCAGGGGAGAGT 

TGCCATGAAGTAAATTACACAGAACTAAAATCTGTGTTAGATAACAACAG 

GGAGATGTCAGTTTGGGACTCTCCTCCAGGGAGCGGAAGGAGTTTAAACT 

TACTAGAATGAAGGCAATTTTGAAGAGTGAAGGGCACAGATGAGAAAATG 

GAGAACGGGACCTTTGGAGAACCTAAGAATAAGGAAAAAGAGAAGCGAAG 

GAAGCCAAGGCACAGCGGAAAGTTCCAGGTTTTACCCTGAGGGAAAGCCA 

CATTCCATCACAGGGTGAGGGTGTT 
>Sequence 1304 

CCGGGCAGGTACCCTAGGTGATGCCTGTTCTTTTGAAACAGCAGAGATTT 

TATTTTAAAAATACGTTTTTGTGTTTATTACCTAAAGGAGCTATTCTGAA 

ATTTTTATGTAGAAAGATCTTCTTCTGCTCCATCCACAGAAGATTTTTTA 

TCCATAGATATTTTGGCCATCTCCTTTCTCCTCTTTCCTTTGTTGTAGAT 

GATATGAAAAGACTGCTTTTTTCAAAAATTGTGTTATTAAATTGGTGAAT 

ATTGCCATGCCTAAAGTGATCTCTGAGATATCCTCCTTATGGGTATAAAC 

ATTACTGTCACATGTTGTAAAGAGCTTTCTATAATAGACACAGCACACTG 

GATTTAATTTTCTTCTCCCTTCTTGGTAGATCTCTTCTGGTTAAATAGAA 

AATGCGGGACTTGCCTCCTATTATAGAAGCTTGTATGAACTGCCAGGGGT 

GCACTCTGGAGGGAACGCTTGGCTCATGGAAGTGAACCTTGGTCCAATGG 

AGCTGGCTTAACTTCTTGTGGGGTTCCAGGAACACCAAGTGCTTTCCGCC 

TAATGAGGTGAAAATAAGTGGGGAGAATTCACATATGGCGAAAATTTTGC 

GGGAAAAATAGATGCTTAATTTTTCTTCTTAAAATTATGGAAAAGGTAAA 

TACTTTGGGTTAAATACATGATTGTTACCCTCTTAAAAACAGATGGTTAA 

AATCGGGAAATAACACTCTCTTAGTTTACAGGGCCATGAATACATCTGGC 

CGCATTTTGTAGTAAATCAAAGGAGAGGGTATTCTAATTGAATTACTGGC 

CTTGGCCGTAAAAAA 
>Sequence 1305 

ACCGACGACCTGTTGGCCGGCGGCGCGAACGACGAGCAGTCCGACCGGGG 

CTTCCAGGGCGGCGGCAACCGCCAGTCCGGTCCTGCGGGGAATGGCCAGG 

GCGAGCGCCAGGCCGAGGCGGGCGCAGCCAGCGCCGATGGCGACGAATAC 

GACCAGGGGACGGCGCGCAGCCAGTCCTGATCCCCAGGTCGCGCCCGGCG 

CTGGAGGGCCGCCACTGTTCATGAAACCGCGCACATACCGACATTCGTCG 

CTTTTTGATAACTGAGGGCAAGTTTGTGTCAAAATGTGGCAATGAACCAT 

GAGCTTTCCAATACACCCGCGCTCACGCGGTCCTACCGCGGCCAGTCCCA 

GGAGCAGCGGCGCGCCGAGCGCCGC 
>Sequence 1306 

CCGGGCAGGTACATTATCTCTGGACCAGGAACACAACACAGCGGAACAAT 

GAGTTTAGATACCCCACAAGGTGGGTTCTCTGGAGGCTGGGTATGTTGTA 

GATGTGGCTCATAGAATCACAGAGTTAAAGGGCAACTGGAACTCATCTAA 

CCAACTTCTCATCCAAGCAGTTTCCCTCCTATAACATTATACATAGCCAG 

TCTCCTAATATCCATTTACATACTTTGAGTGACAGGAAGCCTGCCACTTA 

ATGAAGTGATCCATTTCATTTTAATAAAGCTCATTTTTATGTGGTAAACT 

GTTTCAATATCCCAGGTAAGCAGTAGCATTTGCACAGACCAAGAAAAAGC 

GTGAGGATTGCGTTCAGAGTGCCAACCC 
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>Sequence 1307 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGACTCTTTCCAGACCTTTGATAAAGGGGCTGC 

TCAAAAAAGCCACGACCTTGGGCCTCTGCTAAAACCATGGCTTTAAGTAA 

GGAGGGAGCAGATATATAAAAATCCTTATCCCTCTTTCTAATCTCTTATG 

TCCTGTGAGTGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGGAGTCAGCAGGAAA 

GTAGCTGGGATGATGCAGTCTTTACAGGCACCTACAATGAAGTGGTTTGT 

TTCTTGGCTAAAAACACCAGTTTAGAGAGAGTTCGTGCATACTTCACGAG 

CTGACTCTGCAATAATACACTGCAGATCTTGCTGGAAGGAACAGCAAAGA 

TACCAGTAAAGATGTCATCTGGCCAATTTGTGTGAAAA 

>Sequence 1308 

AGGTGCTGGACATGATGGGAGACACTGGAAAGTCCCAAACCTAGTTTAGG 

GTGTTAGGGGACTTCCTGGAATCGGGGACATCTAAGCTGAGCCCTAAAGT 

AGGAGACAGTCAGATGGGAGAGAGTAAAAGAAGAAGACATTTCAGGCCAA 

ATGCCTGAATACCATACCCTGGAGTGGTCAGGTTGGTTCTCTGGTGGGAA 

CACGAAGATTCTCCTGATCTTCTCCTCCCTACTCTCAACACTCTCAACAT 

TCGTAGTTTTTACCTTCACTAAATACTCTTTCCTATATTATAGTGATGTT 

ACCCCTTTATCTACTGGAAACTTCTGAAGAGAAGAGACTGGTCTTATTTT 

TGAATCTTCTAG 
>Sequence 1309 

CCGGGCAGGTACAATCCCCAGATTTTTTCATGTGTAGCTTCTTATCACAT 

AGGGAGTCCAAACATCACTTTCTCTGTGAGGGCTTTCTCTCCAAAGCACT 

GTTCTGCGGTCCAACCCTACCACTGTCACTGTCAACTCATACACAGGCAT 

ACACATACACAACGCATACACATGATCACTATTCAAAATGACCATTTTCC 

TTATTTATTGTTTATCATCTACCTCTCCCACCTCGCCACACCTTCCCCCC 

AAGGCGAAGGTAGGCTTCGTGAAATCTTAACCTTGCCTGTCTTATTCACT 

GCTGTATTCTGGTATAGCGTCTCCAACATACTTACTGATGAATAAATATC 

TGTTTAACAAATAAACTCTCTCTCCTCTACTGAAACTATTGTTGGCAGTC 

ACCAAGGACCTATTCAAAACAGAATCTTTGGCCAGGCACTGTGGGTCACG 

CCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAAGTGGGCAAATCACTTGAGGT 

CGGGAGTTCAAGACCGGCCTGACCAACATGGTGAAACCTCGTCTCTACTA 

AAAATACAAAATTATCTGGGCATGGTGGCACACGCCTGTAATCCCAGCTA 

CTCTAGAGGCCGAAGCAAGAAAAATAGCTGAACTCCGGAAGCAAAAGTTG 

CAATGAAACCAAAATGTGCCACTGCGCTCCACCCTGGGCAAAAGAACAAA 

ACTCTGAGTAGAAATAGGTAATGTTGTGGAAAAGGTCCCTTGGCCGTTTT 

AAAACAA 
>Sequence 1310 

CCGGGCAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAGGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATGGATTGNTNNATTTGATAGGATTTGA 

TAGTTTACTTATTTTATTTCGTTTTTCCGTGATTGATTGCATTGATTCTC 

CCTTATTTGTATTTTTGTCGCCTCTTAACCAATTTTTGCTCT 

>Sequence 1311 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATTGAAAAAATAATTGCTTGTTCTCTGTCAGA 

TGCACTTCGTCTTAGTAACATGTGCCATGGGGAAGACGACCACAGGCCAG 

ATAGTCAATCTGTTGTCCAATGATGTGAACAAGTTTGATCAAGGGGACAG 

TGTTCTAACACTTCCTGTGGGCAGGACCACTGCAGGCGATTGCAGTGACT 

GCCCTACTCTGGATGGAGATAGGAATATCGTGCCTTGCTGGGATGGCAGT 

TTCTAATCATTCTCCTGCCCTTGCAAAGCTGTGTTGGGAAGTTGTAACTC 

ATCACTGAGGAGTAAAACTGCAACTTTCACGGATGCCACGATCAGGACCA 

TGAATGAAGTTATAACTGGTATAAGGATAAT 

>Sequence 1312 

CCGGGCAGGTACATTGGATATTCCTAAGGATACACATTTTTAACTGTGGA 
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GTGTAACAATAGGAACTAACAATAAATAATTGGGTTGGCATTAAGTTTTA 

TGGGATTCACTTTGACTTTAATAATTTTTTTTGAGACAGGATCTTGCTTT 

GTTTGCCTAGAATTTCTTAATTTTCCTTTCCTTAATAAATATGATATGAG 

GAGAACCTTCTTCATTGCTTATATTGGATAATAGTATTAAAGTTAGAAAT 

AGCCTAAGGGAAATTTACTTGATTTTTTTTTTCAAGGAAATATACTAAAG 

AAAAAGCTGATATAGGATGCTTTTAAATTTATAAATTGTTTCCTCATAAT 

CTTAACAGTTATAGGAAATGAATAAAGAGTAT 

>Sequence 1313 

AGGTACCTATTTTATACCACTCAATGAAATCTCCACCTATCCATTGTTCC 

AAGACAAACACACTGTCTTTGTTAGTTTCTCATGCAACCTTGTGCCTCAC 

ATAAATCAATGAGAAACAAACTACAACAGGGACTTCTGATATAATGTGCC 

CTAAAGAAAATTTGTTTCTGGCCTGTTTTAATAAAAATTAAATAGCTTCC 

TTAAATTGTGAATATTTTCCATTATAGTGATATTGTAGGAACACCAGAAT 

^^^^^^^^^^^^Q^Q^(;.^QTCTCACTCTTATCGCCCAGGCTGGAGTGCAG 

TGGCACTATCTCGGTTCACTGCAACCTCCATGTCCCAGGCTCAAGCGATT 

CTCCTGCCTCAGCCTCCCAAGTGCTGGGACTACAGAGTGAGACTCTTGTC 

TCAAAAAAGAAAAATAAAAGAAAAAGAAATGCT 

>Sequence 1314 

AGGTCCTTGAAGAAGACTTAGATCTAGAAGCAGCTATGTTAGATGATCAG 

ACCTCATACACTGCCACTTGGAAGATGAGGTGTGGTCATGGGGTTCAGTT 

TCAGAAATGTGTTCTCTCTGTTGATCGTTTCTGGAGGAAGAAACATGGGG 

ATGTGTTTAGAGGGGAGGATATGCCAGCTACTTATCATAGGAAGTCTAGA 

AAAGGCAGCCATAGTGAGGTCACTATTTGAAAAGGAGTAAGAAGGAATGT 

ATTGGGCAGGAAAGAGTGTGCATAGACTCTTCTAGGTGAATCAGGTGAGC 

TGTGTTCTATCTGCGGAGAACTAGTGATGGTGGGGCAGACCAGGCATCTT 

CCCCTCCACTTGTCATAGGGGTCTGAGAAGGGAAACATGGGGCAGAATTG 

GGAATCAATCTGTAACACTGCTTTTAAACTAAG 

>Sequence 1315 

AGGTACTAGGAACTGAGTAATTTGGAAATAACATTAACCACTTTCATATA 

CCACACACCTATCTTGTTAAGTCCAAAATGTCAGTAGTAATAAGGCTTAA 

TCATTAAGATTAAGAATATTGTTATATGTTTGGAATATGCTAAATTTATA 

TGCTCTTCTTTGACCAAATTCAGTGTCAAACAAATGTCAATCACGTATCT 

GATTTATTCCCTGGTCGGCATTACTGAAAGAAAAATGTTTATTTAAATCA 

GCATGTTTCAATTTATTTTATTATTTTTTTATACTTTAAGTTCTGGGATA 

TATGTGCAGAACTTGCAGGTTTGTTACATAGGTATGCATGTGCCATGGTG 

GTTTGCTACACTCATCAACCTATCACTACGTTAGGTATTTATCCTAATGC 

TATCC 

>Sequence 1316 

CCGGGCAGGTACCCCATATATGCTGGTGGTTTCTAAACCTATTTTGTTGT 

CCCAGCCCATTCCTACTTGCAGCTCGGATGTGCCTTGCTAGCCTGGCTTC 

TCTACCTGGCACCTCACACTCAGGATGCCAAAAAAAGTTCTGTTTTCTTT 

CCCCGAAATCCTGTTCTCTGCTGCTGCTCCACTGCCACCTGTTTTCTTTT 

CTTTTGGTTGCTGGTTCCCACCAGCCATTCAGATTCCAGCCGGACACACG 

GGATTGTCCTGGACTCCTCTGAATTCCTCATCCTCTTCCCCTGGCCCACA 

TCCAGTGGGGAGGACCCCCGTCCTCCCTCGTTCACCTCCTGATGACATAA 

ATTCTTGACCGTGGGCTCTTTGTATCTA 
>Sequence 1317 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAAGAGACAGGGTCTCACA 

ATGTTGCCCAGGCTGGTATCAAACTCCTGGCCTCTAGTGATCCTACTGCC 

TTGGCCTCCCGAAGTGTTGGGATGACAGGTGTGAGCAACCACACCTGGCC 

AATAATTTTGTATTTGACATGTATATATAATATCATGTTATACAGATATT 

ACAACTGGCTAAGGGGCTGACTCCAGATTTGCTCAACGGTGTCTAAGAAG 

GAAATTAAGTGAAGCACACAGAACAACAAAGATACTGTCCAGAAGAATTC 

AGAGAAGACAGACATAGCACAGAAAGACAGAAAACCAACTGGTGAAAGGA 

TTACTAAATGGGTAATTTCCCCGTATATCACACTTCTCTGTATTACATAT 

TACAT 
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>Sequence 1318 

AGGTACCACAAAAAGATAAAAAAAGCTAAACAGATAAATGCTTTCACTAA 

AATTAGACAATTCCTAGGAAAGAGATATATAGGAGGCTATTTCCTGGGAG 

GAAATTTATACCACCATTTCAGCCTGCTGTAAGGTGGAGATGGTAGACAG 

CTAAATTAGGGTCCTCTCTATAATATTGACTGATGATGGGGGGTGTGGTT 

TCTTACTTGGCTGAGTGCCTTGCCAATCATTTCTGCACCTGCGGGGCCTG 

GAGATTGCTGATGTGCTTCAGGCATAAGCAAACCACATCAAAGGCTCAGC 

TCACTGGCATACCTGACGGTCAAGGACAGAGACCTGCTCTGACCAAGGAA 

TACCCCAATGAGACTGGCCTGGAGGATCCAAGCCAGTTCGGCAATGTTTT 

ATGGAGT 
>Sequence 1319 

AGGTACCCCCGAATCTAAAATAAAAGCAGAAATTATATGAAAAAACTGGG 

GTGGGAGTTGGAAGGAACTTTAGATATGTAATAAATTTGTTTGAAAACTG 

TTAATTTCTCATGCTTTCATTAAAAAATAATTTTCCTCAAGAAACCCCAA 

ATTCTCCACCTCANGAATGAAAAGTGCATTTGAATTTCAAGAAGGTATGG 

GCATGAGAACCTTGCAGTTTTCTAATTTGTGGAGACAAAATAATTTTTAT 

AACACCAACCAGAGGTTTCCTCTACAAACCCCTTGTAATTCCTTTCTGAG 

CTCTCTTCCTTCTAGAATCTTGGGGCATCTGAAAAACTCAAAGCTATGTA 

AACACAACATAT 
>Sequence 1320 

AGGTACTAACCTTAGCTAGTAAGTAGGAAGGCTTGGAATCGACCCCAGCT 

CTTCTGGCTTCAAAGCTCCTATACATGGTGCCAGGACATATAATCCAGTC 

CTCCTATCTTCCCACCCAGTGGCTCTTTGCTGTTATAATGTCCCAATCAT 

CCCTACCCTGTCCTTTCCTTTCTCCACCCTTCTAACTTAGGCCTGGAATA 

TCAGTTCCTGAATTATTTTACCAAAGCAATCTAGTGATTGATTGAAAGCC 

TAATTACATCAATCAATACAATGATTATGATGTTGTAAGTCGCTATATTT 

ACAACACTTCTAAATTCACTAGACTGCTCTTCACCCCAGTCTACCTTAGA 

AAATAAGTTGCCCCCAGCCCCCATTTAATTTGGGGCCTTGAATAAAATAA 

TTTTGGTTTGGAATAAAATTGAAATTACCATTGAAATATTATTTCCGTTA 

TTGCCCTTTATTGCAAGAACCTCCTTCTTTTTTCACCCCCAGTTTGGGGC 

CCATTACTTACACAAA 
>Sequence 1321 

CCGGGCAGGTACATGCCACCATGCCTAGCTAAGTTTTGTATTTTTAGCAG 

AGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCGGGCTGGCCTCGAGCTCCTGACCTTG 

GGTGATCCACCCTCCTAGGTCTCTCAAAGTGCTGGAATTACGGTGTGAGC 

CACTGCGCCCGGCCCTTAGTAGCATCTTTTAATGGAGGTAGAGTTGAGAT 

TTCAGTGACTAACAACTAAAGGTATTAAAGGTAGGGGTTTATATGATACA 

TTTGCATTTTAGAAAACTGATCTAAGCTTCAATGTGAAGAACAGATTGAA 

ATGGAAGGGGGAGAAGACTAGAAGCAGAAACATTACTCATTTAAGTAATC 

TGGACCATGAAACTGAAAAAAAGTATAGGGCCTCCAAAAGTCATAAAAAA 

GTGAAAGCAAGAATTGGCAATTAACTGTTAGGACAGGGGA 

>Sequence 1322 

CCGGGCAGGTACTTTTTGTTCCCTGCTGTGGATGCTTCTTGGATAGGTTG 

ATAAGCAAAGAAGTTCACGTTGGCGACAACACTTCCATTAAAGACGCGTG 

CAGTAAATCCTATGATGCAATCTCCTGCAGCTTAACTAGCAGACCCAAGC 

TGGTCTGGCATGATCTATGCACCAGCTTGCAGAAGCAGTCAGATGAGTCA 

CTGTGTGGCCCTCCAGGGAGAAGCAAGTCCATACTCTAAAAAAAATATAA 

ATTTTTATTCTAGAAAATACAAAAAAAAAAAACCCGACCTTGCCTACAAC 

TACCTTTTGTTTTTAAAGGAAGTCATATTCCAGGCTCTCCCTGTCCCTTC 

AAAAAAGCTCAAAACTGGACCCAACACCAAGTCTCTCCCATGAACATTCA 

GGCGGNGTCTGAGGTGGTGAGGCCAGCAGGTTTGCCTCGAGAGAGTTTGC 

TTCAAGTGAAACTCCATAGGCACATGCAGCCCACTGAGTGGAACAAACTG 

AGTTTCTTTCATTCTTAGTCATTACTCAGCTTCAAATTATACACATGTTG 

GAAACTTATACACCTACTTTTGTATTTTGGAAAATCACTGGATTAATGAT 

TGGACTAACACAATATGCAAATCTAAAGGACAAGGTTGGGCGCACAAAAA 

ATGAATCTACAGGCACTAAAGAATAGCACAGAACCCACAGCCCCATGCCA 
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GGAGGGAACGGGTAAATCTACCTGGACAAGCAAGCACAAGTAGGCTTTCC 

GGTTAT 
>Sequence 1323 

CCGGGCAGGTACCACATTTGTGAATTTATGCCACAGACTTATTTACGTAG 

TGCACTAAAATTATAAATAGAGATAATGATTGCAGCATGGTTTAGAGTAG 

TAAAGGACTGGAAACAATCTCCATGGCACTGATAAGGCAAGATGTAGGGA 

GGAGAAATGGGGAGTGACTGCTCAGATACAGTGCCTCCTTTTGGGGGTGA 

TGAAAATGTTTTGGAACTTGATAGAGGTGCTAGTTGCACAGCTTTGTGAG 

TTTTCTACATGTCACTTAATTGCACACTGAAAAATGTTAAATGTGGGCTG 

GGGACAATGGCTCATGCCTGTAAGCCCAGCATTTTTGGAAGCCAAGGTGG 

GAGGATCTCTTGAGGCTAGCAGTTCAAGACCAGCCTGAGC 

>Sequence 1324 

CCGGGCAGGTACAACATTTAACCTCTAAGCCCCACCCCCGAATTCCTTGA 

GCAATGACTCATCTTGTTTCTCTGGGCACCTTGGCTTCATGAGTCAGTCT 

CAGATTTGGGTAGAGACGTAGTCATTTAAATCCTCTCCTAGGACAGTCTT 

TGATAGCCAAAACTTTCCTGGTCAATTCCGGACCCCCCAGAAATAACCTT 

CTAGTTCAAAAATGGGCTCTTAAAACACCCCTGACCCATTGTTTCTTCTT 

CTGGGCAGCCAGTTGCAAGCCCCTGCAACACTTAAACTTGTTGCCCAAGG 

AAGAGGGTGTCCAGCATTCCAGTTGGAAAAAACACTTCCTCAAGGGCTCT 

TGCGGGGGAAGCCTTCAAGGGGCCAAGGGGGCTTGGCTTTNTTTCAACCA 

TTAAGGCCCAAGGTTTTAATTATTGGCCTTTAGGTGGACCCTCCCCCCCG 

TTGAAAACTTTTGGGGCTGGAAATTGGCCCAAGAAGAATTTTCCCAAAAT 

TTTTAATTTTTGATTT 
>Sequence 1325 

CCGGGCAGGTACAAATCTAAAACACAAACATCACCTTTACAAAACAAAAT 

TGTTGATTAATAATTATCTTTTTCATAACTATCTCATAACTTTATGACTA 

CAGGCCCACCATTTAACAACTACAACCTTCACATAAACTAACATGTGCTT 

TTAATGCTGACCTTAGTTTAAAAAGCCTGCCAGTATGGAATGACATTCAA 

ATAAAATAAAACCAAATTTAAAAAGAACAGAAATGCAAACTCAACAATAT 

TCCCATCTTTTGAATCCTGACAATGTAGAAGTCAAATTCATAATCATCCT 

AAAAACCAAGGGGAGTCATACGACCACTGTATGTCTCTTTCAGTCTAGGA 

AT A ATGC A A AC AGC A AG A AG A 
>Sequence 1326 

CCGGGCAGGTACAAGCGATTCCCCTGCCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACA 

GGCATGCCATCACGCCTGGCTTATTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTT 

CTCCATGTTGGTCAGGTTAGTCTCGAACTCCCAACCTCACGTGATCCACC 

CACCTCAGCCTTCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTCAGCCACCACGCCC 

AGCCCCAGAATACAAATTTTTAACATTTAGTATAATTAGACAGTCATGGC 

ATTTTAAGGTCAGAGCTTCTTACTCAAATGCAGCTCTTTTCTGTAAGGAC 

AATAAAATGTTAATTTTTACTCAGTTAACATTCTAAATTAGTGTTTTAAG 

GTCATCTCTTTTACTTAGAAGACAGTTGTTGGCCAAGAAACGTTTACTGA 

ACCAGCTTTAG 
>Sequence 1327 

GGCATGATCGAATAATCTGATATGCGANNGATCTCCGCGAGGTGCNGGCC 

GAGGTACTTAGCAGTTTTGTGACCTAGAGTCAGTGCTTTGAGTATTTGAG 

CCTTAGCTNCTGNGTCTATAAAATGGGGTTTACACAACTCACCTTACAGG 

GCTGTAAGATTAGATTGCACAGAAAATATATTTTTTGGCTGTGGGGGCTG 

GAAGTGTTGCTGATTAGCATTTGAAAATTCCATCCTGTGGGTGAGAAAAC 

CCCACCTTATGACTTGGTGGGAAACAAAACCAACCTCCCACTGATGAAGC 

TGGAGGTAGCAGAACCTTGTTTTTACTGCCTTCCTTTGCAGCTTAGAGGC 

CGGCACAAGGACTAGCCCGGCAATTGGAATGCAAATGCCTCCAGGCCCTT 

GAATTCACAACCTTGGGGACTTTGGACCCCAAAGTTTATTACTTATTGGG 

CT 

>Sequence 1328 

CATCTTGGGTCATCGATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCCGCTTGTGAG 
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GGAAGGACATTAGAAAATGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGCAGGA 

AAACAGATCCTGTTGTGGATATTTATTTGAACGGGATTTCCGATTTTGAA 

AAGGAAGTTCCCAAAGTGAGCCTTTACCAATGGAGAGGAAAACAGACGAG 

AAAAATCTTGATGGCTTTACAAGGCATGCAACAAACAAAATGGAATACTG 

TGATGACATGAGGCAGCCAAGCTGGGGAGGAGATAACCACGGGGCAGAGG 

GTCAGGATTCTGGCCCTGCTGCCTAAACTGTGCGTTCATAACCAAATCAT 

TTCATATTTCTAACCCTCAAAACAA 

>Sequence 1329 

CCGGGCAGGTACAATGGAGGAATACAAAGAGGGACATGCTGCAGCCTGTC 

TAGGTTAAGGTGTTTGATGCTTATGATGTGGCCAGTTGATGCTGGTTCTA 

GAGGCTTGTCCCTGAAAGCAGCTTTCCTCTTTATGTGTCCCACTTGGATT 

TCTTTGAGCTAAACTTTCATGAAGACAGGAGAAATGCTTACATCTTAATA 

ACTTCAAGAGGACATTTTGGTTGGCAAGAGACATTGGGTTGATGCAAACC 

ATTGGTTACTTCCGAGTATGGTAAGGAGTCTGTTGTGTGGTGTGCAGGTC 

CCGTCACTTTGTTCTTCACTGAAGGATTCCCTCTTACTGAGAAATCTATA 

ACATTACCTGCTGCAACAGCTGTGCCCTT1TGTTTTCCTTTGGATAATCC 

TGGCTTTCTTTT 

>Sequence 1330 

TGTTNTTAGCAGCCGCGCACAGAATACTTAGGGCGGATTGGTTCTACCTC 

CACGGGGCGGGCGAGGTACTGAGTTCATTCAGATAGAATTAAACATGAAG 

AAATAAAACAAATAGTTTGACAAGCAGTGGGGGTCACTAAACACAACATT 

CCTAAGTAATTCAGTTGTCAGAAGTGCAGTTCCCAAATGCAGTTAGTATC 

TTTAGAGGAGTTAGAAGTTCTGATTATCAGGCTCTGTAGAATTTTTTTTC 

ATCCTGAGAGAGATGAGGGTGATCCCATGATAGAGCAGAGAAAACACTCA 

AGAGGTGGAGTTCTAGCCTAGCTGTGCCTTTTACTAGCTCTTTGACTTTT 

GGACACTTCGTTTAATGTTTGGGGCTTTAAGTTACTGGGCAGTGGAATGA 

AAAGTCAGGGGGGAATAATCCCTACATTTCCTACCAGTTTCAAAATTCTT 

TAATTCAAAATAATTTAAGGTCATTAAAAAAG 
>Sequence 1331 

AGGTACTTTTAAATGAAATTCATATAAGTTGATTTATTTCTCTTTGGCCT 

TTAGATAGCATTTGAGGGTTAGGTAATGAAGATAATCACTCAAAGTTTCT 

GTAGAAATCTTTATTCTTACCAGTTGTTGGGTTTTTATTCATGAGGAAAA 

TATTTCCTCTTAATGTCTGATTCATCATCCTACCTTTTCTGGTTGAATAA 

CTATTATTCTAATTCTGGCCAACATCAAACTTGAACATTGCCATCATTCT 

GGCTGGCCTTCCTTCCTTAGTGCCTCTTCTGTTTTGTTTCTTTCAGATAT 

TATTGTCAGTATAATTTTAGGATGATGAAATAAAAATGTTAATGCTAGAG 

AGGATGTTT 
>Sequence 1332 

AGGTACGGGGAGGAACAGAGTCCCTCCTTTACTTCTCCATTAGAAAGAAT 

GAGATGGCAAGACAATGAAACAGGCAAAGTGAACAGAGATGCAAGACAAA 

ATTCAGGTGAGAGAGCCAGAGCATCACTCAGCCATTCCTTACATGTAAAA 

ACAGGCACCTATAAATTTGCAGAAAGGAAGCGAAGTCTCCATAAAGATGT 

TTTTAAAGTGAAGCTTGAAGTTATTTGGGAGACAATTTCATTGTTTACAA 

TAAAAACTTGCCAAATTCTTTTGGGATAAAGGAAAGCAGAGATTCCCGAG 

CATGGGGACCAAATGGAAGCCTCAAAAGTGGGAAGAAGACAGAGAAGACC 

AGGGCAGAATGCATCTCTTCCTTTCTCTTGGCTTTCCTGGATAAGA 

>Sequence 1333 

CCGGGCAGGTACTAACATTTGTAGAGAATTTTGTAGTTTACAGAGCACTT 

TTTCCTCATTTTATTATTTGTTTTTCACAACCATCTGGTGACATTAAAGG 

GTAGCAGAGAAATATGGGGAAGTGGGTGGGGGATGAGACTAATGGCAGAG 

ACTGTGTGTGTTAGGAGGAGTGGTTGTCGGAGATACTTAAAGGGATTTGA 

ATGCAACAGTTCATTCATTTGATTGAACAAATTGAAAATTCATAAATATT 

CTGGAACCATCAAAAGATTTCAGGTAAGGAAGCATCCTGTTCTCTTTTTG 

GATGATCTTAACATTTTTAAACTTGAGCATCTGTATTCATGGATAATTTT 

ATGAGCCATGATTGAGGAATGTAAGCTGGCGCTTTTG 

>Sequence 1334 
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AGGTACCTAAAGTAGGATTCAAGCCCTATTAGATTTTGAGATCACATTTT 

AAGAGAAAGAATACAAAATTAGGCACGAAAGTGAGTATTTATTCATGTAG 

AGAAAATAAAACATAGCAAAATATGAATTTTAAAAAGTTAACAAATACCA 

CACAAAATTATAAACTGCAGAAAAAAGTAACTATATTGGTGTTTTGTAAA 

TAACATGATCCTCTAGAGTTTTTTCATTTTTTAATCCATTTTTGGCTATA 

TATTCTTCAATTGCCTCTGCACATGACTTCAATTTGGTAATATCACACAA 

CTAATTACACGGTAAAATTATTTTGGGTAATAACCCCAGTATTGTTCTCT 

TCCAGCCCTGCAGTGAAAGCTGCCCATCAGACTCTGAGGAGGCTGCATAA 

TTAAACTCTACTGTTTCA 

>Sequence 1335 

AGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCATTTTCT 

GTCCTGACAAAAACTTGGTGATGCTTGAATGATTACAGAACAAATAGGAT 

TGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTATGACATT 

AGATTGGGACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACTGGGTAGGAGGAGGGGAG 

CAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGTTCTGTT 

TAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATTGGCAGT 

GGCAGGGCAGGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTCCACATTAAT 

TTAGATGTTTAGGGATTTAAAAATCATAA 

>Sequence 1336 

AGGTACCTTTGGGACCAGATGCTGCTTATCCAACAGCCCTTATCTCCTTT 

CTTGCTAGTAGACATGACTGAACTTTCTAGTCTACACGACTCAAAGGATC 

ATTCATTAATCTAAGCCACTCCTGATGGATGATCTTACTTGCTTTGCCAA 

TGACAGGAGTGAGATGACCCATTTCTAGCAAAGCCATGAGGCCGTATCTG 

CTGGAGCTTCCAGGGGAAGACTTCCTTGCTTTAGAAGGACACAGAAAAAT 

CTGTCTCTCTTTTGCCAGACACGGTTCTGTCAGCATTTCCTTCCCAGAAT 

TACAGTAGCCATATTGGGACCATGAGGCGAACTGGCCTGAGGATAAACAT 

GGAGGATGGCAGAGCACAAAAATTTCAAGAAACTGAGTG 

>SeQuence 1337 

GCCGCCCGGCCAGGTCCCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTC 

AAGATCGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCAC 

CCTGTCCACTACGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGA 

AGATACAGCGCCCGCGTCCTGGGGTTGCTGGTGAAATTAGACGCCCTTCG 

CTTGTGGGGTTGCTTGGTATTGGGTGCCCGTGTCTATTTTGGTCACAGGG 

ACACTACCGCTTTGAGGGTCTTGTAATTTGAACTCTTCTTGAAGGGAGGG 

CTCGATAACTTTGAAGGCTTCGGTTTGGCCAGACCCGGTTATTTGAATAA 

AACTTACCTAGCGGTTTGGGGTCTTTATTTTTTCATACTCGGCCTGTATA 

TATGGTGGGATACCTGTAATTCTTGAGTTTGGCCATTTGCCCCGGGATAA 

GAAGACTCCTGTCCCCTTTTCTACTTTGATTTTTCTCTTTGGGGTTTTGT 

GGC 

>Sequence 1338 

AGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGCTAGACT 

GGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAAGAGCAA 

GAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTTCAGTAT 

TTGGGTATGGAACTTGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCAGGCTCA 

GACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACCTTATAA 

GATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGCACTTAACACGAGTAA 

GAATTCAGTAAATGTTGACCGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTTATAAGT 

TTTGAAGACACAATTGCATAAACTG 

>Sequence 1339 

CCAGCGGGCGGCGGCCGAGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTAT 

TTGGAGAATAAAAGAAAATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGG 

GCATCTGGTTTACAGAACTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGT 

GACATCTGCCAGCTCTGCAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCC 

TTGGGCAAATGTTTTCTATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCT 

CAAGGTCTTTTGGTGACACATGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGA 

GTCTAATCTCTTCTTGCCCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATG 
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TTAGGACTTGGCTTTGACTGAGGTTGGTGTAGCCTGGGGTTGCAAGGGGC 
TGT 

>Sequence 1 340 „ . 

AGGTACCTGGCTGGAGTTTGGCTTCATCCAGAAGACAATGAGGTCATCTT 

GTTTGAGAAGATGATGAGTGGCTCAGATGTCAAATCTACAGACAAGCCCA 

CGCTGTAAAACTGTGTCTGAACATTTTTTCTTTTTGAGATGGAGTCTCGC 

TTTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACAATCTCTGCTCACTGCAAGC 

TCAGCCTCTCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCCAGCAGCT 

GGGACTGCAGGTGCACGCCACCACGCCTGGCTGATTTTTTGTGTTTTTAG 

TAGAGATGGGGTTTCACCAAGTTAGCCAGCTTGGGCCCAATCTCCTGACC 

TTGTGATCTGCTTTGCTTAACCTCCCAGAGTACCTGCCGGTGCGGACGCT 

GAAGTTAGAG 

>Sequence 1341 „ 
AGGTACTTAACACTATATTGAGATTGTTATTTTAACTGGAATTCTAAGAT 

TTGTGAACTGTAAATGAAAAACATACTCATTAAATTTTATTTTTTCTTGA 

TACTCAAAATCATATTTATAAAAAAAGGATTTTTTTTTTTTTTTTGAAAT 

GGAGTCCTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCTCGGCT 

CACTGCAAGCTCCGCCTCCCGGGTTCACGCCATTCTCCTTCCTCAGCCTC 

CTGAGTAGCTGGGACTACAGGCGCTTGCCACCACGCCCGGCTAATTTTTT 

GTATTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTAGCCAGGATGGTTCTCA 

ATCTCCTGACCTCGTGATCTGCCCACCTAGGCCTC 

>Sequence 1342 . 
CCGGGCAGGTACCTTTAGACTAGCATCAGCCATACAGAATGCAGTAAAAT 

ATGAGGCTGGCTATGTAGGATGAAGAGTAATTGCTTGACCCTACCTTACA 

GTTATTCTTAGTCTCAAAAAAGTGAAGGTCTTATCGGTCCTGGCAAGCTA 

CTAGTAAGCTAGCAAAATTACAACTTTTTGTGCTGGATTTAGTAAAAAAA 

TGTTTAACTTCTTCTTAGGCAAAGAAAAAAATCCCTACATAAATGCACAG 

ACATCTATAATTTATAACAGAAAGGAAAGAAATGATTCAGTGTGTTTCAT 

GCAAAATTTTTCAAAGGCGTCTAACGTCTCCATTTAATAGAAGCCATAAA 

ATACTCCTAAACTGAGATTTCAT 

>Sequence 1343 ^ 
AGGTACATTGCTTCTGTTCTCTGTCACTCTGTTTCTGTGCCAGAAGACAC 

ATTGCTTCTCCTCATTCTCTTATGCAGTGCTGTTTAAGTGGTGGTCCACA 

AATTGTTGCTGGATGGTGATGAGATCGATTAGGAGTTTATACCTCAATGT 

AAATTAATGCACTTCCTTCCTTCCTTAAGAATGTCTTGCCATGAAAATAT 

CAGCATGCCTGTGGATGTCATTGATTTAAATGAGGGCACAAGTTCCGTAT 

TTCCTTGCAGATGGGTCCAGACTGTTTGCAGACTGGCCATGGTCCTTGGG 

CCACACTGGAAGAAGAACTGGGCTAAGTATTTTTTATGCCTGTGATTTAA 

CTTCTCCAATAAACCGCAGCTCTTGTAGGATATGATGGTCGCTGTCAGGC 

AAGGACTAGATTT 

>Sequence 1344 ^ ^ 

AGGTACGCGGGATTCTCAATCCTACCCATGATGCAGACAGATTGCCTCAT 

TTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAAGGGTGGG 

GAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTT 

TTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCAT 

GAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGAC 

ATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTC 

AAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCA 

CTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGC 

>Sequence 1345 , 
CCGGGCAGGACGCGGGGAAAGTCCTCAGTAAAATACTGGCAAACTAAATC 

CAGCAGCACATCAAAAAGCTTATCCACCACAATCAAGTCGGCTTCATCCC 

TGGGATGCAAAGCTCATTCAACATACCAAAATCAATAAATGGTAATCCCA 

TAACATGAAACAGAAACCAATTGACCAAAAACCCACATGATTTATCTCAA 

TTAGATTGCAGAAAAGGGCCTTCGAATAAAAATTCAAGCACCCCCTTTCA 

TGCCTAAAAAACTTCTCAATAAAACCTAGGTTTTTTGATTGGGAACATTA 
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TTCTTCAAAGTTAATTAAGTAGGCTTATTTTTATTGACAAAACCCCCACA 
AAGCCAAATTATCATTACTTCAGATGGNGGCAAAAAAACCTGGGGAGACA 
ATTTCCACTTTTGAAAAAACCCGGGCATCAAAGAACAAAGGGATGGCCTG 
TTCTTCTTCAACTAACTTTTGGAATTCAAACCATAATTTGTTTGGAAAGT 

TTCCTGGCC 

>Sequence 1346 „„„„ 
CCGGGCAGGTACAGCTAAACTCCACCGCAGAGCAAGCAAACCCAATCTGG 

CACACAGCTTTTGGGGGTTTCCTCTCCTACTATGGCCCCTAGCCCTGTGC 

CCAGACATAGTGAAGGGTCAGTAATGTTGGCTACATTGATCTGCAAATCT 

ACTACACCCTCAGCCAAGCCAGTCTGTTGAACAAACATCCCCCATAAAAC 

CCACCGGATCTGCCCTAAAGCCCAAAGAGCCTTGGCCCCCCACCTATTGG 

GAACATCTTTCCAAAAATACCACCACTTTCAAAGGAACTCCCCTGAGAAT 

GGGGGTGGGAAGTCTAATGCATATATTTTGCTCTGCTATGTGTGAAGCAT 

GGTATATCCACTACTTTATTCAGCCTTTG 

>Sequence 1347 . 

CCGGGCAGGTACATCCCAGCTGATTCAGTATCTCCTTCTCTTTGAAAACT 

CTCACAGAAACTGCCCTATAACTTCTACTGACATCTCATCTCAATGGCTA 

GATCAGTGCTATATAACAAAACTTTCTGCAGTGATAGAAATGTTCTATAT 

CTGAACTATCCAAGAAGGTAGCCTACTAACCCACTTATGACTGTTTAGCA 

TTTAAAATGTCACTTGTGGAACTGACAAAATCAACTTTTAATTTTACTTG 

ATTTTAATAAATTTAAATTTAAATAGATACATGTGTCTAGTGGCTACCAC 

AATAAATAGTGCAGGGCTAGACCTTAATCACATCACTACCCCATCTGCAA 

GAAAAGCTGGAAAATGAAAGTTTGGAGCTAAACACGTTGCTACCCTCCAC 

AAAATTATGTTTTTCTTAGTAAGGAAAAA 

>Sequence 1348 „„„ 
CCGGCAGGTACTTGGTTCTCGTCCTCAGTTCTCTTTGCACTCTCTCTCTC 

TTTACAGATATATGAAGTCAACTTGCCCTCTTCTGATGCCACCAATACTT 

CCAGTGCTAACCTCTCATGTAAGTCTGAGACCCTTGTCTAACTGCTCCCT 

ACCTTCTCCACCTGCGGGTCTCATTCAACCTTCATTTCAAAGGTTCTAAA 

ATGGAACTCATTAATTTCCTACTAAACTTGTCCCTTTGCCAGAGCCCTTG 

GGACCTAGCTAATATCCTCTGCCACTCCAGGTCTTGTTGGACCCACGTTC 

CATCAACCAGTCATTTGTTGTCTGCTTAGTCCTGATGTTTATATTGCCTT 

AATTCTTCTCACATCCATCTCCCTCCTTCCCATCCTCATCTCTIACCTAA 

GCCATTAATTACCATGTTTATCCCACCTGCAAAGTCCTCCATTCATTCTA 

TTCTAAGCAAGGTTAAAAGTTCAAATCATCCTCCTATTCAGAAGTCTTTA 

ACAGCTTTGCATGGCCTGCGATTAGTCCGTTTTCACATTGCTATAAAGAA 

CTACCCTGAGACTGCGTAATTTATAAAGAAAAGAAGTTAAATTGACTCAC 

GGGTCTACATGGCTAGGGGAGGCCTCAGGAAACTTATTAATCAAAGGGGA 

AAGGCAAAGGGGGCAGCCAAGGACCATTTTTATAATGGGGGCCCGGGGAG 

AGAAAAAAAGCAAAAGTTTTTTAGGGGGGGGGGGGGGGGTAAAAATTTTT 

TTAGGCCCCCCCCCCACAATATAAAA 

>Seauence 1349 „ 
CCGGGCAGGTACTGAAACAGGAGGCTGATACAGGACTTGTGCTTAGCTGA 

CTGAGCAGCCCATGAAGCAGTGACCCGTGGTTCTTCCTCTATCCCTCCCT 

ATACTCAACTCCTCTCAAAGTCTTTTGTTCTATGTCATTTTCTCCCTTCA 

CTTTTCTCATGCCTTCTCCTCCTCTGCTCTGCCTCTGCTATAAGCCTGTC 

TGTGCAATCCAGGCTCACTGCAAGGTCTTCATGTTGGGACACCGAGCTAC 

TAGGGTTTCTCATCTTTGACAGAGAAAACGGGGATGATTGACATATAGCA 

ACTTTAAACTGGGGCCTCCCCAAAGTCCAAATCTGAATGTCTTTAAAAAC 

AATGAAGAATCAAGTTAATGAGTCAAGTCTGTCTAA 

>Sequence 1350 .„„^^^ 
AGGTACTATGGATCCACTCAACCAGAATTTCTAGGGTCTGGATAATTTGC 

ACATTATCAAGTCTCCTGGGTGATCTTATACAACCCAAGTTTGAGAAGCA 

TCAATATAGGTCATAAGGAATTACTAAGCTTTAAGCAGATCAATTTTGTA 

TTTTAGGGTGATTATTGTAATAGCAGTGTGAAAGCAGTGTTAATCTCCCC 

CCAGTCTCTTCCATACAGCCTATTTATAATAGCACACACACAAAATTCTG 
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CTATTTACCTGACAATTTTTACAGCAGTGTGGAAAGTAAAAGAGGAGAGT 

AGAAAGGTAGAAGGACAGGTAGGGACAGTAAAGTGAAATGAGAAAGGAAT 

AAACTAAGGCAGTGATTATGAGAAAAGATGGGGCTAAAGTCCAGAGACAT 

TT 

>Sequence 1351 

AGGTACACACTTAATGGGTTTTCAAGAAGATGGGATTGTTTTTTCTTGGC 

CATATAATATAAATGTATAATAAATTTGCTCTCTTTGTAATTAAAATTAA 

GAGACAGTAGCTCAGCTAGGCCTTTTAAATGTCTATATAACCCAACACCA 

CCATAAGTCCAGCTCAATTTTTTGTGACCTGTTTTTCTCATGGGCTAGCT 

CAAAGATTTTTTTTTTTAAGGCAGCAGCAAGATGAGGTTTTAAAAAGGCT 

TTGTTAGGGCAATTAGACATTTTCATTTTTCAAGCTGATTATAGCATTTA 

TCACTTACATTGAAATTTAGTATTTGCATTTTGCCTCTACGCTTAGAATG 

TTACCCAACAATATGGTCACCACACAAGTTGATTCACAGGGTGTGTTTGC 

ACATTTCTCCAGTTTTTTGATTAAGATA 

>Sequence 1352 

AGGTACTTTAGGCTGAGAAATAAATAGAAGGTGAGAAAAAAGAACAGTCT 

TTATAGTCAGTAAGAGTGAAAAGAGAAAGATGGTAGTTGGGGAAAGACAG 

ATGGGGAGAAAGGTTGGCTGGTTGTTAATAAAACAGTAGAGGATGAGCAT 

GTATTATAAATGCTGGTGGGAAGAAACCTTGTGGCAAGGAGGGTGGTAGT 

GTTGGAGAAGAAAGAGAGGATATAGTAGAAAGTTAAAGAGGAACTGGAAG 

CAGGTGGGATCCAGGACATAGGAAGGGGATAGAGCCTTGGGCAGAGGTGA 

GAACATCTGCAGGAGGGAAGGGAACTTGATAGAAGGGAAAGGGTGTGCAA 

AATGTGGGCAGGAAGGAAGTTTTGAGTTAAAGTTTCCATT 

>Sequence 1353 

AGGTCCTTTTTCTTTTGGGTAGTTTTTTTTAAATATGGAGTTTTAGATTG 

CATTTTAAAAATTGCCTATTGTTACTACATTCCTAAGCTCTTTCAATATC 

TCAAGGATACTGATACACCTATGGAATCCCTTGATATCTCCTTGCAGATT 

CGCCCCTCCTGTTAGCTCCTCTCTTCCCTATGTTGCCCTCCTGCTTTACG 

AGACTGATTGCTTTCCACATCACTGCACAGTGGACATTCTGGCATTGACT 

TTCATTGTCATCCTGCGTTGGAGACCATATATCTCTTTTTTTCTTAGTTA 

ATTCCCTCATTTTGCTTATCACACTGTCAGTAACTTTGTATAAAAGGACA 

AATTAAGGTTAAAATTTTTTGGAGTTTTTTTTTTTGGCCCCAGCTTTTCT 

ATATATATTTTTTTCATGC 

>Sequence 1354 

AGGTACAGGTTCTTTGAATGCAGTATTTATTCACATAGTTTTCATTTTCT 

GTCCTGACAAAAACTTGGTGATGTTTGAATGATTACAGAACAAATAGGAT 

TGTGGTTTATGTTTCCTATTATGCATATTTGGCAGTTGAATTATGACATT 

AGAATGGAAACATGGTGAGAGGGGGCAGGATACGGGGTAGGAGGAGGGGA 

GCAAGTTACAAAAGGCCCCAGTTCCGGGAAGCTGGGCTGAGTTGTTCTGT 

TTAACTTCTTCTTCCTTTATTCCTATGGTTTTATGATTGCAAATTGGCAG 

TGGCAGGGCAGCTCTGACTATATTTGCTAGAAGCAGATGTCCACATTAAT 

TTAGATGTCTAGGGATTAAAAATCATAGAGGGTGGCGCTAGGAAATATAG 

AAAATGCCAATGAAAG 

>Sequence 1355 

AGGTACTATGGATCCACTCAACCAGAATTTCTAGGGTCTGGATAATTTGC 

ACATTATCAAGTCTCCTGGGTGATCTTATACAACCCAAGTTTGAGAAGCA 

TCAATATAGGTCATAAGGAATTACTAAGCTTTAAGCAGATCAATTTTGTA 

TTTTAGGGTGATTATTGTAATAGCAGTGTGAAAGCAGTGTTAATCTCCCC 

CCAGTCTCTTCCATACAGCCTATTTATAATAGCACACACACAAAATTCTG 

CTATTTACCTGACAATTTTTACAGCAGTGTGGAAAGTAAAAGAGGAGAGT 

AGAAAGGTAGAAGGACAGGTAGGGACAGTAAAGTGAAATGAGAAAGGAAT 

AAACTAAGGCA 

>Sequence 1356 

AGGTACGCGGGCGAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTT 

TTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAG 

AAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACCATGGCCTACATTGGATTT 
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GTGAGGAAAAAGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTT 
GCCCCTGAATGTGGTCGATGCCAAAGGAAGACCCTTGGAGAAGTCATCAA 
TGCGTTGAAACAAACTTGGCATGTTTCCTGTTTTGTGTGTGTAGCCTGTG 
GAAAGCCCATTCGGAACAATGTTTTTCACTTGGAGGATGGTGAACCCTAC 

TGGGAGACTGATTATTATGCCCTCTTTG 

>Sequence 1357 

CCGGGCAGGTACTGACACAATATGAACTGGAGTTTAGAAGGAGAGGGTCT 

CATTCTGAATGGTGAAATAGAACAAATAACTGGCTACTGAAAAATAGAGT 

TGGAAATTGTATGTGATTAGGTGTGAATATTTTGGGAAATTAGTTCTGAA 

ATAGGCCATCTTCAGAGGAACTGATGTCCTTTGGAGGCTTATTGGTGAAG 

GGAGAGAAGGAAGTAAATGAAGGTAAGTGTCGTTTAACAAGATATCAAAG 

AATCCAAAAATATCCTCCATAAAGGTGTGTGATTTTTTTAAAGGAAATCG 

TGATTTATTTTACAAATAAAGCACTGTGCTCCTGAATGAAAAAAACAGCC 

CCCCTACACTTGTCCATAAGATTGTTTACTATTGTAACGTGAATAGTTTA 

TACCACATGTGAAAAAAAAATCCACACAAATTTACTCTCAAAACGTTTCT 

TTGAACATACAAAAACACGCTAGGCCAGGTGCAGTGGCCAGTTCCTGTAA 

TCCCAACACTGGAAGGCCCAGGCAAGAGGATTGCTTGAGCCTAAAAGTTC 

AAGACCAACCTGGGCCACATAGGAAGACCCCCATCTTTACAAATTATTTA 

AAAATTAGCCGGGCATGGTAGCACATTCTTGTGGTCCCAGCTACTTTGAG 

CAGGAGGATTGT 
>Sequence 1358 

CCGGGCAGGTACTTTATAATAGTGATAGATCTGTTTCATTGTGGATTTTT 

TTTTGGTTAATCTTTATTACTATTCAGTAATATTATCTGTGACTAGAATT 

ATTCTTCTGTAGAAAAAACATCATTTGTGATAAGGGATCAAATAGTTTTT 

TTGAAAAAGACTTTTTAAAAATTTAGTTTTAAAAAAATATAACTTAAAAT 

GTGTAGACATTTAATGCTTATCTTTCTCCATATTCCTGCTGATCTGATAT 

GTATGTTTTAATTTATTCACTTATCGAACATGTGTTAATCATTTAGAGGT 

GATGGAGGTTCAGAGTTGGAAAGGCATCATCATAGTCTAGACAATGAAAC 

CCACATAATTAATAATGTATAACCCAATTATTGTTAGTTTAGCAAATAGG 

ATTTCAAGAAGCCAGTGCATTTCTCGTGACATGTTACTGGAAATCAAATA 

CTTCCCTCATGATGGATATCCTTTCTAACGGCCAGGAACAAGAAAAAGAT 

GGGGTATATATATACCTATATATATATATTTTTTTGGTGGAGGGCTGATG 

AAGTTTGCACTGTCACCCTGGCTAATGTGCAATGGTGCGATTTTAGCCTG 

CTGCAATCATTGGCCTATAGTGTTCAAGAATATTTGGTGCTATAAACCGA 

ACATGTGGGTAAGGATAACGGGCTCCTCCTCGCCTGGCGTAGGTAATTTT 

TGGTGGATTCATAGGAGTACCGGGTCAATTATTAGTATGCACCACGTAGT 

ACAGTTTGATCGACTATC 
>Sequence 1359 

CCGGGCAGGTACCTTTCTATATTTAGATTCTATCTTTGTCAAGCAAGATG 

ACTTGTTTGACAGGGCTCTGGTTTTTCACCTCTGAAAAGCTACTCATCCA 

CAGAGCTTGGGATTGAGGGGAGAGGAAAGGGGGAGGAGATCTGGCTTCTC 

TCTCCAACTCTGAACAGATTGGGATCAGAATAGGCCCCTTTTACATCCCT 

AGCCAAGATGCCTGGGCCTTGGCAGTTGTCCCAGGACATAGACAATGGGG 

TCTGATGGCAGCTTCTCAGACCTGGCTTTCCCTGGGCAAGAGGCTTTTCC 

TGAGGCTGGCAATGCCATTTCTTCAGACTCAGAAAAGGGATTTAGGGAGG 

GGGAAATGGGGACTGCAATGAGGCAACTCTTGACAGCTTACCCTGGAAAA 

CTAGGACACAGCTTGTGGGAGCCCACCCCAGCAGCTC 

>Sequence 1360 

CCGGGCAGGTACATGAGTCTCTTTTTTTTTAAGAATTTTAATTTTCCTAG 

TTCCTTATCTTTTTAATGATTATTCTTTAAGTGGACATTTAAGACATGAG 

CTTTTAAGAGCAGCTGAAAATTATTGGTGTTTACTATGGGTTTTATCCAT 

TTGTATACTGTTTTTTTTTCTCAGCTATCTTCAAAATAGCCATAGGAGGT 

AGATTCCATTATTATTTTACTCTAAAAAGAGAAAACTGAGTTTTAAAGTG 

TTAAAGTGGCAGGACCAAGATGAAGATACGAGGTGAAAGTAACTAAAGGT 

TGTTAGCATAACAATTCAACCAAAGATGCAATTGAAACAATATGTCTTTG 

CTGTCATGTCTAGACAATGAGATGGCCAGATTGCAGGCAGCATATTTGCA 
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GTGACTCTCCAAGGCCTGCAAGGTTAGAGCTGGTCTAGGTAGATGTTTGC 
AGCTGGAAGTGGGAAAACATCCAGGCAAGCAGGGGGTTAATCCTGGTATT 
CTTGCAAAAGTTCAGATCCATGGTATGAAGGCAGTATGAAAAGATATGGG 
CAAGGATAGTGGCCCCAGAAAGGCTTAACAATTGTTTACAGGGCCCAGTC 

ATGGCAACTGTAACCTC 
>Sequence 1361 

CCGGGCAGGTACCATGGTGCCTTATACCTACCAGGTATCCAGTAAACAGC 

AATGGCTGGTTGACTGGTTGGTTGGTGTGTATCAGAAGGTGAGGAGACGG 

GTCAAAAGTCCTCCACTTAAAAAAAAAACCTTTTTATTTTGGAATATTAG 

AGTTACAGGACAGCTGCAAAGATAATGCAAAGGTTTCCTATACAGCCTCA 

CCTCCACCTTTGAAAATTGGTGATGGTAGAAGAAAAATAACCCTGAACCA 

GTGTGCCCTTGGGCAGGTCACACCACCTTAGCAGGCTCCAGTTTTATCAC 

TGAAAGCAAGATAACAGGGTTCGCCTCACTGTCTTAGTCAGCTTGAACTG 

CTATAACAAAATACCATAGCTGGGCACGGTGGCTCGCCTCGCGGCGCCCG 

CGTACCT 
>Sequence 1362 

AGGTACTGAGGTGGGTCTAGAGGATTAGTCTGTGAATTGCAGCCTGGATT 

CTGCAGTTGTGGGGTCTGCCTGGTGCTGAGTTTTACTGTGGTGGACTCAG 

TGTTGGGATCCAGCGGAAAATCCTGTGCTTACTTTCCTCTCTTCCTGCCA 

AGTGGAGAGTATGTCTTTTCATGCTCTGCTGCCTGGAATTGGAAAAGAGG 

TGATTTGGATAATGTAAAACTGCCCTTCCTATCCTCTTCAACGTATCTTT 

TATTATTATTGTGCTACAACCAGACACTGTGATCTTTCATCTGGTTTTCT 

TAGATGTTGTAGAGATATTGTGTGCATGGACCAGGTATGGTGGCTCATGC 

CTGTAATCCCATTTTGGGAGGCCAAGGCGGGAGGATTGTTTG 

>Sequence 1363 

CCGGGCAGGTACATTTTAATCCCATTAGTAGATATGTGGTGACTATCATT 

TTTCTATTTTGCATATGCTTTATGTAAGATTATATAACTACAGATTTTAG 

TGACTTAAGGAAAAGAAAAGGGAAAACACTAAAAGAAAGGCCTTAAAGTC 

AGAAGACCTGGTTTTAAATTCCAGTCCCTCCATGTGAGGTCCTCAATTTC 

CTCCTTTATAAAACACAGATGAAAATGAGATGTCCTTCAAGTCTACAGTG 

GATCTGAAGGGAGGGCTATTATTTTCTGTGAGACGAAAAAGAATGTCACT 

GACATGGCCATGAATCCGCACAAAACAAAGCGCTGTGTGTACATGGGGGA 

CATTGCGCAGTCTCACAAAGAAAATTCCACTTAAAGGGCTTAAAAA 

>Sequence 1364 

GCCGAGGAACTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGACACAGACAC 

AGTCTCCCTCTGTCGCCCAGGTTGGAGTGCAGTGCCACAGTCTTGACTCA 

CTGCAACCTCCACCTCCTGGGTTCAAGCGATTCTTGTGCTTCAGCCTCCC 

AAGTAGCTGGGATTACAGGCATGCACCACTGCGCCCAGCCTGCTTCACAT 

TTCTTTATGGGATCTTTATTTTCAGTGTTGATGAATTGCAAGAGGATGTG 

CTCATGGGCGGGGCCCTTCCTTCATCCTCTTCTGGGGTGAGCTGGTTCCA 

ACTGAGCCTTACCTGCCTCAGCAAGGGCCTGCTCTTCCTTTCCTTGGGTT 

GCTTTCCCAGTCCTGGACTTCACAGACCTGTCTTCTCCCTCCTTTCAACT 

CTGTTTGCATATGTTC 
>Sequence 1365 

AGGTACATTTTCTTTTGGGTAGTTTTTCTTAAATATGGAGTTTTAGATTG 

CATTTTAAAAATTGCCTATTGTTACTACATTCCTAAGCTCTTTCAATATC 

TCAAGGATACTGATACACCTATGGAATCCCTTGATATTCTCCTTGCAGAT 

TCGCCCCTCCTGTTAGCTCCTCTTTTTCCCTATGTTGCCCTTCTGGCTTT 

TACGAGACTGATTGCTTTTCACATCACTGCACAGTGGACAATTCTGGCAT 

TGACCTTTAATTGGCATCCCTGCGTTGGAAAACCATATATCTTTTTTTTT 

TCTTAATTTAATTCCCCTCATTTTTGCTTTATCACACTTGTCAGTAAACT 

TTTGTAATAAAAGGGACAAAATTAAAGGTTTAAAAATTTTTTTGGGAGTT 

TTTTTTTTTTGGGCCCCCAGCTTTTTTTTATAT 

>Sequence 1366 

CCGGGCAGGTACGTGCCACCATGCCTAGCTAATTTCTTTCTTATTTTTGA 
TAGACACAGGGTGTCACTGTGTTGCTCAAGCTAATTTCAAACTGTTTATC 
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TGAAGCAATGTCCCTGCCTCAGCCTCTCAAAGCGGTGGAATTATAGGCAT 

GAGCCAGAGCTCTATTATTCTAAGCTGCGGGCTGAATTAGTTGGATACAA 

TAGTGATGACTGTATTCAGGGCAAAGAAGAAAGTAATTGCAGAATTATTC 

AATAAAATTTTATGAAGGGTTCTCATACAGAGATATCATGATTAAGAGAT 

GGAGAATTATCTTTACTATTAGTGACCTTGGCGTTTTTCCAAGGCTTGGA 

AAGGCATCT 
>Sequence 1367 

CCGGGCAGGTACCACATTGTTTGGATCGCCATAGCTTTGGACTAAACTTC 

CCCATTAAACTTTTTCAAAACTTGCCTAGTATATTGTGCAGGCCGGGCAT 

GGTGGCTCGCGCCTGTGATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGTGGATGGA 

TCGCCTGAGATCGGGAGTTCGAGACCAGCCTGGATAGCATGGCGAAACCC 

CATCTCTACTAAAAATCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAGCTG 

GCTGTGGTGATAGGAACCTGTGATCTCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGCAG 

TGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGATAGCACCAGCCTGGG 

CAACGGAGCGAGACTCTGTCTCAAAAAAACAGAAAA 

>Sequence 1368 

AGGTACAAAAGGATCCGCTACTGTGTGCCTTTCTCTAGCTAGCTCATTTT 

ATTCTTGTTATGCATTTCCCAGACAATGCATGCTGAGGGCCTACTATGCA 

TGAGACACTGTCCTAGGAACAGAGGTGGTTCCCTGGTGGCCCTACTACGT 

CATTATCATTGTGGATTTTGGATTGCAGAATATTGAACTGACACATTTTT 

TGATGGCACATGTCTTGAGGGAGAGACTGCAGTAGGGCAGGTGAATCTTT 

GCCACCTGTGCAGACCCTAATGTTTGCCACAATGTTCGTATTTGGTTGAC 

AGCTGATCGTGAGATTTGTCCTGGACATTCAGGAGAAACTGGGTTATGTA 

GCCTCTGGACTTTTAAAATGAGATGGCCAGTGGCGGATCCTTTTTTTCCT 

TGAGAAA 

>Sequence 1369 

AGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATATGAAGTC 

AGAAAATATAATTCCTCCAGTTTTATTTATTTATTTATTTTTGCTTAGGA 

TAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTATTAGTCT 

AATTTTGTAGTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTATGATCAACT 

CAGTGTGTCCAGATCAGGATCATTTGTAGCTATTTGCAAAAGTAGCAATA 

TTCTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCTTATATTCCCAGCACTTTGGGAGG 

CCAAGACAGGCCAGATCACCTGAGGTCAAGAGGTTCAAGATCCAGCCTGG 

TCAACATGGTTGAAACCCCTGTCTCCAATTAAAA 

>Sequence 1370 

AGGTACTAGACCTCCCTGTCTCATTCTCATTGAAACATTTTCTTTTGGCT 

TTCATAAACCTTTCAGACCAATCTTCCCTCCTCCTTCTACTTGCTCCTTA 

AATGTCAATGTTTTCCAGGGTTCCATTCCTACATTTTGCTCATTTCTTCA 

TCCAACCCTCATTCGCTCTTGACTAAAATTTGACCCTCTCAGAATCAAGA 

GGAGTTTGAGATCCTCTTTGCTACCCACACTTGTTTTCAAACCATTACTT 

CCCCTCATCTTAAAAAGCCCTCTGGGCTGGGCACAGTGGCTCAACACTTT 

GGGAGGCCAAGGTGGCAGATCACTTGAGGCCAGGAGTTTGAGACAAGCCT 

GGGTGACAGAGCAAGATTCTGTCTCAAAAAAAAACAAAAACAAAAAACCT 

TTGTTTCTTT 

>Sequence 1371 

AGGTACCTTCCTCCTTAAATCCACATTCCACATGAGTTTGTCATCTTTTT 

AGATGTATATTTGGGAAGTTGCTCCTTGCTGACAATCCTTGAAAAGTGCC 

CAGTTCTCAGGACCCAGTTGAAATAATTTCCGCCTGGGGCTGGGCGCGGC 

GGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGGGCGGATCA 

CGAGGTCAGGAGATCGAAACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAAACTTAGCCGGGCGTGGTGGGCGGGTGCCTGTAG 

TCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGG 

CGGAGCTTGCAGTGAGCCCAGATCTCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGA 

CAGAAGGAG 
>Sequence 1372 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGATTCAG 
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GGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATCC 

GCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCAT 

CCGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATTT 

GCTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAAC 

CAACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGAT 

AAACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAGTGCTATG 

GCAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTATCCAGCAGGGAT 

>Sequence 1373 

AGGTACCGGAATTGACGGAGGCTTTTGTCATTGTCGCGATCTGGAAGCAG 

GTGGAGGGTTATGGGAAGGATGTAAGTCACTGGATATATCTTCATATGCA 

CCGCGAAACCATAGAATACAGCTGCACACGCGACGAGTCTTTTCTTTATC 

AAGTAGAGGACCATCAGGACCAGGGAGGCGACAATAGAGTCCGCATTACC 

GCGGCTGGATACTGCCATAGGCAGGGGGTTAAGAAGCCAAAAGACACAGT 

AGCCACAAGCCTGGCGGCGCCCCAGCCCCTTCAGCAGCAGCAGGCGGTAT 

AAGAGGAAAGCGGTGAGGAGGTCGCAGCTGATGAAGAGAAACTTTCCAAA 

GAGCTCGCTGAGGTAGAAGTTGGGAGTGAGGAGCCAACCCAGCAGCGGGG 

TGTAACGGTACCTGCCCGGGCGGCCGC 

>Sequence 1374 

AGGTACACAAGTAGAACTGTTAAAACCGTGTGGCTTCCAACTGCTCTAAT 

AACTTTAAGATTCACAGTCTTCAACTTTCTTACAGTGGAAGCCATGGGGG 

CATTGTCCTGTTGCCTTCTCTCTCATTCCTCATAATGAGAAAAGATGTTA 

AGCTTCACTGTACGTAAGTCCCAGTGAACGTCTTCTTCTGATACTCATAA 

GGGCCATAAATAGAGAGACTAAGGGCACGAGGTGGGAGTTATTCACCATG 

CGTTGACTAAACTAAGATACCTCCATAAGTTTTGTCTTCTGCAAATTATC 

TCTAAACTGCGGATGTCTCTCGGGTGCTCCTATGTGCTTCCGATTCTTCC 

TTCTCTTAATTATATCTCTACGGCTTATCTGATTGTATTTATGTCCTACA 

TTCTTTCTTAATAAATACCTGGATATTTTTATTAAATGAACAAAATTACG 

CAAATGAATTTTATATTCTTTATTTCTGTTCTCTCACTTTTACTCTACCT 

CTTTATATACACTACTGACGAATTTCCTCCATACCGATAATTACTTTTTC 

TCTTCCTCATTCGTTATACCTATCGTCTTACTTTATAATTTCCCTATTTT 

ATACATTATTCATTCTTGACATTATTCATATTAGTTTNTCAATCACTCTC 

ATTGTCACTTTGTTTCTCGGTTCGTAGACATTGACCCTACACGGCTATTA 

GCTTTCACATCTTTTCTCTCACTAATATCTATCTTTATTTTCTTTCTTAT 

ATATTACTCACATAGTATATTATTCAATATGTTTCGTTTTAACCTCCTTT 

TGTAGATTTTGTGTATATTCAACTGTCATTCTCTTATTCTCTAAATTCTT 

ACTTCACACTACTTTCGCGATTAGTTGTATTCGATCACCTACTCACTCTC 

ATATACCTCCTATG 
>Sequence 1375 

CCGGGCAGGTACATATATTAGAACGATATTTTTATATGCAAGAAAACCGA 

GACTGAGAGAGGTTAATAAACGCGTTTGAAAGCACATAACTGGTAAGTGG 

CAGCTCAGGATTCAAGAGGGCCCATGTTCTTTCTGCTACATAACACTGCT 

TTAAGTCCTCATTATCCATGGGATTGAAAAAGTGAAAAATAGATCCTTTA 

AATTACTCTCCACACTCCTCCCACCCATAAATTTTTTTTTTTTTTTTTTG 

AGATGGAGTTTTGCTCTTGTTGCCCAGTCTGGAGTGCAATGACACGATCT 

CAGCTCACTGCGACCTTCACCTCCTGGTTTCACGCGATTCTCCTGCTTCA 

GCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAGGTGCCCAC 

>Sequence 1376 

AGGTACCTACCTGCGGTATCTGATCAGTTTCTGCCTAGTCAGATGTGCCC 

TGTTGCTGAGTCTGCTTGGGTGGGGAGCATAGGAAAATGGGGCAAGTGCT 

TCATGAGGGAGCTGTTCTCAGCCGCCCCCTCTCCCAACTCCCCAGCTCTC 

TCTCCTTGTTCTGTCTCCTGTTTCTGGGCTCTAATCCTGGTCAGGCCCAA 

TGCCCCTTGCCTGTGATGCTGGGTCTGCAGTTTTGCTCGCCGTCCTCGCT 

TTGCCTTCTTGCCCGCCACTTCCAGCATTCCTCCTCTGCTCAACTTCTGA 

GCTGGTGTCAGGTTTCTACCTGCCTGGCCACTGAGCCCACCTGAAGAAGT 

CTGGCCAATTCCTTTAACCCCTGGCCTTTTACCATGCCCGGGATGCTTAT 

>Sequence 1377 
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AGGTACAGTGACAACAGTAAGGCCAGAAATCCAGTTTGGAATCAATATGT 

TGTTTTCAAAATGACTGATTATAATCAAAATATTTCATAAAAATTGATTC 

TAATGTAGCTAACTAAGATTCTAGAGGATGTTAAGAAGTCTTTTTTTTCT 

TTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTGGAAAGAGGTGTCTTTGGCTTTAGTACGC 

CCAGGCCTGGAGTTGCCGGTGGCTCCAATTCTCAGGCTCAACTGCAACCC 

TCCCGCCATCCTGGGTTTGCAAGCAATTTCTTCCTGGCCTTCAGCCCTTC 

CCAAGTTAGCTTGGGGATTTGCAGGCAATGTTGCCAACCACAAACCCAGC 

CTGATTTTTTGTATTTTTTTAGTTATGAGAACAGGGGTTTCAACCATGTT 

TGGCCCAGGCCTGGTCCTTGAACTTCCTGAACCTCAGGTTGATTCTGCCC 

CGGCCTTTAGCCTCCCAAAGTGCCTGAGAATTACAGGCAATTAG 

>Sequence 1378 

AGGTACCGCAGTGCCTGAGTCAGGTATCCATTTGCATTGTGAAAGGAGCC 

TGAGGTGTGAAACAGTTCTGGGTTCTTTGCGCACCCAGCTGGCTGGCTTC 

CTGTGAACTGGCTGCATTTCAGATTTCATTCTCTAGCCAGAAGCTGAAAG 

GCAGGAGCCCTTTGAAGAGATACAGGGAAGCAAAGAGGGTTATCCAGATG 

AGAAGGAAGGGAAAGGGGGCGTGACAACTCCTTGGAGGGAATTTCCCCAG 

TGGGAACTGCCTCTGGAGGAGCTTACACAGGGCACATCAATGGGAAACCA 

CGTCCTGGTCTGCTCGGAAGCCCTGGGGGGCCTCTTGCAACATGCAGGCA 

GGCTCCCCAAACTCAACCCTCTCTCTCTACCAGAAGCGCATGGACTGGGC 

CTGCTTCCCCCTTCT 

>Sequence 1379 

CCGGGCAGGTACACACACACGTGCACAAATACACAGCTAAAGAGGGGGAA 

TTCATCAATGGCCTTCTGAAATACTTCGCACACCAAGAGGAAAGAAGAGG 

CAGCCCACAGCAAGGCAATGTATCTTCCTCTGCCTTCTCTGAAGTTTGCT 

CCCAAATCTGAAGGCTGACCTTGAGGAGGGCCAACCTCAAGGCTGTTTGT 

GAAACCCAGGGAGGCATTCTGGGGGAAAGACAGGGCTCATAATTAGTGTT 

CAGTGGGTTCCTTTCAAAGTCCAGGCCACAGAGGCAGTGTGGGGCCGGGC 

ACTGGTTCTGCCCTTTTCCCCACTGATTGTAAACAACCGAGCACTGCGCG 

TAGTGTCAGACCAGCTGCTGTAAAGTCTATTAACTTAATTTCAAACTN 

>Sequence 1380 

CCGGGCAGGTACATTATTTGCCTAATTACCTATGTCGTTGAGTCATTGAG 

AAAATTAAATGAAATGATCAGAACTCATCTTAATGACAGAGGAGACTCTC 

CAAACATAATGCAAAGAAGATATAATCCACTGATAAATAATTTTAAGGTG 

ACTTTTATTTTTTTTTAACCGGGAAGTATTTGTGGTTTTTTCGAATTGGC 

ATTTGTTAAATAATACCCACATAAGGGGTTTCCTTTTACACATTTAATTA 

TTTGAGGGGGGGTAATAGAACATATATCAGAAATATTGGCGTGGGGCTGG 

ATTTGCATTATATGTGATATTTTACCAGAAGGGGAAAGAAATGGGATTTT 

TTTTTGTGGTGTGGTGGTGTGTGAAGAATGGTTCTCTTCTGTTCACCTCA 

GGGCTTGGAAGCGCAATTGGTTGGCGAACCTTCGGGTTCACTTGGCAGCC 

CTTCTGGCG 

>Sequence 1381 

AGGTACCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTCCGTCTCCAA 

AAAAAACTTTGCTTGTATATTATTTTTGACTCACAGTTAAATTGAATAGA 

CAGCCCACACATGGGAAGAGAATGTTTTTAAACCATATCTCAGGTTAGGG 

GGTTAATCCCAATAATTTTGTAAGGAACTCAAACCCAGAAATTGAGAAAA 

CAATGCTTTACTAAAAAAATAAAGTAAAAGGGAGTTGGAATTAGGAACAT 

TTTTCTTAAAAAAACATGAACATTACAATAAAGGGCCCAGGATTTTTTTT 

ATTCAAAAAACATGGTTTGGATTAAACATAAAAACCATTTCAAACAATTT 

TTCCTTAAATTTAATTTCAGGAAGTAAAATTAAGGAATTGGTTCCAAATA 

AACACCCTTGTGAAAGAAATTATTTTAATTCTTTACCCAAAGGAAAGGTT 

TTACCCCTTGGGAGGGGGTTTAATTTTAATTAAAAAAAG 

>Sequence 1382 

CCGGGCAGGTACCTAAGATAGAGCTGTTAGAATTTAGATAGACATTAGAT 
AGACAGTGAAAATATTTTAGTCTACAGTTGAAACTGTAACAATATTGGTA 
TTGTTCTCAACTACCCCTGGTCTAGTTAAGGGCTTTCAAGTATGTGTTTG 
GACCCAGTATTTTCATGTCCACCATCTAGATAGTCCTTGGTCTATTTCCC 
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ACCCCATGTGCTTTCTGGTGGGATGATCACATCTGCACCTCTAGTCCCCA 
AGCTGTTCCTGAGCTCTGTGTCCTCACTGTCTCCACATGGAGTGTCCCCT 
TCCACCTCAAACTTGACAAGGGATTGTGTTTTCCACACCACCCTGCTCCT 
CCTGGATTCCAGCCCAGTCTGTCCTTCCTTTTCTGGGTGG 

>Sequence 1383 

CCGGGCAGGTACAGTGACGTGATCCCGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCC 

GGGTTCAAGCGATTCTTCTGCCTCAGTTTCCCGAGTAGCTGGGACTACAG 

GCATGTGCCACCATGCCCGGCTAATTTTTTATTTTTAGTAGAGGTAAGGT 

TTCATCATATTGACCAGGCTGGTCTCGACCTCCTGACCTCATATCCACCC 

ACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCAACGCACCTG 

GCCTAAAAAAATAGATTTTTAAAGAGCTGTTTTAGGCCCACAGCATCTGA 

TTCCATTGTAAGCCTGATTTTCCCAGTCTGCTCTGAAGCGGAACCAGGTA 

ACTCTAATATGACTTTTAAAATAAATGCATGCTAACAGGCAAAAATAGAT 

GTTGCTTTTGAAGCTAAAATTTGTTTCACGTCTCCCTTCTAGACTGAAAG 

CTTCACAAGGGCAGGGTTGCAATCTGTTTTAGTTACCCCTGAATCCCCAG 

AGTTCACCTGTGCCTGGCACACAAGCACTCAGTATTTGATGAATGAATCA 

AAGTAGCAAGGAATTTTTTGTCAAAGACTCATGTTGCATAGCCTTCAAGA 

GTACCT 
>Sequence 1384 

CCGGGCAGGTACTTGGAATACCTCTTTCCTCTAGAATACAGTGATCCTAT 

TCCCCAAAGTGCAAGCTTTCATGTGGAAGCATCCTAAGTGATCGTCCTGG 

GTGATGCCATATTTCACTAAAGTGGGAAAAGAAGAGGTGAACTTTGCTCT 

TTCAACAAGGCTTGCACTTTATACTTTGGGCAGTGCATGGGAGAAGGGGG 

GCCCTTAGAGGTGAGCAGGATCACTGTAGCTAGAGGAGAGGTCTCACTGA 

AACAGAACGCATCTGTGACTGTAGCTTGCATGGAGAGCCTAGACAGCCAA 

CCATGGATTTGCCTTTATGTTTTGAATGGAAACATCTATTTCAATTGGGA 

TAGAAACCTTTACCTATGTCATATCTGTAAGAGAATTTAGCTTATAGATA 

TGTAGATACGTGTGTGTGTTGCTGGGTGGGGAG 
>Sequence 1385 

CCGGCCAGGTCCCGAAGGAAGGCCAGGTGCAGTGGCTCACGCCCAGCACT 

TTGGGAGGCTGAGGTGGGAGGATCCCTTGAGGCCAGGAGTTCAAGGTTAC 

AGTGAGCTATGATAGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGATTTTGT 

CTTAAAAAAAAAAAAAAAGTTGATATGAGTTTTATTTTCTGTCCGTTTGA 

AATATTTTGTAATATTCCCTGCATTCTCTGTCGTCTGCCTTTTCCACACA 

ATGTCCTTTGCTTTCATGTTTGTTATCTTCTTTTTCTGTTCACTCAGAGG 

TCATCAATTTCTTTCTTTCCGTCCTTAATTGGATTATTTTTCTTTTGGCC 

TTTGGGCACAGAGTCTGACCTTTGGACCA 

>Sequence 1386 

AGGTACCAGCCGCTAAGCATACAAAGATTCAAGGTTAAAAAAATCCTCTC 

TTCATTCAAAAAGTTCAGCGTCTAGTAGGATGAATAAATGAATGAATGAA 

TAAACCAAGTGAAACACTGCCAAGTGCTATTGTTTAGATCTAACCAAGCC 

TGCAGAGGGAACAGTGGACTCTACCTGGGAAGATTAAGAAGATCTTACCC 

AAGTGGGGACAGGGAACAAGGTCTCAAGGTGTGAGATGTCTTCCAGGTGA 

AGAAGCGAGAGAGGGCCATTCTAGGCAAGGAGAACCCCAGAGATGGGTCA 

AACAAGAGGTTGGAAGTAAGTAGGAAAAAATAGTGAAGGGTGAAAAGATA 

TCTGTCATTTTAAAATATTAATAAAAGACAGATTATGTTGGATTGAGAAA 

TGGGTGACAGTTTAAGATGTCGGGCAGGAAGTGTACGCTCCTCTTTTAAG 

AAACATGAAGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAAA 

ACGGCGTGAACCCGGGAAGCGGAGCTTGCAGTGAGCCGAGATTGCGCCAC 

TGCAGTCCGGATTTCCACCTGGGCGACAGAACGAGACTTCCTTTTAAAAA 

AAAATAAAAAGAAAAAGTCCCTGCCCGGGCGGGTCGTTTATGAAATAGTG 

GAATCCCCTGGCCTGGCAGGAATTTCAATTAAAAGCTTATTTTATCCCGT 

GCCCCTTCGAGGGGGGGCCCCCGGAACCCCAACTTTTGTGTCCCATTTAA 

GGAGAGGTTAATTTGCCCCTTCTGTCGTAAAAACGGGTAAAGCTGTGTAC 

TGTGGAAAAAGGTTTTATCGATCTAATTTCTGACCGTATTATCTATTGGA 

GTGCATACGTGGAAAG 
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>Sequence 1387 

CCGGGCAGGTACATCTGGCAAGGGGCACTTTTACTCTGATGTCGGGTGTT 

TTAGGGATATGAGTTCAGTGAATAAGTAGCTAGAGGGAGGAGCTAGTTAG 

GTCTTGATTTTAGGCAAATGCTAAATCTACCTCATTTTCCATACCTGTCT 

TTTGATTGGGATAGCTAAAGAATTTATACCAGATGAACCAAGCAAGCCAC 

CTTCTTACGACATTAAATTTGGTGGACCAAGCCCCCAGTAGAAGCGCTGG 

GGCCCAGCACGGCCAGGCTCTCACCTTTTAGAGCAGCACCCCCGACTAAT 

CCAGCGAATGGAATCTGGCTATGAAAGCAGTGAGAGGAACAGCAGCAGCC 

CTGTCAGCCTGGATGCATCCCTGCCTGAGAGCTCAA 

>Sequence 1388 

AGGTACTCCTTTTATAAAACTTGGAGTTGATGTAAAGGCACAGACAACAC 

AAGTTACCTTAATAATAAATGCACTTTTCTTTGTAATTTTGGGTAATTCA 

GTGTGATTTGTAATTCTTTTAAAAGACACACAATCACTTGTATTTTTGCA 

TGGTTCTTTTTTTCCTAATTTCCCACTATAGTGAAATATCTGTTTTTCCT 

TCTCTATTGGGTTTGGATTGGAATGATCAGGTAGAATTAAATGTAAAATA 

ACAAAAGGAAAATACTTTATAGATCTTCTCAAAATACTTTGAAGGGTATA 

ATCTCTTTAAGATGGCTTTATTCATATTTAAGCCAAAAACAAAAAGCAAC 

CAAAACACTACTGTTTATACAAAAAGCAGCTTA 

>Sequence 1389 

ACGTACAAGGCTTCCTGGTTTTTTCCATATGCCTGAAACTGTACATCATT 

AAACACTGGAGAGAAAAAGGCTATTCACGTATCTGCCTAGTCCCTGTTGT 

GATTTGCTTTTACAACCCCTGCTCAGAACATACACACATACACCCATTGA 

AAATCTCCCACGAAGGAGCTACATCGCACAGCAATTAGTGTTACTTTAAC 

ACATTTAATACAACCGTTATTCCTCCAGCCCCGGAACAACTCATGGTACG 

TCTGTGAACCATGCATGTAGGGAGCATTGTAGACACTGCGTGGTTGACCC 

TCATGATCCACTCCAAATCTCTCCCACTGAGTAGAAACACAGGTAGAAGC 

TTGGGGGAGTTAATTCATCTGCTTGCCACCTGAAAAATAAATATATGACA 

AATGAATGG 

>Sequence 1390 

AGGTACGTGAAAGCGCTTTGAAGATCACAAACCCATTTAGAAATAGGTGG 

GTTGCTCTTCCTCAAATCTTTGAAAGCTGTCTACTACTATAAATTCATTC 

ATTCATATCTTTCCCTCATTCCTTTCAGTTTTTTAAAAATGTATTCTATC 

CAACTTACATGTAAGCACTTTGCAAACACTCACTCATTTACTATGAATAA 

CAATCCTACTATATTCACAATTATCATTTCCCCGCTTTACAGAAGAGGAA 

ACTGAGGCACAGAGATTAGACAGTGTAGGCAGGATTCAAACTCAGGTGGT 

CTGGCTCTACTGTCCTTGCTCTTAACCTAGGCCCACCTACAGTTATCCAG 

GTT 

>Sequence 1391 

AGGTACCAATAATTTTATGCCCTCATCGAGTTACTTTAATTGATTTTTTA 

TTGATTTATTCAATCAATCAATCAACATGTTTATTAAGTGCTTATTGTGT 

TAAAGGCAATGAGTGGAAGTAGCTGAAAAATACCCTTAAACATATTTGAA 

CTGCCTTGGGCCACATTCTATCTCTTGACTGTCGTGGGTTCTCAAAGGTA 

TGGCATGTTTCTCATAATGAAGTTAAGTAGATTAAGGGATTTCTGTTACA 

GTTAACTTTTAGCCTTCAGAAGATTTGACTATGATTAAATGGGTGAGCAG 

TATAAATTCTGGAAGGCAGAACTGCATAGTAAAGAATAAAAACTCTGGTA 

TCAGAGACAACTGGGTTTGAGTCCTCGGTTTGCTATTTGGATGTAACCTC 

AGGTAAAACATTTATCTTTTTTAAGCACCGATTTCCTGT 

>Sequence 1392 

CCGGGCAGGACCCAGAGGACACAGTTGAAATGAGGCACAATTAGGAAAAA 

CTAGGCTGTTTAATATCCATATTGAGTAGCTTTGCAAGTTACTTTCACAA 

ACTTCCCTACAGAATTGGTTCTAACAGAACTGTTCAAGGCCAAGGATTTG 

TTTTTTCTGGGTCTGGGGGAGTCATCTTTATAATTTTAATATTCCATTAG 

AATGCCTTGACGCTAGAAGGAGGGTCCATCTCAATCACATCAATAAATTG 

ATCCCAACCTTTATAAAAATAAGCTTGGATAGAAAGGAAAATCCGAAGAC 

TAAGGTAGTCTGGTAGAATACTAGAAGGAGACATCTTTTAAGAGGAGGAC 

AAGAAAAGGCATGAAAACAGAGAACATGGTCCTACACAAGGCAACTGGCT 
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TCAGTGCTACCCTACAATTCTTATTG 
>Sequence 1393 

CCGGGCAGGTACAAATCTAAAACACAAACATTACTCTTTACAAAACAAAA 

TTGTTGATTAATAATTATCTTTTTCATAACTATCTCATAACTTTATGACT 

ACAGGCCCACCATTTAACAACTACAACCTTCACATAAACTAACATGTGCT 

TTTAATGCTGACCTTAGTTTAAAAAGCCTGCCAGTATGGAATGACATTCA 

AATAAAATAAAACCAAATTTAAAAAGAACAGAAATGCAAACTCAACAATA 

TTCCCATCTTTTGAATCCTGACAATGTAGAAGTCAAATTCATAATCATCC 

TAAAAACCAAGGGAGTCATACGACCACAGTATGTCTCTTTAGTCTAGGAA 

TAATGCAAACAGCAGAAGTTACTCAATGAGGCTTTACAGGAAAGGATCAT 

AT 

>Sequence 1394 

AGGTACCTGCTCCCTTCACTGAGTGCTTCCTGTGTGCCTGGCACCATTGC 

TCAGGGCTTTACATGGACTTACTCATTTCATTTTCACTGCAGCCTAGAGC 

GTAAGTAAGTATTTGCTTTATCCCCATCTTATAGATGAGGCATTTGATTC 

TCAAAAAGGTTTCATAGCTTGCCCATGTTCTAGCAGCTAGTAAAAGGAGA 

AGCCAGAGTTTTCATTTAGGTGGGAGTCCTCAACCTGCTTTCTTAACTGC 

TGTGATCTGCACTGTGGCATGAGAGTTTGTCTTAATGTAAATGCACATGT 

AATAGCATTATTCACATTGCCTGAGACTGTGGAAGCTCCTTTGGCAACCA 

GATGCCACAGGGGACTCATTTCATGCTTTTAGAAGACTT 

>Sequence 1395 

GGGAATTTGACCCGAATCGCATACTTAGGGCGATTTGAGCTAACCTCGGT 

GGCGGCCGAGGTACAATGTCACTAGGCTCACATTTAAAGATATAAATTAT 

AACCAAACTCCATACTTGTTCTTGAAGCACCCTCAGCCAGTGAGGGACCT 

TCTGTGTGATGAGTTTTCCCTCTCTCAACACCTATACACACACAGACACC 

AAAAGCTCCTGGACCACCCAAAAAACAGTTTGACTCTGAAAGTCATCTCA 

ATAGAGGTGCCACTAACACTTCATAGCATGGAGAGGCAAGAGTGACCCAC 

ACACACTCCTTGCTGTTAGAAAAGTGTGTCGCGTGTATGTGCGCATGCCT 

GCTCATTTAGGAAGAAGGTGGCTTCAAGGAGGAGTAGGGAGGGAAAGGCA 

TTGCAGGCAGAGAGAACAGCAGGCACCGCCTAAGGATGCTGTGTCACATG 

AGAGGACACCGAGTGGTCAGTGATGGCTAGTGTG 

>Sequence 1396 

CCGGGCAGGTACCTAGCTCTGGGCCGTTTTGCCATATTTGGTCAGAAGCG 

ACCCTGCCAGATTCATCTCAGGGGACTCCAGTGGATTTTCTGCAGCCAAT 

CTGAATTACTCCAACCATGTGCTCTTAATTTATTCGTATTGTAAATCATG 

GTCTTCAGATTAGGAGAGTTAAAATGAAACCAAAACAAAAAAGTATGCAC 

ATACATGCATGCACACACAGACTTCTATAAAACATCTAGGGTCCTTCTGT 

CACTTTCTTTGCTGATCAGGGCCCTCAGAGATCATGAGCTAAATCCTAGA 

TTGTAATTGTGCATTTCAGAAACTTAGAGTGTGACAAATACTGAACAAAT 

AAAGAGGGATGAGGACCTTATTGTATTGAGTATGAGTCATAAACCTGGGT 

GAAAATACAAA 
>Sequence 1397 

AGGTACTCCAGCCAGGGCAAGAGAGCGAGACCCTGTCTCAATAAATAAAT 

AAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAAAACAAAGTTGATTAAGAAA 

GGAAGTATAGGCCAGGCACAGTGGCTCACACCTGTAATCCTTGCATTTTG 

GAAGGCTGAGGCAGGAGGATCACTTTAGGCCTGGTGTGTTCAAGACCAGC 

CTGGTCAACATAGTGAGACACTGTCTCTACCAAAAAAAGGAAGGAAGGGA 

CACATATCAAACTGAAACAAAATTAGAAATGTAATTATGTTCTAAGTGCC 

TCCAAGTTCAAAACTTATTGGNAATGTTGAGAGGTGTGGTTACGAAATTA 

CGTTAGGGAGGACAAAAGGAATGT 

>Sequence 1398 

CCGGGCATGTACCTGGAGACCATTAACTGGACCAACTTTATAGAAAAAAA 

AATACAACTTATATTTAGTCTTCCTGAACAGTGTTAGTATTTCTCAGATG 

TGCTGGTTTATCATTTAGGTATTGGGAAATTGAAAAGGAAGAATACCTAT 

TACTTAAGTTTTGGGGAAAATTGAAAATTGAAGAAATGGAAAGAAAAGAG 

GGGAGGGAAAAAAAACTGTGTGGTGTTTTTTATTGGAGAACAACCATTTG 
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GTGGCCCCTTGGACTTTTAGGATTTTCAGGTGGGGGACCCCTACAAAAAA 

AGGAAAAAAATTGGAAAAGGGTGAAATTACTTGAAAGTTCTTAAAAGGGT 

GGGTGCTTATCTTGAAAAGATTGTGAATTCCACTTGGGGTTGAAAAAAAA 

GAATTTTTTATTAAATTATTTTAAGAATTGAACTTTTTGAAGGAGAAAAC 

CTCAAATTGGTGGAAATTTTAAAAAAGTCTTGGAACTTTGGGCTTTTAAA 

AAAAAAAAAATTTTAAAACCACTCAATCTCAAAAAATTTTATTG 

>Sequence 1399 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATAACAGGGATTTTTTTTTATGCCTTGGGG 

TTCTGTTTCTGATTTTCTTTCTGTGTGTTTCTCCATTATGTTGTTGCATT 

TTTCTCTATTTACGTTATCTCCCTTTCCCTTTTTCTTTCTGTCCCTCCCT 

CCTTCTTCCTCTCTATTCTTCCCCTCCCCTTGTTTTTATGCCTGATTATG 

TGGACACAGACAAGGATTAAAACAGGGCACCTGCCCTTGAGGAGTTTACA 

ATCTGCTGGGCTGAGGATCAACACATGTTCAAAAAGAGAGGAAAGAAGTC 

AAGGGAGATCATGCCAGATGGACTTAATTTCAATGAAGAACAGGCATTTC 

CATGGAAAGAGACAAGT 
>Sequence 1400 

AGGTACTGTTCATTCAATTTTTCTGAATATTTGAAAAATTTTAACATAAA 

ATCTTGAGAAAAAGTAAACTGTAGATGCTAATAGCATACAAAGTGCAGTC 

AGTGTGGAGAACAGAAGAGAAAGATGAATTCCAATGAAGAGATTCAGCAG 

GTTTGTGGAGGAGATGGGATTGAACAGAAACTTAACAGATTGGGCCTTTT 

AGGTGGAGGAGACAATATAGGAAAGGCACAAACCTGGGGAAATGCACAAT 

GTATGCTGACCAAGAAGTGGTCTGGCGGGTAGAGTAAGGCTGGAAGAGAC 

TCTGGGAGAGGAACATGAGAGGTCCCAGGGCTCTGAACCAGGGCAACCAA 

CAGAAAAGGAAGGACAGACTGGGCTGGAATCCAGGAGGAGCAGGGTGGTG 

TGGAGACACAACCCTTGTCAAGTT 

>Sequence 1401 

CCGGGCAGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCATTGAGTATATGCT 

CATTAAGATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTAC 

TGCATTGTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAGTCCTACACCTCCC 

CCAGCCCCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCC 

CTAACCTTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCT 

GTTTTCCTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATA 

ACGACCCAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTG 

TGTTAAGTGCTGTTATATATGATATTTTAATCTTTGTAAAATCTTATAAG 

GTAAGT 
>Sequence 1402 

AGGTACCTCCTAATTTGCTCAAAGATGCTGTCCGTATGCCAAGCGTGCTG 

CCTTGGGATGACATCAGCTCAGAGGAGCTGCCATTTCTAATTTTCCCACA 

GGTGCCTTAGGGTCTAGCTGCAGCCCTGCCTAGTTTGGGAAGATTCCCCA 

TACCCTTTCCCACTGGTTTGAAAAGAAACATCCAAGGCCGGGCGTGGTGG 

CTGACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCATGGGGGGCGGATCACC 

TGAGGTTGGGACTTCGAGACCAGCGTGACCAACATTGCGAAATCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAATTAGCCGGGCGTGGTGATGCATGCCTGTAATCC 

CAGCTACTCTGGAGGCTGAGGCAAGAGAATTGCTTGAACCTGGGAGGCAG 

AAGTTGG 
>Sequence 1403 

AGGTACCTGTCAGTGTTCAATATTTAACAAACTCCAGTTAAACAGGTAAG 

AGGTCAGCAGTAGCTTATAGGCCTTGGTTCTATTATCCATGTGCCCAACT 

GCAGCCATCGTGGGCTGGTGTTAAAATTTTCCTTTCAATTGTCATTTTTC 

TAATAATTGCATTCAGTGAGAGGAGAAGAAAAAGTTCAAGGGAATGACCT 

GGCCTTTCACCATCCTACACAGGATTATGACTTGATGACATGGATATCAT 

ACATCTTAATGTTATAATCGTATAATTCTTTACAAAGATCCCTCAATAAT 

ATCACCAAGTAATTTTTTTGAAAAAATCTCTTGTAATTATCAATAATATT 

TGTTAAAATTATATTTTCTTTCAAATTTCAATAGTTTTACAAATTTTTTG 

AATAATTTTTATACCTTTTTTAACATTTTTTATTTAATTTTAAACTTTGT 

G 
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>Seciuence 1404 

CCGGGCAGGTACATCAGAATTTCAGATCTAGAGCCTACATCTCTGCATTA 

TTTTTATGCAAAAGATTTGTGATCTATTAAATCTATTTTGAGTTCTGCCC 

ATGAAGATATATATTTTAAATAAATATTCTTCTTTTACATTGGAGTATCT 

CCCAGATCCCCCACACCAAAAAGAGAACTGTGAGATATACCAGTTATTAA 

TACCAGTTATTAAATCAACAACTGGGCCAGGCATGGTGTCTCATGCCTGT 

AATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGATCACAAGGTCAGGAGA 

TCAAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCACCTCTACTAAAAATAC 

AAAAATTAGCTGGGCGTGGTGGCGTGTGCCTGTAATTCTAACTACTAGGG 

AG 

AGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTGGAGAATAAAAGAAA 

ATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGGGCATCTGGTTTACAGAA 

CTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATCTGCCAGCTCTG 

CAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCCTTGGGCAAATGTTTTCT 

ATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCTCAAGGTCTTTTGGTGAC 

ACATGCAGCTTGAAGCTTTTGCAAGGGGCTGGAGTCTAATCTCTTCTTGC 

CCAGCTTGGCTGCAGGAGAAGAAGGGAGATATGTTAAGACTTGGCTTTGA 

CTGAAGTGGTGTAACCTGGGGTTGCAAGGGCCTGTGCCAAAGCTTTTCTG 

GTGGCCTTCACATTGCTTTCAGGATTTGGATTAATTTTCTGGCAATCCTT 

T 

>Scciucncc 1406 

AGGTACCTGACATGTGGGGCACTCAATGAACATTTATCAGAGGGGAGCAT 

ATCAAACAGTATTGGGGCAGTGACTGCCAAAGAACAGACTGGATCTACGG 

GTGGGGAAACCAATAGTGGTGGTNGAAGCACAGTTGGTATTGAAACTGGG 

TCATCATTGGCACACACACAAAAACAAAACAAAAAACACAGGTGGGCACG 

GTGGCTCAAGCCTGCAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGAGGATGGAT 

CACCTGACGTTGAGAGTTCGAGACCAGCCTGATCAACAACCTTGCTAAAA 

ATACAAAAAAAAATTCCCCAGGTATGGTGGCGCATGCCTGTAATCCCAGC 

TACTCAGGAGGCTGAGGCA 

>Sequence 1407 . 
CCGGGCAGGTACATAAAGACAGATATATAGATTAATGAAATAAAATTCCA 

TTAATATAGAATATAGAGCACACAAATAAGCTCATGAGCTTATACAAGTC 

AGTCAAGTGATTTTTTTACAAGGGTGCCAAGACACTCACAGGTGAAGGAA 

CAGGCTGAAAGAAACAGTGCTATGTCAACTGGATAGTCACATGCAAAGGA 

GTGAAGGTGGACCCCCTATATCACACCATATTCAAAAATTAACTGAAAAT 

TGATCAAAGACCTAAATGTGAGAGCTAAAACTATAAAACCCTTAGAAGAA 

AACACAGGAGTAAATCTTTGTGACTTTGGATTACACAACGATTTCTTAGC 

TATGTGATACCAAAAGCATGAGTAAAAAAAGA 

cSoSSvGCTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTG^ 

CATCACCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTAT 

CTAGCCAGTTCACACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAAATGTCTTACTTCC 

CTCACAGACAAGGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGA 

GCAACTGCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACACA 

AACTCTTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCA 

GAAGGTTTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATA 

TCTGTAATGGTTTAGCTCTG 

>Sequence 1409 „ 
AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTTAGTAG 

AGACAGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCT 

TGATCCGCCCACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCC 

ACCCATTCCGGCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCA 

TTCATTTGCTTACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATT 

CCAAAACCAACAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTTT 

GAGAGATAAACAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAG 
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TGTTATGGCAGAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGT 
>Sequence 1410 

TGCAGGATTCGTTGTAACTCCTATTATAAGGCCAATTGGAGCATACCGCG 

GAGGCCGCCGAGGTACACTCTACAAGTTGAAGTGGGGCATTTATGGACTG 

GGATGGCAGGTCAGGAGTAGCCCAAGGTATGCATGTGCAAGAGGAAAACT 

TGATAAACTCAAGTTTATCAAGAAATTGTTGATTTCTTGTTCAACTGTTG 

ATTTGAACCAGGCTTCTGGTTCAAAGGGCCAGGCCATAGCTACAGCTGCT 

CTGGTGGGCCAAACCAAAAGCATCACTGAGTTTGGGCACTTGAAGTTTCA 

GACAGCTGGGAGTCTCCATAGAACCGGAAGGGAAAACACTTCCAAGGATA 

TGAGCATGTCTTGTCCCTGCCTTTGGGCCACCCATGCACACCAGCTCCAC 

AGCAGCTGAAGCAGAGCAGATCCAGAGGAGGCTGTCGGAGGGACC 

>Sequence 141 1 

CCGGCAGGTACTTTTTGTAGAGACAGGGTTTTGCCGTTGCCCAGGCTGGC 

CTCCAACTCCTTGAGCTCAGGTAATCCGCCCCCCTTGGCCTCCCAAAGTG 

CTAGGATTACAGGTGTGAGCCACCACGACCAGCATCTCCATGTGTCTTCT 

ACCTTTTACATTTATGTCTTTAATCTACCTAAAATGATCTATTGTATAGA 

GACTGAGATAGGCATCNAATTTAATTTTTNCATTTGCATAACTAATTGTG 

CCAGTATAATTTATTGAAAAATCCATCCTTTCTCTACTGATCTACAATAC 

TCCCGCTGTCATATATCAAGTGTCTACATATGTGGTTAGTCTGCTGCTGA 

CTCTCTATTCTGTTCCATGATTTATTTGCCCAGATTTGTGCCAATATGCA 

CTNTTAAATGTTCAAGTCTTAATTGAAGCTTAAGCAAAAAAATTNTTAAT 

ACCTTGATTGAAATATTTACAAATAAAATCAAACTTTTAACATCACTATT 

TTCTACCAGTAAGATTTTAAAGTTTCTTTTAAAATCCTATTTAATATCAT 

TAAAAATTAATTGCCATGCCTTGTTAGGATAGTGGTTAGTAAAAGAAAAA 

AATTAATTGCCACAATGAAAGCCTTTAAACTCACCTTTCTTTCAGTAATA 

TCATAGACCTTATTGGTTTTGTAGAAATTTTATATTTCTGGTTTGGAACC 

TTGGG 
>Sequence 1412 

CCGGGCAGGTACAGAGGAGAAAAATAATAATAACAGTAATACCTGACAGG 

TTGGGAGAGATTGTGCTGGTGTCACAGAGTCTGTGACGGCACTTGTAAGG 

GAGTGCTGCATAAATGAGAGTGGCTGCTGTTGTTGTATTATTATTTGTTT 

TACATGGTTATAAAACTTTCCTCAAGCCCCGTTTGAAAAGAGAAATCAGT 

AGTTGGCAAACAAATTCGAAGAACAATGGTTTCTTTCTTTTTTTCTTTTT 

TTTTTTTTTTTGGGACAGTCTTGCTCTAAAATGCAGTGGCGGGATCCTGG 

CTCACTGTAACCTCACCCTTCTGGATTCAAATGGTTCTCCTGTCTTAACC 

TTCTGAGTAGCT 
>Sequence 1413 

AGGTACCTCAATTATCTCTCATAACACACAGGGTCCCATGTTGGCCATTG 

CCTCAGCACATAGTCAGGTAGCCAGCCTCTCTGAATGCCTGGTAGCCAGG 

ATTAAAATAAATACCCTAGGTATTATCTGCATATCTCAGGGTCAGGATAT 

ATCCCATGACTAAGCCCACAATCACAGTAAATTCTTTGAGCCAGACCACA 

TTTTGGACTCACATTTAATGTAAATCCACATCACTCCAATCCTGCATGAT 

GGCACAGGTAGATTTTTGGGAGCTGGACAATAAACAACTATTGAGTGCAT 

CCCCACGGACCCCAAAATTCAATTTTATAAGAAGTATCTCAAGGCATTAA 

TAAGTGCATCAAAGATGGTCAATGTGGCATTATTTGGTAAATCAGAAGCA 

GGGAACAACCGA 
>Sequence 1414 

AGGTACGACATGAGGCAGGGGTTAAGTTTTATTTTTGTCTCCACATAAAC 

AGCCACCACCACTTATTGAAATGGCCACCCTTTCTCCAGAGCTCCATAGC 

GCTGCCTCTGTAATGCATCAAGTGTCCATTTATGCCTGGGTCTGTTTTGG 

TCTCTGTATCCTGCTTCATTCACCTATTTTTCCTCTATTTTTCTATCTGC 

TATTTCTATCTATCTATATTTCTATATTTCATCTATATTTCTATTATTCA 

CTTATCTATTTTTTATCTTAATAACTGCAGCTTTATAATAAATATTGATA 

GAGCAAGTCTGACCACCACATTCTTTTACAAGAGAAAATTGTCTATTCTT 

CGCCTTTGGCATTTCCCTTTTCGGGGGGTTTGGTCTTGATTTTGAACCAA 

GGTCTTGTTCT 
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>Sequence 1415 

CCGGGCAGGTACCTAGGGGAATTTCTGAGTTCATGATATCGTAGGTGGTG 

TGGAAACAAGTCCCAGCATAAACCCACACAGCTGGCTGAATGAAGTTCAA 

GTGAAGGTCATGCAGCATCAAAGTAGATGTGTGTCACTGAAACTTATGGC 

AGTGGAGTGAGAATAATTTTGAAATTACTTAGATTGTGAGAAAATCTGGC 

TGATGATTAGAAGTGTTGATATAAGAGGTCAGTTTGGAGTTCCACTCAAA 

ATTCATACTAATTTTAATGTTATGGTATTCTAAACTACTAGATGGGTAAG 

GGGAAGTTTTATGATTCTGAACAATTCCATTTAGAATTAGGATAGGATTT 

TTTACTGTGGGGGTCCAGAAGAATCATAGCTATCAAATTCATAAAAAGAA 

AAATTTATTTCCCAAG 

>Sequence 1416 . 

AGGTCTATATGCTAGAAACTTGGCTGAATGATTTGACATTATCCTATTTA 

ATGTTCATGACAATCCAATAACGTAACCACTCATATCTCCCTTTTGTGCA 

GATAACAAACTGAGGCCCAGAGAAATCAAATATGTTGCAAAATCTACATC 

GTTGAAGAGATGGGTTTCAAATCCAGGTCGGCTTGGCCCTTGCCACGACT 

TCATAATGAAATTCCATGGGTGAGTGTTACCAGTTTCTGGTCCATCCTTG 

CTTATTTCAAGGGTCTCATCATCCCATCCACTGTATCACTTTTTTTGTTA 

CAGGCTTTACTCTTTTCTACCATGGAAAAGACTAATGATATTTTTTTCTC 

CATAAGCTTGGAAATATTATCAATCACCATAAAATTCAGCCTTCCTCTGG 

TAACTTTGGAGACCCTCAGAGCTTTTCTTATTTCCAGAGACAGGCGGTTT 

GGATGAGAATTATTCTCTTTTTTCACACAAATTGGCCAGATGACATCTTT 

ACTGGTATCTGTAAAGACTGCATCACCCCAGCTACTTTCCTGCTGACTTC 

CACTTGGGTTTACTCAATGGGTGACACTCACAGGACATAAGAGATTAGAA 

AGAAGGATAAAGATTTTATATATCTGCTCCCTCTTACTTTAAGCCATGGT 

NTAGCAGAGGCCCAAGTCCTGGCTTTTTGAGCAACCCTTTATAAAGGTCT 

GGAAAGAGTTAACTTGCCCTTACAACTGATTATGTGGCTTACTACTGGTG 

CAGGTCTGGGTCCCCGGTACTTGCCGGCGGGCGTTTTAAACTAGGGATCC 

CCGG 

>Sequence 1417 

GGGGNAGGTTCGCCTAATACACTACTATATGTCGGGTGGAAGCTAGCTCG 

ACGGGGGGGGCCGAGGTACTGTAAATAAACAGGAGAGAACGGAGAAAAGT 

CATGACTCAGGGGTCTTCTTCTCACAGGGCTGAGTAATCACAGGAGCTTT 

GGATGCAGGCAGGCTGGCGCTCTGATCCTGACTCTTTCAATTACAGACTG 

TGTTACCTTGGACAATTTGGCTAAGTCCTTATGCAAAAAAAGTATGATGC 

CATCTACTTAATAGGATTGTGAGGATTAAATGAGATAATTCATATAAAGC 

CCATAGCGGAAGGCCTGGCAGGTAGCAAGGGCCCAGCAAATGAGAGCTAT 

TCACGTTGCCATTAATGCATCATCATCGTTACAATTATCATCTTTTTTTt 

TTACGTTCCAAAGATTCTTCCTTCTATCTATTATCTCATCATATCTCATC 

TCATCATATCATATCTCATCATTTTATCCAG 

>Sequence 1418 

AGGTACGAAATGTTTTGGAAAGACTTGCTAAAGGTGAGTTCTTTCAAAAA 

GTGTATGAAATTAGCTGTGGAAGAAACAACTACAAATTATTTGGGGAAAA 

ACTGAAAAATCAAGAAGTTTATGTTGATATTACTTTAAGGGTGTTTAAGT 

CTCCATTCTACTTGGAAAATCACAAATAATATTATTAAAATTAGAGTGTT 

ACTTTAAATGGAAAGCTTAGGGCCAGCCACAGTGGCTCATGCCTGTAATN 

>Sequence 1419 

CCGGGCAGGTACTAGACAACAGCTGTTTCCCTGGTGTATGATGGAGCCAA 

CACCAGTCAGGGGTATATTATTACATCTGATTATCAGTCAGGATAAGGTA 

GGCAATTCTCTGGTAACAAACCATCCTCAAATCTCAGTGCTTATATAGGC 

ACTATTTCTTGCTCCACTAGATGGTTCATACTTGCTCACACTACCCATCA 

TGGGTCGTTAGGAGATCTCTGCTTATGGTCACTCAGGAATTCATCTGACA 

AAGGAGCCACCACCTTGAATATTATGGGTCACTGTGCCTTGAGGGACTGA 

GGCACCTCTATCTGTGAGAAAGCTTGATTTGCAACTTGGGCTTGGCCTTT 

TTATTCTTCTTGGACCCACTTGACTTCTCACTTTACTTGTTCCTCG 

>Sequence 1420 

AGGTACCAAGGCCCAATCACCCCAAACAGTGACAGGAACATAATTTCCTG 
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TTGGGACCAGTTCTCGGAATTTTGCACCAACATGATCCCATAGTTCCACA 

TCTAACGTTCCCTTTTCAGGAAACCAAGGACAGTGTTCCTTCCACTGGCC 

CTTAAAAAGGGGTGACTATATTTTTCCATGGGAAACCCTGAACTCGCCCC 

ATTTTTAACAGGAAATGTTAATATTAGCTAGATGATAAGCCATAAATGTT 

TTACGACCTCTGCCGTTGACTCCTATAGTTTACTCCCGGTACAAATTACA 

CAGGACCAAACTCAACTCAATTCGTTTCGGGGGGAAGCCTGAAACAAAAG 

CAATTTTACTTGTTGGTACTTGGCACCCGAATTGAAATCAATTTTTCTTA 

CCGCAACACTACCCAAAAAGGGGAAAATTCTGGGTTTTCCCCAACATTGT 

CTACCTTTAGGGAAAAAAAAGAATAATACTCCACTGTTTTGGGGT 

>Sequence 1421 

CCGGGCAGGTACCTTCAATTCCAGTCACATGGCTCGACCTATCCTCAAAC 

TTCTTAAATGTGTAGCTTTCTTCTTCAATAGTGAGAAGTCTTGCTCCTAT 

TGTCTTTAATATATTTATATGTTTTCTTATTCTACTTTACAAAACCAATA 

TTTTGATACACATGCCATAACCTTCTCAGCTTTAACATTGCTAGTCATCT 

CTAATCATACCCTCAGATTTGACTCTGAATGGTCCTTGTTGTCTCTTCAG 

CCCCAGTTGTTTCTTTGGCACTGGCCGTCCTCCTGACCTCTACTGTCTCC 

TTGGCCCTCACCCTGAAAGTCCTTCCAGACTCACTTGCCTCTGGCTCTAT 

AAGATCCTGGGTATCACCAGGGCCTCTGCTCCCTCCATAGAACCCGTGTC 

N 

>Sequence 1422 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTCTCTTCTTATAa 

GACATCTGATTTAAAAAAAAAAGAATAATAGATTTAAGAAGAAAAAAATT 

AGCTAATAATGACAGCAGGCTTGTAATATTATCATAATGTCATTTATCAT 

AGATATCCTTATTCTCCAGGGCAGCACTTCTCAAATCCTTGACAGTATGA 

CATTTTGGGCCAGCTAATTCCTTAGGGAGGGACCTTTCCTGAATATTCAG 

GCCGTTGAGTGGCCTGCTTGGCCTTGACCCGCTCACTGCCAGTAGCACAC 

CTCCCCCAGGCTTCAGCAGCAGAACACCTCCAGTCACTCAGTGGGGACTG 

GGTAGGTGGGAGACAGAATCGCACCAGTTAAGTGTCTCTGCGGCAGGGTG 

AACGGAAA 
>Sequence 1423 

AGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAACGAGAT 

ATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGATCTTAGA 

GGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGAGTCCCA 

GAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTACATAGAGCTAAACAGTGACTGTGGAT 

GTATGATTCTGTCTCTTAAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACTAGATA 

AGGCTGTGCCTTCT AC ATT AG AGGGCTC AAACCCC ATGG ATGG ATGG AGG 
GAAGGATGGGTGGAGGGATGGATGGATACATGGAAGGATTTTGATAAAAT 

TTGAACCCCCCAACCCCTTGGAACTAAACATTTGCCACA 
>Sequence 1424 

CCGGGCAGGTACTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGGCCTCTAA 

CGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAAGCTGGAT 

CTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGGAAAGTGA 

GTCCCAGAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAACAGTGACT 

GTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTCTTCTCACT 

AGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCATGGATGGAT 

GGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATTGGATGGATTAGATGGATGGATAGAA 

TGTGTACTCATTCATTCAGTTTTGCAAGAAAGATTGAGCCACCTTCCCAT 

CATACAGTGTGCTAATTGCTAGAATGCATTTATGAGA 

>Sequence 1425 

AGGTACAGTAGGTGGGGCCCTGATTACGGAGCATCTTGAAGGCTGGACTG 

TGGTATCGATACTTTATTCTGTGGTATGGGATGCTGGCGAGAACTTTGAG 

CTAGGGAGATGTGGGGTTTGAGTGGTGCTGTGAACACATAAGGGCCAAAA 

TATATATGTGTGGGACCGACTGGGCCCCATAGACCAGGATGTGGGTTGGC 

AGATGCTTCTTGTTATCCAGCTGGGAGACCGTGGCTCCATGTAGGAAGGT 

AGGGAAGGCAGGGATGAATGTGGAGACTGAGAATGAATGTGGGTGAATGG 

GGACTGTTGAGAATGAGTGTAATGTGTAATGTTTTGCAGGCAGAAAGTTT 



n Q puE^ 1^ 
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AAAGAGAAATTCTGCATAGGCTCAGTAGTGTGACATTTGTCAAT 



CCGGGCAGGTACATGAGATGGGAGCTCGACACATTTTATTTTTAGAATAA 
AAGAAAATATGCCGTCATCAAACTAGAGCGTGTTGGGGGGCATCTGGTTT 
ACAGAACTAAGTCAAGGAGAAGAACTCTCAAGCAATGGTGACATTTGCCA 
GCTCTGCAAAGTGGGCCCTGCCTTGTCACACAAGTCTCCTTGGGCAAATG 
TTTTCTATGTAGATTTTAGACACTTTCCTGTGACTTTCTCAAGGTCTTTT 
TGGTGACACATGGCAGCTTTGAAGCTTTTTGCCAAGGGGCTTGGAGTCTT 
AATCTCTTTTTTGGCCCAGCTTTGGCTTGCAGAAGAAGAAGGGAAGAATT 
TGTTTGGAACTTGGGCCTTTGAACTTGAGGTGGGTGGAACCTCGGGGGGT 
GCAAGGGGCCTTGGTGGCCCAAAGGTTTTCTGGGTGGGAG 



AGGTACTCAAGGAGAGAGTTTCAGGAGTGCAGCCATCAACACTCAAGATT 
CCATGAAACTTTCAGCCTAACTGATGGTCCCACTGATTACTCACTCAGAA 
CAAAACATATTTCACCAAATATCACTTTCAGGACTTCATTCCTGATCCTT 
CTGGGGTAGAAGGTGCAAAAACCTGGTTTGTATTAGAGACATTAGGAATA 
TTTCAATAAGGCCAACAGATTTCCATGCTGAAGGGCACAAGAAATGGAAG 
AGCTAATCCCATTCCCTTTGGAGTTCAGTTTAGATAGTTTAATTGTCATA 
ATCCTATTTGTTAAACAGGTTTCCTTCCCTAAATCCATAGTATACCCTTG 
TTTTTTAAATCCCATGTGTCAAGTAAGAACCCAAAGGAGCCTTGCTTTCA 
GCTTTAaaATAAGCAATAACCAGGCACGCCTGGATGCATTTGTTT 

>Sequence 1428 

AGGTACTTTAATTTTTTTTTTTTTTTAAGCAGAGATGGGGTTTCACCATG 

TTGACCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTAAGGTGATCCACCTGCCTCG 

GCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGTTTGAGCCACCACGCCCAGCTGTG 

TTATGTTTTAACACATGTGCTATGTCGCTAAGTGGTTGGAAATATGAAAA 

TGAGTTGATGTGTTCTTATAATAAGACATCTGCTTTAGTATACATTATTA 

GCATGCTCTTCCACTTTGGAATTTTTATTTTATATTTTCACTTAGGCAAA 

AATACTTTTCACCATTAAAGTGGGTATAAAAGCAACAGTTGCTTTTAGAA 

ATTTACTCTTTTCAATTGCTGGGCTGGTTTGGGTAACTGGTTAGACCATA 

AAAGG 
>Scc[ucncc 1429 

AGGTACGGAAGATACGGCAGTGAGCAAAACCAATCATGTTCCTTGTCCTC 

ATGGGGCTTACAGTGGGGGGAGAAAATTATAAGCAAAAAGAAAATACAAA 

GAAATACAACACAGAAAGCACAGGCATGAGGAAGGAGGGCACGGTTCTGG 

GAAGGCTTCTTGGCCGAAGCAACCAGACAGCAAAACAGGCTTGGCCAGGA 

CAGACATGGGCCTGTTATCCAGCTGGCTAACGGTGGAGCTACAAGTGCCT 

TCGCCTCCAGAATCATGGAGGTGGGTAATGAGCCATTTACCCTCCAGTGA 

AGCCCATCCTAAAATTAAGTGCTCTCTAACTAAACAAAGAGTTGTTTACT 

TTTTTCTATAAAGAAAACAGAGGCTCCACCTGTTACTCACTCTCCTACCT 

>Sequence 1430 

GGTACCCTGGAGCCTTGAGCAACGTTCTTTTGCATTATGCCAGGAAGAAC 

TGCTGGCAAATGTAAGTGGGCTTAGAATTCATGACTGCAGTCAGCAGCAG 

TTGTGTAAATCTAGGGAGAGACTGGTATTTGACACCTGCAAAGTCCTAAA 

GTTTAACAGAAAGTTCTTAAAATGCCCCAAGCCCCAAATTTTTGTAATAA 

TACATTGGTTTTCACCCCACACCTAATCAAATGTGTACCTAAGAATAACT 

TGTAAAGGTGGCAATTAAGACGATACTAATATTTCTAAATTCTAGCATTC 

AATTATGTTCCCATATTTGCACTTTATTTCAACATTTTTTCACATTCCTC 

TTTAATGTTCTTCCAGCTTTCCCATTTACAAATTTTTTTGTATTTAAACA 

TTCTCCCTATTTCGAATATTTTCAAATTTCTATATACTTTAAATTTGTTC 

CTCATTTC 
>Sequence 1431 

CCGGGCAGGTACCACTGCACTCCAGCCAGGGCGACAATGAGACTCCGTCT 
CAAAAAAAAAGATTATTAATTTAAAAATATTTTAAGTGATCAGCTGTTAC 
TCTACCCCAATCTCATTGGAGAATAAGATTCTACTGCGGTTCTAAGTCAT 
TGTGTGCTGAGTAAAGTGGTTAACTAGTGATTTGAAAGAATACAGGAGAG 



>Sequence 1426 



>Sequence 1427 
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AGGGTAGGAGAGTGAGTAACAGGTGGAGCCTCTGTTTTCTTTATAGAAAA 

AAGTAAACAACTCTTTGTTTAGTTAGAGAGCACTTAATTTTAGGATGGGC 

TTCACTGGAGGGTAAATGGCTCATTACCCACCTCCATGATTCTGGAGGCG 

AAGGCACTTGTAGCTCCACCGTTAGCCAGCTGGATC 

>Sequence 1432 

GCGGTGGCGGCCGAGGTACTGGGATTATAGGCGTGAGCCACCGCGTCTGG 

CCTCTAACGAGATATTTCTAAAGGTTAGGCCTTCAGTCAAGAATTTTAAA 

GCTGGATCTTAGAGGTTATCTAAACTAACCTCTCCATTTCATAGATAAGG 

AAAGTGAGTCCCAAAAAAAGCACTGGTTTGGACAAGTTCAGAAAGCTAAA 

CAGTGACTGTGGATGTATGATTCTGTCTCTTAACTCCTAATCCAAATGTC 

TTCTCACTAGATAAGGCTGTGCCTTCTACATTTGAAGGCTCAAACCCCAT 

GGATGGGTGGAGGGAAGGATGGGTGGAGGGATTGGGATGGATAGAATGGA 

ATGATATGATGTTATTCAATAAAATATTTATATATTATCCTGTATGGTTT 

AATCGAAACTATCTTTCTTTTGATCG 

>Sequence 1433 

AGGTACAGTTAATTGATCAATTTTAAGGAGAAACTGTTTTCTTGTAAAAT 

GTTTCTAAGCCCAAAAATTATTTGATCGCAAAATGTTCGTATTGAAATAT 

AAGTGCCTAATTTCAAAAAGGAAGCTCTTTAGCAACAAAGTTGTTTCCTT 

TTTTTTCCAATTTAAGATATTTCCATCTCTATTTCAAATGCTTGCTTCTA 

AAAAAAAGTTTAGTGAAATAAGAGGATAAATTTTATGTTTTTATTGATTC 

GAATGACATTTTCCCTTGGATGAATTATGAAATGTCTGGTTAACTTTAGC 

ATTAGTGAAGCTTGAATAGATTTTAATATTAAGCAAGTGTTTAGTTGCTT 

GACATGATCAGTTTACACTATTGCAGAGCCTTAATTAAAGTTTTATTAAA 

CTGTGTAAACN 
>Sequence 1434 

CCGGGCAGGTACTACTGGCTTCCCAGTGGTTGGGTTGAGTATAAGCCCCC 

AAATATGAGTAAAAGAAGAAAAAGTTAATTCAATCACCAAGTCTTGCTCG 

CATATTAAAAATTGGATAGATGAATGTTCAATCATATGTTTTGGCTTTGG 

CCAGCCAGACGAGGTCAATTTTTAGATTTGAACTGCTTAGAATTCTTCAG 

GCAAGTCTTGATGGAGCACTTCTTGGATAGTTAGAACTTTACCAGGTTCA 

CAGGAGAGCTCAAATGAAGCGAACACCTCATCCACACTGGTTTCCTTTGG 

AGACCTTTACTGTTGAGAGGTGGTTTTCATATCCGCAAAATGACCAGTGC 

CAGTTGAGTAGATCAATGTTTATTAACCAGGTGCCACATTGTGCCCCAGG 

AAACATTTGACAATGATGGGGTGGT 

>Sequence 1435 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTCG 

CCCAGGCTAGAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGCTCACTTCAAGCTCCGCCT 

CCCGGGTTCACGCCATTCTCCTGCCCCAGCCTCCCGAATAGCTGGGACTA 

CAGGCGCCTGCCACCGCGCCCGGCTAATTTTTTTTGTATTTTTAGTATAG 

ACCTTGCTTTTTTATCCATTCTGGTAATCTTTTCCTTTTATTCAGTGTGT 

CTTGTTCCATTAACATTCAATGAAGTTATTGATATGATTAGATTCAGGCT 

CTATTTACTTTTTGGTTTCTATTTGTTCCTTCTGTTTTTTGTTCCTCCTT 

TCCTGCTTTCTTTTGGATTAAATGATCCAAAATGATTTTTAGAAATAATG 

GCGTAATTTATCTATTAACTTTTTTAGCAAGT 

>Sequence 1436 

AGGTACTATTAAATTTAATGAGAGGTAACCCATGCACCGGCAGGAAGTTC 

AAGGGGACAGAAGGGGCTTGCTCCACTCTGGAGCCCTATCTCCTCTCACC 

TCCTTCCTTCTAGTTTGACATGCGATCTTGTCTCTCTCTTTTATAAAGTG 

CTTGCAGGCCCTTTTGATTAGGATGCTGTCCTAAATCCTTGCTAAAGAGA 

GGTTTTGGAGCCACCAACACTGCTTCACTGTGGAATAAACTTTCCTTATT 

AAGATTCTTCATTCACTCATACTCATCTCCTTTGATCCTCACTGCTCATT 

CATTTATGGAGATACGCACCCATATCATAGCTACTTGGTCAAATCATGGT 

GAT 

>Sequence 1437 

AGGTACATTTAAAAGTCTATCTTATATATTTGTTATGCAAATCAATAGAT 
ATGTATCAGGTAAACTAGAAATTCTAGTTAGAAAAAATCCTTTTTGTGTC 
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TTGGTTTTTGAAGATACTTAAAAGGTGAAAGGAATTTCTGATTACCATTT 

TAACATGTTTAGATATGGGCTTTTTAGTTTCAATAGAAACATCTTTTCCT 

AGATTATCTTGCTGGTATTAAGTTGTTAAATTTTGCTACGCTTTATTTTG 

AAGTTTTACTGTCTTGTAAAACTCCATATTTTTACATAGTTTTACTGTCT 

TGTAAAATTCCCTATTTCTTAGGTTGATAGAAATGGCAAAACAAGTTAAC 

TTGCTTAA 

>Sequence 1438 

AGGTACAAACTGGAGGTAGGGAATGGGCAGGAACACTAGCTACATTAAAA 

ATAATTTCATTAAACTTATACAGAAAACATTATTAATATACTTAGGATTC 

CCAGAGTAACTTATTTCCCTTTCCAGTATTGGTATATCAATAATAATAAT 

ATTTTATTTACTTTATCGTGGTATTTCATATTAAAAATACTTTTTAAAGC 

ATGACTAAATAAACACATGTATATGTTTATGAACATAAACACTACTGAAA 

CAAAAGTTTCAGAAAACGTTTTTCTTACTGCACTCTGATATTTTTTATCA 

TATTTCTTTTTTTTTTTAAATGCTAGTAATAACTCACTAAATAGATTTTA 

TCATGGAGTTATCAAATACTACCTTAGGTTATGTGATACTTAGTAAATAA 

T 

>Sequence 1439 

AGGTACTGGACTTGCCTAATTTCTAGGCATGGAGTTGGGGCTTGTAACAA 

TGGTGGGAGATGGGCAGTGCTTTGGGAATGTAGCTGACCACTGCATGGGT 

GCTAACTAGCCCAGGGATCTTAAAGAATTTGTGTAGGCCATGAGGATCCA 

CTCCAGCCACTGAATAGTCATAGAATTGAATCTAGGACATCACCGTATGC 

TACTACCATGCAGTTTTATCCCTTCTAAGAATCCAAATGCCCTAGTTTAA 

TTTCTAAATTTTTGTTTTGTTTATTTTCACTAAAGCAACATGTTAGTGGA 

CTGCGGAGGGAAGTGAATTCATGGCTGGTCCTCATCTTGATATCTTTTAA 

TAGGATCATGAGGCT 

> Sequence 1440 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGT 

TTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATCCGCC 

CACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCATCCG 

GCCTAACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATTTGCT 

TACTCAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAACCAA 

CAAGACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGAGAGATAAA 

CAAATGAACATGAAATTATAATTCAGTAACAAAGAATGAGTGTTATGGCA 

GAGGGAATGTGTAAGAGCTTGGCAGGGTATCCAGCAGGGATACCTAACTA 

AGCCCCACTGGGGAAGGCATCCGAACAGAGGGGACAGCTGAGCTGAGTTC 

AATGAGCCAGTAGGAATTAGGTTGATATAAGTCAAATCATTTAGTGGTTA 

TGACAACTCTGAAAAATAAGTATTTCCAATTTACAGAAGTGAAGCCTAAG 

TCTTAAAGAAGTATCCAACATCATCCAGAAGTGGGGGGATCCCACAATAT 

TCAAGGGAACCTGGCCCCAAAACCTATGATCCTTCCCCTATACCGGCCGG 

CTTTTCAAGACTGGAAATTGGCCCTGAGGGGATTTGGTCAGGTACTTGGC 

CGGCGGGCGTTTAAAACTAGGGGACCCCCCGGCTGAGGGATTCGAATTAA 

GCTATCATACGGCAACCCTAAGGGGGCCCCGGCCCAATTTTGTCCCTTAG 

GGGGGTAATGG 

>Sequence 1441 

AGGTACTTTGGCTTTTGTTTCTAGAACACCAATGAGTATATGCTCATTAA 

GATAGTTTGATGCAATAAATCCTTATTTTACTTGCCTCTATTACTGCATT 

GTAAACTGTTGTCTACTTTGTCTTCTTGAAATCCTACACCTCCCCCAGCC 

CCCACATTTGGCCTATGGAACATTACTTTATCCTGATTTTCCCCCTAACC 

TTCTGGCAATGCCTCTCAGACTCCTTCCAGAACTACTTTTCTCTGTTTTC 

CTTTTAATGATGACAGTTTATGCAATTGTGTCTTCAAACTTATAACGACC 

CAGACAATAGTAATAACAGTCAACATTTACTGAATTCTTACTTGTGTTAA 

GTGCTGTTATATATGATATTTTAATCTT 

>Sequence 1442 

CCGGGCAGGTACACGCCACCACACCAGCTGATTTTTTTTTATTTTGTGTG 

GAGTCAGGGTCTCGCCATGTTGTCCAGGCTGGTCTCAAACTCTTGGGTTC 

AAGTGATCCTCCCACCTTCGCCCCACAAAGTGCTGGAATTACAGGCATGA 
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GCCACTGCACCTGGCCATGTTGTCTTCTTTTTCATTACCCACCTCTTAAT 

CCTACACATGCACATGTCTAGATAGTATACAGAGATAAACGTGTATAAAA 

CAACACAAATAGAAAAAGTATGCATATGTATAAGGGATCTACAAAAACAG 

AAAAGTCAGAAAACCCAAATTAAGAGCACAGTGTGGCTCACAGGCTAATC 

CCTGCAGAGGCAGCTTTGGGTTTCAGAACCAAGTGAAGCTGCCTATATGT 

TCAACCAACTGA 

>Sequence 1443 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCA 

CCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCTTGATCCGCCCACC 

TCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCCATCCGGCCT 

AACGAGACTTATTTTTACTCAACTAGATGGCGTTCATTCATTTGCTTACT 

CAGCTGTGCCAGGAATTAAGTTGGGCACTGGGAATTCCAAAACCAACAAG 

ACATTCTCTGTCATCAGGGAACTCACAGCCTAGTATGTGAGATAAACAAA 

TGAACATGAAATTATAATTTCAGTAACAAAGAATGAGTGTTATGGCAGAG 

GGAATGTGGTAAGAGCTTGGCAGGGGTATCCAGCAGGGATACCTAACTAA 

GCCCCACTGGGGAAGGCATCCGAACAGAGG 

>Sequence 1444 

AGGTACAGACCATGTCAGAATTCCTAGTCTTTTACTTCTAAATTTTATTA 

CATCGTGTGAAATTTAGAAAAATATAAGCTGTTTATTTTCTTGATCAAGA 

TAGGTGAAGAAATACAGAAAAGAAAGAAATAATGAAAGCAAACCCCAACT 

TTCAGATTTGGACACACCTTTGCTAAAAACTATCAACATTTTCCCCTTGA 

AATTCTGAGTGGAAAGATATGTGCTTCCCTAAGTCAGGAGCTGTATATGC 

ACTCCCCACCCCGAAACATTTTTTGGGCAAATGGAATCATTAAAGGAATG 

AGAGGTATCTACTCTTCAGTTCCCACTTCTTGACACAAACAGAAAACGCT 

ACTGCAGCTTTTAGAGGTGACAGCTACTGTCTTCAAGGGG 

>Sequence 1445 

CCGGGCAGGTACCTTCAATTCCAGTCCAAAGCCACATGGCTCAACCTAGC 

CTCAAACTTTTTAAATTTGCCGCTTTCTTCTTCAATAGTGAGAAATCTTG 

CTCCTATTGTCTTTAATATATTTATATATTTTCTTATTCTACTTTATAAA 

ACCAGTGTTTTGATACACACGGCATAACCTTCCCAGCTTTAACATTGCTA 

GTCATCTGTAACCATACCCTCAGATTTGACTCTGAATGGCCCTTGTTGTC 

TCCTCAGCCCCAGTTGTTTCTTTGGCACTGCCACCCTCCTGACCTCTACT 

GTCTCCTTGGCCCTGACCCTGAAAGTCCTTCCAGACTCACTTGGTTCTGG 

CTCTGTAAGACCCTGGGTATCACCAGGGCCTCTGCTCCCTCCATAGAACC 

CTT 

>Sequence 1446 

AGGTACGGAAGATACGGCAGTGAGCAAAACCAATCATGTTCCTTGTCCTG 

ATGGGGCTTACAGTGGGGGGAGAAAATTATAAGCAAAATGAAAATGCAAA 

GAAATACATCACAGAAAGCACAGGCATGAGGTAACGAGGGCACGGTTCTG 

GGAAGGCTTCTTGGCCGAAGCAACCAGACAGCAAAACAGGCTTGGCCAGG 

ACAGACATGGGCCTGTTATCCAGCTGGCTAACGGTGGAGCTACAAGTGCC 

TTCGCCTTCATAATCATGAGAGGTGGGTTAATGTAGCCATTTACCACTCC 

AGGAGAAGGCCCAATCCTAAAATTATAAGTGCTGCTCTTAACTAAACAAA 

GGATGTTGGTTAACTATTATTTCTATAAAAGAAAACN 

>Sequence 1447 

AGGTACTAAGTTGCCATTTAAGAACCTCTTCAGGTTCCCCGTCTCCTTGA 

GCTATGAAAGTTTTCATGAACACTTCAGTTTTAATGGCATGCCAAACATT 

TTGTTCCATGAGCAACGCAACAGTTTTAAAAATTGCCATTGAGTGTTTCA 

ATAGAATTTAGCCAGTTGTTTTTAAATATATTTCTATGAGCCAAGGCTTA 

CAAAAATGTATAAAGAGGAAGTGCCCAGATATAAAGAAGCTTTGAAATGG 

TTGCTGTTGCCTCCTTAAAAATCATCATTAAACAATCTTTCAAACAGCCA 

GTGTTTGGCTCATTAATTTAATCAAAATTTGTAAGAAAGTAGCTAGAATG 

AACAAAAGGATGACATGGGCTTTGAACAGAAGAAA 

>Sequence 1448 

AGGTACCTACCTGCGGTATCTGATCAGTTTCTGCCTAGTCAGATGTGCCC 
TGTTGCTGAGCCTGCTTGGGTGGGGAGCATGGGAAAATGGGGCAAGTGCT 
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TCATGAGGGAGCTGTTCTCAGCCGCCCCCTCTCCCAACTCCCCAGCTCTC 

TCTCCTTGTTCTGTCTCCTGTTTCTGGGCTCTAATCCTGGTCAGGCCCAA 

TGCCCCTTGCCTGTGATGCTGGGTCTGCAGTTTTGCTCGCCGTCCTCGCT 

TTGCCTTCTTGCCCGCCACTTCCAGCATTCCTCCTCTGCTCAGCTTCTGA 

GCTGGTGTCAGGTTTCTACCTGCCTGGCCACTGAGCCCACCTGAAGATGT 

CTGGCCAATTCCTTTTAGCCTCTGCCC 
>Sequence 1449 

CCGGGCAGGTACAATGAAAGGTAAAAGTAATGCTCTCAGAGGAAATGTTT 

CCATTCTAGTTCTATTTGGAAGTCCTTGGGACAATTTGTGTTTTGATTAT 

ATTTAGAAATCTTCAGTATTTTGTCTTGGCCAGGTGTAGTTGCTCAGGCT 

TGTAATCGCAGCACTTTGGGAGGCTAAGGCGGGTGGATTACCTGAGGTCA 

GGAGTTTGAATCACCCTGGCCAAAATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

ATACAGAAATTAGCTGGATGTGGTGGTGGGTGCCTGTAGTCCAAGCTACT 

TAGGAAGCTGAAGCAAGAGAATCGCTTGGACCTAGGAGGCGAAGGTTGCA 

GTGAGTCTTGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGTGACAAAGAGAAACT 

>Sequence 1450 

CCGGGCAGGTACATCACTGAAGCATTGGTTCTTCAAGCTCACTTGGAAGC 

CACTGCAAATCTCAGGCTTCTCCAGAAATCTCTTCTGCAACTGTCCTGAT 

ATGTAGCATTTAAGTGAGAGGTTTGCAAAGGGCCACTTTAAAGCTGCAGT 

GAATCTTATGTCTGCTCATGCATATGGCTGCATCTGCCTCTGGGAAATTA 

TGATCTTTCCTTGGCACTTGTGGTCATCTTGTAAAAATGAGATGTATCCT 

CCACCCCAAATTTGATTTGAATATCAAGACTAATGATATCCCAATTGCAG 

GGTATTCAAGAGAGTATTAAAAGGTTTGTTACATAATTGAGACTTTTTGG 

AGAGAGCATGGCATGCTTTCCAAGCAATATCCAAAAAATTTGCTTTGAAG 

GAGAATAGAGACTTGTTTGGCTTTTATTGTGGTTAGGAGGTA 

>Sequence 1451 

AGGTACCTTCTGCTGTTCCCTGGGTCTTCAATGACTCAATTTCCCACCAG 

CAGTATCCTTTAAAGCCATCCTGCATCCTGAGACAAGAGATTGACAATTC 

ATTGATAAGTAGTCTTAATTGTCACTATTACAGGGCTGTAGGTCCTTTTG 

CCAGCCATGCCTTTCAGTCCTAAATGGTCTTCAAGGTTGGGCTGTGTTGT 

CCAAGAGCTGAGGACCTTACATTTATTGTTCCAATATTTATTGGCTATAA 

TGATTTCTGTGGAGCAGTCAGCTGTCAGAAAATTTTGTCTCCTTTGTAGG 

TAACCTGTCATTGGTCTTTGGATTTTTTTATAGTCTCCCTTTGTATCTGG 

TGTAATTTAGTTTCAATCTGTTGTGCCTACGTGTAGAC 

>Sequence 1452 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTAAAGACGGGGTCTGGC 

TTTGTTGCCCTGGCTGGTCGCGAATTCCCGGACTCAAGCAACCTTTCTGC 

CTCGGCCTCCCAAAATGCTAGGATTATAGGCATAAGCCACTGTGCCTGTC 

CAAAACTTTATTTTTAATGACAAAACCTATTTTCCTATAGCTCTGCTTGG 

AATGCTGTATTTATCCTAAGCACCAGTTTTGGCCCTAGCTGGCCTGTATA 

CAGCTTTAGGTAGGCTCTTGATCTAGTTTTGCTATAGGCAGGGTAGATCT 

CAGTATTTCATATTTTACTTGTGGCAGAGACAGTGTTAACCTTTCTCTCA 

TGGATAGCGGATTCATTGAGACAGATTTTAACTAAGAGCTATGATG 

>Sequence 1453 

AGGTACCTCATTTTGTCCCTTGACTTTAGTGTAGTGGTGCTCTCTGCTTT 

TCGTTAATTTTCTCCTGGCCAACCAGCCAACTCTGGCTCCCTGTGGTTAT 

AGGAAATTATCCGTGCAATGAACTTAATTTAGAAAACTCTGCTTGCATAA 

GGAGGTGGCAGGATTTATTTTTTCTAATAGTCCAGTACTATGGTTGACTT 

TCATTGCTAACACAATTTTCAACAGATCCATTGACATTAGAAACTAGTAT 

GCCTTAATTTTAAAATTGTATTATTGCAAAAAGTTCATTTGGAACGAATT 

GGATACAATAAAAAGCCGTAGAGCTCCGATCTTCACAAAATTAAACGTGG 

CTTTAAATAAAAGGTTTAAAATATCTTGGGCCATTTTCCATCATTTCCCT 

TTATTCTCTTTTTTAATGTGGGGAAAAACATACTTCATTCATTGTAAATC 

CACTCCAAACTCCAT 
>Sequence 1454 

CCGGGCAGGTACGCGGGCGTCTGCTAATTTTTTGCTTTCTCTAAAGCGCT 
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TCTGCTCACTGCCATATGGTAAATTCCTCAGTGAATTATTCAGGGTCTTG 

TCCTGATGCAAAAGACACTTTAAAAAAAAGCAGAACATTCCTTATCCCTC 

TTGGAAAAAGAAATAACAAATAATTAAGGCCACAGCGCTCAGGGACCCAA 

GTTTATTGGCAATAAAAGGTAGCTGTGCTGACAACGCTACCAATTAATCT 

GCCAAAAGCGAGCTCAGTGGTGTTGCCATAAAGATCATGTGTTGGAAAAC 

AGGACTGGAGACATCCAGGGATCTATATAAAGCATAGACAACAGTCTTAG 

CGATCATGGGGCAGCAATGTGGGCACCCTACCTTCAGCAGATATGGTAGC 

GGTCTGCGTTCTTTCTGTAACAAAACTCCTCACTACGTGGAGAACCCCTC 

AATCCCAAGTCAGCTGTACCT 
>Sequence 1455 

TCCACAAATGTCTGCAGCTACGATGGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAG 

AGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGAGTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGA 

CAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGGCTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTG 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

AGGGCTGGCTTTTATTTCCTCAGCTCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGGG 

CCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGCGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTGT 

TTTTTGGCATTAAGGGCTCATGTTAAACGCCCCCCGGCTGCAAGAAGCCG 

>Sequence 1456 

CCGGGCAGGTACATGGCATCAGGTGTGATCAGATGGTGTCCATCTGGCTT 

TAGGCTTTGCCGCTGAAGATTTTAATTCAGTAGTCAGAGTCTCCTCTTTG 

TTCCTTCTCTCTTCTCATGACTTCTGCAGGTGGATATGCTGGGTGACAAG 

AAGAGCATTTGCAGGGTTTCTGGTTCTAGTGCCTTCATTCTTCCCACCCT 

GGTAATTGAGTTTTCTCTTCAACCCTGATCTGGGTAGCCCCTTTAGCTGC 

TCTAAAGAAGGAAGTGAGAACTTCTCCACTTGCTGGGAGGGTATCATCTC 

TGGGGGACAAGGGCAAGACGCCCAGCTTGCCTGATCCCTTTGATGCCTTC 

TTTCCAGTTTGTCTAAGGGCTCCAGCGATCTGAGAGTTGGTAAGAAATCT 

TTGTGACTACTGGCATCTACAGATAGATGTCAGAGCTGTT 

>Sequence 1457 

AGGTACCTGGGTGACGTTTACGTTCTGGGATTTCGGGAGATGCGGTTTTC 

TGCACGCCAGGGGCCAAGCCTGAGACGTATATGGACGGCAGGGATAGGAG 

CTCTCTCCGCGCCACAAACGCCCTTGCTCATACCTGGGTTTCCTTGATTT 

TCCTGCCTAATATTAACCCAAGCCTTCCCATTGGCCGGTGCTTCTGAGTC 

TCTTATTCCTGCGGGACTTGGGAACAAAAGGGTGTTAAACATGTTGATTG 

AGTCTTTTGTATTATACCCCCAGTGATTCTTGTCACTTTGCCCACAAGTG 

GCGAATGGCTGCCATAATTCATAAATACTTACTTCAACCAACCTGTAACA 

ACCTGAGTATTCAAGGTTGGAGTTTCCTTGAAGTTGTTCTTTAACGAACA 

ATTAAAAAATTTCTTTAACGTAATTTTTAAACATAGTAGGTTTGTAATTT 

TTGTTGGCATAATCCACCTGTTTTAAACTTGTACCAAAACGGCCAT 

>Sequence 1458 

AGGTACGCGGGATACTATGACTAATTATTTTTGTTATTATTACCACTTGT 

ATTGCATATATCAGCTCAGTATGAATTTATCCACTACTTGCTGAATAATC 

CCTGAATGAAGAGACAATATAGTGCAATATTTGACAATGTGTGCTCTAAA 

TCACACTTTGTTTTAATCAAGCTCACTCAGTATTTATTAGCTGAGGGATG 

TCAGCAAGTAATTTAACCAGTCTGATGCTCAATTTTTCTCATTTGTAAAA 

TTGTGATGTTAATCCTAATTATAATATGGGATTGTTGAGAATCATGTATT 

TTGAAAGAATCCAAAACATTTTTAATCAGTAATCAATCAAATAAAAAACT 

AGAGCCTGGCCGGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGG 

AGGCCGAGGCGGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCT 

AACATGGCGAAACCCCCGTTTCTACTAAAAAAAAATACAAAAAATTCGCC 

GGGCGTGGTGGCGGGTGCCCGTAGTCCCAGCTACGCGGGAAGCTGAAGCA 

GGAAAATGGCGTGAACCCCGGAGGTGGAGCTTGCAATGAGCGGAGATGCG 

CCACTGCACTTCAGCCTGGGCAAGAAAAAGAGACTCCGTTTTAAAAAAAA 

NAATCTTTATAACAAAAAGGTCCCTTGCCGGGCGGCCCGTTTAAAA 

^Sequence 1459 

AGGTACGACAATGGAAAGTTTTTAAACAAGCAAATGTCACTATCAAATTC 
CTGTTTTAGAAAGATAATTCTGAGAAGGCACATCCTGAGACAGCCTGGGG 
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CCAAGATGCTGTGGCGTAAACAGATCGCTGAGCGATGATAAGGTCCTGAA 

TCCAAAGGGCATTGGTAGAAACCAAAGGTGAAGGGACACATTCAAGAAGC 

TTTTCCCAAAGAGAATGCCTGGGTGACCAATTAGATAAAGTAGATGAAGG 

AAACAGAAGAAACAAAGATGATTCCACAGTTTGTTCTTGGACAGGAGGGT 

AGATGGCAAAGTCATTAACTGAGAAAGTGAAGATAGGAAAAAAAGAGCAG 

GTTTGGCAGAGAATGTGACACCCTCAGTTTGGACCTGCTGAATTCTGAGT 

ATGTTGGAGA 
>Sequence 1460 

AGGTACTGATCTAACCAAGATATTTTGTTTTTCTCATCCACCAGTCACTT 

TCTCAGTCCTTTCTGTATCCCTTGCAATTTGAACAAAGCTTGGTGAATAG 

TGTGCACACAAAAAGCACACTAGGTGAAAGACAGATACATAAAAAGGGTA 

AAGTCAGGATATTTTAACAAACCTATCAAGCTCTAAATATAAGCCTCCTT 

GGTAGTTTTCTCTTTAACCCTCTCTCCACTGTTGGATGAAATTTGCTGCA 

TTCAATTCCAGTTCCCACCCCAACTTCCTTCTTAACACAAGGTCAGGGTT 

AAGCCTTCGGTGCTTTAATCCAGAGGAAAATTACTTATTTTAAAAAGCAG 

TGAAAAACACCGCATTCCTTTGGCACAGGATGAAGACCAGCTTAGCTTTT 

CAGTTGTTGATT 
>Sequence 1461 

AGGTACGCGGGGGAGCCAGCGATGGGTCCACCTTGCCTTTGTTGTTGTTG 

TTGTTTTTGTTTCTTGTTTTGGTGACTGAGTGAAGGGACTTGACCCTGGT 

TCTCCCAGCTTGAGCAGGAGCGTCACTGCGGTGATCAGGGAAGCTGCCTG 

GACCAGCTGGCCTGGGGCAGCCACCACCCCATTCTCTCGCCCCTCTTGAG 

AATCCAGCCTGTGGACCCAGGTGTGTCAGCCTGCAGTCAGACCACAGTCT 

GTCTCGGGCTGGTGCTGGGGGTGGCAGAAAGGGGGTCCTGACGCAACCCC 

TGCTCCCCCGAGTCTCTCAGTCTCCTGGGGAAGAGATGACAG 

>Sequence 1462 

GCTCTCCGATGCCCAGCCCTCCTGGAACCACCTCGCCTGTGACGTAGGTG 
GAGCGCGCACTGCCTCCGGGCCCGTCTTTCTCAATTGGGACCGGAAAACG 

TTGTCGC 
>Sequence 1463 

CCGGGCAGGTACGGGGGAGATAGGCAGGGGACATCTCCCACTGCTCCAGC 

ATCCCCAACCCCCATCCCGGGCAGCCCCATCCCACACCCGGAGGAAACCC 

TGTGTGCCTGTTCACAGAGCCGACAACAGTAGCCAGCGTCCAGGCAGAAG 

CTGACGCACAGGGAACTCGAGGAACTTTCCATAAGGCTAGTGTGCAGCCC 

CTGGGGACGGGCCAACTGTGGGCTGGTGGTTGGTGAAGCCTGTCTTTGCA 

AGAGCCCTGGCAGCAAGGTGGTGTGTAAGCCAAGACCATCTTCCTAAGTT 

CTCCTTCCTCGTCT 
>Sequence 1464 

GGGCTCAGGCTCCTTGCAGATTCCTAACCAGCATAATGCTGGAGCCGGGA 

GCCACCAACCTGCAGTCTTCAGAATGGCCGTGTTGGACACTGATTTGGAT 

CACATTCTTCCATCTTCTGTTCTTCCTCCATTCTGGGCTAAGTTAGTAGT 

GGGATCGGTTGCCATTGTGTGTTTTGCACGCAGCTATGATGGAGACTTTG 

TCTTTGATGACTCAGAAGCTATTGTTAACAATAAGGACCTCCAAGCAGAA 

CCGCCCTTGGGGGACCTGGTGCATCATGACCTCTGGGGCATAGATTGACC 

ACCACAACAAGCACCAGTTCTTACGGGCTCTTAAACGGTCCTAGCTTTAA 

GAATAT 
>Sequence 1465 

AAGCCCGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TATAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGTAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTATCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTT A ATG GGT ACCTT 
>Sequence 1466 
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CCGGGCAGGTACAGGCCCTCATGTTCTCTGGACACAGCATGGATGGTGAA 

TGTTCTCGTGGTGTGAGACAGAATGGAGTCAAGGAGAAACCAAGTATAGG 

CACAGGGTGGGTGAGACTTTGTTTCCGCTAAGAAGGTCATGCTGGAGCCC 

TCCATCACCTCAACCACCTCCCCACTGGCAACACCAGACTCCAATTTGAT 

TTCAACAGGATCAGGACCATACTTCACATCCAGGAAGATGGGGTCGCTCC 

TCTGGCTCAGAAGGGCATCTCGAGCTTCACATTGGTAAGTCCCTGAGTCC 

TCCCGCTGGACAATGAGAATGGTGAGGATCTTGCCATCCGTGGACAGCTG 

CATGCGCTCATGGAACACAATGGAGAGGTTGTTGGAAACCCAGTGGATGG 

TAATGTTGACGTCCTTAGTGGTGCAGTAGAAGGTCA 

>Sequence 1467 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TATAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATATTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACTACTCGATTGTCAACGTCAAGGAGTCGCAGGT 

CGCCTGGTTCTAGGAATAATGGGGGAAGTATGTAGGAGTTGAAGATTAGT 

ACGCCGTAGTCGGTGTACCTGCCCG 
>Sequence 1468 

AGGTACATCAATAAGTGACTGGTTAAATACGTTACTCCACCTACAAATAA 

TGCAATGTTGTGTGGCCATAAAAAAAAAGAATAAAGTAGATATTTAGTTG 

CAGATATAGAATGAGCTCTACAATATATTAAGAGGCTGAACAACGTGCTG 

TTTACAGAAAATATGCTCTAGTTGTATATAAAGGAAAAAGGATTTAAATT 

CACATTTAAACTTGGTAACACATTGAAAAATTGCAGAAAGGTAAATAAAA 

AAATCCAAAGCTAGGCCAGGCAGAGTGGCTTATGCCTGTAATCCCAGCAC 

TTTGGGAGGCCAAGGCGGGCAGTTCACAAGGTCAGGAGATAGAGACCATT 

CTGC 

>Sequence 1469 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGGAAAGCAATCGGTTTAACAGAGCGCCAACCCTGTA 

CCT 

>Sequence 1470 

TCCACAAATGTCTGCAGCTACGATGGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAG 

AGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGAGTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGA 

CAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGGCTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTG 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

AGGGCTGGCTTTTATTTCCTCAGCTCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGGG 

CCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGTGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTGT 

TTCTTGGCATTAAGGTCTCAGTTCAAACGCCACCGTCTCCAAGAAGCCC 

>Sequence 1471 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAATTAACTGGAACTTACCATTCATTCTGCTTT 

GCTAAATTACTATGCTACTGCTTAGTGATTTTTCTAATACCATTATAAAT 

GCTTTGAATTCTCCTGCCCCTAGAAAAGATAAATTGATCTGAATCTCTTA 

TAGTTTGTTTGTGCCTGTATCTGGGAAGTTCTGGATGACCTTTGACTGTA 

TCAACGTAGATTATAATCGAGAATATAAATTACAGCTGAGGGGGAAAAGT 

GGTTACTCCTGGTAGATCAATCTGGATGCAATCAGGAGGACAGAAATCAC 

AAAATAACTTAGAGTCTN 
>Sequence 1472 

AGGTACGGGACTTGTCTCCAGGAGACATGTCTGGGAAGAAGAGCTAGACT 
GGAGAATCATGAGCATGTTCAGGTGAAAACATGTGAGTGGATAAGAGCAA 
GAGGGTGAGAACACAGACCAAGGGGCTAAGGGACAGACTGTGTTCAGTAT 
TTGGGGTTGGGAACTGGTTTTTGCTACTTGCTAGTTCTAAGACCAGGCTC 
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AGACTCTAACTTCTCTGTAATGTGGGAATAATGACAGCACTTACCTTATA 

AGATTTTACAAAGATTAAAATATCATATATAACAGTCACTTAACACAAGT 

AAGAATTCAGTAAATGTTGACTGTTATTACTATTGTCTGGGTCGTTATAA 

GTTTGAAGACACAATTGCATAAACTGTCATCATTAAAAGGAAAACAGAGA 

AAAGTATTTTTGGAAGGGGTCTTGAAGGCT 

>Sequence 1473 

CCGGGCAGGTACCCTGGAGCCTTGAGCAACGTTCTTTTGCATTATGCCAG 

GAAGAACTGCTGGCAAATGTAAGTGGGCTTAGAATTCATGACTGCAGTCA 

GCAGCAGTTGTGTAAATCTAGGGAGAGACTGGTATTTGACACCTGCAAGT 

CCTCAAGGTTAACAGAAGTCTCAAAAAGCCCAAGCCCCAGAATTTTGAAA 

AATACATGGGTTTCACCCCCAACCTAATTCAATGTCACCAAGAAAAACTT 

GTAAGTTCCAATAAGGACAAACCAATAGTTTAAGTCTGCAAAAATATTTT 

CCATATAGAATTTTAGAAGTATTATTTAACCTCTTTAATTCTCTGCTTTT 

CAATATCAAATTTGTTTTTTGAAGCCCTTTTTCTTTGGGTTAAAAGTTTA 

CCGAAATGCCTTTNNTTTCAAAAGTAAGTCTTTACCGGTGAAACTTAATT 

TTAAATGTATTTACAAAACAGGAACTCAGTAAATGGCT 

>Sequence 1474 

CCGGGCAGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAG 

GTATTATCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCA 

GGTTGAAAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATT 

AGGCACauAGGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGAi rCCAA 

TCCATGAGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACTA 

GGGTCTCATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGGT 

AGTTCACTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGGCTT 

TATTTGGGTTTTCATTTATACAAAAGCTGGGTCTCTCCTTGATCCCAGTG 

TTTTGGTGGTCTTTTGTGC 
>Sequence 1475 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGGCATTTAACTTCAAGGTAAGACCCATTCC 

AGGACGGCAGAGATCATGTCTGTCTTGCGTATCCCTGTGTGAATTTTGCC 

TGACATGTTGCAAACACTCCGTATGGAAGTCTTGAGGGTCTTCTGCCCCA 

GTCAGAAAACCTCTGGGAGAACAGTTATCCCCAGACCTCAGACGCTCGAC 

GGATACATGAGAAGCTTTCTTTGATGGATTCGATGTCAGGATCTCCATGT 

GAACTTCCACTTAGAGGTGTCATGCTATGGGGCCTCAGCGTCACCACATC 

GTTTGGACGTCTGACCAGTTTCCTGACTTTGAGAGGCTCTTA 

>Sequence 1476 

AGGTACATATACTACTCTCTTCTTTAGTAACAAGGTTGTAAGTTTCCCAC 

AAGGACAAGACTTTTATGTTGAAGCAGTAACTGGGACTTCTAAGGAGTGC 

AAAATGTAATAGTTCTTTAATTGGGTAAGTTACAACATCATCTATGGTTT 

TTCTTTTTTTTTTTTTTTAGCGACTCATGAGCAGATATTCGCCCCATATT 

ACAGACGGGGGAAAAAAGACTTGCACAAGCTCAAAATGTGCGAGCTGGAA 

TTACCATGAAAACCTTGGCATATAGCTATTGTTTGAGGCCATTGTCTTGG 

C AGG ATTCCTTTGGGN 

>Sequence 1477 

CCGGGCAGGTACAATCACGCAGTAGTCAGAGCAGGAGTATGAGGAAGAGC 

AAGAACCTCCCAAAGTTGAAAGCAAACCAAAGGTCCCCCTTAAAAGTGCC 

CCACCACCCATGAACTTCACTGATTTACTCAGGCTGGCTGAGAAAAAGCA 

GTTTGAACCAGTGGAAATCAAGGTAGTGAAGAAATCAGAAGAGCGACCTA 

TGACCGCAGAAGAACTTAGGGAGCGAGAATTCCTTGAACGAAAGCATAGG 

AGAAAAAAACTTGAGACAGATGGAAAACTACCTCCAACTGTGTCCAAAAA 

GGCACCCTCTCAGAAAGAAAGTGTGGGCACAAAACTTATCAAAGGTTCTG 

GAGAC 
>Sequence 1478 

AGGTACAGGGTTGGCGCTCTGTTACCCGATTGCTTTCCAGCTGTGTCTGG 
TTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCTCC 
TTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGGTG 
TGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACG 
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T 

>Sequence 1479 

TTGTGCTATCACTACTTAGGGCAATTGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAG 

GTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGACAGTGTCTAGCTCTGTA 

GCTCAGGCTGGAATGCCGTGGTGCGGTTATGGCTTACTGAAGCCTTGAAT 

TTATGGGCTCGAGTGATCTCGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACA 

GGCACATACCACCACGTCTGGCTAATTTTAAAATGTTGTTTTAAAGACAA 

GGAGTCAACTTTGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGGCTCAAGCTG 

TCCTCCTACCTTAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACATATGAGAATCACT 

GTGCCTGTCCTGTCCTGTCATTCTTTAAACAAAATTTCATTGAATGCACA 

TCTTATTATACAAAGACTATAATTTCCTGACCAGTTGCTACTTCACATAG 

ATTTAACC 
>Sequence 1480 

CCGGGCAGGTACCTCCAAGAAGCTTACAGGATGGAACCAGGGAAGGTTTT 

GGACACTCCACATCACTCAAAGTTCCACTGGCTCGATCCCTGCAGATTAG 

TGAAGAACTACTGAGCAGAAACCAATTGTCCACAGCTGCCAGCCTTGGGC 

CATCTGGATTACAGAATCATGGACAACACTTAATATTATCCAGGGAAGCC 

TCTTGGGCAAAACCACATTACGAGTTCAACCTCAGCCGTATGAAGTTCAG 

GGGAAATGGTGCACTCAGCAACATCAGTGACCTTCCTTTTCTTGCAGAAA 

ACTCTGCCTTTCCAAAAATGGCACTTCAAGCAAAACAAGATGGAAAAAAG 

GATGTGAGTCATTCATCTCCTGTAGATTTAAAGATACCACAAGTTCGAGG 

A 

>Sequence 1481 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGACAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTACC 

T 

>Sequence 1482 

AGGTACTTTTAGTAGAGATGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTT 

GAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACTCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGG 

GATTATAGGCATGCGCCACCATGCCCGGCCGAGGTACAGGGTTGGCGCTC 

TGTTACCCGATTGCTTTCCAGCTGGGTCTTGGTTCCCATTCATGCTGCCT 

CCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCTCCTTATTTGAGTGCAAATGT 

CCGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGGTGTGGTGCCGTGGTCATTGT 

CGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACGT 

>Sequence 1483 

AGGTACACTGAAGTAGGAAGGAGGGACAGAAATAGCAAGTCTTAGGAAAT 

GCCTGGGTATAAAATAAGGAGAAAAATTACACTTAATAGCATATCATAAT 

AACTGCATTTAAAGGTGGGAGGAGAGTCAACATGTAGTAAGTGTTATTTG 

ATTTAAGTATTTCTATTGCTAAATTTAAGTGTAGTTAAAATTTCATAGTT 

TACTTTCTTTACATAATGCACTATCCGCATCATTGAAAATTTCTGTGAAT 

ATGTTTCTAATAACATTATAATTTTTCAATGTGTAGATATTTCATAATTT 

GCATAAACAATGCCATGATATTGAAATCAGTTACTTACAATGCCAAGGGA 

C 

>Sequence 1484 

ATAAGGCAGCCACCGGAAGCACCCGGGCGGCCGCGGAAATGCTGGTGGTC 

TGCATCACCACCGGATCAACTTCGACAAATACCACCCAGGCTACTTTGGG 

AAAGTTGGTATGAAGCATAACCACTTAAAGAGGAACCAGAGCTTCTGCCC 

AACTGTCAACCCTTGACAAATATGTGGAACCTTTGGGTCAGGGGAACAAG 

ACACCGGGGTGAATGCCTGCTTAAAAAACCAAGAACCTGGGGGGCTGGCT 

CCCCAATCAATTGAATAGTAGGATGCGGAAATCGGGGCCTAACTAACAAA 

AAGTTTCTAGGGAAAAAAGGGGAAAAAGACTTCCCAAAAGGCCAGGCCTG 

GTTCATTCGGTGGAAAGCGCCCAAAATATCCTTCCAGCCAGGAAAGAAGC 

TTGTAGGGAGGAAAGATTATAGGAGTGGTTTGGGGGGGGGCCACTGTGGT 

CCCTGGGGGGGGCTTTGGAAAACCCACAATGGGAGGGGGAAGGTTTCAAT 
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TAAAAATGGCTTGAACTTACCTTTTAAAAAAAAAG 
>Sequence 1485 

CGGGCGCTGACTCCTGTGAGACGCAGCCGAGGCGAGCAGAACCCGAGGGG 

AAGGGATGCAGACCAGAGCCGAGAGCTACTAAGTTCCTGGCCTCCCCCGA 

GTGAGTGACTGGCGATGGACGGAGAGCAGGACTTCCCTTCCTGCATTCAG 

AATGTGTGTGCAGGTCATTATTCATCAACACATGTCAAGATAAAACATAC 

AGAGCTCTTCTTGGAAGGGCTGGGTTTGGTCCATCTCAAATGACACTTTT 

GTCACCTCCATAAATTCCAAGATGGAATGTCAGTCCACTGGGGTTGTTAT 

AGACGGCTAGGCTAGACTAGGCAGTCCGGGGCGGGGAGGGGAGTTAAGTA 

GGTAAGTGTTCTTCCTTCCACGAGGCTGTCTTGTTGAGGTCATTTCTGCC 

TGAGTGTGACACAGTCCTCTGTAAATATACCTGTAAGGAACGTTTTCCTT 

GCAAGATACAACAGGTCTCCGTTTTTTTCCCGATTTCAACACGTGTGTTC 

TGAGTGTGAACTCGGTCACAGAAAGGGGCCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1486 

AGGTACACAATAAACACACAATTTTATCTTTCAATTCAAAAATAATGTTT 

AATGAAATTAAGAAATGAAAGAAAAACAGTCTGATGAAAGATTACATtTG 

ATTATGAAGAAAGTAAATGACCTACTGTCGTTCACTATGACCTATCCGAT 

AAAACGGTCTGCTTTTTCTTGTTGCTGTTCTTAACTTAGGGTGTATTGCC 

TCTTGTTTCCTTTTCTTAAACAATTTTTCATTTTCACTCTATATTCAGTG 

TGCTGGAGTTGCAAATTTGTCATGTAGCCATACTGTTCATTTATTTATTT 

ATTTTTTTTTGAGACGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGT 

GGCTC 
>Sequence 1487 

AGGTACCTGCGATGTCAGGAAGAGGAACCCACTAGATGACCATCCTTGGG 

AAAGAGTCAACCATGCCAGCCCAGACACATATAGCCAGCTGCTGGCATTG 

GATTCTGCATATAACCTACCATGACAGAGGTTTCTACAGGCCTTTTTCCC 

TACTTCCTTATGCAGGAATATTCATCTGGATAATGAAGATCCCCTGTCCT 

AAATCTGAGATTTGGCTTGCATTTAAACATGAAATTAAACATGTATTTAA 

ACTGAAAATCTGCTGCAAACTGTTTCTCTCATCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1488 

CCGGGCAGGTACCATTCTGGCCTGCTCTACGTTGCCATTTTTAATCCAAC 

TTGTTAATTCTGCCTTTAGACTCTCTTCATATTTCCTAGCATCCATCTTT 

TTAATGACTAATTTATTGTTAAAATGAATGAAGTTTTCTGGGCACAGTTC 

CTGGGCCCGAGGCCAACTTTTCCAAATTTGAAACATGGCATCATACAGCT 

GGATGCTTTCTCGAGGTGAAAGGGTAAGATCAGGAGGGAATCCATACCTT 

TCAATATGATCTGTTGTTAGTGCAGCACATGGGTGAAAATGATCAAAATG 

AATGTCACCATGTTTTATTGAACATACATGCTTCTCTAGATCATTATACC 

TCTCTCCATC 
>Sequence 1489 

CCGGGCAGGTACCATCAAAAGAATATATTCCAAGAAGGTTAGCATCTAAC 

TGAAGGAAACTTAGGTGTGACACTGAGAGACTTCATAGCAGGAGATGAAA 

GCTTTGAAGGAAGGCATTCTGCTAGAGGGGCAGCAAACTCCAGCCTGAGA 

GCCAAGTGCAGTCTGCCACCTGTTTTGGTATGACTGGTGAGGAAAGAAAG 

GGGAAAATGATTTTATACTTTTAAATGGAAAAAAAAATTAAAAGATACTT 

CATAACATGTAAAATTGTATGAAATTCAAATTTCAGTGTGCAGAAGTTAA 

GTTTAAGGATTGTTTAGGTATTGGCTGTCTACGGCT 

>Sequence 1490 

CCGGGCAGGTACAAGCTCAGTTTCTATGATTATGTCCATCAGCTCATCCA 

TGAAATCAAGTCCCAGATGGCAGTTCTGCAGAAGTGCCCATCCTCCGTTC 

GCCATGGTCTGCTGCAAGAGCTTCCGAGCATGGACTTCCTGGCCCTGGCC 

CATGGACACATAACGGGTTTCTATTTTTAATCTCTTCCCCAAGGCAATGA 

TGGAATCTGGGGGGTCTGAGCCCATAAACGGGAAACAAATAAGGGGCGTC 

GGGGAATCAAATTCTTCCACCTCTTTTTCCAGTCTTAAATAACAACTTCC 

GCATATTTTTCTTCCATGGGAGTCCACCAATGGTCCCTGGGCCCGTTTTA 

AACTAATGGGATTCCCCGGGCTTTCAGGAATTCGAAATTCAGCCTATTTG 

AATCCCGGCCACCC 
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>Sequence 1491 _ 
AGGTACCTGCGGTAGTAGCCTGGCTTTGCTCTGACCJGCGATCTCGCGGCC 

CGAGAGCCTTTTATAGACAGCTCCTTCAGTGTCTCTGTTTCCAAACCGCA 

ACCGAGAAGAGACAGACGGAGAAAAGAGAGTTACTTTTCCAGGTTGCTTT 

TCCCGGGGATGTGAAGGATACAGAAATGACTGTGAATCAACCCATATCAT 

CAAGGAGCTGATAATCTAGTGGAAGAGTTAGACGTGTGCATACTTCACTA 

TGATATGAGGCAGTCTCTGAGCTTATATTCTCTGTGGAAGATGTGACATA 

TCCAGGCGGAACATCATGATGCAGGGAAACACATGTCACAGAATGTCGTT 

CCACCCGGGACGAGGGTGTTCCCGAGGACGAGGAGGACATGGAGCCAGAC 

CCTCAGCACCATCCTTTAGGCCCCAAAATCTGAGGCTGGTTTACCCTTAA 

CAGCCTCCTGTGCAG 

AGGTAO^GGGTTGGCGCTCTGTTGCCCGATTGCTTTCCAGCTGT 
TTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCTCC 
TTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGGTG 
TGGTGCCATGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACG 

T 

>ScQucncc 1493 

CCGGGCAGGACGTTTAACGTCGGCCCGGCGCGCGCGTCCGGGAGGTTGCC 

CGTAGGCCGCTAACTGGTGGTTCCCAGTCCCCGCCGACTCGGCCTCTTTC 

TTCTGCGGCCACCAGATCGCGGGATATCGGAGACTTCGAACAATCCGCTG 

GAGTCCTTTACAGTTTAAAAACAGAGGAC 

>Sequence 1494 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAATGAACAAATATTTA 

TTTATCTTTTATAACAAGTAAGGCATTGTTGCTTAAAGGAAGACAAACAA 

ACTTAAAAGATTCCGTTGACAATGCATTTTTTCATTTGTTCGGCACAATG 

CTTTTGGCATAATTGGAGATGTGACAGCAAACTTTCCAGGACATTCAGTC 

TTCGGCGGCAGCACTTAGGGCAGATGACTGGCCGCTCAAATTCTCTATCT 

TGTTTCAGGACAGTGGAAAAGCTTATAGATGAGGCCAAAGCACCAGGTAG 

GTGGAAGGTTCTTGTATCGGTTCGAACCCCGACAGCGCGCCAACAGACAA 

CACGAGGCAGTGGGGAGCAACATGCTGTTTTAATGAGCGCCTGGGTACAG 

GCGTGCTGAGGCTGAAAATGGCATTAGCCCCCGGGTACCTGCCCGG 

M3GTACGCGGGGGCCCCTTTCTGTGACCGAGTTCACACTCAGAACACACG 

TGTTGAAATCGGGAAAAAAACGGAGACCTGTTGTATCTTGCAAGGAAAAC 

GTTCCTTACAGGTATATTTACAGAGGACTGTGTCGCACTCAGGCAGAAAT 

GACCTCAACAAGACAGCCTCGTGGAAGGAAGAACACTTACCTACTTAACT 

CCCCTCCCCGCCCCGGACTGCCTAGTCTAGCCTAGCCGTCTATAACAACC 

CCAGTGGACTGACATTCCATCTTGGAATTTATGGAGGTGACAAAAGTGAC 

ATTTGAGATGGACCAAACCCAGCCCTTTCAAGAAGAGCTCTGTATGTTTT 

ATCTTGACATGTGTTGATGAATAATGACCTGCACACACATTCTGAATGCA 

GGAAGGGAAGTCCTGCTCTCCGTCC 

>Sequence 1496 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTTAAGGTGGTGTAAATATTCCCCATAAAGCTTTTGCG 

GGAAACTCCTGGCGCCAAATCGGAAGTTTGTTGCATGACCTTGCGAATTT 

TTAGGTTTTGGTACAAGGGATAGACTTGTAGCTTATTTTTTTTTAAAATA 

AAAACTGGATTACATGTACGACATGTCTGTTAGGATTCCTCTTCATGGAT 

TGAATTTTAAGCAACGATCTCTGTGCTTACTTTTTCAGGAGAAGCACAAC 

AGTTTCTAAAGTTGAGGGGTTTAAATGGGGGTACACTTGCGGCACGCCTT 

CTAAGAAACCTAAGTTGGGATCCCCCCCGCGGTGCTTGCT 
>Sequence 1497 

AGGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGGGGGTTGGGAATTAT 
TACAATACACATCATAGACAAATGAAAATAGTTAATTATTTTACTTTGTA 
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TGAGAGAGAAGATTTATCCCATATAAGATTCATTTCAAGATGTGTCCCAA 

CATAGGTTGTTTGAAGACTTTAAGATTTACAAAAATATTTTTGCGTGTCT 

ACAGCAAAGATGGCGAAGGACTAAGCTATAATAAGTGATAATGGAGGGCC 

CCTTAGTAGAAAAGACTTGCACTCAATTCTCAACAAATTTAATTTATCAA 

GTTCTTAGGCTATGAACCATATTTCCCCTACCACTAAAGTGAGAAAAACT 

ATGTTAACTAGTAGGGTTAACCACATTAAATTAATCAACCTGTGTAAAGT 

GACTCTCATATAATAGTGTCTATGATGTGGTCCACTAAATTTTCTGTAAA 

ATTTTTCAGTTCTTTAAGTCACCGTATCAGTGATGCCTTACTACCATAGA 

ACATAAATAATGTTGGCTCTTTTTGCGTAAGTAATCTATGAGGTGTCTAT 

TCAGGTAATACAGAAAGGCTTCTTGTATCTAAATATTCTATGCACTGCTA 

CATGCTATACAGCATTGCCATTATTTCTTCTTTAAAATAATATATTGAAA 

GGTCCTGTAAAAATAAGTATGCATTATGTAGCATAAACCAAACATAAATT 

CAGGATAAAATAATGGGGTAATTTAGTTGAAACAGAGAACAGAGGTAATA 

ATTCCTTACCTTTATTAAAAATTCAAACCACATTAGGTTG 

>Sequence 1498 

AGGTACCTCTTTTTCTATGCTGAAAAGTTATGTAAAAAATCCCTAAGCTT 

TGTTGGATAGTCTGTCATCACCCCAGTTGCTCCCAAATCAAAAGCTCTTT 

TGTATTCTTGTTCTTCATTTAATACCCAAATATACACTTGAATGCCTCGA 

GCAGTTAGGTGGTCAAACAAAGCTTTCCTCATTAGTAAGAGATCAGAAAG 

CCAGATGAGAAACTTTTGACTTCTGGACATGGTGTGTGGTTCTTTTAGCT 

TCAGTATAATAGAAGGCATTGGGATTTCAAAAAACTGTTCTCGAATGGGC 

ACAAAGGGCAAGAGGCCAGTGAAGAAAAGGCCAAGAATGAGCAGGACACG 

TTGTAAACTGAAGAGTATAGGAATATCTGAATTCTTTTCGTAGCACTTTT 

CTACAATTTG 
>Sequence 1499 

AGGTACACGCCGCCACGCCGGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGTAGAAATG 

GGGTTTCACCGTGTTGTCAATGCTGGTCTCGAACTCCTGAGCTCAGGCAA 

TCCGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCTACC 

GCACCCGGCCTGCATATATTTTTTAAACATTTATTTTAGCGTTACCAAAT 

TGTCTTGAAGCATTCATTTAAAAACACAAAAACTCACTGCAGCTGTCTGA 

ACACTTTTCTACTTCACCAAAGAGTGCCGAACAAGTTAAAATGAATCTGT 

TTTTAAACACTTCTCCTA 
>Sequence 1500 

CCGGGCAGGTACTGGGAGAGTGAACGACCACATTAAGAACTGGGCAATGA 

CCAGCCTGGGCAACATGGTGAGACCCTATCTTTACAAAAACAACAGTAAA 

AAAAAATGAGCCAGGTATGGGGGCACAAACTTGTATTTCTAGCTACTCTG 

GAGGCTGAAGCAGGAGAATTGCTTCAACTCANGAGGTGGAAGTTGTAGTG 

AGCCAAGATCATGCCACTGCACTCCAGTCTGGGCGACAGAGTGGGACCCT 

GTCTCAATGAAATAAAATAAGATAAACATGAGAACAATAGAAAACTGAAG 

GACAACAAAAGGAGGTAAGGAGATAAGGGGGTAGAGGCTGAAAAACTTCC 

TACTGAGGACTATGTTCCACTGAGGACTACTGAGGACTATGTTCAATACT 

AGTATTGACAATATCAATAGAAGCCTTAGCATCACACAATAGACCCTTGT 

AACCTACACATGTACTCAAGATATACTTGATATATGTAGTTATTGGAAGA 

AGGGCTTTAACACATGCTTCTCAAGTGAAAGAATGGAAAAGACAGACAAA 

AGGAAAGAAGGAAGGAAAGGATGGAAGGACATATTTAGAATAGCAGGGTC 

ATGTCTTTATAACAATCTACTTGAGAATTGTAACTTGGAAAAAGGAAGAA 

GGAAGGAGTTTGGCAGTCACCAAAGGAAAAGTCCTTCGGCGTTTAAACTA 

GTGGACCCCCGGCTGCAGAATTCATTTCAAGCTATCATACCGCAACTGAG 

GGGGGCCGGTCCCAGTTT 
>Sequence 1501 

GGTCTGGACCATCTCTACTATAGGGCAATTGAGCTCCCCGCGGTGGCGGC 

CGAGGTACAGGGTTGGCGCTCTGTTACCCGATTGCTTTCCAGCTGTGTCT 

GGTTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCT 

CCTTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGG 

TGTGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGA 

CGT 
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>Sequence 1502 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCM3AGATGGGAGTCT 

CACTATGTTGCCTAGGCTAGTCTCGAATTCCCCAGCTCAAGCGATCCTCC 

TGCCTCAGCCTCCTGAGCAGCTGGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCCC 

AGCCCTTAAACTATTTTGGATTAGGTTTCTATTACTTGCAGCCAAAAGTT 

CTGAATTAACAAAGGGCCTCACCCTGGCTCTTCCTTGGTATATATTACTA 

TGGGGATGGGATGACCGAGGTCCCATAGAAATCTCAACTGATCCATTCTT 

CCCATCTATTTTTCCAGGTCTCATGAAAAGTTGCCATTTTCCCTCCTCAA 

TTT 

AGGTACA^gSjTTGGCGCTCTGTTACCCGATTGCTTTCCA^ 

ttcccattcatgctgcctccagcaacggataagtatacggcagcacctcc 
ttatttgagtgcaaatgtctggttgtaatagaggtagatgattcttggtg 

TGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACG 
T 

>Sequence 1504 „ . 

AGGTACCCACAGCATTGGCTGTTCTTCATAGGAGACTCAGAGAAGACTTC 

ATAGGAGACTCATTATTGTTTACTGGACATCAGGTGCTATATTGTATAGC 

ATTCACATTCCACAGGTGAGGAAACAGGCTCAGAGGAATAAGTGGCATGC 

CAAGATCATTGAGTATATCAGTAGCAGAATAGGATTCAGACTNTGTTAGG 

CCTAACTCCAAAGCCCTGGCTTTTTTTTTTGAGATGGAATCTTACTCTGT 

CACCGGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGCAATCTCTGCC 

TCCTGGGTTCAAGTGATTCCCCTGCCTTAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACT 

ACAGGCATGCACCACCACGCCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAAGG 

GAGGTTTCACCGGGTTGGCCAGGATGGTCTCAATCTCTTGACCTTGTGAT 

ctgcctgcctcggcctc 

cSggcaggtacccaaattaactaaccttaaatgcaagacttagcagcag 

gtatcatccatgttgaaccacagagttgtggttataggatgatctatcca 

ggttgaaaaagaattctggccagcagtttgaagaagtgaaaatcaagatt 

AGGCACAGAGGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCAA 

tccatgagactgcagaaggggaagtgagcagcctctacccatacagacta 

GGGTCTCATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTtACTGGATATTGGT 

agttcactaacttgtgtcagtcatgattgtgacctctgatatattgctat 

ATTTGGTTTTCATTTATACAAAAGCTGCGTCTCTCCTTGATCCCAGTGTT 

ttgttggtcttttgtgcatccaggaaagtaaggcttgaggaaaagaag 

tScgtcgactctattctgtaaggcgaatgagcttaccgcggaggcggcc 

gcccgggcaggtactgtgttctcaccgtcgcggaggtttgtggatattgg 

ataaagcttcactttgatgggtattctgattgctatgacttctgggtgaa 

tgcagacgctctggatatccacccagttgggtggtgtgagaaaaccggcc 

acaaacttcaatcctccaaaagggtataaagaagaagaattcaattggca 

gacctatcttaagacatgtaaagctcaagctgctcctaagtcattatttg 

aaaatcagaatataacaggtgcatcccagtcgcggcttttcgaggttggt 

aatgaagtctttgaggcagttacgacaaaaaaggaattcccttcattcat 

tctgtggttgctaacgggtaaccagatattggtgcgacaaatcgtttttc 

>Sequence 1507 „__, 

tactgtggggcgcagctgtgtttaaaggaattggtccaactccgcggggg 
agaaggcgggntttgcggttatgggcggcgtctttccgctgtcctctgtt 
taatgaacttcgctatcgcctcggacagtatcgggttgtgggcggggcgg 
gtttcaaagattactccaaaagagggtgaattacgggtaatatcacaaaa 

ATC AGGGGG AGT a ACCGC AGGG A A AG A A AC ACTGTGG AGCCT A A AT AGGC 

cacttaaaaggcccatgaacacggtataaaaggggcccgtttgcttgggc 

GGTTTTTCATAAGGAGTCGCGCGCTCTCTGTCGGGGAATTATAAAAGAAA 

tgtcgtcgtatatctaagtgtgtgcgaaaaccgaacaggcctcttaataa 

TCCCT 



Table 3 



282/1077 



>Sequence 1508 , 
AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 

ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCTGA 

GCTCACTTAAAAGCTGGTTT 

>Sequence 1509 „ . 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGTAGAATA 

TTGATTGTCCTATATCCCATTTTCTTGAAGAGATTCTGGCTTCTAATATA 

TGTTCCTAAAAAAAAATTTATCGTCTAGTAGTGATGTCTTCATGTTTCAC 

CCAGCTGTCTCATAGGCATGACTAAGCATCTATTTCATCACCTGGCTCTG 

GATGCCTCCTCTCTTTACCATTTGGGAAAGGCATTTGCTGAT.TCCTTTTG 

ATATACCTGAAGTATTGATGCTAGAGAAATCACTTCCAATATAAACAGCA 

TCGTTTGCAGATCTTCACTTCTGTGCTGCCTCAAAATTATGGTCAGTGAG 

CGAAAGGAAA 

>Sequence 1510 „^ .... 

CCGGGCAGGTACTAAACTAAGCCGTCAACTACCAGCAAGCAGAATGAAAA 

ACAGGGACAGATCAGCATCCAATTAGTATGTCTAAGTTTTTAAACAGGAA 

AAGGGTTGAGGGGAATCAGTAAAACTGGAAACTCATACTTCACAATTTTG 

CAAATCTTACTGATTAAAAGGACGGAAATTGTGTGCTTTATCAAATCTTG 

CTGTGAAGTGCACAGTTTCATTTTGTGAGGTCCTGTATAACAATTCGTCC 

TGGGCTGGCCCACTTTTCAAAATGCAATGTTGAAAAATCTTGGGAGAATT 

CAAAAGCAATCATTATTTCAGGCAATGCAAAGGGTCATTTACTTAAGTGA 

TTGCCCCTTTAAACAAAGGTTTCCAAAAAAGCCTCAATAGGAGTATACTT 

TCAAACCTTCAATTAACCTTTCAACAATTATGGGTGTAACCCTCAGGGCC 

CGCTTCTTAGGAAACTAGGTGGGATTCCCCCCCGGTGCCTGGCAAGGAAA 

TTTCCGAATATTCAAAGGCTTTTATTCGTATAACCCGTTCGAACC 

>Seauence 1511 „„ 
CCGGGCAGGTACACGTATAAGCCACCACACCCAGCCCTTAACATGCTTTC 

GTAGCTTTCCATTACCCTTAGAATCAAGACTCTATTGAGGCAAATGCACC 

ATGACTTGCCTCAAGCCCAGCACTTTCCTATTCTTGCCAGGCCTCCAGCT 

TTTCCTGAGCCCTCGCCTCTCCCTCACCTCCCTCCAGCTACATAAGCCTT 

CTTTCAGTTCCTCATCTTTCCCTTTTAGTGATCTTATGGAATCAAATATT 

TATTTGCTTATTTTTTCAATGTCTGTCTCTACTAGCTAAAGGCAGTGGAA 

AGTTTGTTCCACACAGCTTACCTAGCATTTGACAGAGCCTCTGGTATGTC 

GCAGGCACTTAAATAAAATAAATATAACTGATGAAAAAGCTCCTTTTCCC 

CAAGTCCTCTCTCTTCATCTAAAATGGACCCTTGGCGGCTGAGAGGCTGG 

AGCACGCAGAGCAGGCTGGTTAGACTGTCCCTGGAGGCTTGCTCTTGCCA 

CTCAGCAGCTATAGGAAGTTCTNCAGGGCCCATCACCTNCCTATCGCCTC 

ATCTGAAAAGGGGCAATATTAACCAATATCTTNCTTACCACGCTACCCAC 

CGNACAAGTTTAATAAGAAGAAGGTAAGTACCT 

AGGTACTTTTTTTTTTAATTTTAATTTTAGTAGCCTGTCTTTATTGAATC 

CTAGTTGTCTTTCCTTAATGCCTCTTCACATTTGAACCACTGTCAACCTT 

CTCAGACATAAATTTTAGCCACTCCCCTTCCCCCACAAAAGAATCTAAGA 

AAAGATACACTTGCTGTCTGTTTTTGTTAGTTTACATATTCAGTTGACTA 

CAGCTTACCGTTTTTCAACTTCTGAGAAATTAGTTCTTAATTTTGGAAAA 

TGTAGTAATTCAGTTAATACATCTCTAACTTTTTTTTTATGGAAATTTTC 

TGACATACCAAAAGCAGAATAAGGCCAGGGGCGGTGGCTCACACCTGTAA 

TCTCAGCACTTTAGGAGGCCAGGCGAATCACGTGAGGCCAGGAGTTAGAG 

ACCAGCCTGGCCAACATGGTAAAA 

T?AAACATGTGTCACTGGGCAGGCGGTGCCTCTAATACTGGTGATGCTAG 
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AGGTGATGTTTTTGGTAAACAGGCGGGGTAAGATTTGCCGAGTTCCTTTT 

ACTTTTTTTAACCTTTCCTTATGAGGCATGCCTGTGTTTGGGTTGACAGG 

TGAGGGGTAAATTAATGAACTTGGTTGGGTTGAATTGGTAGAATATTTGG 

GGCCTGTTTAATTGTCAGTTTCAGGGTTTTTAAATCTGACCGCAAGGCTT 

TATTGCGGGAGGAGGAATTGTTTTTCATGTTTACTTTATAACCTAACAAT 

TTAGTTTCCTTTCTATTAGGGGTGAATAGGAATTGGGTTCCCAATTGGTG 

TTTGTGAAGGGAGGTTTTCAAATTTTTTTTGGTTTTGGGGGATTTTTTTT 

TAGGGTTAAGTGGGGTTTTGTTTGTTAGCCTTTTGATACCCCCTTTTGTT 

CCTAAAACCGGT 
>Sequence 1514 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGCTGACCTGTGGTTCATTTATTCCCAGTTAG 

GTGAAGAGGCACTCTCAGGGGAAAGAAAATACAGTGGTCTAGTCCAATGC 

TGCTGTAGCCTGATAACTGGACTTCAAGTTTTCATTCAGGATGCTCTTAT 

TGACCAAAAACTAATTGTCAAGTCCACAATCTCAACAAGGGGACTGTTTT 

GGAGAAGTCTTACTTGAAGGGATCTATTAAGATGGGAGTTCTTGGCTTGT 

GCTGACCCAGGTTTTGGGAGATTTTACTTTTATAATTATACTCCTAACAC 

CTATTTATTTATTACTTTTCTTCTCAATTCTTCTTAGTTAATCAACTTAT 

TATTAATTTCTATATTTATATTTAATGTTATATACTCTTAATTTATTAGC 

TTTTTAAATATTTCGGCTTATATTTTCTTCTTTTATTCACTTCTTTATTA 

AAGAG 
>Sequence 1515 

AGATGCTGACCGGCGGCGTGGGCATCGGCTTCTGGGTGTGGGACGAGTGG 

AACAACCTGAACGTAGCGAACATCATCATCGCCATCGTCGTCATCGGCGT 

GGTGGGGCTGCTGCTCGAACAGGCGCTGGTGGCGCTGGCGCGGGCGCTGA 

CGCACGAACAAGTGGCTAACTGATTAAGGAGCGCGATCATGGAAGACCTT 

CAAACCAGGTTCATCGACATCACCGGCGTGGAGATGGCGTTTCATACGAA 

GAAGGGCGTGTTCCAGGCACTGCAGGGGGTCGACCTGGCGGTGCGCAAGG 

GGGAGTTCATTACGCTGATCGGGCACTCGGGGTGCGGCAAGTCGACCTTG 

CTGAACCTGATTGCTGGCTTGTTGAAACCGACGGCGGGCGTGCTGTTGTG 

TGCC 

>Sequence 1516 

AGGTACCAGTGGCCAGAGGACCTGCTCAAACCTGACCTTATTCTGCTGCT 

CACTGTGAGTACTGAGGAGAGGTTGCAGAGGCTGCAGGGCCGGGGCATGG 

AGAAGACCAGGAAAGAAGCAGAACTTGAGGCCAACAGTGTGTTTCGTCAA 

AAGGTAGAAATGTCCTACCAGCGGATGGAGAATCCTGGCTGCCATGTGGT 

TGATGCCAGCCCCTCCAGAGAAAAGGTCCTGCAGACGGTATTAAGCCTAA 

TCCAGAATAGTTCTAGTGAACCGTAGTTACTCTGGCCAGGTGCCACGTCT 

AACTAGATTAGATGTTGTGTGAAACATCTACATGCACCATTGGTTATGCG 

GTGTTCCCAAATTTCTGTTCTACAAGCATGTTGTGTGGCAGAAAACTGGA 

AACCAGGCATCTTAATT 
>Sequence 1517 

CCGGCAGGTACGCGGGTATTTCCTACTGGATTTTGCTTTCACTGGTGTTT 

AGAAAATAAACTTGATTTCTCTAGGAGCACTCCTTTGGTTAGAGGGATGC 

AAGAAGGAGAGGTGAAGGTGGCGTGTGGTGGCTCATGCCTGTATCCACAC 

TTTGGGGAGGCCGAGGCAGGCGGATCACTTGAGGCCAGCAGTTTGAGACC 

AGCCTGGCCAACATGATGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAAAATT 

AGCTGGGCATGGTGGCAGGCACCTGTAATCCCAGTTACTTGGGAGGCTGA 

GGCAGGAGAATTGCTTGAACCCAGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCTGAGA 

TTGTGCCACTGCACTTCAGCCTGGGCGACAGAGTGACTCTGTCAAAAAGG 

AAAGGCAAAAACCGGACCCTGGAGCTCTGTGGGCCCTGATTGCAGGCCCC 

TCCCTGTGTGATGAGGGATGAGTCAGCTTGGGGAGCCACTTGGCCAGCCT 

GCATGCCTGGTCATCAGGAGGTTGAGAAAAGCCTTGAAAGTTGTGAAGCA 

CTGAGCAGATACAAGTGTTTGTTAATTTTGTAGAAATAACTTTCCCATTT 

GGCCTTATCTTCAAGTTGGTATTGGTGCTTCACGCAAACTGAAGTCCGTT 

TCTTATTGTGACTTTGACAATGCAAAGGCAAAATAGGAAGAGGCCCTCCC 

ACCCCACTATTCCACCCCTGGTGACCCATTTAATGGTAACCATTGCACGT 
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ACCTCGGGCGGTCTTA 
>Sequence 1518 

ATTGGCGTTTGCGCCTCACCTGGCCCGGCTTTTCCAGGTCCGGGAAAACC 

TTGTTCGTGGCCAGTCTTGCAATTTAATGGAAATCGGGCCAACCGCCGCG 

TGGTGAGTAGTGCGGGTTTTGGCGTAATTTGGGGGCGGCTTCTTCCCGCC 

TTTCCTTCGGCTTCACCTGAACCTCGGCTTGCCGTCTTCGTGTTCGTTTC 

GGGCTTGCGGGCGGAGGCGTGTATTCAGTCTTTTACTTCAAAAGGCCGG 

>Sequence 1519 

CGAACGTGACCGCTATTAGTATATCGGCGAATGAGTTCACCGGGGGCGGC 

GCCGGCAGGTGCGCGGCAGGTAGGTTTTAGACTCCTATGCTTTAATTTTA 

TGTAATTTCCTTGTCTCTTAAATAACCATAATAAAACAACAGTTTTGATA 

TAGGACAGTAAAGAGCCCTTTGATATACTACTGGTTTTGAATGTGTATAG 

AGACCTCATATATACTCTTCAGCCATTAAGAAATTGTAGTAATATTTTGC 

TCCCAAATTGTGGAGTCTGTAAATTTTCTCAATAACATCATCTTTATGAA 

AATCCACAGAGGCCAGGGATGGAGTAGGAACAGAACTAAGTTTCAAAGGC 

AAATGGTGATCTGGGCTTGAGGAAGTAACAGTGAGGTCAGAGGGAAGAAG 

GGAAGGAGAGAGGGATGGCCAGCAGACCCAAGTGCAGAGTTCAGAGGGGT 

AGGGAACAAAGGGAGACATGGGGAAAGACTGGATGTGGCCACAGCAGCAG 

TGTACTGCAGGCCGAGTCGCACCA 

>Sequence 1520 

ACGCACCAGGTACATCAGACAAGGAAGTCCCACGGCACTGAGAGCiGAAT 

TGTGGGCTCTCATTATGAATATTTACAGCCAACCTGAGGATGTCTTGTAT 

TATGAGCAGCTCAAGACCAATGTGATCTACATGACCTTTGGGGACAGTCT 

AATCTATAAAGATGTGAAGTTGACAGCAAGCAATGATGATTATTATTTTG 

TATTTGAAGATTATTTATATCAGGTATTACTTTGGTTTTCCCGGGATACA 

TCTGTGTTGAGTCACTTTGCATTCAACAAGTGCCTCGCCACCAAAATCAT 

ACATAAGATGAAAACTAAGACTGGAAGAATATGCTGTCTTTTACCCACCA 

AATGGTGTTATCCCTTTTCATGGATTTTCAATGTATGTTGCACCCACTTG 

ATTTTTATACCATGAACCTTCCAAATTGGATTAGATATTTCGGGAGAAGT 

ATGTACATTTTTTTTTTAAACTACAATTAAATATTTCTGAATATTCAGGG 

AATAGATCACTATTGTATCTTTGTTGAAATATTTTTTAAATCTAAAATGA 

CCAACTTCTTTTTATAGGAATAAAAATAAGGGTTATTTGCTTTAGATATG 

GGATATATCATTAGTAAAAATTTTCGTGGAAATTTACTCAACAAATTGCT 

CTTGATTATTAAGGTATTAAAATTTACTTATACTTAAGTTGAAAATTATA 

TTGGCTTGTAATCTGTGCAATCACTTATCTTGTCTGTAACTGACGCAAAG 

AAATTAATTTTATTTATGCTACTAAATTTATTAAATCTAAGGGAAATAGT 

ATTTTATAAATAATTGCATATACATTATATTATAGACTAAATGGCTTTAA 

GTCAG 
>Sequence 1521 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGAGACTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCG 

GGAGGCGGAGGTTGCAGTAAGTGGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTG 

GGCGACACAGTGGGAGTCTGTCTCAAAAAAAAGAAAAAAAAAAGCTACTG 

AGAAGGAGCCACCATTTTGCTTTAAAATAGTGGGTTTTTTTCCTTTTTAA 

TGAACACTGGAGCTGAGGATGCAGATTACATGAGTTATTTAATAAGTTGA 

TTCAAGAGAGAGAGGGTATATTAGAAATGGTAAGATGATTTGGTGGGCAA 

AAATGCTTTCTATAATTTGAATATGGGTTTAATTTAATTATTAACTATAG 

AC 

>Sequence 1522 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGTATTAAAATGTTCTTTCAGTTAGGGCCAAA 

GGGCATTTAACTTCAAGGTAAGACCCATTCCAGGACGGCAGAGATCATGT 

CTGTCTTGCGTATCCCTGTGTGAATTTTGCCTGACATGTTGCAAACACTC 

CGTATGGAAGTCTTGAAGGTCCTCCTGCCCCAGTCAGAGAACCTCTGGGA 

GAACAGTTATCCCCAGACCTCAGACGCTCGACGGATACATGAGAAGCTTT 

CTTTGATGGATTCGATGTCAGGATCTCCATGTGAACTTCCACTTAGAGGT 

GTCATGCTATGGCTCTCTCTGTTGAAAACTGAAAACCTGTGTGGTGGATG 

GCACCAGTCCTGTTGAATGGTGCAAACGTCCCCTGCACAAAAGCACTATT 
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AT 

>Sequence 1523 

AGGTACGACAATGGAAAGTTTTTAAACAAGCAAATGTCACTATCAAATTC 

CTGTTTTAGAAAGATAATTCTGAGAAGGCACATCCTGAGACAGCCTGGGG 

CCAAGATGCTGTGGCGTAAACAGATCGCTGAGCGATGATAAGGTCCTGAA 

TCCAAAGGGCAATTTGTTGAAAACAAAATTTAAAAGGGACACATTTAAGA 

AAGCTTTTCCCCAAAGTAGAAATGCCTGGGGTGACCATATTTAGAATTAA 

AGTACGATGTAAGGGAAACAAGAAGAAAACATAAGATGATTTCCACAAGT 

TTTGATTTCTTTGGACCAGGAGGTGTTAGATGGACAAAAGTCATTAAACT 

TGAAGAAAGGTTGAATGATTAGGAAAAAAAAAGAAGCTATGTTTTGGTCC 

AGAAAAATTGTGACAACCCTCTTTAGTTTTTGGAACCCTGCTTGAAATAC 

TTGAAGGTAATAGTTTGGGAG 

>Sequence 1524 

CCGGGCAGGTACCCACTCCCTGCTATAAACCCAAAGAGAAACTTCCAGTC 

GAGGCCAAGTTGCCATGGGTTCAAACAAGCTCAAGAGCTAGAAGAAGGAG 

CTGCTGTGTCAGAGGAGCCCTCGTTCATCCCAGAGGCCTGGTTCGGCCTG 

GCACAGGTCACCTGTGGGTGTGGGGGACCCCAGGGGGGCGAAATAGGTCA 

AGGTGGCCAGGGTGGCTCCTGTCTTTCTCTCAGTCCGTGGCTGACCTGCC 

TATTGACGAGTGTGAAGGGGCCCAAGCCCAGCATCCCAGCGTGCCCTGTT 

TATTGCAGGGCCCATGCCAGCGGGGGGAAATTCCCTGAGTTCAAACCCAG 

GAACGAGACCAGATGGGGCTCTTTTGGGTGGGCCCTGCAGGAATTTCCGA 

CGAAGCCTGTAATTGACTGGGGGAGTT 

>Sequence 1525 

TAATACCTTAACGGTATTATAATTAATATTGTATCATTTATACGATCATT 

AATTTGATCTTTAATGTAATTATAATTATTTGTGTGTCTGGAAATTTAAT 

TTTATAATTTATTTTTACGTTGCGTATCTCTAGATATGGTTTATGGAATA 

ATATATATTTAATACGTGTGGCTTCACGAGTACCTGACTGATTCTAACCA 

ACCTTTTTTTTGGGCTTCTATTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGAAGG 

CGTGAGCCACTTCTTCCGCGAACTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACG 

AGCGTCTCCTGAAGATGCAAAACCAGC 

>Sequence 1526 

CCGGGCAGGTACATAATTGTTCAAAGCAGTTTTATTTACAACAAAAATCC 

GTATACAACAAAAAGCTTCAACCAACAATGGTGAATGGTTAAAAAATATT 

ATGGTGCATACATCCATGAAATCCTAGTTAGCTGTAAAAAAGGAATGAAA 

TATTGACATACACAATAATCTGGATGGATCTCAAGAGTGTTGTGCTAAGT 

AAAAAGTGTCTCCAAAGGTCATGAATGGTTTATTTCATTTACACAGAATT 

TCAGAAATGACAAATTTATTGAAATGGAGAACTAATTTATGGTTGCCCTG 

GGTGAGGACACCACTGGACTGGAAGCAGAGGGATGGCTGAGCCCACGAGG 

TTAGTGTGAGGGAGATCCTCACAGTAGTGCAACAGTTCTGCACTTTGACT 

GCGTTGATGGTGATAGGAACCCATATTTAAGATGAAATAACACAGCCCCA 

TGTGCACACACTGTACCT 

>Sequence 1527 

AGGTACAGGCCCTCATGTTCTCTGGACACAGTATGGATGGTGAATGTTCT 

CGTGGTGTGAGACAGAATGGAGTCAAGGAGAAACCAAGTATAGGCACAGG 

GTGGGTGAGACTTTGTTTCCGCTAAGAAGGTCATGCTGGAGCCCTCCATC 

ACCTTAACCACCTTCCCAACTGGCAACACCAGACTCCAATTTGATTTCAA 

CAGGATCAGGACCATACTTCACATCCAGGAAGATGGGGTCGCTCCTCTGG 

CTCAGAAGGGCATCTCGAGCTTCACATTGGTAAGTCCCTGAGTCCTCCCG 

CTGGACAATGAGAATGGTGAGGATCTTGCCATCCTTGGACAGCTGCATGC 

GCTCATGGAACACAATGGAGAGGTTGTTGGAAACCCAGTGGATGGTAAT 

>Sequence 1528 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCGCGACGTTCGGTTCGCTGTGTGTGTCGCCG 

GCTCCTTGAGGGTCCATGTGATTTTTACGCCAGTGCTGCTGAACTGTGCA 

GGGTAGGGAGCTGGCACAGTCCGATTAATTGTCCTTGGGTCGAGGTGTCT 

CGTCGGACCCTTTGGGGCGTACATGAAAAATTAAGGCAGAGGTCACTGAA 

ATTATTTCTAATACCAATTCCAAAATAGTGACTCTTGGACAATAGTGCAA 
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TTATATGGAATTATGGCTGGTTATAAGCCTGTAGCTATTCAGACATATCC 

TATACTTGGTGAAAAAATCACCCAAGATACACTGTACCT 

>Sequence 1529 

CCGGGCAGGTACAAAAGAAATGAGTATCCTAGAAATTGATTATAATATTG 

ATGTCTCAAATTTTATGTAAGTTACACATAAATATAAAATCCCAAAAACA 

TGCACCTACCAAAACAGGTGGAGAAAAGAGTGTTTTCAACAAATGATGCT 

GGAACAACTGCACATCCATATGCAATAAAAGGAAGCTGGACACAGACTTT 

ACCCTCTTTTAAAAAAAACTGACCCAAAAATGGAACACAGACCTAAATGT 

AAAATGCAAAACTATGAAACTCCTAGAAGATAACACAGGAGAGAATCTAA 

GGGACCTTGAGTTTGGCAATGACTTTTTAGATACAACACCAAAGACACAA 

TCCATGAAAGAAATAAGAAGTAACCTGGACCTCACCTATTAGAATGGCCA 

AAACCCAGAGCACTAACACCAGCATATGCTGAGGAGGATGTGGAGCAACA 

GGAGCTCCCATTCACTGCAGGTGGGAATGCAAAATGGCACAGGCACTTCA 

GAAAGACAGCCTGGCGGTTTCTTACAAAAGCTAAACATACTCTTACCATA 

TGATCAAGCAATTGCAACCTTTGTTGATTTACCAAAAGGAGTTGAAAACT 

TACGTTCACACTAAAACCTGTACCT 
>Sequence 1530 

CTCCTTTCACGGTAAAGTGAGAACTGTGGTCTGGGTGTGCTCAGCGGGCA 

CAGGCCTGTGGTTTTGCTCCCCAGTGCCCTGCCTCTCACAGACCTGCTTG 

CTTAGACATCCCCCCACCCCAGGAGGCTGAGGCTGATTCCAGGTGACCCT 

TTGGGATGCTTGGAAGCGCTCGCGGTGATTTAAACAGAATTAACCAGCAG 

AAACAATCCTTTGCGGAGGTGCAAAAGGGCAGCGAGGAAAAGGCTAGAGC 

ACACCTCAGATTGGACCCAGATGACTAGGACCTGCCAGCCGCAGCAGAGG 

GATTGGGATACAACAGAGACCTAAGAAGCATCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 1531 

AGGTACTTTCGTGCTGCCGCCGGGGAGTGACAAAGAGCATGCGGGTGGGG 

CGGGCACTACTGGCATCTGGGTGGGCACTCCAAGGCTTGGCATAGCTATG 

ATCCAGAAAAACCAGGTCCAGCTCCCGTTCATGCACTGAAAGCTGGAAGA 

GCAGCGAGGTGCCCATGCCTTGAGCTGAAGTCTGGAAGTCCCTCTCCCCA 

CCCCGGTGGGCCATGTCAGTGGAGGGGCAGAAAGTCAGAGCATGGGTATC 

TGCATGCTAGTCACCCGCGGTCTTA 

>Sequence 1532 

AGGTACTTCCATCCCCTCATCTGTGGTAGTAGTGAAGGCTAGGTGAGTAA 

GCGTGGGCTGTTCTACCCACCAGAAGTCCAGGAGCTGTTGTATACCTCAT 

TTCTAACTCGTGACCGAGTGACTTGCTTTAACTTTCTCGAAATCCTACAG 

AGTTGCCAAAGTCTGCCCCTCCCTTCTCAGTCATTGTTAAACTCTGGCCT 

ATAGCATCATGGGACCTGTAGCCTAGGGTGGGACCCCCTAAAGCCTCTGA 

ATGTCGCTGCTTAAAAGCTACTGCAAACTGAGGGCAAATTGCAATCTTCT 

ATTCCTTTTTGTTGCAAGGGGTCTTCACAGGTCTTTTAACATCTGCTTTC 

CCTGCCACCCTGCCTTTAGGGGGCTGGCCAGCTATCCACACCCCTAACCC 

ACCCTGTGTTTTTGAACAGCTGGCCACACCTTAACTTCTG 

>Sequence 1533 

CCGGCAGGTACGCGGGCGCACGCACATACACAGGATTTACACATTCAGAG 

TAGAAAATCTCAACGTTAAGCAGTGACCATTTCTTGGTAATCACATCTAT 

GTTTATTTCAGCAAAGCAATAAAAAAAATTTGATGTTTTTGTACAAGCAT 

TTCAAAATCAATCAATTTGACCAGGAGAAAAACCATTCTGACCAAACAAG 

GATTCTGAGTCTTTAATTTGATGGTAGCTCTGTCATGTGTGTTAGATAAT 

TAATGTTAACAACACAGGTTTCTAGGCTATCAAGTCTTTTGGAACGCTGA 

AGTGATCCACTTTTTATTCTGTTACCCTCCCTCCCTCTATGCTGCCTGTA 

TGATTTTGAAATCCAGTCCTTTCTTCGGAGCATCTGGCATAAATCTCCAT 

CAGACATGAAGAAGAAGGGGCGAATTCTATGGTCTGCATGGGAACAGCCT 

GACAGCTGCCTGTTTAATCCCTTGACAATGCAAAAATTTCTTCAAGGAGG 

GAATCTCACTTAACATGCAAACAGAGAGGCCCAACACATTTGGTCCCGTT 

CCATATTAGTGATATTAATTAGAATGGTATAAAACTGCATTTTTTTTTTC 

TGGAAAAGCAGTTCAAATGATAGAAAATGAATTTTCTTATGTCGGCTTTT 

AGATTTACATAGTACCTT 
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>Sequence 1534 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTACC 

T 

>Sequence 1535 

ACTGCCTAGACGACTACTATCGGGTGAATTGGGGCTAATCGGAGCTCGCA 

CGGCGGTGGCGGCCGTCTCCTCAGAGGACGGAAAGACGATGCCGGCCTCA 

CGCTTCACCGCCACGGCCGCCGCCTAGAGTAGCACTCGTCGACCCGAACA 

GTCACCGTCTCTCATTCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1536 

CCGGGCAGGTACGTATCAATTCATGGCTAAGGTGAACAGCTCGGAAGTAT 

GTTAAGCTGCAGAAAACAACCAGCTTCAATATTAGAATATAGCACTGACA 

ATCTACTTAGACACATAAGCATTAATAGTTGCCTATCACTGTTGATGGAA 

TGTTAGGCTTACTCTTAATTTTTCTACATATAGAAGACAATGTGGACACT 

TTATTAAAACCATCTTACAGATAAGTTTCCCTGGTCTGCCTGTTGGTTGT 

TTCTCATGCTTATATAGCTATATTTCATTAAAAATCAAAAATCAATAACA 

AAGGCCTATGTGCCAGCTGTAGGGAATGAGTGAGTGGCTAGGGGTGTGAG 

GATAGCTCAGAGACTATTTCAAACAACAGGAAACCTTCAACTTCCCTGGT 

GCTCTTTAAATAATAGAAAAGTTAATAGGAAAAAATCCAGTGGCGCAAGA 

TTTGTAGAATAATTTTGACATTTCCCGAACCAGCCATCTGCAGAAGTGAA 

TTTGGATGTGACCCT 

>Sequence 1537 

AGGTACTTGACTCTTCCCCTTAAGTTTGATTCCATTTCCTAACATTATCC 

TTGCCTCTTGCTTCTCAGCAACTAGTCTTCTAAATTAGAACTTACACACA 

ATGACCAGATATGACCCTGCAACAGAGCATGCCCTTCTGCATTGAGCATG 

CAATCATGTATCACAGGTATAAGACCCCTTGAACAGACATGGTTTTGGTG 

ATTCTGTGTAGGACTTATTGCTTTTACCCAAGAAGATGATCAGGCATCCT 

AAGTAGATCAAAAAGTTTTCTGGAGCTCTTGAATGTGTATAGGCAAGAAA 

GATTCAGCAACCTGTTGCCTTATATGAGGCAAACTATCTTCTCATATTTT 

CTTTTGAATTCAGGATTTCAAGGTTGGGGAAGGAAGGTCGGGCGCGGTGG 

CTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAAGCCCAGGCGGGCGGATCACG 

AGGTCAAGAGATCGAGACCATTCCGGCTAAAACGGTGAAACCCCGTCTGT 

ACTAAAAATACAAAACATTAAGCCCGGCGTAATGGCCGGCGCCTGTACTT 

CCAGCTTCTCGGGAGGCTTACGCAAGATAATGGCCTGAACCCTGGAGGCG 

GGGCTTGCAATGAGACCAGATCCCGGCACTGCACTTTAACCTGGGCCAAA 

GAAGTAAGACTCCGTTTAAAAAACAAAAAAAAAGTCCCTTGCTGGGCCGG 

CGG 

>Sequence 1538 

AGGTACTTTCGTGCTGCCGCCGGGGAGTGACAAAGAGCATGCGGGTGGGG 

CGGGCACTACTGGCATCTGGGTGGGCACTCCAAGGCTTGGCATAGCTATG 

ATCCAGAAAAACCAGGTCCAGCTCCCGTTCATGCACTGAAAGCTGGAAGA 

GCAGCGAGGTGCCCATGCGTCGAGCTGAAGTCTGGAAGTCCCTCTCCCCA 

CCCCGGTGGGCCATGTCAGTGGAGGGGCAGAAAGTCAGAGCATGGGTATC 

TGCATGCTAGTCACCCGCGGTCTTA 

>Sequence 1539 

CCCCGCCAGTGTTCTGGGGCTGACAGAGAT 
>Sequence 1540 

CCGGGCAGGTACGCTGGCATTTATTCTGACTGTTTCAAGTCAGAGCAAAT 

ACTCCTGGAATGACCCTCTCCTGTTTCCTGAGTTTGAGCCGATCCTATTT 

GGCACTGCAGACAGTGAGAAGTGGATGTTTGAGGACAGATGGGAGGTGCA 

AAGTGGAGACAAGTATTGGTTCTTTCTTCCACTATGAGACTAGCAGGGCC 

CAGTTCTCTTAGCTATTGTCTCTATTTTGTAGATTAGGAAATITCAAGTT 

TAGAGAAGTTGAGTTAACTCACCGAAGGTCTCGGGGCTTGGTGGGAAGAG 

GGACGGAAAATTAAATTCAGGTCTGTGTGTCTCCACCACCATGTTC 
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>ScQucncc 154 1 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGAGCTACAGGTTAGATATTAACAGAATCTTAC 

TCTAGAGTAAAATCACTAGTAAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAA 

AAAGAAAATGCCAAAGCATTTAAATAATCCTATCACGTAAACTGACAACA 

AAAAATGGTATCTGGATTCATGTAGCAGCATTTAAAATTCAGTTGTGGCC 

AGGTGTGTGGCTCACCCCTGTAATCTGAATGCTTTGGCAGGTTGAGGCAG 

GAGGATTGCTTGAGCCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACATAGTGA 

GACCCTGTCTCTATTTTTAAAAAATAAAGGCCAGGTGCGGTGGCTGACGC 

CTGTAATCCCAGCACATTGGGAAGCCAAGGTGGGCAGATCACGAGGCCAG 

GAGTTCGAGATCAGCCTGACCAACATGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAA 

ACACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCACGTGCCAGCTACTCAGGAGGCC 

GAGGCAGGAGAATCGCTTGAACCGGGGAAGCAGAGGTTGCAATGAGCTGA 

GATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACTGCGTCTCA 

AGACATAG 

^ScQucncc 1542 

CCGGGCAGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAG 

GTATTATCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCA 

GGTTGAAAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATT 

AGGCACAAAAGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCAA 

TCCATGAGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACTA 

GGGTCTCATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGGT 

AGTTCACTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGCTAT 

ATTTGGTTTTCATTTATACAAAAGCTGCGTCTCTCCTTGATCCCAGTGTT 

TTGTTGGTCTTTTGTGCATCCAGGAAAGTAAGGCTTGA 

>S6Ciucncc 1543 

AGGTACTTTTATTCTTTAAGAATATAGTCTTTAGCCAGGTGCAGTGGTGT 

GTGCCTGTGGTCTCAGCTATTTGAGAGGCTGAGGTGAGAGGATCACTTGA 

GTTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGCAACATAGCAGGTCCCTGGCTCAA 

AAAAAAAAAGGTTCCCATTCAAATTTAACTTCATTTTTTTTAAAAATGTC 

ATTGATTTACCAAAGTGAAATAGAATTTGGCCTTTTCTTAGGAGGCTTAA 

ATCTACAGGAGGGTGAAAAGTTGACCCTTGGGAAAATTCATTATTACTTC 

TAATCCCCCTATGGTTTACGACAAGATTTTAGAAAAAACCTGGAGTGTTT 

ATTGGACACCTGNNACTTTAGTTCGACCCCTCCAGGCTAAGGGCAAAACC 

CAGGGGAACTTACAAACTTGTGCAAATTCCCCAAACTTCCCTGGGGGCTT 

AGGGGCATTTTTTTCTAACCTTTTTTTTTTGCATTTGGGTCCTTCTTTAA 

AGAAGGGCAAATTGAAATTACCTAAATTTCCCT 
>ScQucncc 1544 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 

TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 

TCAGCCGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACACTGTTGTGTGCCCTATAGCACCTGGCACACGG 

GAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGCG 

ACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATTC 

TACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGGAGAGGGGACT 

>ScQucncc 1545 

AGGTACCGATACCCCACATGCAGGCTTCAATCCTAACTTTTGAGATGATA 

CTTGCCACAAAGTAAAATGGGTTGCCTTGCAGTTGTCCCTTCTTCATGCT 

GGGACAAGATAAGTCTTGATCAGGGATAGGGGTGGTTTCGGGGAAAAATT 

TAACTTGTAATTTTGCATTTCATTAAAGCCAGGCCTTAAATGTTAAACTT 

GAAGGGCCTTAATTATGTTGGGAACCCCCAGGAATTAAAAAGGCCAGTAA 

AAAGGGTGTGCAGGCCCCTGTTTCCAAAGGCCCCAAACAGGAAAGGACCA 

AAAATGTCCCTTAAAGCCCTAATCCCAAGTTAGGGCATTTACAAAAAAGG 

AAAACCTGGGGTTGCTTCCTATTAACGGTTTGGCATCATTACCTGGTTGG 

AATGGCAACCTCCCCTTTCAAACCATTAAATTATCGGTATGGCTTAATTT 

TAGATCATCATAGCTTAAGGGCCTGCCCAGTTTATAAAAAAAAAAGGGAC 

CAACCCCAGCAAATTGGGCTTTTTTCGCACCCGGAATTGGCCCACATTAA 
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AACTTTC 
>Sequence 1546 

AGGTACTTTTTTTTTTAATTTTAATTTTAGTAGCCTGTCTTTATTGAATC 

CTAGTTGTCTTTCCTTAATGCCTCTTCACATTTGAACCACTGTCAACCTT 

CTCAGACATAAATTTTAGCCACTCCCCTTCCCCACAAAAGAATCTAAGAA 

AAGATACACTTGCTGTCTGTTTTTGTTAGTTTACATATTCAGTTGACTAC 

AGCTTACCGTTTTTCAACTTCTGAGAAATTAGTTCTTAATTTTGGAAAAT 

GTAGTAATTCAGTTAATACATCTCTAACTTTTTTTTTATGGAAATTTTCT 

GACATACCAAAAGCAGAATAAGGCCAGGGGCGGTGGCTCACACCTGTAAT 

CTCAGCACTTTAGGAGGCCAGGCGAATCACGTGAGGCCAGGAGTTAGAGA 

CCAGCCTGGCCAACATGGTAAAACCGGTCTCTACTTAAAATACAAAATTA 

GAGAGCATGGTGGCTCAGGCCCATGATCCCAGCTACCCGGGAGGCTGAGA 

CACGAGAATTGCTTGAACCTAGGAGGCAGAGTCTTGCCTGGCAGAACAAG 

ACTCAGGGGAAAAAAAAAGAATTTAGTGTTCATGCTAAAAAGATATCCTG 

GACATATTAATTACATGGAGAAACCTAGCAGACATCACCTTAACCAAGTG 

GTCAAAGTTAACATCACTAGTAATAATAGGACATNCAATATTACAAACCT 

GCTGATATGATGCAATGAGAACACTTCTGTGGTGTCCTGGCCAAGGGATA 

AACTTGGGTTAATCATGAGAAAGAAATCANAAAGCCCAAAATGGGTCCTG 

CCCGGCG 

ctoggSmStacgcggggggtattaaaatgttctttcagtta 
gggcatttaacttcaaggtaagacccattccaggacggcagagatcatgt 

ctgtcttgcgtatccctgtgtgaattttgcctgacatgttgcaaacactc 

CGTATGGAAGTCTTGAAGGGCCTTCTGGCCAAGTCAGAAAACCTTTGGGA 

gaacagttatccccagacctcagacgctcgacggatacatgagaagcttt 

CTTTGATGGATTCGATGTCAGGATCTCCATGTGAACTTCCACTTAGAGGT 

gtcatgctatggggcctcagcgtcaccacatcgtttggacgtctgaccag 

tttcctgactttgagagtctcttactttaaacatgagggatcagccctag 

aaaggaaaggaaagacacacgcaagagtctgcctctgactcc 

>Sequence 1548 ^ 

ccgggcaggtaccagcgggctgtcctctaacagcgacggctgcacgctgg 

gcacgctgggcacgctggcgggatgcacgggcctttgtcctgctgcctct 

gaggtagcagagtcggcacagggtggactgaggggcgtctcgcttttctg 

tccaccctctgagacagcagggacaggttcatttggcttctccaggtgca 

gcagcttgagtttgctctttggccctgatgctccagtctggttcttaatc 

ttcttctcatagtccaggagttggcccagaaaattgaagtttggagatat 

agtaggtcttttttctttcacaaatctgtaagcttcatctaaagacatgt 

ccatcctcttcatgatgtaggcgatagcgatggtggcggagcgggagatc 

ccagctaaacagtgcactagaacat 

>Sequence 1549 » 

aggtacgcgggaaagagatgaaaaacagagaagaatcttaaaatcagtca 

ggaggacaaatcatctttaaaagataaattaacagttgacttccccatac 

caacagaaggtgttagactaatagtgttaatgtcttgaaataaaatcatt 

accaacctagaatttcatatccaatccaaatattcctcaacataaaaggt 

aataaacttacctgtatattatgttaaaattataatccacgtaacaagaa 

gaattaattcaacagactttagaacatggtgttttgactatacgttctta 

gcaggatatactctaaggatgaaatggaagtccaaagacctcttaaaatt 

tattcagtggcatgattgttagtaataatattggtattttatattggaat 

tattgtatgcatacttatgataaataa 

>Sequence 1550 

aaatcagcttttaagtgagctcagcatattataaaggaatgaaagcaatt 

agagcgtggactctaaaggtaggtgagacttgctgttccacttagaaaca 

tagaaacataggaaactaaggactcgatggggacatcaatagtaggatgg 

cttttaagagggctgaagtgtgtaaatatacacattaagctttgcagcaa 

ctctgtgccaaatcgaagttgttgcagacctggaattttagtttggtaaa 

ggataactgtagttattttttaaataaaatgattcattagaattctttgg 
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TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 
AGTGGGGATAATGGGTACCT 

>Sequence 1551 „ ^ , . . ^ 

TCCACAAATGTCTGCAGCTACGATGGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAG 

AGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGAGTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGA 

CAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGGCTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTG 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

AGGGCTGGCTTTTATTTCCTCAGCTCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGGG 

CCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGTGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTGT 

TTCTTGGCATTAAGGTCTCAGTTCANACGCCACCGTCTCCAAGAAGCCCT 

CACTG 

>Sequence 1552 _ 
AGGTCCCTTCCTAACTGGTCTCCTTGCCTCTGTTCTTACTCTATTTTTCA 

CACAGCAGTCGGAGTGATTTTTACTTATTCTCCTGTTCCAGTGGATTCTC 

ATTACACTAAGAAGTAAATCCAAACTTTATCTGCATGTCAGCGAATTGTT 

TATTTTTATTTTATTTTATTTTTAAAATAGAGATGGGATCTTGCTATGTT 

GCTCAGGGGTCTTGAATTCCTAGGCTGAAGCAATCCACCCATCTCAGCCT 

TTATTTATTTTTATTAAATTTTCCTTTATCTGTCATAATCTGTTTGAGTG 

CTAAAAAAATAAATAAAATAAAAAAATTTGGCCGGACACGGAGGCTCACG 

CTTGT A ATCCC AG A ACTTTGGG AGGCTG AGGTGGGCGG ATC ACCTG AGGT 

CAGGAGTTCGAGACCAG 

>Sequence 1553 

AGGTACCTATTTACTGGTTTATATCCCCATTGCTTCCTCCTTCAAACTCT 

ATACCATGGTTCACAAAATCCTGCATTCCATTATTCCCAAATTAATCCAT 

ATTATTCTTTGCCTCTTCAAAGAACATTTCTTTACCAACTCTTAACAGCT 

GAAACTAGATTTTCCCCAAGCCCTGGGCTTTCCTTGTGCCTTGTGGGTGA 

TGGTTCCTTACAGCACTTGCCCACTGCCTGGGGCAGATACTGCGTTCATC 

AGGACTGCATTTTTGCCAGAGAGGAGTGAAAAAAGAAAAAAAGAGCTTAG 

GGTTTTGACAAGGACATCCCTGCAACAATACATGATGTACCTGCCCG 

>Sequence 1554 _ _ 

CCGGGCAGGTACAATTATAACTGTTTTTGTATATTGGGTTATTTTTTCAG 

AAGTAGGCCAGTAGCTCTAACAGGAGCCTCTTTAGCCTGAATTCATCCAA 

GTAGTGCAGTGTTGCACTAGTTGTCCCTCGGGACATGCTCCCCAATACGT 

A ACTC ACTTGC AGGTTGC AACTGG AC ACTT ACTGGT AGTC AG A A AT AGCT 

ATTGCATGGAGCTTAAAATGAACTTGATCTTCGTGAAAGATGAGTCTGCA 

GCTAAGAGACTTTACTGTATATCATAGTGTTTTTTTTGTTTTGTTTTGTT 

TTTGTTTTTGTGACGGAGTCTCACTCTTTCACCCAGGCTGGAGTGCAATG 

GCGAGATCTTGACTCACTGCAACCTCCGCCCCCTAGGTTCAAGCAATTCT 

TCTGTCTCACCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCGG 
>Sequence 1555 

AGGTACACACACCTATGGTGCCCACAGGTCCAGCTAGGAATAAATGCACA 

AAGAGCTCCACCATCTGAGATTACCACTCAACTTTTAAAGACAAATTCTT 

ATTTCATCCCTCCAAAGATAAACATCACATGGAAAAATGTTTCACATCAA 

TTCTTTATTATGCCAGTGAAGGATGCCTTTCTTCAGGAGATGCAACATGG 

AGAAAGTTTTAAAGGCAGGCAGTGAAGAGAAGGACAAGACGTCTCAACCC 

AGCTCCTTAGATGGAGAATAAGTCTGCCCATCCCCACACACACATGCAGT 

GGGAATGCCAGCCGCTGCCTGTTCCTCGGTATAATCTCACCTGTGCTTCA 

AGCCTGATTATTAACAACCTTAGCTCAGATCATGAGGCCGAGCCTAATTT 

TCCGACGTTGCACTCCAGGTCACTTG 

>Sequence 1556 

CCGGGCAGGTACCCGGCTGTGCGGTATCGGGGGGAATACAAGGACAATGC 

CCTGCTGGCTCAGCTAATCCAGGACAAGCTCGATGCCTATAAAGCTGATG 

ATCCAACAATGGGGGAGGGCCCAGACAAGGGCACGCTGCCCAGGCTCCTG 

AATCCTGGATTCGAGGGCTTTGAACCCCCAGCTTCCCCCTGGGGCCTCCA 

TGGAAATGACTTTICAGGCTATGAGTTATGATCTGCTGCCTATCGAAAAT 

GAATGTATACAAGGTATGAGAACCCAGCGGGCATCGGGGGAGGGCACGGG 



Table 3 
291/1077 

GTGAAGGGAGGGTGCTCCTGGGAACGAGGACGAACGAACCTTGTGGGATT 
AGGCACCTGCCGTTCAACAAGGCACCATTCGCAAGAAGGGTGGTCCCCAA 

GGGAAGGTCCACCCCCGGGTCCTTCTG 

>Sequence 1557 , , 

AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 

ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATGGCTTTCATTCCTTAATAAAAGCCTGA 

CCTAATTAAAAACCTGGTTTGGGCGGTTTTGAACTAGTGGGTTCCCCCGG 

CTGCAAGAA 

TCCACAAATGTCTGCAGCTACGATGGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAG 

AGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGAGTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGA 

CAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGGCTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTG 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

AGGGGCTGGCTTTAATTTCCTCAGCTCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGG 

GCCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGTGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTT 

GTTTCTTGGCATTAAGGTCTCAGTTCAAACGCCACCGTCTCCAAGAAOCC 

CTCACTGGGTACCCTATCTAAAGTAACCCTCACTCCTAAGGACAAACCTG 

TTTTTTCTTCCTAGCATAGACCACTCTCTGAAATCACCTTGGTCTCCCAG 

>Sequence 1559 ^^rr~ 
AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 

ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCTGA 

GCTCACTTAAAAGCTGGTTT 
>Sequence 1560 

AGGTACACAGAAAGGGAGGTGTCAACAAAAGAAGATAAGCCCATACAGTG 

CACACCTCAGAAAGCCAAGCCAATGCGGGCAGCTGCTGACCTGGGGAGGG 

AGAAGATCCTCAGGCCACCAGTAGAAAAATGGAAGAGACAGGATGACAAA 

GACTTAAGAGAAAAACGTTGTTTTATTTGTGGAAGAGAAGGGCACATTAA 

AAAGGAATGCCCACAGTTTAAAGGCTCTTCAGGTAGCCTTTCCAGTAAAT 

ATATGACTCAGGGAAAAGCCTCAGCGAAGAGGACCCAGCAGGAATCATGA 

GGGAAGGAAAATGCAGCACTCTAAATGGCCACTCAGGCGTTCCTATTCAC 

TCGGAAAATTAGGTTCATTTCACAGGACACAGCAGTGTAGATCAGGCTTC 

AACTTAACATTTAAGGGAAATGTCAGATTTTTTTT 
>Sequence 1561 

AGGTACCTCCCCGTGGAGCTCACACCCTTTTAGAGGAGATACAATAAAAG 
CCAGGATGGGGCAGAGCAGTGGGGAAGAAGGGGAGGTAATGTTGAACCAC 

CTGCCC ATGGTT AC AG AGGC AGC AGGCCTGGG ACTCCCG ACGCTTCCCTC 

CTGCCTTATACCTGATCTAAGAAGGCCCTGCTGGGCACACAGTAGATGCT 

CAGCAAATGTTCGGTTGAAGGGCTGGAGCCTCACAAAACCCTACTGATGC 

AAACAGGCTCAGCGAGGCTGAGTGACTTGCCCAAGATCCTAAGAGGTGGT 

GGAGGAATCGCCTTTCACAAAAAAGAACAAGCGCTTCGGAGCCGCCGCCC 

CCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 1562 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 
AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 
TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 
CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 
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CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1563 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATACAAAAAA 

GGCTTGTATATTGCCACTTGTGGTGCCACAGGGGCTTGTTTTAGGGATAA 

GTGTAAGAAAAAGGCTGGCTCTATTTGNGTCTGGTAAGGGGAGAAGAGCT 

TTAGAGGCAGAAAGCCCCCTTATTTTACTTTTTGGCAGAGGGGGGGCNCC 

TTTTCCAAAAAGATTCGCCGTGGGGGCCTTCAAAAAAGGGGCCTCCTTTA 

AATTCCGGTGGCTTTGGAGAAGGTGAAGCCCCTTTTCGAAAGGAGAATTA 

CCTTCGGCCCCCAAGCCCCAAGACTCTTTTCTGGGGGCCCAACCCCCAGA 

CTCCTTGTTGGGAAGAGCTTTGGGTTTCCAGGGGTGGGGTTCCACCCCCC 

AATATCTTTGCCTTTGGAATAATAGGCCTTTTCCACCTTTTTCGCTTCCA 

ATTTTTAAGGGAAGAGCTTTGAAGAGTTCTTCTCCATGGGGAAAAGTTTC 

CCACCAAGTATGAATTGGGGGGGTGGTTTCCCCCTTTGGCCGGGGGGGCA 

AGATAAAACTCCCCCAGGGTGGCCCATTGTGAAACCTAATCCCCCCCT 

>Scc|ucncc 1564 

AGGTACTGTTTTAGTAGCTTACTTGTGTTTTTTAAAGTTCATTTCTCCAC 

CCACAGGATAGCTCCATATCTTCCAGCACCACTAATGAGTAAGTATTAGG 

GCC AAGC 1 GGTATCTGC AGAGTGCTGACTGGCC AAGAGTCTGCCTG 1 GAC 

TCATGCGTTAGGCTGTCCAGCATTGGGGTGCTGGGGGGCTGTAGCCATAA 

CATTTGCAGGATTTGGAAATTCCACCTCAAGCTCCAATCCCAGGGTGTTG 

ATTCTGGCTAACCATGTTTATGCAAAGCAATCCAAGCACTTTGACTCACT 

TTGGGAATCTGGCATTCTTGGGCTTTTGATATTGAGACAGTGGAACACTT 

TTGTATCAGTTTAGGTCCTGCCAATAATTGCTATCCATTTAAGCACTTGA 

TTTTTTACATATTTACCAGCAATTTCCAAGGCTTTAATGG 

>Sequence 1565 

AGGTACCTAACAAAGGGCACTGTCCAAACCGAGCTGGTGCCACACAACTC 

CCTCAGGTGTGCACCACGGGCAGTTCACCCACAGCCCCTTGCATGCGTGT 

GGACATGCCCACGTGACGTGCCAACGTGCCCATGTGCCGATTCCAGACAC 

CGGCCTGCCGGCGGCCCCCCCACCTACACCCCGGGCCACTGTTTCCGTCA 

CGCTAATCCTATCACCTGGGGATGAAGAGATCATACAGTGTGCACCCCTT 

GAAACCAGCTTCTTCACTCGCCATCATGCTGCCGAGATCACCCAGGGTGT 

GGCAGGGACCCAGCGTTCATGCCTGTTGCTGAGGAGGACACCGAGGGGG 

>Sequence 1566 

CCGGGCAGGTACACAAAACCAGGACTGTCTGAGTGTAAAGCCTGCCGTCT 

TTCACTAAGTTACACTGGGGCTGAGTGATTGCCCTGCCACTCAGGTGTCT 

TTGCTGTGGAGGAATTAACGGGTCTGAAGACTGAAGCTGGGAAGAAGCAG 

CAGGGAAGACTGATCTGAGCTTTCAGGGAAAAGAGTGAAGTTGGACTTTA 

AGGTTTTTATATTGTCAAGACAATTTACAAACACAGGAAGAGAAAGAATG 

ACAAAGAGGAGAACTCCTAGCTGGAAAGAAGAGAAAAAAAAATTGGATGC 

AAGTGACTGCATTTATATATCTTGAGAATTTAAATAATCAGCAACAGTTA 

GAGGTGCAAATGCAACAGAAGCTAAAAGAAACTTAGTATCTGGAATAGTT 

GACAAGATAAAACCCCAAAATCTGAGAGCTGCAATCAAAGAGCCATCTTC 

TCTACTAAATTGAATTAGCTCAGTTATATAGCGCTTCTCAACAATAAATA 

GTCCCTTTTGTAATCTGGCTGGGGAAAAGTTCCTTC 

>Sequence 1567 

CCGGGCAGGTACATATGCATTGAGCACCTGTGTGCCAGTCAGCCGAGCTA 

TCACATTGCACAATTCTAAGAAGCACCATTCATGTCTCATCATATTTCTA 

TGCTCTGGGAGTTGCCTTTCACATAGAATATGTGTGATTGTTATCCCTAG 

AATTGTGCAGTGAGGCAATTGGCTAGGTGCTGTGCTGCTTTTTCTTTCTT 

TCTTTTTTTTTTAAGAGACGGAGTCTTGCTGTGTTGCCCAGTCTGGAGTG 

CAGTGGTGGCATGATCTTGCCTCACTGTAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAA 

GCTGTTCTCATGCCCCATTCTCCCTTGTAGCTGGGATTACAGGCTTACAC 

CATCGCACTTGGCAAATTTGTGTATTTTTAGTAGAGACAGGAATTCAAGA 
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CAGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGA 
>Sequence 1568 

GGAATGACCAAATAGAAACCTTACGGCGAATTGTAGCTCCACCCCGGTGG 

CGGCCGACGTACATTTCCCTGCTGAGGGATTTCCAGGACAAGTGTCTCCA 

CACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTC 

ACCAACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGTCAAGGCATTGATCTC 

CTGCAATTTGGACCCCAACCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCC 

TGAATGCCTCATTCCATTGGCTGGGCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATC 

CATGTGACAGAAATGGAGCCATCAGTTTATCAACCAACAAGCAGCTCCAG 

CACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATATTCCC 

AGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAGGGAAT 

ATTGAGGATGCTCTCAACCAACTTTTCCGA 

>Sequence 1569 

CCGGGCTGGTACCGCAAACCCAGTCAATGAAGGGAGCATGCTGGGAAAAT 

CAGAGTGATGAATTGTGAGAGCAGCAGATGAATCAAATACTGGTGACCTA 

CCTCTGTGTTTCCAGGTGTGGATATGGTCAAAAGCCAAGTTCATCAATAG 

GAAATTCCTAATGCAGGAACTTTACCAGCGCTTTCTAGATGGAGATCACG 

GCCCTGTGGCTCGAGATGACGACCCTTTCTGGGATCCTGTCGAGGTCGTC 

CGCTTGGGCTCAGCTCACATCTGGCTCCAGTCGCTGGCCTACTGCATGAA 

GCTGACACTGGAGCTGGGCGACTGGGATGTTCCTTTCTTTGACTGTGTCT 

CTCCCCATTACAGAAGGCTGCACCGAGCTGAGCTGCTCTCAGCTGGGCCT 

CATGGTCAC 
>Sequence 1570 

CCGGGCAGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAG 

GTATTATCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCA 

GGTTGAAAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATT 

AGGCACAGAGGCAGAGGGTGGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCA 

ATCCATGAGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACT 

AGGGTCTCATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGG 

TAGTTCACTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGCTA 

TATTTGGTTTTTATTTATACAAAAGCTGCGTCTCTCCTTGATCCCAGTGT 

TTTGGTGGTCTTTTGTGCATTCAAGAAAG 

>Sequence 1571 

AGGTACTATGGCTTATTTCTGACAGAATGAAACTTTTGTATCAAAGGAGC 

TTCAGCTAAAGTTGAATGTTTTTCTTTCTCAGTTTTTATGGCCTTATTAA 

ACATGTTTAGCTAGCCAAAGCTTCCTCCTCCTCACCATGCTCAGTGTTAG 

CATGGTGGTGAGGCTATAAAGAGGCACCACAGGAAGGAGCCTGCACTTCC 

CCCATGGGATTTAAAAAAGAACCAATTTGGGCCATGCTTGGTGCATCTAG 

CATAATCTTGGGACAAATCCACATGATTCAGGTCAAAGTTTTGGAGTTAA 

TTCTCCCATTATTATTTGCTCCTTTCCAAAGCCTTAATGTGAAATTCAGT 

CAGGGTCTGGCCATGGTGGCAGGTGTCCCTACACTCTTTCATTCAGAGAA 

GGAGCA 
>Sequence 1572 

CCGGGCAGGTACCTGGGGTCTCAGGGTTGCTCTGGGCCTGATCATCCACT 

CAGATCTGTAAGGAGGATTTGCAGGATCCATTTAGAAAGATCCTCCCTTA 

CTTCCACAAGCATGGCCTTTGGCTCTTAAATACCTGTGCTGGGGTTTTGT 

AATTATAGAAACAACAGGAACCAAAACTCATTAATGTTGAGCTACAAACC 

AGAGGGAAGCTTCTTTCTCAAAACAGGGCTCAGGCCTAGAAAAATCTAGT 

TTTCTGAAATCGCTAGCCAGCAACAGCACTGAGATGGCCATCCCAGAAAC 

AAGGCC 
>Sequence 1573 

GGCAAAGGAGAAAGAAGATCCAGGCCCTCATGGTGCTGGGAACCCTCAGT 
GGCAGGCAGGCAGGCGGCAGGCAGAGCGCGCTCTCCGGGCGGTCTGAAGG 
ACCGCGGGAATGTCCCCGCGTACCT 
>Sequence 1574 

AGGTACCTGCGGTAGTAGCCTGGCTTTGCTCTGACGGCGATCTCGCGGCC 
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CGAGAGCCTTTTATAGACAGCTCCTTCAGCGTCTCTGTTTCCAAACCGCA 

ACCGAGAAGAGACAGACGGAGAAAAGAGAGTTACTTTTCCAGGTTGCTTT 

TCCCGGGGATGTGAAGGATACAGAAATGACTGTGAATCAACCCATATCAT 

CGAGGAGCTGATAATCTAGTGGAAGAGTTAGACGTGTGCATACTTCGCTA 

TGATATGAGGCAGACTCTGAGCTTATATTCTCTGAGGGAGAAGCGACATA 

TTACAGGCGGAGCATTTTGGTGCTGGGAAACACATGTGACAGAATGNCG 

>Sequence 1575 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCT 

GGGACTACAGGTGCCCGCCACCATGCCTGGCTAATTTTTTATATTTTTTA 

GTAGAGACAGTGTTTCACCGTGTTAGTCAGGATGGTCTCGATCTTCTGAC 

ATCGTGATCCACCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTAGGATTACAGGCGTG 

AGTCACTGCACTCAGTCAGGTTTTCAGGTGCTGGTTCCATGGCTCTTCCT 

GAGCCGAAAATAAGGAAACTCCATAGACCTTGTCCACTGGAACTCGTTCC 

CATCTACCCTCCACTCTATCCAGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGT 

>Sequence 1576 

AACATGATGAAACCCCGTATCTACTAAAAATACAAACATTAGCTGGGTGT 

GGTGGCATGTGGCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGACAA 

TCGCTTGAACCCGGGAGGCAGAGGTTGCAGTGAGCCGAGATGGCAACTAC 

TGGCACCTGCAACCCTGAGCAACAGAGTGAAACTCCATCTCAAAAAAAAA 

AAAAATTCTAAGTGTTTATGCACCTACTAACAAATATCTGAAACAAATCC 

TGGTATAACCCGTAAATAAACAATTCTTATGGTATAGCACAAAATTTGCA 

ATTTATTAGCCCAGCGAATCTTCAACACCTTTTCTCATTAACTTAATGGC 

AACAAAGTAGACAGTTAAATTCTGTTGAGCGACATGG 

>Sequence 1577 

CCGGGCAGGTACGACCTGTCTCAGGAACGGTGCCATGTGTGTGACTAGGA 

CTGCAAAGCAGCTTGTGTTCGTGGGGGAAATGACAGGCACAGGAAGGAAA 

AGCTGAGAACACTGAAACGGTTCCTAATCGTGCAGTGGGGAAAGGAGGGC 

GACTGCCGCGCAGAGTGGCACGTTGGCTGGAAGAGGGGATTGATCAGCAG 

TGCTGGCAGGAACAGCATAGGCTTGTCGTGTGATCTAACAGAAGAGGCAG 

CAATCTGGAGGCGCCCCAGATCAGAGAAGAGACATCAAGCCCCAGGAGAA 

ATGGATTTCCTTTCTCCCCACCCATCAGCTGGGTAGGAAGCCCGAAGGAG 

CCTTTCATGGAACTATGGGAAGGGCTCCTTTGACGCAGAGGGGATGAACT 

GGAAGCAAGATGCTGGCT 
>Sequence 1578 

ACGTGCCCGGGGCGGGACAGGCCAGGCCTCACAACCAAGAGCCCCGGGAA 

GAGCTGCATGCACACGGCTGGAGAGAGGCTCTGCACCCGAGCACAGTCTG 

CTGCGACTCCTCATAGACCCGGAAAACTGATTAGAAGGCAGAGGTGAGTT 

TCTGAGGGTGGCTGTGCACAAAATTCAGAGTCAGGAATCAGCATCTTTCA 

AATTCAAGCACTTCCAGTTAGGAGAGACAATGAAGAAAGAAAAGGGACCA 

TTCCCAACAGCAACAAAAATTGTAAATTTCTAGGAGCAAACGGCGGGCAC 

ATCTATACCTGTTATAGAGGGTCTGAGGCCTGACTGAGGACCACAGACCA 

TCAACAAGCCCGGTCTGTCCTGGGCGTAACGAGGTGCCGTCCCTTGTGCT 

GGCCGGCTGCCACAGCGGGGCCAATTTAAAG 

>Sequence 1579 

CCGGGCAGGTACATAATTGGAGATGAATAATGATTCTCTTAGATAAAGAA 

ACTTGTCCACCCACCTCTACCACAAATGAAAATCCTTTTTCTTATAGAAC 

TTTTTGGCCAAGCAAAGGCTCATGATATCTGTAATATCTGTGATAGAGAA 

GCAGTGAGGATAGTTCTTATTCCACAGTCCAGCATGAAATTCTAGAATGA 

TGATTGGCCTTTTCTGTTCACTTTCACTCTCTTGGAGGGAAGGAGGAATG 

TGAATAATTGAAAAACGAGTTACAACTCAAACAAAACACATATGAATTTG 

GCTTTGCTCTGTGGTGAATCCCACAACTCGATAGTGCCCTCCACTCTTTT 

CTGTCTATCCTTAACTCAAACCTCTGTCTAGTTGACCAAGACCCAACTGG 

GAGGAGGATCCAG 
>Sequence 1580 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 
TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 
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TCAGCTGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACACTGTTGTGTGCCCTATAGTACCTGGCACACGG 

GAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGCG 

ACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATTC 

TACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGGAGAGGGGACTCAGC 

>Sequence 1581 . ^ ^ 

CCGGGCAGGTACTTTGCCTCCCAAATTCACTTTTGTGCAAAACATGCACA 

TAACACACAAATATGAATATATGAAGTATTAATTTGCTCATCTTCTGGCT 

CCTTTCCCGCAAAAGCCCTTTTTATTTAGGAAACCACATATTTTACTCAT 

TCCTTTCTGACCATACCGTTAGCTAGAAGCTTAGAACAGCTTCTAGTCAC 

ACCTTCAAACCTTCGGGTCACACTGTCAAACCTCAGTGGTTTATCATTTC 

ACAGCAGCACACTGCTCTTCCTGCCCCAGACTAAAATGAAGGATGTCTGG 

AAAAACCCCTAGCATGCAGGGAAGATGGTCTGAATCACTTCACTGGGAGG 

ACTAACCTCACCCATACAAGTTGCCATCTCCTTTTTTATTTGTTCTAAAG 

CCTAACTTTTATCCCACTGCATGACACTTAACTTCC 

>Sequence 1582 . ^ 

AGGTACTGTTTTAGTAGCTTACTTGTGTTTTTTAAAGTTCATTTCTCCAC 

CCACAGGATAGCTCCATATCTTCCAGCACCACTAATGAGTAAGTATTAGG 

GCCAAGCTGGTATCTGCAGAGTGCTGACTGGCCAAGAGTCTGCCTGTGAC 

TCATGCCTTAGGCTGTCCAGCATTGGGGTGCTGGGGGGCTGTAGCCATAA 

CATTTGCAGGATTTGGAAATTCCACCTCAAGCTCCAATCCCAGGGTGTTG 

ATTCTGGCTAACCATGTTTATGCAAAGCAATCCAAGCACTTTGACTCACT 

TTGGGAATCTGGCATTCTTGGGCTTTTGATATTGAGACAGTGGAACACTT 

TTGTATCAGTTTAGGTCCTGCCAATAATTGCTATCCATTTAAGCACTTGA 

TTTTTTACATATTTACCAGCAATT 

>Sequence 1583 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGCGGCGGCGGCTCCGAAGCGCTTGTTCTTTT 

TTGTGAAAGGCGATTCCTCCACCACCTCTTAGGATCTTGGGCAAGTCACT 

CAGCCTCGCTGAGCCTGTTTGCATCAGTAGGGTTTTGTGAGGCTCCAGCC 

CTTCAACAGAACATTTGCTGAGCATCTACTGTGTGCCCAGCAGGGCCTTC 

TTAGATCAGGTATAAGGCAGGAGGGAAGCGTCGGGAGTCCCAGGCCTGCT 

GCCTCTGTAACCATGGGCAGGTGGTTCAACATTACCTCCCCTTCTTCCCC 

ACTGCTCTGCCCCATCCTGGCTTTTATTGTATCTCCTCTAAAAGGG 

>Sequence 1584 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGGTAATGGGTACCTT 
>Sequence 1585 

AGGTACAGCCTTTCTCACATGGTAGTCTAAGGGCTCCTGTAATCCAAGCA 

CTTTGGGAGGCCAAGGCGGGTGGACCACTTGAGCTCAGGAGTTCAAGACC 

AGCCTGGGTAACATAGTGAGACCCCTTCTCTGTTGGCAGTAATTCCCTCT 

ACACAGCAGGTGCTCTGGCAGCTCTCTGGAGACGAGGAAGGAGAACTTAG 

GAAGATGGTCTTGGCTTACACACCACCTTGCTGCCAGGGCTCTTGCAAAG 

ACAGGCTTCACCAACCACCAGCCCACAGTTGGCCCGTCCCCAGGGGCTGC 

ACACTAGCCTTATGGAAAGTTCCTCGAGTTCCCTGTGCGTCAGCTTCTGC 

CTGGACGCTGGCTACTGTTGTCGGCTCTGTGAACAGGCACACAGGGTTTC 

CTCCGGGTGTGGGATGGGGCTGCCCGGGATGGGGGTTGGGGATGCTGGAG 

CAGTGGGAGATGTCCCCTGCCTATCTCCCCCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1586 

GCTCTCCGATGCCCAGCCCTCCTGGAACCACCTCGCCTGTGACGTAGGTG 

GAGCGCGCACTGCCTCCGGGCCCGTCTTTCTCAATTGGGACCGGAAAACG 
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TTGTCGC 

aggtact(Sgattacaggcgtgack:caccgttcccggcctaagcgtgttt 
taaaattatatactgaagcccctatggagacatagaatatggccattgtc 

ACAGCAAGCTCCCAAATGCACCTGCCCAGTCACATCTTGCCTTTACTCCC 

CTGGAGGCTACCACTCTTCTGATATTATTATTTTTTCACTATAGACTAAT 

TTCAACTGTTCTGGGACTTCACGCAAGCAGAATCATAAACTCTCAGAAAA 

CTGAACTCTCCTCTCTGGCTTCTTCCACTCAGCTCAAAGTTTCTGAGATT 

CACCCGTGCTGCTGTGTGTGTCCACAGTCCGTTCATTTTCACTGCGGGGC 

AGG 

aStacctgccaccacacccagctaatttttgtatgtttagtagagacag 

GGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAGCTCCTGACCTCAAGTGAT 

ccacctgcctccgcctcccaaagtgctgggattacaggtgtgagccacca 

AGGAGTAATTATTATTAAAAGGTAACCAGCAGCAGTCAGTTTATAGATAA 

aggacctatactcattctcagcaccttgcccaaagtaggcattcaaactc 
aagtgtagccaaggtctgcactagatactaggaaacaacaaacgtgactg 

TACCTGCCCG 
>Sequence 1589 
GTCGCCTACCTGCCTTCCA 

aStacVcattaaccccacttaaacttttctttctgaaagagacaaactt 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

aaaaataactacagttatcctttaccaaactaaaattccaggtctgcaac 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

cacttcagccctcttaaaagccatcctactattgatgtccccatcgagtc 

cttagtttcctatgtttctatgtttctaagtggaacagcaagtctcacct 

acctttagagtccacgctctaattgctttcattcctttataatatgctga 

GCTCACTTAAAAGCTGGTTT 
>ScQUcncc 1591 

CCGGGCAGGTACTGTATTCTTCACTGTTACACACTTAGAGTTAAAGACAG 

TTTCATTGAAGAGTGTTGTTGATGAGGGAGTAAAAAATATTTATTGAATT 

TCAACCTGTGACTACACAACTTTAATCTGTATGATGAAATGGGAAGTATG 

TATAAAACACTTCTGCTGTGAACTTTGTTTTTTTTTCTTGATATTAACAT 

GGGTGAAGACAAAACAAGGATTTATTTGCCTTTGCGGGCCTTGATTTTCC 

TAAGATGGAACTCCAACTCTTTGGCCTTTAGCACATAGCCATCTGCTCGG 

CCACACTGTACAGGCCTTGAAGCGATTCACGCAAGAAGCTTGCCCTGCTG 

GAACTGCTCCTTCAGGAGACTGCTGATTTTGGCATTCTTTTTCCTTTCAT 

CCCCGCGTACCTTGGCCGCTTTATAACTAGTG 

>SeQuence 1592 . . ^ » » » 

AGGTACTGTTTTCCTGATCTTACTGTTTAATTCGAATCAGATAAGAGAAA 

AATAAAGACCCTGACTATCTCCATCTCTATCATTTAGGTTTAACTGCGTA 

AGAAACAACTGCAAAACCAGTGGCTAAAAACAATAAAGAATTATTAGGTA 

ATGATGTGGGTTGGAAATTTTCCTGGGATCTGCTGGACCTTGCTTTGCTG 

CTGTTGCCTTGACTCACTTGTGCAGCGCCACTCTGCTTGGAACTTCCCTG 

ATAAGCTAGCAGATGGCTTGGGCATTCATGAAACTGAGCCATGAGTATCC 

AAATGCAATGAGAAAGGACN 

>ScQucncc 1593 

CCGGGCAGGTACATATTGCTATGTTGGATGATTTGGAGCATGCAGAGGCA 

GATACAGTAGTAGAATCAGCTTTCTGCCTCCATCTTTTACTCCGCTCCCT 

GTCGCTCTTTAACTCAGCAGTTTTTCTCTCTCAGTCTCCCAACTTGTGTG 

AGTGTTTTATATTCTACATAAATTGAGGGTGGAGGGCAACTTCTGGTTGT 

GTTGAATGAGGAGATTGGCAGAATTGACAAAAGCAAAATGAAACAATCTC 

aGCATTCTGGAAAAACTGAGCAGGGGCATACAACAATCTGAGAAGTATTT 

atgcctgtaactgctgaatttcaggtgagaacagtgagactgtatggcat 
ttggcctggagctattcctatgccctctcccatctgtttggtaaagaggt 
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TCTG 

>ScQucncc 1594- 

AGGTACGCGGGGTTCGAGAGAGAGGAGAGGCCCAGGGCAGACACTCTAGG 

AGAAAAACTTGAGTGGTATAAGTGGAGTTTTAATTTTTATTCTGTGAATG 

TAGTGAATAATACATGCAAATTAGAAACGTGAAAGTAAAATGGAAGTAAA 

ACTTTCCATTTGGAAGCCTGTTGGATGTTGAGCAGGTCTGCCAGGAGTTA 

GAAGACCATTCCGGAAGAGCTGACTCCAGCCTGTCCATGCACGGCTACAA 

TGTTTAGGATTGGGAGGAGACAGCTCTGGAAGCAGAGCGTCACTCGAGTT 

TTAACGCAAAGACTGAAGGGAGAGGAGGAAGCCAAGCGGGCTCTTTTGGA 

TGCGAGGCATAACTACTTATTTGCAATTGTGGCTTCCTGTTTGGACCTGA 

ACAAAACCGAAGTGGAGGATGCCATTCTTGAAGGGAATCAGATTGAAAGA 

ATTGATCAACTTTTTGCTGTTGGAGGTCTCCGACACCTCATGTTTTACTA 

TCAAGATGTGGAGGAAGCAGAAACAGGACAACTTGGCTCTCTAGGAGGGG 

TAAATCTTGTTTCTGGAAAGATTAAAAAACCTAAGGTGTTCGTGACCGAG 

GGAAACGATGTGGCTCTTACTGGGGTATGTGTGTTCTTCATCAGGACTGA 

CCCTTCCAAAGCCATCACCCCTGACAACATCCACCAAGAGGTGAGTTTTA 

ACATGTTAAATGCGGCAGATGGAGGCCTGCTCAACAGTGTGAGACGTTTG 

CTTGTCGACATCTTCATTTCTGCTTTCAGAAGCCACAACCATGGCTGGGG 

CCAAGCTGAGGGCCTTTAT 
>Sequence 1595 

AGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAGGTATTA 

TCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCAGGTTGA 

AAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATTAGGCAC 

AGAGGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCAATCCATG 

AGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACTAGGGTCT 

CATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGGTAGTTCA 

CTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGCTATATTTGG 

T 

>Sequence 1596 ^ 

AGGTACTCAGGCTTGCAACATAATGGCCATTTTTCCCCCTTTGGTTCCTG 

GTGCTAATTAAACACAGCACAACCCAATACTCTAAAAGTGATTTCAAATA 

TAAGGGAGGAAGGCTATTAGAACTGGGCAAGCCTCAGGGACTTTAGTCTG 

ATGCTTCCGTTTTGCAAATTGAAGCCCAGAGAGGTAAAGTGACCAGCCCA 

AAGTCACTCAGCCAACTCATGGCAGAACAGGACTATCATCCACTCCCAAT 

CCAGTGCTCTTTCTTTTCACTTCACAGTGAATCCCCAACTCATTTGTCAT 

TCACAAAATCATTTCACAGAAAGAGTATGGGTCACAGCTGCAAGGATAAG 

AGATCTCTGTTATTAAATACACAGCACATCATCACTCTCACATTTCAGAA 

ACTGTA 
>Sequence 1597 

AGGTACCTCGGTGAGGAGGCACAGATTTTGCCTCCTGTTGACCAGCCTGG 

TTTCATACCGAAAAGACATTGAAGGACTGCAGAAATGTATGGGTGCACCG 

GGCCGAGGGAAGGGTGGCTGAGTGAGAGGCGTATAAAATGGGGCTGTGTG 

CATGCAGGCCCATGTTTCAGCCTCAGCCCACGCCAGGTGAAAGGATCAGC 

AATGCTCTGTTGCCATCGTGCTGGGACGACACCAGCTCTATTGCCACCGA 

TGAGTAGCTGAGGTCAGTGTGCACAGAGTTTGAAATTAAGTTAATAGACT 

TTACAGCAGCTGGCCTG 
>Sequence 1598 

CCGGGCAGGTACTAGGTAACATTGTTTCGACTATGTGTGTTGTATTAATA 

ATATGTATCTCATGTTATCCAGACTGGTGACTGGACATGGTTGAAAGAGT 

TTTATCAAAGACTCATTGATCAGAAGTGGCAGAGGAAGAAAAAGAGCAAA 

GAGCACTGGTATCAAAAGGCAATTCTTTCCAAGTTTTTATATTACAGTAT 

CAATGGTGATGGAGCCGCTCAGCCTGTCTCATCCACCGCAGAACAGCAGG 

AATCGTCCAGTTCAGATCAGACAAATGATTCGGAAGGGGCTTCATGGCCT 

GCTCCCTTCGAAATGCCTTCTTTAGTTTCTGAAGATCCCAGTGCTTTCAG 

TCAGGGGAAGTGAGCCTCTTGAACCCTTATACATAGTGGGGCCTGTGGCC 

TTAGCG 
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>ScQ ucncc 1 599 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTTGTTATTTTTTTAAATTAATTATGATTCATTTTGCAATTT 

CTTTGTGATCTTTTCATTATTAAATATAATCATAGTTTTGTCTTTTCTTT 

TGTATTTAATATGTTTTTAATTTTTTGTTTTATTATGTTTAATTATTAAG 

GAATTTATTTATTATATAGTATTTAATTTTATTTTTTTTTTATTAATTTA 

ATTTATA 

AGGTACTCCCACAAATTTCCATGAAATAACATAATGCTCAATGGCT^ 

ATTGAAACAATATGTAGGAAGCATGTGTTCCAATGGGATATTGATTATAG 

GCTCAACTAAAGATAACAGAATCTGCTGTAGCTATTTTAAGAAGAAAAAC 

ATTTAAGACATATAATTAAATGGCTTAGAGAATCACTGGGGAGGGCTGAA 

TACATCTAAGTTGAGCCTTCAGAAATAGTTCCCAAGCAACACCACAGAAA 

TGGGCTGCTGGAGGAACTGCTGCCTCTTCTGGGATCAGGAAGCTACCTGC 

caccttgggtcactgccagttcg 

aSTacccattaaccccacttaaacttttctttctgaaagagacaaactt 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

aaaaataactacagttatcctttaccaaactaaaattccaggtctgcaac 

aacttcgatttggcacagagttgctgcaaagcttaatgtgtatatttaca 

cacttcagccctcttaaaagccatcctactattgatgtccccatcgagtc 

cttagtttcctatgtttctatgtttctaagtggaacagcaagtctcacct 

acctttagagtccacgctctaattgctttcattcctttataatatgctga 

GCTC 

OTCTCCGATGCCCAGCCCTCCTGGAACCACCTCGCCTGTGACGTAGGTG 

gagcgcgcactgcctccgggcccgtctttctcaattgggaccggaaaacg 

TTGTCGC 

cSggcagctacgcggggcattttgtagagaaac^^ 

AGAGGGGGTCGAGGAGAGCCGGAGTCGGGGACCCAGGAGTTTCCTGTGTC 

CAGCGCTGCCGGAGCCGCCTGAGGTGCCATGTTTCAGAACAGAGTAAGAC 

CCCTGGTAAAGGAAGAAACTGAAGATATTTTTTTCAGAATACCAAATTAT 

AACTCTTATTTACAAAAGAAAGGCATTTAACCCTGCCTTTTGGAGGTGGA 

CTTAAAGGGGGAAATAAATGGGTGATTTTTTGCGACCGGTGCTTCGGGCC 

GTCTCTTAGAAACTTAGTGGGATTCCCCCCGGGGCCTGGCAGGGAATTTT 

CGAATTATTCAAAGCTTTAATTCGATTACCCCGTCCGACCCTTTCGAGGG 

GGGGGGGGCCTCGGTTACCCCAAGCCTTTTTTGTTTTCCCCTTTTTAAGT 

GAAGGGGGTTTAAATTTTGGCGCCGCCTTTGGGCCGTTAT 

>S6Q ucncc 1604 

AGGTACGCGGGATGTTATTTATTACTTCTGATAAATAGGCTTGCTTCATC 

TGAATGCAAAGTAATATATAACCTGGAATTTTTAAAGTTTTTTTTGTTTT 

TGGCACGAGAGTATCACAGGAAATTCAAAGGTTTAACTGCGTAAGAAACA 

ACTGCAAAACCCGTGGCTAAAAACAATTAAAGAATTATTAGGTTAATGAT 

GTGGGGTTGGAAAATTTTTCTGGGAATCTGCTTGGACCTTTTGCCTTTGC 

TGCTTGTTGGCCTTTGACCTCAACTTTGTGCCAAGCGCCCACCTCTTGCT 

TTGGGAAACTTTTCCCCTGATTTAGCCTAAGCATAATTGGGCTTTGGGGC 

CATTTCAGTGGAAAACTTGAATCTCAATGAAGTTATTCCCAAAAAGCCAT 

ATTGAAGTAAAAGGGAACATTTTTACCCAAATTGAAGTCAAATTTCACTT 

TGTCCCCAAAGCCCTTTCTTTTCCTTGTTCAACCAATTG 

^ScQucncc 1605 

AGGTACGCGGGGGAATTCTAGAGGCGGCGGAGGGTGGCGAGGAGCTCTCG 
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CTTTCTCTCGCTCCCTCCCTCTCCGACTCCGTCTCTCTCTCTCTCTCTCT 

CTCTCCCCTCCCTCTCTTTCCCTCTGTTCCATTTTTTCCCCCTCTAAATC 

CTCCCTGCCCTGCGCGCCTGGACACAGATTTAGGAAGCGAATTCGCTCAC 

GTTTTAGGACAAGGAAGAGAGAGAGGCACGGGAGAAGAGCCCAGCAAGAT 

TTGGATTGAAACCGAGACACCCTCCGGAGGCTCGGAGCAGAGGAAGGAGG 

AGGAGGGCGGCGAACGGAAGCCAG 

>Sequence 1606 » „ . 

GCCGGGGACCTCCCAGTCTGCGGCCATGAACGCGAGCAGCGAGGGCGAGA 

GCTTCGCGGGCTCGGTGCAAATTCCAGGTGGCACAACGGTGCTGGTGGAG 

CTGACTCCCGACATCCATATCTGCGGCATCTGCAAGCAGCAGTTTAACAA 

CCTGGATGCCTTTGTAGCTCACAAGCAAAGTGGCTGCCAGCTGACAGGCA 

CATCCGCAGCAGCCCCCAGCACGGTCCAGTTTGTATCGGAGGAAACAGTG 

CCTGCCACCCAGACTCAGACCACCACCAGAACCATCACCTCGGAGACCCA 

GACAATCACAGATGGAGCCTCACTCTGTTGCAGTGGGCCGAGATTGTGTC 

ACTGCACT 

>Sequence 1607 „^^^~r- 
GCGGCGGACGAGGTACATATGTCCAGTAGACCTACTGGATATGCAGGCCT 

GCAGCTCAGGGGAGAGCTGGGTTAAGAACCGGCAAGGCAGTAATCATCTG 

CATTTAGATGGCGAGTAAAGCCATGACAGGGGCTGAAATGGCCCAGCAAG 

AATAAATCAAACCATGAGAAACACATACATTTAAGACTAAGGAGATGTGG 

TCAGGCGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGG 

CGGGTGGATCACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGGCAACCTAG 

TGAAATGCCGTCTCTGCTAAAAATACAAAACTTAACTGGGTGTGGTGGTG 

CCTTGCCTATAGTCCCAACTGCTTGCGAGGCTGACGCCCAATAATCGCTT 

GAACCCTCCACGGGGAAGCTGGATTTTGCAT 

cSggctggtacaatcacgcagagtcagagcaggagtatgaggaagagca 

AGAACCTCCCAAAGTTGAAAGCAAACCAAAGGTCCCCCTTAAAAGTGCCC 

caccacccatgaacttcactgatttactcaggctggctgagaaaaagcag 

tttgaaccagtggaaatcaaggtagtgaagaaatcagaagagcgacctat 

gaccgcagaagaacttagggagcgagaattccttgaacgaaagcatagga 

GAAAAAAACTTGAGACAGATGGAAAACTACCTCCAACTGTGTCCAAAAAG 

gcaccctctcagaaagaaagtgtgggcacaaaacttagcaaaggttctgg 

AGACAGGCATCCTTCTTCCAAAGGAATGCCCCTTCCTCATGCTGAGAAGA 

aatcaagacccagcatggccaatgagaaacacctcgctttgtctt 

>Sequence 1609 

ccggcaggtactnnntaanaaatgttcattcttgttgtaatgaacaaata 

tttatttatcttttataacaagtaaggcaatgttgcttaaaggaagacaa 

acaaacataaaagattccgttgacaatgcattttttcatctgtcggcaat 

gcttttgtcataatggagatgtgacagcaaactttccaggacattcagtc 

ttcggcggcagcacttaaggcagatgactggccgctcagattctctatct 

tgtttcaggacagtggaaaagcttatagatgaggccaaagcaccaggtag 

gtggaaggttcttgtatcggttcgaaccccgacagcgcgccaacagacaa 

cacgagggcattggggagcaacatgctgttttaatgagcgcctgggtgca 

ggcgtgctgaggctgaaaatggcatcagcccccgcgtacct 

>Sequence 1610 ^ 

ccgggcaggtacttttttttttttttttttttttttttttgaggaaatat 

ttgcttttaaacatttgattttcatcaatctttggatgatttgactttat 

tgtcaatatctagtaaatttgccaaaatattttttttattccttgctcct 

tttatccaactaaaaactgggcaggtagaattttctgttttcctaaacag 

gaaggaggcaaagctggtttcaccttgtcgtctaactgtaagcacataaa 

ggaaatattggtccaaaatattgcttgagcaaagttctataaattcatta 

gactcaagaaattaattcaagaaactagaagatgtagtgaaaaaaaaata 

gtattt 

>Sequence 161 1 . „ . 

aggtacctgaacaaatcccatcaaggacagattctcagtcttgaagaggc 
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AGCACGGTAAAGGGGAAAGATCATGAGTTTTGGGGCCAGGTTCCCTTGGA 

TATTGTGGGGTCCCCACACTTCTGGATGATGTTGGATAACTCTTTGAGAA 

CTTAAGTCTAAAAATTTTGTAAATTGGAAATACTTTATTTTTCAGAGTTG 

TCATAAACACTAAATGATTTGACTTATTATCAACCTAATTCCTACTGGCT 

CATTGAACTCAGCTCAGCTGTCCCCCTCTGATCGTGATGTCCTTCCCCAG 

TTGGGGCTTTATTTAGGTAATACCCTGCTGGAATACCCTTGCCAAGCTTT 

TTACACATTTTCCTCTTGCCATAACAACTTATTCTTTTGTTTACTGAAAT 

TATTAATTTCCATGGTTCAATTTGGTTTAATCTTTTCATAACTAAGCCTG 

GGGAAGTTTCCCTG 
>Sequence 1612 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTAC 

CTGCCCG 
>Sequence 1613 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 

ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 

AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 

ACCAGACACAAGCTTGGAAAGGCAATTCGGTTAACAGAAGCGCCCAACCC 

TGTACCTTGGGCCGCTCTTAGAAACTAGGTGGAATCCCCCGGGGGCTCiCA 

TGGAATTTCGAATATCAAAAGCTTATTCGATTACCAGTCGACTCTTTAGG 

GGGGGGGTCCTCGGTTACACTCAGCTTTTTTGGTTTCCCCTTTTAAGTTG 

GAGGGGTTATATTTGCCGGCAGCTTTGGGCGTTAAATCAATTGGGTCATT 

AGCCTGGATTTTCCCTGGTGTTGGAAAATTTGTTTTATTTCCGGCTTACA 

ACAAATTTTCCTACCACTAAACATTTACGTAGTCCCGGGGAT 

>Sequence 1614 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGGCCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1615 

GTATCACTACTTAGGGCGAATGAGCTCCACGGGTGGCGGCGAGTACAGAC 

TGGGGTTGTTAACATAGNTNTNCCATTGGGGTTTGNCCCCTTGCAGCCCC 

TTCATGGNNTGGGGGTGCCCTGGTTTTGGCCCTCCCCAGGATAAGCAAAA 

TGGTAACACTGGTGGCCTGGCTGGAAGGAACCTGAGCATGGCCCGTCATT 

GGTTACTGGATTACCTTCCAAACTACCTTATAGGTCTACCTTTGGAAGGT 

AAAGGAGGGGTTAGTCAAGCCCAAACCCAAAAAAAAAGGTGGGGGCG 

>Sequence 1616 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1617 

CCGGGCAGGTACGTCTGACACAGACAATAAAAACTGCACAAGCCAGAATG 
CAAAACTTCAGTGAGTGGCGGAAGGAACATTTCTGCATTTGACAAGAAAC 
ATAAGCTTTTTTTTTTCTTTTTTTAAATGGCGGAACAAAAGGTTAAAAAA 
CAGAAAAGCAACAAGAACAAAGCAGACCCTTACATTTGACAAAGCGCACT 
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TCACTTGGCTCCATGATCTATTTCTTAGAAAGACTAAACAAAAGTCAAGT 

CCTACGGTGTCGCGAGGGGTCAGAGGGTTTCACCCTGTAACGTCCGGCCC 

TTTTGGTCCCCCTTGGGGCAGCATCCCTTTCCCAGGTGTGTGCTGGAC 

>Sequence 1618 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 

TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 

TCAGCTGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACACTGGTTGTGTGCCCTATAGCACCTGGCACACG 

GGAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGC 

GACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATT 

CTACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGTAGAAGGGGAACTC 

AACCAGATGCCGAATTCCCCCATACAGCTGGACAGGTTTCCCAATTTTCC 

AGGAATCAGCTTGGTTCAGGGAGCAATCCCGGG 

>Sequence 1619 

CCGGGCAGGTACTGCATCAGCTAGAATAATGGAGCATATATAGCATCACA 

AAGCGTGATTGCAACACAGCATCTAAAGATGAGGCTCAAGGATGTGATAC 

CGTGTCTACCACAGATGAATGAGTAGTGCCCATGACAGCAAAATAACATA 

CCTGGGAAGTCCAGACTAATATCTGATAAAGGATACTGCTGTCATTACTA 

AGCATATTGAATTTGGCTGAACGCTGACATATGAGTGGAAAACGACCATG 

AAATGTCATCCACCAATCCTGGATCTGGGGAGCTCTGGAGGTGGAGAGAG 

AACTTTTAAGATGCATTAATGTTATGTAAGCAACATACGATGGTATCTGG 

AACTTAACAGGAGTCCATAATTGCTGCCAGAATTATTAGCATAGAATTCG 

GTTTTAAACATTGACTAAATTGAATGGGCGAGGTGGGGGAGGCATGGCGC 

CAGTTAAATAGCCAGGAGAGGCTGGACTGGGGACAGAAAAGTGTGCTTGA 

CTGCACAAGAAATCAGAGATAATGGTACCT 

>Sequence 1620 

CCGGGCAGGTACCTGGGGTCTCAGGGTTGCTCTGGGCCTGATCATCCACT 

CAGATCTGTAAGGAGGATTTGCAGGATCCATTTAGAAAGATCCTCCCTTA 

CTTCCACAAGCATGGCCTTTGGCTCTTAAATACCTGTGCTGGGGTTTTGT 

AATTATAGAAACAACAGGAACCAAAACTCATTAATGTTGAGCTACAAACC 

AGAGGGAAGCTTCTTTCTCAAAACAGGGCTCAGGCCTAGAAAAATCTAGT 

TTTCTGAAATCGCTAGCCAGCAACAGCACTGAGATGGCCATCCCAGAAAC 

AAGGCCAACACAGAAGCACCCATAAAGGCTGCTGGAGGTTGGGACAAAGA 

GATCC 
>Sequence 1621 

CCGGGCAGGTACATAATTGGAGATGAATAATGATTCTCTTAGATAAAGAA 

ACTTGTCCACCCACCTCTACCACAAATGAAAATCCTTTTTCTTATAGGAC 

TTTTTGGCCAAGCAAAGGCTCATGATATCTGTAATATCTGTGATAGAAAA 

GCAATAAAGGTTAGTTTTCTTATTCTACAAGTCCGAGCATAAAATATCTA 

TAAATGCATGATTTGGTCCTTTTTCTCGTTCAACTTATAAACTCTACTTT 

GGAGTGGTAAGGTAGGTAAATGTTGAATACAGTTGTAAAAAATCTGAGTT 

TACAATCCTCAATACAAATAACAACATTATGTAATTTTGGACTTTTTGCT 

TCTGTTGTGTTGAATTCACCAACAATCTTCGGATTAGTTGCCCACTCTCA 

ACTTCTTTTTTTCTGGTCATATTCCCTTTAACCTTCAAAACGCTTCATTG 

TTCTAGGTTTGTACCCAAAGAACCCACAATCCTGTGGAAGGGAAGGGATT 

CTCAAGGGAAAG 
>Sequence 1622 

AGGTACACCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACT 

TGCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTT 

AAAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAA 

CAACTTTGATTTGGGACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTAC 

ACACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGT 

CCTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACC 

TACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCTG 

AGCTCACTTAAAAGCTGGTTT 

>Sequence 1623 
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AGGTACAAGCCAGGTTTCCTTCTCAGCTCAGGAGAGGGACTTCTTCCTGC 

GGATCTTGGGCTTCTTCACCGGTCGCAGATAAGGGTTATCGATGATGTTC 

TCCTCCCCATTCCGGCTACCCGACAAGGAGGGGTTCTGCTGCAGGACAGA 

GGTGTTCTCCTTCTCGGCTCCAGAATCCTCCATGCTGATATGAAGAGCAA 

GGTTCTCTGTGTCTGTCTGATCATCCTGCTCCGAGGAATCTGTCTCTTCC 

ATTTGTTGCATCTGCAGTTCAGACGGAAGAAGAGCTGTCATGTACGGGAT 

TGGTGAAAGGTCTGGCACCACTTCAATGGAAATGTGCCTGACGTTCATCT 

TTGAAAAAGACTTCTGAGGTCTCACCCTGGTCTTGGGCCCATGAAAACCG 

TTTAAGAGGCCCCCCTCTCCCATTTGC 
>Sequence 1624 

AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 

ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCT 

>Sequence 1625 

GGAATGCCATAGTAAGCGCAATNGAGTTCACGCGAAAGGCCGCCGCCCGG 

GCAGGTACTGGTTGTGCTAGCTGGATTATTAGGCAAGAAAGTTATATAAC 

AAGAAATAAAAGATTGGGAGGCTGAGGCGGTTGATCACCTGAGGCTAGGA 

GTTCAAGACCAGCCTGGCCAACATAGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAAT 

ACAAAAATTAGCCAGGCATGAAGGCACCGTGCCTGTAGTCCCAGCTTCTT 

GGAGGCTGGGCAGGAGAATCCCTTGAACCTGGGAGGTGGAGGTTGTGGTG 

AGCCAAGATTGTGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAAGACCAAGACTC 

CATCTCAAAAAAAAAAAAAAAGGAAAAAGAAAAGTACCT 

>Sequence 1626 

AGGTACAGGGTTGGCGCTCTGTTACCCGATTGCTTTCCAGCTGTGTCTGG 
TTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCTCC 
TTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGGTG 
TGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACG 

T 

>Sequence 1627 

TCATGGTGTGCGCCTGTAATCCCAGCTACCAAAGAGATCACTGGACCCGG 

GAAGCAGAGTTTCAGGACCGAAGACGCCACCGACCAACCTGGTGCAGACG 

AGAGAACTCATTCAANNAAAATAAAAAAAAAAAACCCCTGGCCGTTTAAA 

CTAGGGGCCCCCCGGCTGAAGAATTCATTTAAACTTTTGTTCCCCCCACC 

TAGGGGGGGGCCCGGTCCCCATTTTTTCCCTTAAGGAGGGTAAT 

>Sequence 1628 

CCGGGCAGGTACTAAACTAAGCCGTCAACTACCAGCAAGCAGAATGAAAA 

ACAGGGACAGATCAGCATCCAATTAGTATGTCTAAGTTTTTAAACAGGAA 

AAGGGTTGAGGGGAATCAGTAAAACTGGAAACTCATACTTCACATTTTGC 

AATCTCACTGATAAAAGGAGGAAATGTGTGTTTATCAAACTTGCTGTGAG 

TGCACAGTTCATTTGGAGTCCTGTAAACAATCGCCTGGCTGCCCACTTTC 

AAATGCATGTGAAAATCTTGGAGATTCAGAGCATCATATTCAGCAAGCAA 

GGTCATTCTAGTGATGCCCTTAACAAGTTTCAAAAGCTCATAGAGATCTT 

CAACC 
>Sequence 1629 

CCGGGCAGGTACCCGGGTATCCTGTCTTACGGTGTTTATTCGTGGTTATC 

TATTGACAGTGAATAACTTGAACAAGTATTTCTTGAAGATTTGCATTTTA 

TTTTTCTAAAAAGCATGGTTCCGACCGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAA 

TACCGGCACTTTGGAAGGCCGAGGCGGGCAGATCACAAGGCCAGGAGACC 

GAGACCATCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATATAA 

AAATTAGACTGGGCGCGGTGGTCGCATGGCCTGTTAATCCCAGACTCCTC 

GGGAGGCTTGACGTCAGGACGAATCTGCTTGAGACCAGGGAGACCGGGAG 

GTTTGG A AGGGG AGCC A A AG ATCG AGGCCT 
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>Sequence 1630 

CCGGGCAGGTACAAGATGAGACAGAATTAGAGGATGAAAATCAAGAAGGC 

ATGACTGTGCACAGTTCTGTTCACAGCAATAACCTCAACTCTATGCCAGC 

TGCTGAAAAGGGTAAAGACACATTAAAATCAGCTTATGATGATACAGAAA 

ATGACCTAAAAGGAGCAGCTATTCATATCTCAAAAGGAATGCTCCACGAA 

GAAAAGCCTGGAGAGCAGATTTTGGAAGGTGGCTCAGAGAGTGAATCTGC 

ACAGAAAGCTGCAGGGAATCAAATGAATGACAGAAAGATTCAACAGGAAT 

CCCTGGGTAGTGCACCACTCATGGGAGATGACCACCCTAACGCATCCAGA 

GACAGTGTGGAGGGAGACGCTTTGGTAAATGGGGCCAAACTGCACACGCT 

TTCAGTGGAGCATCAACGCGAGGAATTGAAAGAGGAATTAGTTCTTAAAA 

CTCAAAACCAACCTAGATTCTCCTCTCCAGATGAGATTGATTTGCCCAGA 

GAACTGGAAGACGAGGTTCCCATTCTGGGAAGAAATCTTCCCTGGCAACA 

AGAAAGAGATGTGGCTGCCACAGCCAGTAAGCAAATGAGTGAGAAGATAA 

GGCTCTCTGAGGGAGAAGCCAAAGAGGACTCCTTGGATGAAGAGTTTTTT 

CATCACAAGGCAATGCANGGCACAGAAGTAGGACAGACAGACCAAACTGA 

CAGCACAAGAAGACCAGCTTTCCTTTTTAAAAGTGAAAGGATGATTATTC 

CTCTGAAGAACTTCTAGAGGATGAAAAACGCTTAAAATGCAAAACGGTCT 

AAAAAAAAAAACCCTGGGAATCA 
>Sequence 1631 

AGGTACTTAGAATTTTGTGGCCAGATCATTTTGTTGGAAAATGGGAAAAT 

CTGTGAAAATGGAACTCACAGTGAGTTAATGCAGAAAAAGGGGAAATATG 

CCCAACTTATCCAGAAGATGCACAAGGAAGCCACTTCGGACATGTTGCAG 

GACACAGCAAAGATAGGCAGAGAAGCCAAAGGTAGAAAAGTCAGGGCTTC 

TGGCCACCTCCCTGGGAAGAAGTCTCTCAACGGAAAATGTCTGTTGCCGG 

AAGCATTCCAGCTCACAACAAGGAGGGAGGGAGAAATGGAAGAAAGGGCT 

NCTCTTGANNGTTGGAGGGGTCTTNNACCACCACTTANNCATCCAANNNG 

CAGCTGGGGAGGGTTTTACATGGGTTCTCTTTGCAATAAATTTTTTCCTT 

CCTTTTGGTGGGTGGGCTGAATTCGGTNNCTTCTTAAAACCGATTCTTTC 

CAGGCTTTTCTGGGTTGGGCTTGGAGCCTTACCTGGGTTTGGGGAGGCAG 

>Sequence 1632 

ATTTTCTTCTAACACCGACATTGCTGCAGAAGAATCTGCGGCGGTCTTTA 

GTTGGATCCAAGTCTCAAATGTGCCTGGCTCTCGTCCGGGATGCTCCTGA 

ACAGCTGGTCCTGGAAATTGGGAACCTGTCAGCTGTCTGGGGAATTCAGC 

ATCTGGCTGAGTCCCCTCTCCCTCATCCCCACTGCAGCGAGGCAAGCAGG 

AGGTAGAATTTATTCTTCCACCGCTACCAAATAACTGCAGCTTACTGCTC 

CGCGTCGCAAGTCAAGATGTGGCTCCTTCATTCACACACATCTCTTGAGC 

GCTTCCCGTGTGCCAGGTGCTATAGGGCACACAACAGTGTGGGGATTACA 

>Sequence 1633 

CCGGGCAGGTACCATCTTTTACAAATCATGCTTCTTCTTCTGCACTCATT 

CTACTTTGATCCAACTGAACCGTTCATAGGCAGGTCCGGGTTTTATCATC 

CCCATTTACACATAAGAAAACTGAGGCCTGGAGGCTGGGCGCAGTGGCTC 

ACGCCTTGCAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAGGAGGGCGGATCATAAG 

GTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCATCTCTAC 

TAAAAATACAAAAAATTAGCCGGGTGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCA 

GCTACTCAGGAGGCTGAGGCAGGAGAATAGCATGAACCTGGGAGGCGGAG 

CTTGCAGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAG 

CGAGACTCCATCAGCTGCCAAG 
>Sequence 1634 

AGGTACACATAGTGACATTGCAAAGGGAGACTTTGGGGTCGGGCGGATAT 

CTTAGGATCAACTCTGGCTAGGTCGCAGAAGACAGGACTTGTTCCCACAG 

ACACCAGAAGGTGGAAGTTTTGTCTTCCCTGATAACTTGCTCTTCGGTAT 

CTTGGTTTGGTTCACTGGGTGTTTAATGAGAATGTCTTACCAACGTGCTA 

TGTCGTCGTTCATCCTGACAACATTAAACATCAGTATAGAAAATACTGGA 

AAGAACAAAAGAAAAAAAGAACCAGGGAGGTGATCTTGCCACCCCCAATT 

CTTTTC AGT A AC ATCCTTGT 
>Sequence 1635 
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AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAATTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1636 

CCGGGCAGGTACTCTTCAAATTGGTAAATTTTATTTGTCTAGTAAATTAT 

ATCTCTGTAAGTCCTATTTTAAAATAAACTGTAAAGAAACCTATTAAGTT 

GGTAACAGCGATTAGCTTTGAATAGTGAAATTATGGTCGATTTCTTTACT 

TTTCTAACCTTCTTCTTGCATTTTTTCCCCAAATGCCAGAGAAATGGCAA 

TTTTATTTTTTCATAAGAACAGAACTTTTACCAATTTCACCAAAGGGGTG 

AAAAACACCAATTTTTCCAATTGAAAAAAACAAAAATTAGTCCCTTTTGG 

TAATTTTTCTTAAGGTAAATCCCAAACTTTTACCAAGGGGGAATTGTTGA 

AAGTGAACCCTTCTTTTCAAAGTGAAGTATACTTGTCATAAACCAACTTG 

GCTTCAAATGTAAAAATAAAAAAGTAGGGTATTACCAAAATCAAATATTA 

TGTAAGTAAACCATTTTCCCAAGCCCTTCAATGGGTGTTTAGGGAAAGTA 

AAATCAAATTATTCTGTTGAAAAAAATGG 

>Sequence 1637 

GAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGAGGTACGCGGGGGAGCCAGCGATGGGTC 

CACCTTGCCTTTGTTGTTGTTGTTGATTTTGTTTCTTGTTTTGGTGACTG 

AGTGAAGGGACTTGACCCTGGTTCTCCCAGCTTGAGCAGGAGCGTCACTG 

CGGTGATCAGGGAAGCTGCCTGGACCAGCTGGCCTGGGGCAGCCACCACC 

CCATTCTCTCGCCCCTCTTGAGAATCCAGCCTGTGGACCCAGGTGTGTCA 

GCCTGCAGTCAGACCACAGTCTGGCTCGGGCTGGGGCTGGGGGTGGCAGA 

AAGGGGGTCCTGACGCAGCCCCTGCTCCCCCGAGTCTTCTCAGTCTTCTG 

GGGGAGAAATGACCGACCATACATTAAAAGAGAATTCTTGCTTTAAGGGG 

AAGGAAATGCCTCCAAAGACACCGGCCCCTCTTAAACATAGGGGGGACCC 

CC 

>Sequence 1638 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATATAGACAGAGTTGAGATCAGGAAATAGCTG 

TTTGGTGTTTCTTGGGGTTGTCTTCTTACAGTTCAGGAGACCCTTCCTAA 

AGCCGGTCTTTTCTCACTTCCAGTCATTCCTGTATTCCATCAACCACACA 

ATCTGCTTGCGGTTGGATAGCATTGAAGCCAAATTGCAAGCCCTGGAGGC 

TACTGGTTAATGCTGGGAAGAGGGGCGGGAGGTGAGCAGGAACATGCAGT 

TCAAACTTATCCAGGGTACCATGGATGCCGGCTCAGTTCTCATGACACTC 

CATACTGCTTCACTTTTGCCATGGCTACCCATACGCCACTGTTGCTTCCG 

CAGCCGCTTACATCTTTGGGATCCCCTCGTCTGTACGTCTACTATATCAT 

GCTTATGTATACCTTCCACCTTTATTGTGTGCCCGTAACCCCCTGTTTTA 

CTCATCTTATAGGGCATACTACACGCTATATCTAGTATTTGTATATCGTC 

TAGCTACTACAATCTATTCTGTAACCGTTTTTACTCTTTTGTACTACGGC 

CCCCGAAACATATCCTCCTCGTCT 
>Sequence 1639 

CCGGGCAGGTACCAGCAGGGCAGGGACAGAGTTGGGAGTCTACAGCCGTC 

CTTGAATTTGTCCTCCTAGCGATGAGGAGGTTTCCTTGATGAAAGCCACT 

CTATGACTCTGGCGGGTGAGCATAGTCACCTGCTCGCCTGCAGATGGGTC 

TCTGGGAAGCCGCTGAAGCCTGGAGAAGTCCACAGCCCATGCCTTCTGGA 

GACCCAGAGCTGAGTGGGGAGGACAGGACGAGATATGCCACACTCATGTT 

GCCAAGGAATAGCTAGAGAGCACTGTATGGGGAGTGAGGGCCCAGCGCTG 

GAGTCCGCAGCTCATCAGC 
>Sequence 1640 

CCGGGCAGGTACAATCACGCAGAGTCAGAGCAGGAGTATGAGGAAGAGCA 

AGAACCTCCCAAAGTTGAAAGCAAACCAAAGGTCCCCCTTAAAAGTGCCC 

CACCACCCATGAACTTCACTGATTTACTCAGGCTGGCTGAGAAAAAGCAG 



Table 3 



305/1077 



TTTGAACCAGTGGAAATCAAGGTAGTGAAGAAATCAGAAGAGCGACCTAT 
GACCGCAGAAGAACTTAGGGAGCGAGAATTCCTTGAACGAAAGCATAGGA 
GAAAAAAACTTGAGACAGATGGAAAACTACCTCCAACTGTGTCCAAAAAG 
GCACCCTCTCAGAAAGAAAGTGTGGGCACAAAACTTAGCAAAGGTTCTGG 

AGAC 

>Sequence 1641 

AGGTACTTCGGGGAAAGATTGCATTTGAACAGAGGAGTGTCTAGAAACAG 

ACATCTGTTGTTTTGGCAGCAGCATTCATTTCCTGTCTTTGATAACCAGA 

TCCAGGGGCCTCCAGGGAAACTAACTCCTCCCTAGGCTCCAGGGAGGCAG 

TGCCTCAAGCCTCACACCCCGCTGGCAACAGAAACCGCTTGATGGATGTG 

TGCACGACCCCTAAGAACTAATGAGCTACATCGAGTCTTCAGCAAAGACT 

TCCAGGACAAAGATGACAAGCTTCTCCACCTATACTTGGGGAAAGAGAAT 

CAGGCTAGCACCCACTTTACAGCCACAAGGAGAGAAGTTTTGAGAACTCA 

GT 

>Sequence 1642 

AGGTACAGGGCTGGGTCCTGGGGACAAAGCAGTGGGCAAGGCAGAGTGCC 

ATGTTATAGCTGGCGCAACAGCCAAGGGCAGCAGATGACTGGGAGAACAA 

GGTGATTTCAGAGAGTGGTCTATGCTAGGAAGAAAAAACAGGTTTGTCCT 

TAGGAGTGAGGGTTACTTTAGATAGGGTGACCAGTGAGGGCTTCTTGGAG 

ACGGTGGCGTTTGAACTGAGACCTTAATGCCAAGAAACAACCCCCATAGC 

AAGACCTGGGCACAGAGGGACCTACAAAGGCAACGGCCCAGTGCCAGGGA 

CTGAGCTTGGGAGCTGAGGAAATAAAAGCCAGCCCTTCCCCAGCTGTCCA 

TTGCTTGATCTCATGCTTTTTTCTCTCCACTTGAGCCAGCCTGAGATAGC 

TTTCGCCN 
>Sequence 1643 

ACAGAAACATGTGTCAGTGATGACTCAGGGGGCTACCGCTTTATTGAAAC 

GGGGAATCTAGGTGTTTGGCAACTTTAGAAACCGGTCCTTTTGTTGCCTC 

TCACATGGACTTAAGTATTTCCTCTTCAGCTTCAGTCACTTTTGCCTTTC 

TTATGGGTTGCCCCAATAAAAGCTGTGGGCAGGCCGGGAAACCCAGTGAT 

TGTCATGAAACCCCCAGCCTTACAGCCCAGGGGAATCCTTTTCTGAGACC 

CGGGGGGCCAGCACATTCCAATAACCCCTGGGCCCCCCCGCCGTACCCTT 

CGGCCCGAGGGTACAATTTTTGGGGTTACCCCGAAAAGCCTTTTTGCTTG 

GGGAAAGACCGGGAAAAACAAAGCCTTGAATTGGATGCCCCCTAAAAGGA 

AACTTCCGTACCCCTTCCTGGCCACCTGGGAAAAACAACAAGCCCTTGGT 

CAAGAAGCCTTCAATTCGAATATTCAAGTCAATTCGGAACCATGAATAAT 

CTGGCCCATTCTTGGGAAGGCTGGTTATTGGCCCGGCATTCACCC 

>Sequence 1644 

AGGTCAACACCGTGCCCAGCTAATTTTTTCTATTTTTTGCAGAGATGAGG 

CCTCACCATGTCTGCCTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGAATCACAGGCATGA 

ACCACCACACCCAGCCCTACTGTATTTTAGAACTTTGTTCTTGAAAAGCN 

AGTCAAGTTCCCTGTAAGTGCATAATATATTCTCATTTTCAATGAGAACA 

GAAGATGGTTTGTAAAAGCTATTTTTAAGTGTCCCTATTTGCCCAGTAAT 

TCCTCTTCTAGAAATCTATGAGAATAATTCANAATATAGCCCANAACACA 

NAGGCATTAAGTGTTCAGCAAAACACTGAGAATCTAAATAACCAATATAA 

AGAGATTGGTTAGGCCGTGCAGCGTGCTCACGCCTGTAATCCCGGCACTT 

TAGGAGGCCGAGGCGGGCAGATTACCTGAGGTCAGGAGCTTGAGACCAGT 

CTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTAGTAAAAATACAAAAATTAGCC 

AGGCGTGATGGCATGTGCCTGTAGTCCCAGCTACTCAGGAGGCTGAGGCA 

GGAGAACTGCTTGAACCCAAGAGGTGGAGGTTGCAATGAGCCGAGATCAC 

GCTATTGTACCTGCCCG 
>Sequence 1645 

AGGTACATAGTGTTTATAATATTGTAATAATATATTTTACCTGTGGTATG 

TGGGCATGTTTACTGCCACTGGCCTAGAGGAGACACGGACCTGGAGACCG 

TTTTAATGGGGGTTTTTGCCTCTGTGCCTGTTCAAGAGACTTGCAGGGCT 

AGGTAGAGGGCCTTTGGGATGTTAAGGTGACTGCAGCTGATGCCAAGATG 

GACTCTGCAATGGGCATACCTGGGGGCTCGTTCCCTGTCCCCAGAGGAAG 
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CCCCCTCTCCTTCTCCATGGGCATGACTCTCCTTCGAGGCCACCACGTTT 
ATCTCACAATGATGTGTTTTGCTTGACTTTCCCTTTGCGCTGTCTCGTGG 

>Sequence 1646 

CCGGGCAGGTACAGGAGTCTGGAGTTGGCACCCGTAATCTACAGAGGGAG 

GCCCATCAGGACTTCGGTCTTGATCTCAGTGGGCTCCATCCTCGTCCCTA 

ACCAGCCTCATATAGGCAGCAGGGCTGCAGTGGCAGTGATGTTTATGGAA 

GGACCCATTATTCCCAAACACATCTTTGGGGAATTACCTTACCGTTAGAG 

AAATGGGACTTCTAGGTGTCTGGAATTGGAACATGGGGAATTTGAGAGCA 

TAGACGATCTCTGCCTCTGACCTCCCCCTTTTCTGGGGAAATGTGTTCTT 

GGTCCTCAGCCTGCTGGTGCAGCCCCTCCCAGGAATCCCTGCCAGTGTG 

>Sequence 1647 

AGGTACGCGGGGGCCCCTTTCTGTGACCGAGTTCACACTCAGAACACACG 

TGTTGAAATCGGGAAAAAAACGGAGACCTGTTGTATCTTGCAAGGAAAAC 

GTTCCTTACAGGTATATTTACAGAGGACTGTGTCGCACTCAGGCAGAAAT 

GACCTCAACAAGACAGCCTCGTGGAAGGAAGAACACTTACCTACTTAACT 

CCCCTCCCCGCCCCGGACTGCCTAGTCTAGCCTAGCCGTCTATAACAACC 

CCAGTGGACTGACATTCCATCTTGGAATTTATGGAGGTGACAAAAGTGTC 

ATTTGAGATGGACCAAACCCAGCCCTTTCAAGAAGAGCTCTTGATGTTTT 

ATCTTGACATGTGTTTGATGAATAATGACCTGCACACCCATTTTTAATGC 

AAGAAAGGAAGTCCTGCTCTTCG 
>Sequence 1648 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 

TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 

TCAGCTGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACCACTGTTGTGTGCCCTATAGCACCTGCACACGG 

GAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGCG 

ACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATTC 

TACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGGAGTAGGGGCACTCA 

GCCAGATGCTGAATTCCCCAGACAGCTGACAGGTTCCCAATTTCCAAGAC 

CAG 

>Sequence 1649 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGACTGAGTCTCACTCCAGC 

CTGGGTGACAGAGCAAGACCCTGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AAATGGAAGTTGTGGTCACAATGCCCAGGCTTCTTTGTTATAGTGGCACG 

CTGGGTTACTTGCCACACACAGATCACTCCTCCCAGGGCTGCTGGCACAC 

ACTGATTGTGGGGAGTTCAAGAGGCCTTTTCGCCTTGAGGGTGTGGCTGT 

CCCCCTTTCAGGCGTGTGGCGTCATTCATGGAGGAAGTGCTGGCTCTACG 

TAACACACGCACAGTGGCACTAGGACCTGCGTGCCTGGCCCTCAGTGGGT 

AGGGCGGTGCTGCCTAAGCACACAGAAACGCTTACGGGCCCCAAGTGCCT 

ACTAAGCTGCCTTCCTCTTCCCCGCTGTCAGTCTGTGTCCTCCACGTGCT 

TATTCCCTGTGGAGAGAACAGATGTGGTGTTTGAATACCTTGTGCCTTAT 

GAACAAAGTGGGCCCTTGTAAGAAGGGCGGGAAAAGAGCCGACCAAAATG 

GGCGGCCTTCAAACCCTAAAAAAAACCCACCCGGCCCAAAAAAATACCAA 

AAAATGGGCCACCAAGTTGGGCTCCCTTCAAATTAAATTCTTTAAAAAAA 

AGCCGGGGAAAAAAAAACTATGTGGTTTTTCACCTTTTATTAGGATAAAG 

AGGGAAACCCCTTTCTCTTAAAAAATTTTAAAGTTTTATAAAATTCCTGT 

ACCGACGGGCCCTATTAAAAAATATGGAATACACCGGCGTCGAGAAAATT 

ATAATATTACCTATTGAAACCT 
>Sequence 1650 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTACC 

T 

>Sequence 1651 

TTTGCTCAACAATTATCCAATGTCTACTTTACAATACTTTCGCTGTTCTG 
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TTTTAAGCTTTTTGTGAAAATCAGCCTTGCCATCCTCAGTCATTTCTACA 

TAGTGAAAGGCAACCGCAAGGAAGCGGCAAGGATAGCAGCTGAATTTTAT 

GGAGTAACCCAAGGACAAGGTTCCTGGGCAGATCGATCACCACTACATGA 

AGCAGCAAGTCAAGGTCGCCTTCTTGCTCTGAGAACATTATTATCACAGG 

GTTATAATGTAAATGCAGTAACCTTAGACCATGTCACCCCATTGCACGAA 

GCCTGCCTTGGAGATCACGTGGCATGTGCCAGAACTCTGCTG 

>Sequence 1652 

CCGGGCAGGTACAAAAACATCAGGACCCTGTAGGAGCATCTCTCTGATGG 

CCCGATGAGCTTCTCCTCTTTTCTAATCCAGCATCTCTTAGATTTGTAAA 

GGAAGCCAGTGTCTGCAGAGCTGAATATGCAATGTCACAGCAGAGGTCTA 

ATGGACCCACCACCTAACACACTCCTGCCTCTTTTCCGTGGCACTTCTGT 

CTCACTTTGAATAAACTGCCTCAAAACTGAAACCCGGAAAAACCTGACAA 

CACTGTATATACAACTGGCCTGGTAGGTTACAAAAGAAGTTCACAACAGA 

GGCAACCTGGTGCCACGGAGGTCTGGATGCTGATCGAGAGCAAGCAGAGG 

CGTGCGCGGGGGAGGAAAGAGTGTGAATACGCTCATGAGCCTTAATACAA 

GAAGCTTTACGGGAGGCTGGTGAAATTCTGGAAACCACTGAGACAACTGT 

CTGTAAATTGTCATCTG 
>Sequence 1653 

GCCCGATCGCTACTAAAGTCGATTAGAGCTCACCGCGGTGGCGGCCGCCC 

GGGCAGATACAAAATAATCTTTTGTTTTTGTTCCCTTCAAGATTCTCTTT 

TACTCTTTTTGTTCCTTATGCCATCACTCCACCACAACCATACTACAGAC 

TTCGCAACTGCTGTCTCAGCCTTTGAAACACCTAAACTTCAACATGCTTT 

GATTTCCGCCTATTACGCTAATTGATATTTTACAGGAACGAACAAACGAA 

AAGGAATGTATGCACCACCTCCAGTTTCTTTATTCATTACCACCTGCCAG 

GTGCCTTTTAGAGCAGTATCCCTGCCTGTCACGGGGCTTCTTGTATTGAG 

CTTACCTACCTAGCTATGTTTTTTTTTCTTTTACCCTCTGATGTCGTCAT 

ATGTTCTTAGCTTCTGGCCTCTTCGCATTTTTCTTGTTTCTATAACTGTT 

TTGAATGTGCCCGCAGCATTTTATATTTTATATGGGTAGTCCCGCCCCGT 

GAATAAGTTGGATTTTGTTTATCTACTCCTAAGGGGTTTTGTGTATTTTT 

GGTTCCTCTCC 
>Sequence 1654 

AGGTACTGTTGTTGACTCGCATAATGCGAGAGATGTTGCGGAAACGAGCC 

AAGGAGCCGTAGGATCCCAGCATGTCTGCGGCAATCACCACTCCGCCCTC 

GAACTTAACGCCGAGGACTGAGGTCCCGGTCACCATGGGGTTCTGGGTCC 

GCGTGATTGGACCTCTGTAAAGTGCAGACGCCGGATCCATGAAGGAATCG 

GGAGTGGATGGAATGCGGTAAAACTGTCCTGGGGCCGGACCCCCCGCCCA 

AAGTCCGGACCGCGACCCCAAAAACGCTTCCATCTTAGTCACGGTAGCAG 

AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 1655 

TCTCTACTACTTCTTCATAATAATACATCTCTATTTACTTTTCCTCTAAA 

CTATTTTATTTAATAATTATCTATTATCTTTTCTTTTTTAATATTTTATC 

TAATCTTTTATTTATATTCTTTATTTTTAGTGCCCCTCATCAACT 

>Sequence 1656 

CTAAGATGTATGAGCACATAAACTTCTTCCCCTACCTAATGTTAAATCTT 

TTCTATGGTGGCTGTGCTCAGAAGCTACCTGCTCCTGCCTATCCCCAAAG 

CCCTGCTTCACCAAAAAGAGAAATACCAGATTAGCTACCTGCACCATCCC 

AGCAACCTGTCCCTTCTCCCCTCACTCCTCACCCCTTTTCCCAGACCCTG 

GTCTCTCTTTTCAGCACCCAGGAGACCAGTGTCCCTGGGCCATTTCTGCC 

TGTCTTCCAGGACAGTAGTCCTGGCAGAGGCAGAAGAAGGGTCAGATGGC 

AGAGCTGCTGGGCTGGGCTCCCACAAGCTGTGTCCTAGTTTTCCAGGGTA 

AGCTGTCAAGAGTTGCCTCATTGCAGTCCCCATTTCCCTCTCCCTAAATC 

CCTTTTCTGAGTCTGAAGAAATGGCATTGCCAGCCTCAGGAAAT 

>Sequence 1657 

TGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGATTTTTAGTAGAGACG 

GGGTTTCACTGTGTTAACCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATC 

CGCCCGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGCGTGAGCCACCAC 
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GCCCGGCCCAAAAGCATTTACTGTTAAGGCTGCCTCATTTTTCAGCTTTG 

TTGTAGTTGAGATTCTGATGTTCACCTAACAAAGTCCCTGACAAAACAGA 

CTTCCTTCAATCCAGGTCATAATTTGAAACGTTATACAATAATGAGATTT 

AAGTGATGAATGGAAAGAAAAGAAGGAGACTGAAAAGATATCAGAAATTT 

CTATTTGTTTTTAGATTCAGAAAAATATAATTACAGGCCAACATGGGTCT 

GACAGAAAGGAAGGACGTCAGCAGTTACTTGAATGTAACCCCTTCCCAGC 

ATTTCCAAAGACCTGCAATGTGCTCATTGTGATCCAAGGGCCTTGTTACC 

TAGTTTCTAGGTGATCTACAGAATTGAAACAACCCAGCACAACTTTATTT 

CTTGAGAAGATGAACCCTTAACTATGAAGTGCCCAAAGGAAGCTTTAACT 

GCTCACTTACCATTGCCTCCGGTTTTCAATGCCACAATCATTCAAGATAA 

ATAAAACCTGTGAGAAAAACAAACAGGTGGGCAAGCAAAGCCGCAGTGAT 

CATACTTTCAGTTACCAATGGACCAGGGTGCTTTCTTTTTAAGAAGTGGT 

CATTGGATTTGGTTTTTAGAAACAAAAAGCGCCCGTTTATGAAAGAAGAT 

>Sequence 1658 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAGAT 

GGGACTTCCTACGTTGCTCAGGCTCGTCTTGAACTCCTGAGTTCAAGTGA 

TCCACCCACCTTGGCCTTTCAAAGTGCTGAGATTACAGGTGTGAGCCACC 

ACACCTGGCCAAAATAATAAAAATTTTAATTCAGGTAAAAAAAAAAAAAA 

AAGGAAAAGTGTAAATGTGTTCATCCAACAAAGCCTTTCTTTCACACATA 

TGAAATATAAATAGATCCATTTAAATACGATATCCAGTTGAACCAGCCCT 

GAAGGGCTTTCTGAATTGGACATGTTCTGTCGCTACCAGTGGGGCTTCCT 

GGAAGCTGGCCCAAAGCTGGTCCTTGTCCACGCAGAGGATCTGAAAGCAC 

CCTGTG 
>Sequence 1659 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGGATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGCACC 

T 

>Sequence 1660 

AGGTACGGGTTGCCCCTGGCTTGGCACTGCAGGGACGTGGTCTCGTGTTT 

AATCTTGTCCATTTTGCAAGGTGTCTTGGTGGGTCATGTGGTCTTTCGGT 

CAATGTTTGGGTACCATGCTGGTGGTAACCCAGCCATGTTGTTGAGTCAG 

GACCACCCCATACATCACTCCGTAGTGGCAACAAGTTGTGTTGTCAAGAA 

GGGAGGCGGTTCTTAAATCTTTTTCCCAGGGGGCCAGGGGGGTTGGGTAG 

GGGGATTTAAAAGGTTCATGGGGTGGACCCGACTTCAACACAAGGGAACT 

CCGGCAGGCTTGTGTACGGCCTTAACTGTTTTCCTTGGTGGCCAAGGAAA 

CTTCTGCTCGGTTCCAACCCTTCGGAGTAAGTTGGGCAACCTGGCAGGAA 

AAGAAAGGCCTGGCCGTTCCGGTTCGGTCCATCTTCCTTCGGGGTTAGGC 

AATTTTTTAAGCCTGGAAAAGTTTTGGAGGCCTTGGGGCTTGGGCCCCCC 

CGGGGGGGCCCCGCGGGGGCCCCGGCCTTTCTTATTAAAACCTTAAGGTT 

GGG 

>Sequence 1661 

CCGGGCAGGTACAATAGCGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACCTCCT 

GGGTTCAAGCAGTTCTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGACTACAG 

GCACATGCCATCACGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTACTAGAGACGGGG 

TTTCACCATGTTGGCAAACTGGTCTCAAGCTCCTGACCTCAGGTAATCTG 

CCCGCCTCGGCCTCCTAAAGTGCCGGGATTACAGGCGTGAGCACGCTGCA 

CGGCCTAACCAATCTCTTTATATTGGTTATTTAGATTCTCAGTGTTTTGC 

TGAACACTTAATGCCTTTGTGTTTTGGGCTATATTTTGAATTATTCTCAT 

AGATTTCTAGAAGAGGAATTACTGGGCTAATAGGGGCACTTAAAAATAGC 

TTTTACAAACCATCTTCTGTTCTCATTGAAAATGAGAATT 

>Sequence 1662 

GCCCCATCGACGCAACTCTATTATCGGGCGAATGGGAACTGCAGCTCCAC 
CGCGGGGCCGGCGCGACAGGCCATCAGATCTGATTTCTTGTGCAGTCAAG 
CACACTTTTCTGTCCCCATTCCAGCCTCTCCTGGCCATTTAACTGGCGCC 
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ATGCCTCCCCCACCTCGCCCATTCAATTTAGTCAATGTTTAAAACCGAAT 

TCTATGCTAATAATTCTGACAGGCAATTATGGACTCCTGTTAAGTTCCAG 

ATACCATCCTATGTTGCTTACCTAACATTAATGCATTTTAAAAGTTCTAA 

CTCCAACCCCAAAGCTCCCCATATCCAGGGCTGCTTGGATGACCATTTCA 

TGGTCCATTTCCACTCAGCTGTCAGCCATCACCCAAATTCAAGATGCTTA 

GAAAAGACCTCCGGATGTTTTCTTAGATATTAGCT 

>Sequence 1663 ^^^^^ 

TATACACCGGATGCACACGTCTCACTATAGGGCGTACTCCACGCTCTCCG 

GCGGCCGANGTACGCGGGGAGAGCAAAGACAGTTGCTTACATGATGCAGA 

GCTTATCTACTGTAGAGCTGGGAAGCAGAAGGATTTGTAGTTTCTTTTTA 

AAGTGATTCCTTCCTTTTCCCTTTCATTTTTCACTGTGGGTGTTATTATC 

CTGACAATTTGTCATACATTTCCTGTCTTTAAAAAATAACTGTATACTAA 

GCAAAACTCAGGTCTTAAAAATAAATATGAATTTAGATTCCATACATCGA 

TTAATTGAGGAAACACAGATCTTCCAGATGCAACAATCATCAATTAAGTC 

ACGCGGCGACATGGTGGCCCCTGCCTCACCCCCCAGGGATACCTGTAATA 

CCTGCTTCCCACTTCATGGGCTACAATCTCATGCTGCTCACAATTTCTGT 

GCTCACTCATATAACACCAACAAATGGGATATTTGTGAAGAACTTCGCCT 

GCGGGAGCTTGAAAAAGTCAAAGCCAGAGCTGCTCAGATGGAAAAGACCA 

TGCGGTGGTGGTCCGACTGCACTGCCAACTGGAGAGAAAAATGGAGTAAA 

ATTCGAGCTGAAAAGAACAGTGCCAGGGAGGAAGGAAGACAACTCCAAAT 

AAAACTTAGAGATGGCGATGAAAGAATTGAATACCCGGCCCG 

>Sequence 1664 . ^ . . . 

AGGTACAAACAAAGCAAAAAGTAGGAATCATGATCTTAATATTGGACAAA 

TTAGAATACAAGCCAAAAAGCAATAACCGTTAGATAAAGAAGAATTCTTC 

ATAATGATGAAATAGAAACATTCATAGAATAGAAATTACAGGAGAAACGG 

ACAGTCACTTAAAGTTTAAAACTTTAAGACAAACTTTAATTGACCTATTT 

GAGTCCACAAAAAGCCAAGAAGTATCTGAAATGGTGGGATAAATCTTCTT 

GTCCTTAAACTTTTGTGGGTCGGTGTGTAGGAAGATTGGAGTGCTACTAT 

GCTGGCTACACGGGCTGATGGTGCAGGACTTACAGATCGCTAAGTTTTAT 

ACGACAAGTCAGTTAGGTCAGAAGGGTGCTGTGCCTGACACCACCTGTGG 

GGGATCTCATCATTTGAAAATTCACAGCCATGAAGATTTGAACT 

>Sequence 1665 ^ 

AGGTACGCGGGGTTGGTATTAAAATGTTCTTTCAGTTAGGGCCAAAGGGC 

ATTTAACTTCAAGGTAAGACCCATTCCAGGACGGCAGAGATCATGTCTGT 

CTTGCGTATCCCTGTGTGAATTTTGCCTGACATGTTGCAAACACTCCGTA 

TGGAAGTCTTGAGGGTCTTCTGCCCCAGTCAGAAAACCTCTGGGAGAACA 

GTTATCCCCAGACCTCAGACGCTCGACGGATACATGAGAAGCTTTCTTTG 

ATGGATTCGATGTCAGGATCTCCATGTGAACTTCCACTTAGAGGTGTCAT 

GCGTATGGGGCCT 

>Sequence 1666 , , 

AGGTACAAGAGAAATTAAGATAAATCTGTCATCATGTTGGGCAATTTCAA 

CACCCTTTCTCAAGTGGTAAGTCAAGCAGCACAAAAACTCAGCAAGGTCA 

AGATTTGAATAATGTTAACAGTAGAGCTTTATCTACTGAATAAATGTAAA 

ATTCCCCATCCAATAATTAGTCCACTTTCTTCCAAAATGCATGTGGAAGA 

TGCATAAACTTGATTATGCACTAAGCAAGTGTTAACAATTTTCAAAAACT 

ATGCATTGTAAAAATTACATTATCTAACCACAATGCAATTAAGTCAGGTG 

TCTATAATAAAAAGGATTAAAAGACAAAAACACACACCACTTCCAAATAC 

TGTATAGAAAACACACTTTCAATGATGAAAATTATAATGGAAATTAAAGA 

CACTCTGATAATGAAAACATGATGAATTAAAACCTGTCATATGT 

>Sequence 1667 

CCGGGCAGGTACCAGCACTTTTCAAACCTACTTATATATACAATTCACCA 

GGAATCTTGTTAAATTCAAATTCTGGGTTGGGGGTTGGGGGAAGCAAGAG 

TCTGCATTTCTAACAACCTCATCTGTGACGCAGATGCTGACAGTCAGCAG 

CTCACTCTTTTAAGTAGCAAAGTTCTAGTCCGCCCTAGAAAATGATGGAA 

AGTGGTAGCAACCCTCAGAAGAAAGCAGAATTTATCCTCAGACAATTAGG 

CTAATGAGGAATCTAGAGATTATCAACTACTGGTTTAGAAACAACTGCTT 



Table 3 



310/1077 



CTTTTATGATTTCATTATTTTTTTATTTTTAAAGAAGAAAGTCAACGAAA 
TCACCTGATCTCAGGTTTTGCTAGTCAATATATTAATACTATTAACTTGA 
AACTGTAATACATATCCCCCAATATGGCCTTTCCCACATCAAGAAACTAT 
TTATTAATACAAATACCCCCAAATATCTCCAGTATAGATTCAATCTGAAC 

AT AC ACTCTT A A A A 
>Sequence 1668 

CCGGGCAGGTACGAACTGGAGGGCTTGTGTGTTAGCTTCTGAATTGGTCA 

ATTGGTAGGTCGGTTAGTTGGGTTCGTTGTCCCTTTGTGTTGTATTCAGT 

AAAGGGGGATGAGGTATTTCTGTGCCTGCCNTGTTCTGCTTCAAGGGCAG 

TTGGCAGAATTCAACCNNCTTGTGGGGAAATANCNCGGATTGGGAACCAC 

GGGATAGTGGAAGGTGTTTTATCAACAACCTGGGCTTTAACCCCCCTGGA 

TTTTTAATTTCCAAGTGGGGTTTTTTGGTTTTTTTCAATTTCTGGGAAAC 

CAATTAACTATTCAAAATTGGGGCGGAACAAGAACCTTGGTTTTCCGGCG 

CCCCAACCCCTCCCGGTGGAAAGGTTAAAATTCAATTGGCACCCCGGTGG 

TTGGAAATTAAGGTTATTCCAAAGGGCAGGGGAAATCTGGCCTTTTTCCA 

TTTTGGTTATTTGGGAAGGCCAAATGGGAACCCCAAGTTCGGGTTGGTAG 

GACCTTTCAATTTTTCTTTGGAACCAATTTTTTCTAAGGAATTCCCCTTT 

AAAAGGAAAATTTTCCTTATAAGGAAACCAAACTTTAATCCTTAAGGTAA 

AGGGCCT 
>Sequence 1669 

GAATTAACATTTTTGANTCANCACNGTTTTTGCCACAACGGCGCCGCCGG 

CAGGACTTTTTCTAAAGGAGTTATCAAACAGNGTGATTAACAACCGCAGG 

GGANNAANGAGGGGGGGAGTTGGGACACNGAAGGAGGGAAGCAAAGCCGG 

AAGCGGGGAAGGCACCGGAAGAAAACCCNCCCGCCGGGNGGCCAAACCCC 

ACCGACCACCCAGGGCAGAACACCACACGGCGGAAAAAAGGCCCCCAACA 

CCCCCCCCCGGCGGGAACGACGCACCAANCACCCGCCCGGCCGGGAAGGG 

GAAGACAACGGGGCGCCCAAAAGCCCGGCGAAAGGGGAAAGACACGCCGC 

GCAACGACAGGCGAAGGGCCCACCACCCCGCGAAAGGCGAAGGCCCCACC 

CAGGGCCCCAAAAGGGGGCCGGAAAAGGAGGGGCCCACGGCGCACCGACC 

CCAACAAAGAACCCCC 
>Sequence 1670 

CCGGGCAGGTACAATAATAAAACTAAGCTTATGCCTAAAATATTCTCACT 

GAGTGTCTGTGAATCCACGACTATTAGCACTGTGGAGCAATTTCTCCTTG 

CAGAAGAGTGCTAACTCTATCCATTAAAGCCTTGGAAATTGCTGGTAAAT 

ATGTAAAAAATCAAGTGCTTAAATGGATAGCAATTATTGGCAGGACCTAA 

ACTGATACAAAAGTGTTCCACTGTCTCAATATCAAAAGCCCAAGAATGCC 

AGATTCCCAAAGTGAGTCAAAGTGCTTGGATTGCTTTGCATAAACATGGT 

TAGCCAGAATCAACACCCTGGGATTGGAGCTTGAGGTGGAATTTCCAAAT 

CCTGCAAATGTTATGGCTACAGCCCCCCAGCACCCCAATGCTGGACAGCC 

TAACGC 
>Sequence 1671 

AGGTACAGATGGGGGTTTACCCTTGTGGGCCAGGCTGGTCTTGATTTCCT 

GACCTCAGATGATCCACCCGCCTCAGCCTCTCAAAGTGTTGAGATTACAG 

GCTTGAGCCATTGCGCCAGCCCTACCTTTGTTTTCTTAATAGTAGGAAAA 

ATATGCCTTTAT 
>Sequence 1672 

CCGGGCAGGTACCCTTTTGCACGCACCACCCATCTCTGAATGAAGAACCA 

AAGATTGTCAGAGTTTTGATGTCCCACCAGGCGAAGAGCAACACTTTTCA 

CTGACAATCAGGACAGAGCAGATGGATATAGAATAACAATCTGGAATCCA 

AGGACTGAGATGCATTGACAGCAAGACAAGTAACGTCAAATAACAACTGA 

AAAGAGAAGCTAGGGTAGACCTATTAAAAGAGAGAGCCAGCAAACAGGAC 

CAAAATGCTGGATGAGGAGTCTAAAAAGAACAGAAGAAACAAAAAAGATC 

AGGAGTTACTAAAATTTGACTGTCAGTTTTACAATGGAGACAGACAATTT 

AAAGAAGGAAGCAGTTTTTCTGAGTGTGGCATTACTTGTGCACGTTGAGT 

GTCATATATATAGAGAGAGAGAAAGAGAGAGAGTG 

>Sequence 1673 
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AGGTACACATAGTGACATTGCAAAGGGAGACTTTGGGGTCGGGCGGATAT 

CTTAGGATCAACTCTGGCTAGGTCGCAGAAGACAGGACTTGTTCCCACAG 

ACACCAGAAGGTGGAAGTTTTGTCTTCCTGATAACTTGCTCTTCGGTATC 

TTGGTTTGGTTCACTGGGTGTTTAATGAGAATGTCTTACCAACGTGCTAT 

GTCGTCGTTCATCCTGACAACATTAAACATCAGTATAGAAAATACTGGAA 

AGAACAAAAGAAAAAAAGAACCAGGGAGGTGATCTTGCCACCCCCAATTC 

TTTTCAGTAACATCCTTGTTAGCACATCTTCGCCTTGGCGATTGTAAACT 

CCAAACTGAATTCTTAGGTTGTTGGCAGCCTGGTAAAGTGGAAAGAGCAG 

TGGCCTGGAAGTCAGGAACCTTGCATCCAGTCTTAGCTCTTCAGAGGAGC 

TGTGCATGATCAATT 
>Sequence 1674 

CCGGGCAGGTACAATCATTTGAATAAATAATGCTCAGTCATCTGACTGCA 

AGTCTTCATTACACATGAGCTATAGAAAATAGTCACTGACAGATCAAGTT 

TAGTAGCTTCAAAACAAATTACGCAGAACGATTTCTATAGAATCCTTCAA 

GTGGTTTCTTCAGAGGTGATCTGAATTTCATCTTACCGGGCATTGCACAA 

TTTTCCTTTTTCATTTAGTGGGCATTTCTCTTGGGTCAATATTCACTTTA 

TGTCTTTCTAATTCAGCAAATAAAGGCTCAGATCCAAAATGGCTTTGCTG 

TTTGTCTAGCATGTTAACAGAGCAATAATTACCCGCGTACGCGGGCATTG 

ATTTCTTCCTGGGGGCCTCTCTCAAGGATGAGGTTTTGAAGATTATGCCA 

GTGCAGAAGCAGACCCGTGCCGGCCAGCGCACCAGGTTCAAGGCATTTGT 

TGCG 

>Sequence 1675 

CCGGGCAGGTACAAATTCGTGGCCAGTGGAGAGCCCGGCCTGGCAGCACC 

CCTCAGGCTTCGCCGCTGCCTTGTGTGCATCCCAAGCAATCTTTGTCAGC 

ATCCCCATGGCCACAAAACTTCCAGCAACTACATATTTGATGGTGGATTT 

TGTAAACCAAGACCAGAGCCTTCCGTTTACCATTATGGACTTTATCTTGT 

AATATGGGCTGATTCATTCAGACTTTTAGAGATCTTCTGGGGTTTTGATT 

TTGCCCTTCAATGTATTAGTATTCCACTCATTCTCTGTGTCACCTTCTTT 

TTCTTTTTGAAAATTAGAATTACGTATTTCCCATCTCTGTGGCTCGGTTA 

TTTTTCATAATTCCTAGAGATCATCCAAAAGATTTCCCAATCACCTCCAC 

AAATTCTTTCCATTTTCTTTACTATGAAAATATTCTCATACCATCTCCTC 

ATAGGTTTGATTTGTTCTTTTTGATTTGAAAAATGTTAGTTCTGAAGGCC 

GAGAAGTTCAACATCAAGGTGCCACCGGATTCGGTGCCTGGTGAGGGCCC 

TCTGCTTCATACAGGGCACCTTCTTGCTGCATTCTCACATGGTGGAAAGA 

GGAAAAGGGCCCCGCGTACCT 
>Sequence 1676 

CCGGGCAGGTACAAAATAACCTTTTGTTTTTGTTCCCTTCAAGATTCTCT 

TTTACTCTTTTTGTTCCTTATGCCATCACTCCACCACAACCATACTACAG 

ACTTCGCAACTGCTGTCTCAGCCTTTGAAACACCTAAACTTCAACATGCT 

GAGATTACGCCTATTACGCTAATGAATTTCTACAGGAACGAACAAACGAA 

AAGGAAGTAATGCACCACCTCCTGTTTCTCAGCCATCACCACCTGCCAGG 

TGCTTCCCAGAGCAGTTCCCTGCTGCCACGGGGCTCCTGCAGGAGCTCCT 

CCCTGCTAGGCATGTCCTCAACCCCTAGTCATCAAGTCTAGCTCAGCCTC 

TGCATTTCAGCTCAACGTCTAATTTCCCAGCGTAGATTCCAGGCAGCCGC 

CCTGTGTCATGTGCTCTTAACATCCTCTGCTTTTCTATCTCATCTTCCTT 

CTTGACAAGTTCAAAGTCATGAGGACTGGATAGAGCTCCATCAAAGCAGG 

GAATGTTGATTCTATACACTGGAGCTGAGTGGGCAGTCTGGCACAGAGCA 

AGTGGCCAGGAGGATTACCGAATGCATGAACCTTAATTTTCTATTCCTTT 

ATTCCTGTCATTTCCTGTACCT 
>Sequence 1677 

AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCTGCAAAGCTTAATGTGTAIATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 
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ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCTGA 
GCTCACTTAAAAGCTGGTTT 

AAATCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTTGGTAA 

AGGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCAATTAGAATTCTTT 

GGTTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGGT 

TTAAGTGGGGTTAATGGGTACCT 

>SeQUcncc 1679 

AGGTACAGGGTTGGCGCTCTGTTACCCGATTGCTTTCCAGCTGTGTCTGG 
TTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATAAGTATACGGCAGCACCTCC 
TTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAGAGGTAGATGATTCTTGGTG 
TGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCATGGTAACATGTCATCCGACG 

T 

TGTTGCGTCTACACTACTACTAGTATATGGCAGAATTGCAGCTCGCACCG 

GGGCGGCGGCCGACCGGGCAGGTACAGGGTCGGCGCTCTGTTACCCGATT 

GCTTTCCAGCTGTGTCTGGTTCCCATTCATGCTGCCTCCAGCAACGGATA 

AGTATACGGCAGCACCTCCTTATTTGAGTGCAAATGTCTGGTTGTAATAG 

AGGTAGATGATTCTTGGTGTGGTGCCGTGGTCATTGTCGTTTTGTGTCAT 

GGTAACATGTCATCCGACGTCGGCCGTCCACAAATGTCTGCAGCTACGAT 

GGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAGAGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGA 

GTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGACAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGG 

CTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTGGCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCAT 

GAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGAAGGGCTGGCTTTTATTTCCTCAAC 

TCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGGGCCGTT 

>Sequence 1681 ^ ,-,.*»» 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 

TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 

TCAGCTGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACACTGTTGTGTGCCCTATAGCACCTGGCACACGG 

GAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGCG 

ACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATTC 

TACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGGGGGAGGGGACTCAG 

CCAGATGCTGAATT 

>Sequence 1682 „ . . ™ 

CCGGGCAGGTACGCGGGCATTTATTCTGCCTGTTTCAAGTCAGAGCAAAT 

ACTCCTGGAATGACCCTCTCCTGTTTCCTGAGTTTGAGCCGATCCTATTT 

GGCACTGCAGACAGTGAGAAGTGGATGTTTGAGGACAGATGGGAGGTGCA 

AAGTGGAGACAAGTATTGGTGCCACCTTCCACTATGAGACTAGCAGGGCC 

CAGTTCTCTTAGCTATTGTCTCTTATTTTGTAGATTAGGAAATTTCAAGT 

TTAGAGAAGTTGAGTTAACTTACCGAAGGGTCTAGGGGCTTGGGTGAGAA 

GAGAGACCGAAAAATTAATTCAGAGTCTGTGTGTCTCCACCACCATGTT 

>Sequence 1683 ^_ 
AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTGAGAAGGAGTCTCGCTCTGTCACCCAAGC 

TGGAGTGCAGTGGCACAATCTTGGCTCACTGCAAGCTCTGCCTCCCTCCC 

GGGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCGGAGTAGCTGGAACTACAG 

GCGCCCGCCACCACACCCCAGGTTAATTTTTTTTTGAATTTTTAAGAGAG 

ACGGGGTTTCACTGTGTTAGCCAGGATAGTCTCGATCTCCTGACCTCGTG 

ATCCACCCGCCTCTGCCTCCCAAAGTGCTGGAATTACAGGCGTGAGCCAC 

CGCGCCCAGCCTCAAGTGTCTATTTTGATGTTCATTCACTTTTTCATTAT 

AAGGAAGTAAATTACTTAGCACAAGAGAAAAACTTTTTTTTTTTTGCAAT 

CTAAAGA 
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GGTACGCGGGATTTTGGGTTATATCTCTCTTACTACTTATTTCTCACTCG 
CTTCAAATGTTGGGTGGGGAAGAAGGGTGCTATTTGTTGAGCCCCCCGAA 
AGACCTCCTAATAGAGGGTCTCCACTTCTCCAGAGAGATTGCCACCCATT 
TCCTCACTTACTTGTTTGCCTCTTTGATACCTNGTTGTTCTATAGGTCTT 




AAAGAGTAGAAGACAGCATCACGCAATGCAACGCTGCAA^ 
AAGACAAACACATCAGGAACACATTGTGAAGATCTTAGGGAGCTG^^^^ 
GCAATGAAGCCTAGATAAACTGAGATATGAGAGATAAAGCGATA^^^ 
CAGAGACCCACCAGGCATTCAGTAAAACATCTAGGAGAAACTCGGCTGAG 

GAACAAGAATAGTAAACCGTGA 

J?GG(^ASkcGCGGGGGCGCGACGTTCGGTTCGCTGTGTGTO^^ 

GCTCCTTGAGGGTCCATGTGATTTTTACGCCAGTGCTGCTGAACTGTGCA 

GGGTAGGGAGCTGGCACAGTCCGATTAATTGTCCTTGGGTCGAGGTGTCT 

CGTCGGACCCTTTGGGGCTTAGTGGAGAATTAAGGCAGAGTCACTGTAAT 

TATTTCTAATACCAATTCCAAAATAGTGACTCTTGGACAATAGTGCAATT 

ATATGGAATTATGGCTGGTTATAAGCCTGTAGCTATTCAGACATATCCTA 

TACTTGGTGAAAAAATCACCCAAGATACACTGTACCT 

aStacctccccgtggaactcacacccttttagaggagatacaataaaag 

CCAGGATGGGGCAGAGCAGTGGGGAAGAAGGGGAGGTAATGTTGAACCAC 

CTGCCCATGGTTACAGAGGCAGCAGGCCTGGGACTCCCGACGCTTCCCTC 

CTGCCTTATACCTGATCTAAGAAGGCCCTGCTGGGCACACAGTAGATGCT 

cagcaaatgttcggttgaagggctggagcctcacaaaaccctactga^^^ 

AAACAGGCTCAGCGAGGCTGAGTGACTTGCCCAAGATCCTAAGAGGTGGT 

ggaggaatcgcctttcacaaaaaagaacaagcgcttcggagccgcc 

tSacaaatgtctgcagctacgatggaccctcagctgctggacaggaaag 

aggatcaagctaagaaggcccagagtgtgcaagcagagagagggtgtgga 

cagaaaaccttgccttctccagggctagtggcgaaagctatctcaggctg 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

agggctggcttttatttcctcagctcccaagctcagtccctggcactggg 

CCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGTGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTGT 

ttcttggcattaaggtctcagttcaaacgccaccgtctccaagaagccct 

CACTGGTCACCCTATCTAAAGTAACCCTCACTCCTAAGGACAAACCTGTT 

ttttcttcctagcatagaccactctctgaaatcaccttgttctcccagtc 

ATCTGCTGCCCTTGGCTGTTGCGCCAGCTATAACATGGCACTCTGCCTTG 
CCCACTGCTTTGTCCCCAGGACCCAGCCCTGTACCTGCCCG 

aStacttactgtgcctcttccatgtgatttggaaggtgaggagacagga 

ATGGTCCACAGAGGGAGAGAGTGCCAGGCCAAGTCCTCTCATAGCCACCC 

gccccctccacagaaggggacagcaagagaagagagaggcatggtgaggt 

TCCTTTTGCAAATAACCCAAAATATTTCCAGGATTCAAGACCAGCCCATG 

gttttaggcctctgctgtttattctctgagttctcagaaatgcaaaaagt 

GTAGTTTAGCCCCAGAGGCCTCAAGAAAAAGATTGGGGTGCCCCCAAATG 

tgtcaaatacagagggaaacacacagagcttagggaaagggcaactgaga 

ATGACAAGACTGATAGGAATTGCTTGGCAGCTGAAGCCACATCTCTGGGG 

cagaggagcagacctgggaacacctgaggtggcacctggcagtggagggc 

T 

aggtacVtgaactgtcatcattcctactgtgtttgatagtgacc 
acaaagccacgtgccgacttcctggctgcttcacctttgcatagctgggt 

TGCAGCTGCGAACCTCATTCTGACTGTGAACTAAGCAAGCTTTGAGGAGG 

caggagattcccgggggtccctgtgacatattgcattaagatcgtggcac 
ttgcttttttgtctttcacatcggctgtcttgcaaggagcttgacatttc 
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CAAATTCCATTGCTCTGTTTGGGGAAGACTTAGGACAGCACTCCAGGAAA 

CAGATGACAATTTACAGACAGTTGTCTCAGTGGTTTCCAGAATCTCACCA 

GCCTCCCGTATAGCTTCTTGTATTGAGGCTCATGAGCGTATTCACACTCT 

TTCCTTCCCCGCGCACGCCTTTGCTTGCTCT 

>Sequence 1690 

AGGTACAGGGCTGGGTCCTGGGGACAAAGCAGTGGGCAAGGCAGAGTGCC 

ATGTTATAGCTGGCGCAACAGCCAAGGGCAGCAGATGACTGGGAGAACAA 

GGTGATTTCAGAGAGTGGTCTATGCTAGGAAGAAAAAACAGGTTTGTCCT 

TAGGAGTGAGGGTTACTTTAGATAGGGTGACCAGTGGAGGGCTTTTTGGA 

AACGGGGGCGTTGGACCTGAAACCTTATTGCCAGAAACCAACCCCCATAG 

CAGGACCTGGGCACAGAGGGACCTACAAAGGCAACGGCCCATGGCCAGGG 

CCTTGACTTGGGAGCTGAAGAAATAAAAGCCAGCCCTTTCCCAGCTGGTC 

ATTGCTTGATCTCATGCTTTTTTCTCTTCACTTGAGCCCGCCTGAGATAA 

GTTTTGCCACTAGCCCTGGAGAAGGCG 

>Sequence 1691 

ATGTACTGTCAGACAGAACAATAATAAAATAACAACAGAGATTTTTTTCT 

TATAGAAATTTCAGCCGAGTTATTTGAACCAATTCTCCCCATGAAAACGA 

CCAAAGCTCTAATTTAAATATTCTAAATGTCTCCTTAACAGTGTCAAATA 

GCTGACAAAATTGTAGGAAACTCCCAGGCCAAAGCCTATGGTGAGGGGAA 

ACAGAGAAACAAGAGGAGAGGAGAAGCTGCTTCTGCCCGGCGTCCTTTGC 

CAAGCCAGGCAAGCCTGGCCTTCAGTTTTAGCAGCTTTGAGGGGCCAGAA 

GTTAAGGCCCAGTGCTGACCAAAGGAGGGAAGTCTAGCAGGATACCTTCT 

CCACATAAGCTGGGATTCCAGAGG 
>Sequence 1692 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAATGAACAAAT 

ATTTATTTATCTTTTATAACAAGTAAGGCAATGTTGCTTAAAGGAAGACA 

AACAAACATAAAAGATTCCGTTGACAATGCATTTTTTCATCTGTTCGGCA 

CAATGCTTTTGTCATAATGGAGATGTGACAGCAAACTTTCCAGGACATTC 

AGTCTTCGGCGGCAGCACTTAGGGCAGATGACTGGCCGCTTATAGATGAG 

GCCAAAGCACCAGGTAGGTGGAAGGTTCTTGTATCGGTTCGAACCCCGAC 

AGCGCGCCAACAGACAACACGAGGCAGTGGGGAGCAACATGCTGTTTTAA 

TGAGCGCCTGGGTG 
>Sequence 1693 

CCGGGCAGGTACAATAATAAAACTAAGCTTATGCCTAAAATATTCTCACT 

GAGTGTCTGTGAATCCACGACTATTAGCACTGTGGAGCAATTTCTCCTTG 

CAGAAGAGTGCTAACTCTATCCATTAAAGCCTTGGAAATTGCTGGTAAAT 

ATGTAAAAAATCAAGTGCTTAAATGGATAGCAATTATTGGCAGGACCTAA 

ACTGATACAAAAGTGTTCCACTGTCTCAATATCAAAAGCCCAAGAATGCC 

AGATTCCCAAAGTGAGTCAAAGTGCTTGGATTGCTTTGCATAAACATGGT 

TAGCCAGAATCAACACCCTGGGATTGGAGCTTGAGGTGGAATTTCCAAAT 

CCTGCAAATGTTATGGCTACAGCCCCCCAGCACCCCAATGCTGGACAGCC 

T 

>Sequence 1694 

AGGTACATGTCCTCCCTGAGGTGGGCGGAATAGGGCACAGCCACAAGCCC 

GATGCCACGGGAGGGAGAGGCCTCAGCCGCCTGGAAGTGGCAGCCCTGGT 

TCTGGGTTGCCTCATCCCTCTCATCCTGTCAGTAGGACACCAGCATTAAA 

TGTTCAAGGTCCAGCCTTGGTCCAGGGCCGTTTGCCATCCAGTGAGAACA 

GCCGGCACGTGACAGCTACTCACTTACTCAGTCTCTTGTCTCACCTTGCG 

CATCTCTACATGTATTCCTAGAGTCCAGAGGGGAGGTGAGGTTAAAACCT 

GAGTAATGGAAAAGCTTTTAGAGTATAAACACATTTACGTTGCAGTTAGC 

TATAGACATCCCATTGTGTTATCTTTTAAAAGGCCCTTGACATCTTGCGT 

TTTAATATTTCTCTTAACCCTATTCTCAGGGAAGATGGAATTTAATTGTA 

AGGAAAAGAGGAGAACTTCATACTCACAATGAAATAGTGATTATGAAAAT 

ACAGTGGTCCTGTAATTAAAGCTATGCTCTTTCTTCTTAGTCTAGGGGCT 

CTGCTACTTTATCCAITGATTTTTAACATGGTTCCCACCATGTAAGGATT 

GGTGCTTTAACATTTATGCCACATGCGTGGATGGAAGGTAATACACCCAC 
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TAACTTAAAAGCCTAAAGTGATTCTAGGTAAACCGGGGATTAGGGTCACG 

AAAATTGAAAGCATGACACATTGGGAAGCTTTCCTTTTTACTTCAAAGAA 

AATATCATTGGAAAGGGATGTTTAGAGGGATTTAAACCCGCTCCTTTGGC 

ACCTTGCCTTTTTGAT 
>Sequence 1695 

AGGTACATTTAGCAAACAATAAAATTGATACCTCAATTATATTTTATATT 

CAGTTGTTGGACAGAACAACCCTGGCCACAGCCCTCACCAGGCTCACAGC 

TCAGGACACTGCCTGCCCTCCTTGCTCTAGATTTTCGGACCATCAGCCGA 

CCAAAGAATTGTGATATGGCAGAGCATGAGAAAATTAGCTGGCCCAATCT 

CAGCACTTAGAATGATGGGAAAATAAGCCAAAGAATTGTGAGAGTAGAAC 

TAAAAGTGCACAAGACAGCACTGGAGATGGAAAGGCCATAGCAATTATAG 

ACAAACCACAATGATAAAGGAACAGAAGAAGCCATGTGGAAGGG 

>Sequence 1696 

CCGGGCAGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAG 

GTATTATCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCA 

GGTTGAAAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATT 

AGGCACAGAGGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCAA 

TCCATGAGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACTA 

GGGTCTCATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGGT 

AGTTCACTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGCTAT 

ATTTGGTTTTCATTTATACAAAAGCTGCGTCTCTCCTTGATCCCAGTGTl 

TTGTTGGTCTTTTGTGCATCCAGGAAAGTAAGGCTTGA 

>Sequence 1697 

CCGGGCAGGTACCTAACCATACCCTCTTTGGACTGCAGAAAACTGATGGC 

AACATCTCGGGGAGTGGCTGCCCACCAAAGAGGACCCTGAGAAAGAAAAG 

AGCATAACCTGGGAAATGGGCTACATGGGGGCAAGGGACATGGTGAGCGG 

GCAAAGTTGAGATGGTGGGTTTCCTTGAGTGGAATGGTCTTTCAAAACTA 

ACAACATACTGTGTAGTTGTCTAACATGCTGATGGAGGAACACTGCTGGG 

CCCTGAAATCCTAGCTTTGAATCCATTTTTTCCCTTTTAGTATTGGGAGT 

AGGAGGGAAGAAAATGACCCCTATGGTTTTTCCCCCCACCGACACAAGGT 

CACCCGTCATTTATGGGCTTTTCATAATCAAGGTATTCCGGGTTTCCCCT 

TTTGCCCG 
>Sequence 1698 

CCGGGCAGGTACATGGCATCAGGTGTGATCAGATGGTGTCCATCTGGCTT 

TAGGCTTTGCCGCTGAAGATTTTAATTCAGTAGTCAGAGTCTCCTCTTTG 

TTCCTTCTCTCTTCTCATGACTTCTGCAGGTGGATATGCTGGGTGACAAG 

AAGAGCATTTGCAGGGTTTCTTGGTTCTAGGGCCTTCATTCTTCCCACCC 

TGGTAATTGAGTTTTCTCTTCAACCCTGATCTGGGTAGCCCCTTTAGCTG 

CTCTAAAGAAGGAAGTGAGAACTTCTCCACTTGCTGGGAGGGTATCATCT 

CTGGGGGACAAGGGCAAGACGCCCAGCTTGCCTGATCCCTTTGATGCCTT 

CTTTCCAGTTTGTCTAAGGGCTCCAGCGATCTGAGAGTTGGTAAGAAATC 

TTTGGGACTACTGGCATCTACAGATAGATGTCAGAGCTGTTGGCC 

>Sequence 1699 

AGGTACATCATCTCTCTGGACCAGGATTCTGTGGTGAAGCTGGAGAATTG 

GACAGATGCATCACGGGTGGATGGCGTTGTTTTAGAAAAAGTGCATGAGG 

ATGAGTTCCGCTATCGAATGTACCAGACTCAGGTCTCAGACGCAGGGCTG 

TACCGCTGCATGGAGACAGCCTGGTCTCCTGTCAGGGGCAGCCTTTGGCG 

AGAAGCAGCAACCAGTCTCTCCAATCCTATTGAGATAGACTTCCAAACCT 

CAGGTCCTATATTTAATGCTTCTGTGCATTCAGACACACCATCAGTAATT 

CGGGGAGATCTGATCAAATTGTTCTGTATCATCACTGTCGAGGGAGCAGC 

ACTGGATCCACATGTCATGGCCTTTGATGTGTCCTGGTTTGCGGTGCACT 

CTTTTGGCCTGGACAAGGCTCCTGTGCTCCTG 

>Sequence 1700 

CCGGGCAGGTACCCGAGAGACCCGGCGGTGGGGAAGTCACTTCCTCCCGA 

AGACGCTGTTTCCTAGCAACCGCCCTCCGCCTCTGTTATTAGCCCCTCCT 

CCTCGCTCGGTCCAGGACCGGCTCTGCGGGCGCCGCCAGGCCCAGACCAA 
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GCTACTATCAGAAGTTGAATTCTAATAATTAGCTATTTTATAAAGGTAAC 

GAGAAAAAATACACTATGTCTGATGAAGTTTTTAGCACCACTTTGGCATA 

TACAAAGAGTCCAAAAGTTACCAAAAGAACTACTTTCCAGGATGAGCTAA 

TAAGAGCAATTACAGCTCGCTCAGCCAGACAAAGGAGTTCTGAATACTCA 

GATGACTTTGACAGTGATGAGATTGTTTCTTTAGGTGATTTTTCTGACAC 

TTCAGCGGATGAAAATTCAGTTAATAAAAAAATGAATGACTTTCATATAT 

CAGATGATGAAGAAAAGAATCCTTCAAAACTATGGTTTTTGAAAACCAAT 

AAATCAAACGGTAACATAACCAAAGATGAGCCAGTGTGTGCCATCAAAAA 

ATGAAGAGGAAATGGCACCTGATGGGTGTGAAGACATTGGTTGTAAAACC 

TTTCTCTGAATCCCCGAAGGGGAAGATGCGTAGAAGAATGTGGGTTCCTT 

>Sequence 1701 

CCGGGCAGGTACTNNNTTTTTTNNNNNTTTTGTCACTACCTCCCCGGGTC 

GGGAAGTGGGTAATTTGCGCGCCTGCTGCCTTCCTTGGATGTGGTAGCCG 

TTTCTCAGGCTCCCTCTCCGGAATCGAACCCTGATTCCCCGTCACCCGTG 

GTCACCATGGTAGGCACGGCGACTACCATCGAAAGTTGATAGGGCAGACG 

TTCGAATGGGTCGTCGCCGCCCCCGCGTCAAGAATGGGNTTTNNTAAAGG 

AATTTAGAGATGAATATGTTATAAATTGATTTTATTAAGGAATTTTTTTG 

TTTATTTTTATATTAGATTATTAAATTATAATATTATTAGGTGTTATTTT 

ATTAATTAGAAATTTTTGATTAGTTTTTATAAAAAAATTAGTATATGTAT 

TTATTATATATATAAAATAAAATTGTTTATTATGTTAATATTTAGTAATT 

TTGTTTTGTATT 
>Sequence 1702 

CTATTGGGGATGGAGCTCACGGGTGGCGGCGAGGTACCTCTAGGCAGATT 

CTGAAAGATTATCTTACAATTCCTGTTAGCTGTTCGAAGGAACCTGGGGT 

TGTGAGATTTAAAAAATTATTAAAAAGCAAATGAATAACAGTAATGAAAA 

ACAAACTCATGTAGCTAGGTTTAGTAGTTTGCATTAATTGAAAGAAAAGA 

GGGTGAACAAGCATTAAAACAAGCAGAAACCACCCTCAGCAGTCATCTGT 

AAGAACACAGTGATTTTAAAATGGCCAAATAAAAGTGGGGACCTGGAAGA 

GTGATTACTCATCTCTGTGCCCATGACCCCTCANGGCATAAGAAGTCTGC 

ACACCTGTCTGAACATCANACATGGTTGGTCGATGGAAT 

>Sequence 1703 

AGGTACGCGGGGAGCCGGAGACCAGCCTACAGCCGCCTGCATCTGTATCC 

AGCGCCAGGTCCCGCCAGTCCCAGCTGCGCGCGCCCCCCAGTCCCGCACC 

CGTTCGGCCCAGGCTAAGTTAGCCCTCACCATGGCCGGTTCAATAGGGAG 

GGCAACCATAGTGGCATCAAATTACCCTGCCGGTTTCGGAATTTAAACTT 

TCAATCTTTCTGGCTTGGCCGGGATTGCTGTCCTTGCCATTGGACTATGG 

CTCCGATTCGACTCTCAGACCAAGAGCATCTTCGAGCAAGAAACTAATAA 

TAATAATTCCAGCTTCTACACAGGTGAGGGGACGGGGGAAGGCTTCAATG 

AATTCAGACCCTGGGCTCCAACAAAGTTTCCTGGCAACTTTTGGGAGGGC 

CCCC 

>Sequence 1704 

AGGTACCACTGTAACAGTAATATGGAAATGCCACAAATACTCTTCAGTAG 

GGGATTGGTTAAATGTCACTTTCCTTATAAAATAAAATTATACAATTGTT 

TTAAAAAAACACACATACCTCCTTATATATTAATAGAGAATGATCTCAGG 

GTAAATTGTTGCAAAAAAAGCAAAGTATAAAACAGTGTGGGCCAGGCACG 

GTGGCTCACGCCTGTAATCTTAGCACTTTGGGAGGCCGAGGTGGGCAGAT 

CACCTGAGGTCGGGAGTTCAAGACCAGCCTGACCAACATAGGGAAACTTG 

GTCTCTACTAAAAATACAAAATTAGCCAGGCGTGGTGGCACATGCCTGTA 

ATCCCAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAACTCGGGAG 

ATGGAGGTTGTGGT 

>Sequence 1705 

GGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGAAGGCCAAGGCGG 

GCGGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAAA 

CCCTGTCTCTACTAAAAATACAATAATAGTGTATTGCACATTTTTAAACT 

GAAAGTAAATTTAAAATGTGCTTCTCACAAAAAATAAGTATTTGAAATGA 

TGGATTAGCTTGATGTAATTACTTCATATTGTTCATAAATCAGAACATCA 
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CTCTACTCTATAAATATATGCAATTATAAATTGTCAATTTAAAATAAAAT 
AAAAAATAAAAAATTGTAAAATTGTTACTAACATGAGTTACAGCTGTCAA 
TCATACTAGTCTATAACATTTTTTAGCTATGTGGTACCT 
>Sequence 1706 

CCGGGCAGGTACACAATATGAGGGGGATCAACTCCTCTCTCTTTGCCAAT 

AGCACATTGGGAACAATGTGTGGCAGGCAGCGTCCCAGCATTAACATAAC 

GCTTTTTTCACTGTCTGCAATACGAGACACCTCGTATCCTAAACGACTAT 

CTGCTGACATTCGACAAAAAGAGAGTAGTGCTTGGTGGAATGCAGGAGAC 

AATTTCCTATTAGGTTTATCAAAATGAACTGTCTTTTTACTTGATAGAGA 

AGAAGGTGGCATTCCTTCTCTTTCTCTCCTGGGGAATGAATTTGGGGAAT 

TCTCTTTAGGAATAGTGGAATCAGCTTCATCTGATATTGAAAGATGGATG 

TCTGTGTTTTTTCCCTTGTCTGAACTATTTACATCTGGATGCTGTCCACT 

GTCCTCAGAGTC 
>Sequence 1707 

CCGGGCAGGTACAGGGAGTTGTAGGTGAGCAGCCGTTCCGGCAGTGAGTA 

TCCCAGTCCATGCTTCTGGGTCAGTGGGGAACGCAGCACAGGCCCCAGCT 

GCCGAGGGTCTCCTGCCAGCACCAGCTGCCCTCCTGGATCACCTGTTTCC 

TTTACTTCCATCAGCCCTGCTATAGCTACCAGACTCTCAGGCTCCATGCA 

GTGGCCAGCCTCATCGATGAAGATGTGTGTGAAGTGATCAATGGGAAACT 

GGGCCGAGACCAACCTGCCGGCAGTGATGAGGGTGGTAATTAAGACCCGG 

TATTCCTGCAGCTTCTTCTTGGCGGGAAATACATACTCCCCCTTCTTTGC 

GTCCCAGTTGCAGCAGGGCTTGATGTCCTCAGGTACCT 

>Sequence 1708 

CCGGGCAGGTACATCCAAAATCATTTCAGCATATAACCTGTAAAGACTGC 
ATCATCCCAGCTACTTTCCTGCTGACTTCCACTTGGGTTTACTCAATGGG 
TGACACTCACAGGACATAAGAGATTAGAAAGAGGGATAAGGTTTTTTATA 
TATCTGCTCCCTCCTTACTTAAAGCCATGGTTTTAGCAGAGGC 
>Sequence 1709 

AGGTACTTCTGGGTAAACTGGAGAAGAGCTTCAACTCTGTTCACCTGCTT 

GCAGGTGGGTTTGCTGAGTTCTCTCGTTGTTTCCCTGGCCTCTGTGAAGG 

AAAATCCACTCTAGTCCCTACCTGCATTTCTCAGCCTTGCTTACCTGTTG 

CCAACATTGGGCCAACCCGAATTCTTCCCAATCTTTATCTTGGCTGCCAG 

CGAGATGTCCTCAACAAGGAGCTGATGCAGCACAATGGGATTGGTTATGT 

GTTAAATGCCAGCAATACCTGTCCAAAGCCTGACTTTATCCCCGAGTCTC 

ATTTCCTGCGTGTGCCTGTGAATGACAGCTTTTGTGAAAAAAATTTTGCC 

GAGGTTGGACAAATCATTAGATTTCATTGATAAAGCAAAAACCCCCAATG 

GATGTGTTTTAGTGCACTGTTTATCTG 

>Sequence 1710 

CCGGGCAGGTACCCTGAGAACAGCAATAATGCACAAACATTACTATTCCA 

ACAGCTGCATTGAAACACCCTTGGTAGGATTGGGAAAAAGATGGATTATT 

GCCATTTGGACACTCCAGGACTGTCCATTAATACTCCTGACTAATGGAAG 

ATGATAAAGATTGGGCAAGAAAAATGACTGCAGCAAACGCCTAGGCATCT 

TCAACTTGTCACCTTTAGCAAGAGGCCTCTTCAACAGTTCTTGGACTGTG 

TTTGGCAGCCAGGCACTCTCATAACGGCAAGGAGACACAGCTAACATGAT 

CTTTGCAATGCAACAAAACAAGCGATCTTTAGGCGACAGAGTCCAAAAGA 

TGACAGAAAATTCATTCAACTTCTGAAGCATGTGATGCCACCAGAAAGCC 

TTGGCAACAGCCCTTGCACCCCC 

>Sequence 171 1 

CCGGGCAGGTACAGTGAAAAGAGCCAAGGCTGTGTGACCCCCTCATCACT 

TAGCCAGGCGTATGGTCCTGGTTTCTGAGGCTGCCAGAAAGCATCTTAGC 

AATTTGTGTTTGGATGGTCCATGCCTGACTATTCTAGGCTGGAGGTTCCT 

AAAGAGTAACAAGAGGAAGAGAAACAAGAATCTCTGACACTTGTTGAGAA 

TAGAGCACAGTCCCATTTGTTTGAAAAGAGACACCAGGCAGCCATGTTTA 

TGTGCCAGAAATGCATTCCACCTCAAGGAGGACTTAATTTATGGACCCGT 

GTGTGCCAGGCTGAGCTGGGCAAGGATCTTTCTCAGGACAAACTCTGCCA 

TGCAGCTAAAAGCCTGGAAACTAAAGGATTTCATGTAGTAAACTATCTTC 
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>Sequence 1712 

CCGGGCAGGTACGCGGGATTCTATTCCTGTAGTGCTTTGTCATTTACATC 

TTTGTATTTGATTCTCCCAACACATANTTTGACCATTTGGTTAGGAGAGC 

ANCCGGATTGTNNTTTTTGTCATTTTCATTNAGGAAAAGGCTTGACATTT 

GAAAGAGAGAAACCNNCTTGTTTGATGTACTTCTCTTAGGTATCAAGGCA 

AGTGGGGTATCCAAGCCACTGCTTCTGCCAACATCCTCAGTGGCAGTGAC 

CTTACCATGGATACCTGTGTGCATGCTTTCTTGGGCCTGATTCTTTGGTA 

TATATTAGTCATTTCTCTGTGAGATTTTATAAAGTCATGTTTCTTTTAGA 

GACCTTC 
>Sequence 1713 

CCGGGCAGGTATTTGTTTACTTCTGTGTATTTTTTTTTTTTACATAAATG 

GAATTGCACTATATAGTTCTGTAGCTCAGTTTTTAAAATTTGGTATTAAA 

ATGTTCTTTCAGTTAGGGCCAAAGGGCATTTAACTTCAAGGTAAGACCCA 

TTCCAGGACGGCAGAGATCATGTCTGTCTTGCGTATCCCTGTGTGAATTT 

TGCCTGACATGTTGCAAACACTCCGTATGGAAGTCTTGAGGGTCTTCTGC 

CCCAGTCAGAAAACCTCTGGGAGAACAGTTATCCCCAGACCTCAGACGCT 

CGACGGATACATGAGAAGCTT 
>Sequence 1714 

TCCACAAATGTCTGCAGCTACGATGGACCCTCAGCTGCTGGACAGGAAAG 

AGGATCAAGCTAAGAAGGCCCAGAGTGTGCAAGCAGAGAGAGGGTGTGGA 

CAGAAAACCTTGCCTTCTCCAGGGCTAGTGGCGAAAGCTATCTCAGGCTG 

GCTCAAGTGGAGAGAAAAAAGCATGAGATCAAGCAATGGACAGCTGGGGA 

AGGGCTGGCTTTTATTTCCTCAGCTCCCAAGCTCAGTCCCTGGCACTGGG 

CCGTTGCCTTTGTAGGTCCCTCTGTGCCCAGGTCTTGCTATGGGGGTTGT 

TTCTTGGCATTAAGGACTTAGTTGAAACGCCACCGTCTTCAAGAAGCCCT 

CACTGGTCACCCTATCTAAAGTAACCCTCACTCCTAAGGACAAACCTGTT 

TTTTTTTCCTAGCATAGACCACTCTCTGAAA 

>Sequence 1715 

CCGGGCAGGTACCCAGCAAGAGGTTTGCAAAGAGGAGTTATTCAGTGAAG 

ACGGGGTTTCACCATCTTGGCTAGGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCGTG 

ATCCACCCGCCTGGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACATGCGTGAGCCAC 

CGGGCCCAGCCTTAAAAGCATCAAAAATTGGACTAAGACCATCACTTTGA 

ACTGTCAGTGAGGTTGGCTGGAACACACAAAACTCCTACAGGTCAGCTCT 

ATTGCAGAAAGAGAAATCAGAAATTCATTACTCCTTGAGAGCTTACCAAG 

AAACTTCCATTTTTTTAACTTGGTGCAAGAGAGCTTCTCTTGCTGAAAGG 

GTTCAAGGTGTGAATTCTGGAAATTCCAAGCCCCAATGTTTTTCCCCAAT 

CATTCATAGCCCATGTTGAAGCTTGTCAGACCTCCCAAGTCAAACAGGAA 

TAGTACAAGGATTTTAGGAATTACTTGTGCTTCTGGTTATGAAAAGCCTG 

G 

>Sequence 1716 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTACC 

T 

>Sequence 1717 

AGGTACTTGACTTTTCCCCTTAAGTTTGATTCCATTTCCTAACATTATCC 

TTCCCTCTTCCTCCTCAGCAACTAGTCTTCTAAATTAGAACTTAAACACA 

ATGACCAGATATGACCCTGCAACAGAGCATGCCCTTCTGCATTGAGCATG 

CAATCATGTATCACAGGTATAAGACCCCTTGAACAGACATGGTTTTGGTG 

ATTCTGTGTAGGACTTATTGCTTTTACCCAAGAAGATGATCAGGCATCCT 

AAGTAGATCAAAAAGTTTTCTGGAGCTCTTGAATGTGTATAGGCAAGAAA 

GATTAAGCAACCTGTTGCCTTATATGAGGCAAACTATCTTCTCATATTTT 

CTTTCGAATTCAGGATTTCAAGGTTGGGGAAGGAAGGCCGGGCGCGGTGG 

CTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGGATCACG 
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AGGTCAGGAGATCGAGACCATCCCGGCTAAAACGGTGAAACCCCGTCTCT 

ACTAAAAATACAAAAAATTAGCCCGGCGTAGTGGCGGGCGCCTGTAATCC 

CAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCANGAGAATGGCGTGAACCCCGGAGGCGG 

AGCTTGCAGTGAGCCGAGAATCCGGCACTGAACTCCAGGCCTGGCGACAG 

AGCGAGACTTCGTCTCAAAAAAAAAAAAAAAAGTACCTGGCC 

>Sequence 1718 

CCGGGCAGGTACATAGTTTGATGATTCTCTCATCCTGCTTCTGGCTAGTA 

GGCCCCTTTAGATGAGTTGCTATTTTTCACTATCCACAGAGTCAAGGTCA 

AATCTCATGGCTGTGAATTTTAAATGATGAGATCCCCACAGGTGGTGTCG 

GGCAAAGCACCCTCTAAACTTACTGACTTGTAGTATAAAACTTAGCAAGC 

TGTAAGTCCTGCACCATGAGCCCCTGAAGCCAGCATCGTAGCACTCCAAT 

CTTCCTACACACCGACCCACAAAAGTTTAAGGACAAGAAGATTTATCCCA 

CCATTTCAGATACTTCTTGGCTTTTTGTGGACTGAAATAGGTCAATTAAA 

GTTTGTCTTAAAGTTTTAAACTTTAAGTGACTGTCCGTTTCTCCTGTAAT 

TTCTATTTTATGAATGTTTCTATTTTATCATTATGAAGAATTC 

>Sequence 1719 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGTCTGCCAGTGACCT 

TCAGGCATGGGCTCTGATGGAAGCCTGGTGGTGATAAGGTCATCCACAGA 

TCTCATTATGCTGTGAGCTACAGCCGACGTGATTATAAAATTCTGAGGTG 

GAATTCCTTGAGAGACAGGAGGGGCTGAGCCAAAACCTTTTAATGGGGGT 

TGTGTCTGCAAGGGAGTGCCTTGCCCGTCCAGACAGGGCTCTTTGGCGAG 

GCATTAAGTCAGGTACATCCTGAGCTTGTCGATTAAAATGTTCCCTGGTG 

ATTGAACCAAGAAATCTGCCCTGTTGCTTTGGGTTAAGGGGAAGAGGCCT 

ACCCCCGTAGGAGTCTTTGAAAACACAAGTACATTGGTAAAGCTTAGGGT 

ATACCCTGACCGCTTAGGCAACTTCTCAACATTTCCTGTGAAATGAGGGG 

AGTTTCTTCAACTTGAGCCCTAATTTCTTTTTAAGGGGAAAATGTTTTTT 

CATTTCG 
>Sequence 1720 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1721 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTAAAGACAGAGTCTTGCTCTGTCACCCA 

GGCTGGAGTGCAGTGAGCCGAGATCGCGCCATGCACACCAGCCTGGGTGA 

TAGAGCGAGACTCCATCTCCAAAAAAAAACAAAAAGAGAGAGAGAATAGG 

GGAAGACTAAGCAGGAAGGCTGTGTCTCCCTTCCCCACACTGTATTCCAA 

CCAGACAGCTCCCTTCTATTTTATATGTTGGGCTAGTATGAAAAACAATT 

CTGCTAGGAAAAAAAAAATTTTTTTAGAAGTTTGAAAGCTAGTGATTTGA 

CCCAAGTTCCTCATTTTACAGCTGGGGAAACTAAGGCCTAGAGAGAGGCA 

AGTGATATTTGTTTCATGGCAGGGCTGGGCTTGAAATCCTGCTTTTCTGG 

GTCTGTC 
>Sequence 1722 

CCGGGCAGGTACCAACTGAAGCAGCACAATATTCTGGCATCTGTTGGAGA 

AGATGAAGAGGGCATCAACCCCTTGGTTAAGATCTGGAACCTGGAGAAGA 

GAGATGGTGGCAATCCACTCTGCACTCGAATCTTCCCTGCTATTCCAGGA 

ACAGAGCCAACTGTTGTATCTTGTTTGACTGTCCATGAAAATCTCAACTT 

TATGGCCATTGGTTTCACAGATGGCAGTGTTACATTGAACAAAGGAGACA 

TCACCCGGGACCGGCATAGCAAGACCCAGATTTTGCACAAGGGCAACTAT 

CCTGTAACTGGATTGGCCTTTCGCCAAGCAGGAAAGACCACTCACTTGTT 

TGTT 

>Sequence 1723 
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AGGTACCCAAATTAACTAACCTTAAATGCAAGACTTAGCAGCAGGTATTA 

TCCATGTTGAACCACAGAGTTGTGGTTATAGGATGATCTATCCAGGTTGA 

AAAAGAATTCTGGCCAGCAGTTTGAAGAAGTGAAAATCAAGATTAGGCAC 

AGAGGCAGAGGGTGGTGGGGCCACAGGGCGGGGAAGGATTCCAATCCATG 

AGACTGCAGAAGGGGAAGTGAGCAGCCTCTACCCATACAGACTAGGGTCT 

CATGGATGCCACTGGAGAGCATTCCAGTCTCACTGGATATTGGTAGTTCA 

CTAACTTGTGTCAGTCATGATTGTGACCTCTGATATATTGCTATATTTGG 

TTTTCATTTATACAAAAGCTGCGTCTTTTCTTGATCCCAGTGGTTTGGTG 

GGCTTTTGGGC 
>Sequence 1724 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGGAATGCCATGTTGATCCAAGGTGCCGTTTCC 

CTAAACCTGTGTGTTTGTGGGGCGCTCATGAGGCCCCTCTCTCCTGGTAA 

AAACCCAAACGACCCAGGAGAGAAAGATGTGCGTGGCCTGCCAGCGCACT 

CCACAGAATCTGTGAAGTCAACTGGACAGCAGGGAAGAACAGAAGAGAAG 

GATGGTGGGCTCGGGAACGAGGAGACCCTCTGCGACCTGCAAGCCCAGGA 

GTGCCCCGATCAGGCCGGGCACAGGAAGAACATGTGTGCCCTCCGGATTC 

TGAAGACTGTCAGC 

>Sequence 1725 

AGGTACGTATTACCAAAGAAACCAAAAACTGCCTTTGACTAAGGGGGGTG 

TTGAAAGAGAACTTAACCTTATTAGGAAACCCTGACAAAATGATGGAAGA 

CTATTGCCTTATTTTGCACTATTTGTGAATCATCTTACACTGCATTTTTT 

TATGAATGCTTTATTCAAAAGGCAGTTCGCTTTACGGTGAAAAAGCCTTC 

CAAGATTCAAAGCAGATTCCTCTGGTCTTATATTATATCCTTCTTAAAAA 

CCAGAGTTCTTAAGTAACAGTATATTGAATGGCATCACAAAACATTTTCA 

TCCTTAATGGATTTCTTTAACAAGTGGTTAAAAAAAGTGTCCAATCAGCC 

GGGCGCAGTGGCTTACACCTGTAATCCCAACACTTTGGGAGGCCAAGGCG 

GGTCAAATACCTGAGGTCATGAGTTCTCAAC 

>Sequence 1726 » 
CCGGGCAGGTACCATTTTAGCAAACAACAACAACAACAACAGAAACTGGA 

TTTCTTTTTGGTTTAAACTCCATTTGATTGTCTGTATCAATGATCACAGG 

AAATGATTAAATGTCGTGCATTTAATGTAATTTGGGTTATGAAGCTCATT 

TGGGTTATGCTCTTCACTTTTCTCTGTAAAATTACAACATGCAGTATGCA 

CTTTCCCACGACAGAATTGTTTATGTGTTATTATGGCGTCTTTGCAGACT 

TGTAACTTTATCCTAGAACCTCAGTGGTATGACCCGCTAGCATGCATACT 

TCATGGGTCTGTCATTATAGGGCCTTTCAAATATCACCTATC 

>Sequence 1727 ^ . ^ 

AGGTACTTTGTTAACCTGGGTCCCTGAATGAGAGGACATAGAGAATACAG 

CCAATCTGAAAAAATCTGACCCTTTTAGGCTGGGCACGGTGGCTCACGCC 

AGTAATCCCAGCACTCTGAGAGGCCAAGGTAGGTGGATCACTTGACGTCA 

GGAATTTGAGACCAGCCTGGCCAACACGGGAAAACCCCATCTCTACTAGC 

ATTACAAAATATACAGTGGTGCATGGTGGGATGACACCTGTGAATCCCAA 

CTACTCGTCAAGACTTGAGGGCACGAAAAGCGCNAAGATCCATGGGAGGC 

GGAAGGAGGTTGCTAATGAAGCCAAGATAGGGCCTATTGGAGTGAGATCA 

AGGACGAAAAAAGC 

>Sequence 1728 . 

AGGTACGCATTTCCTAAGAATCCAGTAGACTCCTTCAGACACTGCTCGGA 

TAACTGATAGACAGATAAAAAATACAGAGATTACCAAAATTAGTCTGTAA 

ACTCCATGAAGAAAGAACCGACAACCATTTTATTCCCTGATGTTATCCCC 

AGTGGGAAATGCATAACCTTGGCGTGTAACACTGACAAGTTATGGAACAG 

AACATATTTTAATAATCTGCTATATCAAATTGTAAGAGAGTATCAAAAAA 

TCATAGCTATTTTAATATTAAATACCAGGCAAATGGGTGTCCCCATAAGA 

TCTATTCTTTTTTTTTTTATTGAGATGGAGTCTTGCTCTTTGACCCAGAC 

TTGAGTGCAGTGGTACAAGGTAGTGGGTTCGCTGCCTGCCCACCCCCAAA 

TGCCACACGCCGT 

>Sequence 1729 „„ 
CCGGGCAGGTACCAGCGGGCTGTCCTCTAACAGCGACGGCTGCACGCTGG 
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GCACGCTGGGCACGCTGGCGGGATGCACGGGCCTTTGTCCTGCTGCCTCT 

GAGGTAGCAGAGTCGGCACAGGGTGGACTGAGGGGCGTCTCGCTTTTCTG 

TCCACCCTCTGAGACAGCAGGGACAGGTTCATTTGGCTTCTCCAGGTGCA 

GCAGCTTGAGTTTGCTCTTTGGCCCTGATGCTCCAGTCTGGTTCTTAATC 

TTCTTCTCATAGTCCAGGAGTTGGCCCAGAAAATTGAAGTTTGGAGATAT 

AGTAGGTCTTTTTTCTTTCACAAATCTGTAAGCTTCATCTAAAGACATGT 

CCATCCTCTTCATGATGTAGGCGATAGCGATGGTGGCGGAGCGGGAGATC 

CCAGCTAA 
>Sequence 1730 

AGGTACTAAGAGCTGGTCCAGGCTCAGCCCCAAGTGTGCCAGCTGCTTCT 

TAGACGTGGCTCCATTTACTCCTCACCGCAGACCTTCCTACAGTTCCGTG 

GGTGGGAAGTGCTCAGTGGGTCTCCTCGCTGGGCTGAATCAGGGGGGCGC 

GGAGCTGCGTTGCTTCTGGAGGCTCCAGAGGAGGATGGGTTTCTGTTCTG 

GACTGTTGGTGGACTTCACTTCCTTGGAGCTGTGGGACTGAGATCCCCCT 

TCCTGGCTGGCTGTCTCAGCCAGGGGCCTCTCTGCAGCCTGCACATGACC 

TCCGCTCAGGGCCAGCGTCGGGGCATGGAATTCTGTTCACGTTG 

>Sequence 1731 

CCGGGCAGGTACAATCACGCAGAGTCAGAGCAGGAGTATGAGGAAGAGCA 

AGAACCTCCCAAAGTTGAAAGCAAACCAAAGGTCCCCCTTAAAAGTGCCC 

CACCACCCATGAACTTCACTGATTTACTCAGGCTGGCTGAGAAAAAGCAG 

TTTGAACCAGTGGAAATCAAGGTAGTGAAGAAATCAGAAGAGCGACCTAT 

GACCGCAGAAGAACTTAGGGAGCGAGAATTCCTTGAACGAAAGCATAGGA 

GAAAAAAACTTGAGACAGATGGAAAACTACCTCCAACTGTGTCCAAAAAG 

GCACCCTCTCAGAAAGAAAGTGTGGGCACAAAACTTAGCAAAGGTTCTGG 

AGACAGGCATCCTTCTTCCAAAGGAATGCCCCTTCCTCATGCTGAGAAGA 

AATCAAGACCCAGCATGGCCAATGAGAAACACCT 
>Sequence 1732 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTC 

>Sequence 1733 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTTA 

AGTGGGGTTAATGGGTACCT 
>Sequence 1734 

AGGTACGAGTTTCGTGGCAGCGCCTCCGCTCTGCTAGCCCGGGGCCCGGG 

TCGGCCTAACGTCACTTGGCTCGGCTGACTCAGATGACCCGGTTTCTAGT 

GACGAAGCAAAAGTGGGGCTTTTTCCCTTTTCTAGTCTGAAGCTCTCAGG 

AGGAAAGAAAAAAAAAAGTCTGTATTCTCCAGTCTCCCGGGGTTGAACTT 

TGGGTCAGGAATCAGGAGGGAGGAAGCAAAGAGCAGGAGGGGCGCGAGAC 

TGGGCCGCAGCCCGCGCTCGGAAGGTGGCGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 1735 

AGGTACATATCAGAGGCATTATTGCCACAGTGAAACACAGGAAATGACAG 

ACACTTTCGGTGAGAAGACAATGACTTAGAAAAGCAGAGCAGAGTGGGGA 

CAGATCACCTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCAACGTGGTGAA 

ACCCTGTCTTAACTAATAATACAGAAAATTAGCTGGGCATTGTGGCGGGC 

ACCTGTAATCCCAGCTGCTCGGGAGACTGAGACAGGAGAATTGCTTGAAC 
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CCGGGAGGCTGAGGTTGCAGTGAGCCGAGACTGTGCCACTGCACTCCAGC 
CTGGGTGACACAGTAAGACTCCGTCCCACAAAAAAAATAATAGACTAAAG 

GTTCCTGCCCG 
>Sequence 1736 

AGGTACACTGCTGCTGATAGCACCAAAAGGAGGCTTCTTTCTCTCAAGCC 

AATCCTTGATGTATCTTCGGACAATCTGTCCAATGATGAGAGGAACCACA 

ACAGTCATAAAAAGCTGAGAAAAAATAGATGTGAAAGGCACAGAAGAAGA 

TGAACCAAGAAAAAGCAGCAGGAGCAGGGGTGTTATAACGATGCCCAAAA 

AACTTCCAAAGGCTGAATTAAATATTGCAGCTGCCTCATTTCCACCAACT 

GCCTTGGTTAAAATCACTGCAGAAGACACAGGCGGAGGCATGCAACCTAC 

TGTCTGCAAACCTTTTAAAAGCCATTCGTTGATGGGTGTGATTGATN 

>Sequence 1737 

ACGTCGGATGACATGTTACCATGACACAAAACGACAATGACCACGGCACC 
ACACCAAGAATCATCTACCTCTATTACAACCAGACATTTGCACTCAAATA 
AGGAGGTGCTGCCGTATACTTATCCGTTGCTGGAGGCAGCATGAATGGGA 
ACCAGACACAGCTGGAAAGCAATCGGGTAACAGAGCGCCAACCCTGTACC 

T 

>Sequence 1738 

GGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGAAGGCCAAGGCGG 

GCGGATCACAAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACAGTGAAA 

CCCTGTCTCTACTAAAAATACAATAATAGTGTATTGCACATTTTTAAACT 

GAAAGIAAATTTAAAATGTGCTTCTCACAAAAAATAAGTATTTGAAATGA 

TGGATTAGCTTGATGTAATTACTTCATATTGTTCATAAATCAGAACATCA 

CTCTACTCTATAAATATATGCCAATTATAAATTGTCAATTTAAAATAAAA 

TTAAAAAATAAAAAATTGTAAAATTGTTACTAACATGAGTTACAGCTGTC 

AATCATACTAGTCTATAAC 

>Sequence 1739 

AGGTACGTGGGGGAGCCAGCGATGGGTCCACCTTGCCTTTGTTGTTGTTG 

TTGTTTTTGTTTCTTGTTTTGGTGACTGAGTGAAGGGACTTGACCCTGGT 

TCTCCCAGCTTGAGCAGGAGCGTCACTGCGGTGATCAGGGAAGCTGCCTG 

GACCAGCTGGCCTGGGGCAGCCACCACCCCATTCTCTCGCCCCTCTTGAG 

AATCCAGCCTGTGGACCCAGGTGTGTCAGCCTGCAGTCAGACCACAGTCT 

GTCTCGGGCTGGTGCTGGGGGTGGCAGAAAGGGGGTCCTGACGCAGCCCC 

TGCTCCCCCGAGTCTCTCAG 

>Sequence 1740 

AGGTACGCGGGACCCGGAAGCCTGAGCATCGCATCACCAAACACTGCCTT 

TATTCCTATCCATAACCCAGGTAGTTTCCCAGGCTCTCCTGTTGCTACCA 

CGGACCCCATCACAAAATCTGCATCCCAAGTGGTAGGACTCAATCAAATG 

GTGCCTCAAATTGAGGGAAACACAGGGACAGTCCCTCAGCCTACCAATGT 

GAAGGTAGTTCTTCCAGCAGCTGGCCTCTCAGCTGCTCAGCCACCAGCTT 

CCTACCCCTTACCAGGCTCTCCCCTTGCTGCCGGCGTGTTACCCAGCCAG 

AACTCCAGTGTGCTCAGCACAGCAGCAACTTCTCCCCAGCCAGCGAGCCC 

AAGTATCAGCCAGGCCCAAGCCACTGTTCCTTCCTGCAGTTCCTAACCAC 

ACCCCAAGCCCTG 
>Sequence 1741 

AAACCAGCTTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATAAAGGAATGAAAGCAATT 

AGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGCTGTTCCACTTAGAAACA 

TAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGACATCAATAGTAGGATGG 

CTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATATACACATTAAGCTTTGCAGCAA 

CTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGGAATTTTAGTTTGGTAAA 

GGATAACTGTAGTTATTTTTTAAATAAAATGATTCATTAGAATTCTTTGG 

TTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTTTCAGAAAGAAAAGTTT 

>Sequence 1742 

GAGCTCACCGGGGGCGGCGAAACCGCTTTAAGTGAGCTCAGCATATTATA 

AAGGAATGAAAGCAATTAGAGCGTGGACTCTAAAGGTAGGTGAGACTTGC 

TGTTCCACTTAGAAACATAGAAACATAGGAAACTAAGGACTCGATGGGGA 
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CATCAATAGTAGGATGGCTTTTAAGAGGGCTGAAGTGTGTAAATTTACAC 

ATTAAGCTTTGCAGCAACTCTGTGCCAAATCGAAGTTGTTGCAGACCTGG 

AATTTTAGTTTGGTAAAGGATAACTGTGGTTATTTTTTAAATAAAATGAT 

TCATTAGAATTCTTTGGTTCTCTCATGATAATTTAGCAAGTTTGTCTCTT 

TCAGAAAGAAAAGTTTAAGTGGGGTTAATGGGTACCT 

>Sequence 1743 

AGGTACTGATTGCTCACTGAAAGACTCAGCACCCCCAATGGTGCGCGGAA 

GCCAGGCGGGCGATTACAATCCAATTACCTATTGTCGACTCAGCCCACAC 

AAGCTTTTCTCCTCCTCTTGCAGGGCATGGGGCCAGGCTCCACTCCCAAA 

TGAGACTGGCCCCCTCCACGGTTCAGGGTAACAGAAGGGCCTGTAGGCCC 

TGGTGAACTGAATCCAGCACAGGCCTCCCCTGTAACACAACAGGACTGAG 

CAGAACCAAACACTTCTTCCAACTGACTCTGCTCCCTGCCCTCACCATCT 

CAAACTCTGATTCCCACTCCACTCTTCGAGGTTTCTCTCAGCTTTTTGAC 

CTGG 

>Sequence 1744 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAAACATTTGAAACAAATTTA 

TTGATATAGTTTTTTTAAGTTAAGTTTTACATCTAACATTTAAAATGATA 

GAACTAGGTATAGCTGGAAACAATGCCTGTTTATTTTCTTACACAGAGAA 

TGAATTCTTTCTTCCCTTAAAACAGTGTTGGGTAATGTTCCAGAAAAGTA 

ATTACAGGCCAGTTAGTAAATATACCCTGAGATAGTAGAATGCCAGATAG 

CAACAGCTATATGCCTGCCACTACTGGTTAATCAGCTACAGAACAGACTG 

ATTTTTTGACTTAATATGGCATAGGGACTCCATTAAGGACAGAATCTGCA 

TCTTA 

>Sequence 1745 

GCTCTCCGATGCCCAGCCCTCCTGGAACCACCTCGCCTGTGACGTAGGTG 

GAGCGCGCACTGCCTCCGGGCCCGTCTTTCTCAATTGGGACCGGAAAACG 

TTGTCGCTCATCCTATGACGCGAAAGTAACCGAGACTATCAGGATCCGGA 

GACGGAAATGTCCGAAGGCCGCAGTACCT 

>Sequence 1746 

AGGTACTAGATAAAGGAAAGAGCAAAACAAAGTGCAGGATCGAGAGAAAA 

TCGATTGCTTGAAAAACTGGGTATTTTACTTGCTGCAAGTCCCGACTGTG 

TCAGCTGATGAGTTTAACACTATGACAGCACAGTCCTCACCTGCCTGCTC 

GCTGCTGTAATCCCCACACTGTTGTGTGCCCTATAGCACCTGGCACACGG 

GAAGCGCTCAAGAGATGTGTGTGAATGAAGGAGCCACATCTTGACTTGCG 

ACGCGGAGCAGTAAGCTGCAGTTATTTGGTAGCGGTGGAAGAATAAATTC 

TACCTCCTGCTTGCCTCGCTGCAGTGGGGATGAGGGGGAGGGGACTCACC 

CAGATGCTGTATTCCCCAGACAGCTGACATGTTCCCAATTACCACGACCA 

GCTGTTCAGGAACATCCCGGACGAGAGCCAGGCACATTTGA 

>Sequence 1747 

ATTTTCTTCTAACACCGACATTGCTGCAGAAGAATCTGCGGCGGTCTTTA 

GTTGGATCCAAGTCTCAAATGTGCCTGGCCCTCGTCCGGGATGCTCCTGA 

ACAGCTGGTCCTGGAAATTGGGAACCTGTCAGCTGTCTGGGGAATTCAGC 

ATCTGGCTGAGTCCCCTCTCCCTCATCCCCACTGCAGCGAGGCAAGCAGG 

AGGTAGAATTTATTCTTCCACCGCTACCAAATAACTGCAGCTTACTGCTC 

CGCGTCGCAAGTCAAGATGTGGCTCCTTCATTCACACACATCTCTTGAGC 

GCTTCCCGTGTGCCAGGTGCTATAGGGCACACAACAGTGTGGGGATTACA 

GCAGCGAGCAGGCAGGTGAGGACTGTGCTGTCATAGTGTTAAACTCATCA 

GCTGACACAGTCGG 
>Sequence 1748 

CCGGGCAGGTACATGGCATCAGGTGTGATCAGATGGTGTCCATCTGGCTT 

TAGGCTTTGCCGCTGAAGATTTTAATTCAGTAGTCAGAGTCTCCTCTTTG 

TTCCTTCTCTCTTCTCATGACTTCTGCAGGTGGATATGCTGGGTGACAAG 

AAGAGCATTTGCAGGGTTTCTGGTTCTAGTGCCTTCATTCTTCCCACCCT 

GGTAATTGAGTTTTCTCTTCAACCCTGATCTGGGTAGCCCCTTTAGCTGC 

TCTAAAGAAGGAAGTGAGAACTTCTCCACTTGCTGGGAGGGTATCATCTC 

TGGGGGACAAGGGCAAGACGCCCAGCTTGCCTGATCCCTTTGATGCCTTC 
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TTTC 

>Sequence 1749 

CCGGGCAGGTACTACATGAGCCAGAATAATTGAGCATTTTAACACAGAAT 

AGTATTTCAAAGAGCTCAAAGATGAAGCCGAGGTTTGATACCTGGCTACC 

AGGTGAATGATAGTGCCCCTGACAGAAAAGAACATACAGGGAAAATCCAA 

GCTAATATCTAAAAAAAGATACGGAGGTCTTTTCTAAGCATCTTGAATTT 

GGGTGATGGCTGACAGCTGAGTGGAAATGGACCATGAAATGGTCATCCAA 

GCAGCCCTGGATCTGGGGAGCTTTGGGGTTGGAGTTAGAACTTTTAAAAT 

GCATTAATGTTAGGTAAGCAACATAGGATGGTATCTGGAACTTAACAGGA 

GTCCATAATTGCTGTCAGAATTATTAGCATAGAATTCGGTTTTAAACATT 

GACTAAATTGAATGGGCGAGGTGGGGGAGGCATGGCGCCAGTTAAATAGC 

CAGGAGAGGCTGGACTGGGGACAGAAAAGTGTGCTTGACTGCACAAGAAA 

TCAGAGATAATGGTACCT 
>Sequence 1750 

AGGTACTCTCAGCCATAGCCAGTGCCCGTCCAAGGGCTGCTTTTACTTCA 

TTCACTAGGGCCACCTGGGCATCTGTGCCACTCCCTGCAGCAGCCAGGCT 

TGCGAGGAACAGGCGGGCCAAGGCAGGGGTGTCCTTGTCTTCTGCATTTC 

TGGGGTATTGTGGGAAGCAGGAAGGTCCCTAAACCAAAAGCTTAGCCACA 

CCTGCAAGTCCTTCTTTGAATCCAGTTTCAGGAACTGGGCCCACCAGATG 

TAAGACTCGTTAGTTTTGTGCAAAATCAGGGGTTAAGCAAAATAACCCAA 

CCATAAGTGAACCCTTCACCCAAATCTTCTTGTCTCAGGTAAAGAACGAA 

AAGCGGAATAAGGTTGGGTAGGGTTAAGTGACAATTTAAAAAGAGTTTTT 

TGGCTTGCACCCCTTTGACACTTTTTACTTGGTTTTTGTCCCTTTTCCCT 

TCAAGAAGTGCCCCCGAGTTACCCCCCATTTCTTTTTTATTCGTTTTTCT 

TTTCCCCAATCCTTCCGAAGGACCTTCCG 
>Sequence 1751 

GTGCGCGATCACTACTATAGGGCAATTGAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGC 

CCGGGCAGGTACTGTGGTATTAAACCATGAACCATAAGATCTGGTTTACG 

ACAAGAAAACTGAGGTCCTGAAAATTGATCATGCACAGCTCTTCTGAAGA 

GCTAAGACTGGATGCAAGGTTCCTGACTTCCAGGCCACTGCTCTTTCCAC 

TTTACCAGGCTGCCAACAACCTAAGAATTTCAGTTTTGGAGTTTACAATT 

CGCCAAGGCGAAAGATGTGCTAACAAGGATGTTACTGAAAAGAATTGGGG 

GTGGCAAGATCACCTCCCTGGTTCTTTTTTTCTTTTGTTCTTTCCAGTAT 

TTTTCTATACCTGATGGTTTAATGGTTGTCAGGGATGAACCGACGACATT 

AGCACGTTTGGTAAGACATTTCTCATTTAAAACACCCAGGTGAAACCATA 

ACCAAGGATACTCGAAGAAGCCAAGTTATTCAG 

>Sequence 1752 

AGGTACCCATTAACCCCACTTAAACTTTTCTTTCTGAAAGAGACAAACTT 

GCTAAATTATCATGAGAGAACCAAAGAATTCTAATGAATCATTTTATTTA 

AAAAATAACTACAGTTATCCTTTACCAAACTAAAATTCCAGGTCTGCAAC 

AACTTCGATTTGGCACAGAGTTGCCGCAAAGCTTAATGTGTATATTTACA 

CACTTCAGCCCTCTTAAAAGCCATCCTACTATTGATGTCCCCATCGAGTC 

CTTAGTTTCCTATGTTTCTATGTTTCTAAGTGGAACAGCAAGTCTCACCT 

ACCTTTAGAGTCCACGCTCTAATTGCTTTCATTCCTTTATAATATGCTGA 

GCTCACTTAAAAGCTGGTTT 
>Sequence 1753 

CCGGGCAGGTACGCGGTGAGAGAATGCACCCTCGCAGCTCTGCCTGAATA 

AACATTACCAAGACTACAAGGTGCCTAGCACTCTGCCAGAATCATGTGAA 

TTTCAGAGGAAAATACTCGTTCACACATCTCAAGGAACGCACAGGCTCGT 

GAGGGAGCATTCTTGCCAATGCACATGGTAAATGCCCAATCGATGTTTCC 

GGAATGTCATAAACTGACAACTACTTCAGGCCTTAACGCAGTAGGATAAG 

GATGATAAAGAAACTCATTTCAAATTAACTAAACAAGTGCAAAAGCCCAT 

ACTATAGTAAGTTAGGAGAATCGAATGGCGATACAACATAATCCCTTATG 

CA 

>Sequence 1754 

CCGGGCAGGTACACCGCATAGGAAGGACTCTCTTACTAGATGAGCTAGAT 
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ATTCAAGAACTCTTTATGAGATCGTCTCAGACTGGTGACTGGACATGGTT 

GAAAGAGTTTTATCAAAGACTCATTGATCAGAAGTGGCAGAGGAAGAAAA 

AGAGCAAAGAGCACTGGTATCAAAAGGCAATTCTTTCCAAGTTTTTATAT 

TACAGTATCAATGGTGATGGAGCCGCTCAGCCTGTCTCATCCACCGCAGA 

ACAGCAGGAATCGTCCAGTTCAGATCAGACAAATGATTCGGAAGGGGCTT 

CATGGCCTGCTCCCTTCGAAATGCCTTCTTCAGTTTCTGAAGATCCCAGT 

GCTTC 

>Sequence 1755 „^ . , 

CCGGGCAGGTACCTGATGCGCTCCCCTGAAAACAACCTTGGCCAGAGCAA 

CCCAAGATTACCCAAAATTGATGGGGACCTTGTCTTTTGAAGGTCCCGCC 

TGGAAGAATATTCCCGGAAACAAAGTGTTAATCAAGCTTGAAAAACAACC 

GGTGAATTTCTTCATTTGCCAAATGAGGGTTCGAAGGGTCCCATTTTTCA 

TTGAATGGGACGGGCCGTTCTTAAAACTTAGTGGAAATCCCCCGGGGCTT 

GCAAGGAAATTTCTATTTTAAAACCTTTATCTGATTACCCGGTCCAAACC 

TTTGAAAGGGGGGGGCCCCCGGTTACCCCCAAACCTTTTTGTTTTCCCTT 

TTAAATTGAGGGGGTTTAATTTGCCCCCCCCCTTTGGGCCTTTAAATTAA 

TTGGTTTCTATTTAGCTTTTGTTTCCCTTATTANNNAAAAAATTGGTTAT 

ATTCCTGTTTAACCAAATTTCCCCCACCCAAATTTTCCCATCCCCCGGGG 

TAACAATAAAAAATTTTCTAAAGAACCCAGGGTGGGTGGCATATAATTGG 

AAGGATTCTTTTACCTT 

>Sequence 1756 „ . „™, 

CCGGGCAGGTACGCGGGACTTGCTTATGGCTCTAACCACTATCTTCATTT 

CCTTCAAGCGTTACGACTGTAACATGCCTCTTTTCTCTACTGTTCTTTAG 

AAAACCACATTCTGGCCAGTGGCTCTGTCCGGATTCCTAGGTCATGCTTC 

TTGAATCGGGGGGTCTACAGATCGCGCCCGTCTTCATCCAGGATGCCGGC 

AACTACACCTGCTATGCGGCCAACACAGAGGGCTCCCTGAATGCATCGGC 

CACGCTCACTGTGTGGAGTAAGGAGCAGCCCTCGCACGTCGGCCTTCTGT 

TAGCCACGGTTTAATCATCACGTCATCGTGTGCTTTGGGGATGTCAGCAT 

GCCCTTGGGCTTGCTAATTTAATCAAAAGAGAATGATTATTTTTACAACT 

AATTTATAGAAATCTGTTGAGAAATTAAATTTTCAATGTCTAAAAGAATA 

CCTAGAAAATGTATTCAGAGATNTAATAAGGGTATTGCAGGAGAGACGAA 

AGATTGACTTTGGTAAGTCAGTGGAGATATTACACAAAACTAGCTCAAAT 

CACAAAATTGATAGGGTGGTTAATTTTATAAGCATTTTATTAGAAAAAAA 

ANNNAATANAANNAAAAGTTCCTT 

>Sequence 1757 „ „^ , 

GGAGAAGGGCCTTCCAACCCTGAGCTCTGTGAGAGGAAATCTCATCAGCA 

GCAAACCCTCACATGTGACCTGGAAAAAAGGAGGTATCTTTTAATAGACA 

ATGTCTGGATCTTTAGTGAGGGTGATTTAGATATAATATGTCCGTTTACT 

TTCAAAAGGGAAAAAGTATGGGTCACTCAGAAATTCCTGCTGTAGCTTAG 

ATCATCGATCAAGTTCACAGCGAGTCCGTAATTTCCAAAATTCAGACAGT 

TTCATCTTAGCCAAAACATAGTGTCTGCAGTGTGGGAACGCTGAAGACAG 

CCGGCCCAACACCCTGCTCAGGGAATCCCAAAGCCTCCCTGCGATCAGGA 

GAAGGAAGCCTAGATTTCTAGGTTAGTGCAGCCCACTAGCAAGAGAATTA 

agtctcggtgtcaagctctg 

Sgggcaggtacagattagtgtgcacagagatctctgtagaaagagtagc 

TGCCCTTTCTCAGGGCAGATGATGCTTTGAGAACATACTTTGGCCATTAC 
CCCCAGCTTTGAGGAAAATGGGCTTTGGATGATTATTTTATGTTTTAGGG 
ACCCCCAACCTCAGGCAATTCCTACCTCTTCACCTGACCCTGCCCCCACT 

tgccataaaacttagctaagttttgttttgtttttcagcgttaatgtaaa 

GGGGCAGCAGTGCCAAAATATAATCAGAGATAAAGCTTAGGTCAAAGTTC 

atagagttcccatgaactatatgactggccacacaggatcttttgtattt 

AAGGATTCTGAGATTTTGCTTGAGCAGGATTAGATAAGGCTGTTCTTTAA 

atgtctgaaatggaacagatttcaaaaaaaaaccccacaatctagggtgg 

GAACAAGGAAGGAAAGATGTGAATAGGCTGATGGGCAAAAAACCAATTTA 

cccatcagttccagccttctctcaagagaggcaaagaaaggagatacagt 
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GGAGACATCTGTGAAGTTTTCTCCACTGGAAAACTGCTACTATCTGTTTT 
TATATTTCTGGTAAAATATATGAGGCTTCAGAACTAAAAATTAAAACCTC 
TTTGTGTCCCTTGGTCCTGGAACATTAAGTTCCTTTTTAAGAAACCAAAA 
TCAAACTTTACCGAAAGATTTGATGTATGTAATACATATAGCAGCTCTTG 

AAGTTATATATCATAGCAATT 
>Sequence 1759 

AGGTACGCGGGGAGCTCTAGTCCAGGAGGCTGAGACTTCGAGAGGGACTT 

AGAGAAGGCAGACGCATCCCGAACTCGCTGGAGGACAAGGCTCAGCTCTT 

GCCAGGCCAAATTGAGACATGTCTGACACAAGCGAGAGTGGTGCAGGTCT 

AACTCGCTTCCAGGCTGAAGCTTCAGAAAAGGACAGTAGCTCGATGATGC 

AGACTCTGTTGACAGTGACCCAGAATGTGGAGGTCCCAGAGACACCGAAG 

GCCTCAAAGGCACTGGAGGTCTCAGAGGATGTGAAGGTCTCAAAAGCCTC 

TGGGGTCTCAAAGGCCACAGAGGTCTCAAAGACCCCAGAGGCTCGGGAGG 

CACCTGCCAN 
>Sequence 1760 

AGGTACTACTCTTTTCCTTATATGATATATGAAGAAACAGAGGCTCAGAG 

AAGTTAGGCACTCACTCTGAGTAAAATGCCAGGAGCAGACCCACGTGGTG 

AGGAACTGAGGCCTCTTACCAAGAGCCATGGGAGTGAACCTCGTGGTGGA 

ATTCTTTTTGCCCCCAAGTCAAAACCTTAAAAATTAATTGATTGCCCCAA 

TTCCAACCATTCTTAATCCCAATTTTTTTGTAAGAAAGAACCTCTGAAAA 

ACAGTAAACCCATCTTCGGGGTGAAGGCTCACCTCCCATGGGGTTGTTCA 

TTGAACATTTTCAGTCCAACCTTGTTGTTGAACAATTAAATTAAAATTAT 

GTTCTGACTTGTTTTTAAAGTTCCACTTATGGTTGGTTTGGAAATATAAA 

TTTTAATTTAACCACCAGGTTAACCAGGAATAAACCTTAAATAATACCTT 

TTGTTCCACCACCAATTTTAACCTAAAGACCGGGATAGAAGTCCCTGGGA 

AACTTCAAAAACCCTATAGGCTTTAATTCTTGGGC 

>Sequence 1761 _ 
CCGGGCAGGTACAAACTCGGGCCTCACTTTTTTTCTGGGACAGCTGTTTG 

CCCTGTGTTACAGAATGCATGTGAGGACTAGATATTTAAACATATGATGC 

CTGGCCACAGAGAAGGTATTTGTAATTGGATTCTCCTGGACAGCCCAGCC 

TCTGAAGTTCTAGAATTAGGTGCCTCCTTTGCCCAAAGGCTATCAGCTAT 

TGGAGGGGAGGGTGGCAGTATGTCCCTCACTGGGTAGCTGTGAACACTAA 

CTGACTTCACCAGTGTAAAGTGCCTGGCACAGGGCCTGGCACAGAGGAAG 

CCAGAGTCAATGTTGTCTAGTATCACTTTGGAAGGAGAATAAGTCTATGA 

AATGCATTAAACTCAGCAGGGAAAGTCCTAAGGAGTAGTTTCTCCAGGGG 

CCACAGAAGACCCT 
>Sequence 1762 

AGGTACTTTTGCTTGGATTCTTTAAGAGGGTGGGGGTCGGGAGAGGCTTG 

GCAGCATAAAGGCAGGCCGCTCTGGGCTGACCGTGCTCCTGACCTGGATG 

CAGAACTGTGGAAGTTGCCCCTCCTTTGTTCTGCTTCCTGCTTCCCTTCT 

TTTTAGCCCGTTGTGGTCCCAGGGGGAAGAGGGANTTGGGTGTTTCCGGT 

GAGCCACAATGGGCCCATGGTCACCAGTCCAGCCAGCCCTTTCTGGGCAG 

TTTTCCTTGAAGGGACCAGCAAAGTTTTTGAACAGGATGATATTTACCCC 

CCAGGCTTGGNNGGCTTAGGAGCAGTAGGAAACCAGTTTGGTTTTGTTGT 

TGCCTGCCCCATTTTGGACAGTTATTCCCTTAATTCCCTGGACCCCCACT 

TGTGAAGCCATTTAAACAGTCCCCCAAAATACATTAATCTTTCTAGGACA 

GTTT 

>Sequence 1763 

AGGTACTACTGCTGTCCCACATGCTCTCCAGGATCCTGAAGAAAACTTCT 

GTCAATGGCTCCATCCATTTCCTGGCTCCTTTTTGTGAAAACAGGGTGAC 

TATCCATTAGTCAACACCCATTGGGAGGCTGAGGCAGCAGAATCGCTTGA 

ACCCGGGCAGCGGAGATTGCAGTGAGCAGAGATTGCACCATTGAACTCCA 

GCCTGGGCGATGAGTGAAATTCCATCTCTTCCAGGGTGGTGCCTCCTTTC 

CTTCCCTGCTGGTTTCTTGGCACAAGGATTCTGGAAGACTCAGGCTGTTT 

CTCGTTCCATACAAAATGGCTGACCAAGTCCATTACTGGGAGCTCTGCCC 

ATCCAGAAGTTTTCCTCTCGCTCGGAATACAGCCACTGAAGGAGGTAAAA 
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>Sequence 1764 

GCGGCATCTTGCGTCATCGATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCCGCTTG 

TGAGGGAAGGACATTAGAAAATGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGC 

AGGAAAACAGATCCTGTTGTGGATATTTATTTGAACGGGATTACAGATTT 

GAAATGAAGTCACAAAGTGAGCATTACCAATGAGAGGAAAACAGACGAGA 

AAATCTTGATGGCTTCACAAGACATGCAACAAACAAAATGGAATACTGTG 

ATGACATGAGGCAGCCAAGCTGGGGAGGAGATAACCACGGGGCAGAGGGT 

CAGGATTCTGGCCCTGCTGCCTAAACTGTGCGTTCATAACCAAATCATTT 

CATATTTCTAACCCTCAAAACAAAGCTGTTGTAATATCTGATCTCTACGG 

>Sequence 1765 

CCGGGCAGGTACCCCCCGAATGGCCTTGTGCCTCCAAAAGCCTCACGCTG 

CAACTTTGCTGCTCCTGTCTGTTGCCCAGAGAGGCCTCACACAGGCCTCA 

GAAATGTTTCTTGTCACACAAAGCTTTTGGTAGCCGATTCCAAGCGAGGG 

ATTTAATCCTTACATTTTTGCCCATTTGGCTCCAAGGAAGGCTTATTAGA 

CCTGTTTTTTTGTTGTTGTTGTTTTTTTTTCTTAAAAACAAAATGAATGA 

ATGAATGAAAAGAGAAGCAATGGTGAGCCCTCTCCTGCTGGGGCGCCCTG 

GGTGGGCCTTGCCCGTCCTGCAGCAGAGAAATCAGTCAGCAGCGAAGAGC 

T 

>Sequence 1766 

GGCATTTCTCCCAGGGATCTCTGTGCTTCCTTTTGTGCTTCCTGTGTGTG 

TGGATATTTAAAGGGGCTGGAAATGTGCAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGTCATCTTGCTGTTTCTAGTGATGTTAATTATTTCCATTTCA 

GCAAGATGTGTGGCCCTCAGATGGGTAAAAGTCAGCAGCCCTTTTCTTAA 

TTTTCTCAACCCTATGTATTCAATCAGGGTCCCTTCCCCAACCAATGGCA 

GAAATCTTTTCCCTGGGTCTTTCCCTTTGGGGCTTGCCAACCCCACACCA 

AAAATCCTTCCCCCCTTTTTGGTTTTTTTCTTGAATTCCCCAACCTTTTT 

TTTGGGGTAAACTTTGGACCTATTTTTACTTTTCTTGGTCCCCCCCGCCG 

TTTACCCTTTGGCCCCCGGGGCCCGGTCT 

>Sequence 1767 

CCGGGCAGGTACATAAGATTTATAGATTTGATGATTGATGATAGATAGAT 

GATATAGTTACATAATAGCTAAACTAGATAACCGATGCACAACAGAGAAA 

TAACAGATGATATACATAGATAATAAATGATCGGTATTCATAGATAAGAG 

ATAGATTAGCTGGGTGCAGTGGCTCACGCCTGTCATCCCAGCATTTTGGG 

AGGCCAAGGCAGGCGGATCATGAGTTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCC 

AACATGGTGCAATCTTGTCTCTACTAAAGATACAAAAAATTAGCTGGACA 

TGGTAGTGTGCACCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAAGCTGAGGCAGGAGA 

AGCGCTTCAACCAGGGAGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCAAGATCACAGCAT 

TGGGCTCCAGCCTTGGAGACAGGGCAAGACTCCATCTCACTTGATAAGGT 

CACGTTGAGTCCCAGTGCATCTCGTAATACCT 

>Sequence 1768 

CCGGGCAGGTACTTTTGGTGATTCTAAGGTGGATCCAGGGTTGAGAACCA 

CTACTGTAATTTTATCTGGTCATTGCCACCAACTTGACTGAATCCTCTCT 

CTTCCCCACCCCCAATCTATTTTAAACAGCCTGTGTCTTCCCAAGGCTAT 

AGTTTCCCAAGTTTTCGAATTTCTGTCTATATTTCTTCCAAAGTAGATTT 

GGGGAAGGAGGCAGAAACCCTGGTAATTTACCATGTTGGCAGGAACTAGA 

ATTCTCCCTCATGTTGTTTGTCTTCACAGGAGGTCTCAGCATGAAACAGC 

AGCAGTGGTGTGGGATGACTGCCAAAATGGGCACCGTGTTGTCAGGGGTC 

TTCACCATCATGGCCGTAGACATGTATCTCATCTTTGAACAGAAACACCT 

AAGGAATGGCAGTTGC 
>Sequence 1769 

CCGGCAGGTACCACTTGGGATTCCTGGGGTGTATTGATATGCGGAGCCAG 

CAGGGCTGGCGATACTTTCACCAGCCTCTTTCTGACTCTGTCTCCATGTC 

CCAAGGCCACAGAGGGGACGAGGCAGAGAGCAGACCGGGGGCACTGGCCC 

TCAGAGGAACTTTTGGCTGCATTG 
>Sequence 1770 



Table 3 



328/1077 



CCGGGCAGGTACTCATTACTCCTTTGAGGGAGGTCTGAGGGGTGTTGTCA 

CCTGTGCCTCTTGTGTCCAGCTAAGAACCGGGCGCCGCGAGAGGTCTGGG 

AGGGCCTGAGCCCAGGGGAACTGCCATTCCTGAGTCAGCATGCCCAGGGC 

TGCTAATGAAATCCAGATGTTAGACAGAAAACAATCATCGCCCCCACCCA 

TCTGGCAGCTCGGGTTTCTTGGAGATTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

GTACCT 

>Sequence 1771 . ^_ ^ 

CCGGGCAGGTACAGAGCTACTGTCTTCATCTTTTATTGAGAGCCAAACCA 

GGTCTTATCTAAATGACAAAAAATATTACAGCTAACAAAAGCAAAAGTGG 

TGCTTTTATCAAGGAAACCAATATTTAAAGGTTAATTTAGATAGATATAT 

AACCGGAAAGACATTTATTAGCATGCTGAAAATAACACTGATGACACTCA 

GAATACACCTGGTCTCTTACTTTATTTAACAGAGAACCATGGCATCCAGG 

TAACCAGTTCCAACTTTTCCTACCATTGATTTTATGGTTTTCTAAACAAT 

TATCTTTTTCCCTAAGTGGGCTAGAAACTCTTTCATTTGAAAGACCTGAG 

TTTAATGGCACCTATAAATAGGCTCATATAAAAATGTAGTAAATTGCAAC 

AAATACATTGGCACCACAGGAAGTAAGCTCTGGAGTTAGATGTGAACATA 

ATAATATTGCTGTCACCAAAAAGGGGGAGAACTCTACTGGCAGAAAATGT 

CCCTTAGCATCCTTTGAGATGTACTCNNNNTNNNNNNNTTTTTTTTTGAG 

ACAGAGTCITGCTCTGTTGCCCAGGCGGGAGTGCAGTGGCATGATCTCGG 

GTTACCACAAACTCCGCCTTCTGGGTTCAAATGATTCTTCTGCCTCAACC 

TCTCCCCGCGTACCTT 

>Sequence 1772 ™™^^ 
CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAGATGGGTTTTTG 

CCGTGTTATCCAGGCTGGTCTCACAAGCTCAAGAAGATCCACCTCCCTCC 

GCCTCCCAAAGTGCTGGGATCACAGACATGAGCCACTGCACTCAGCCAAT 

TTTCACGAAGGTTTAATTTTAGTTAGGAAAAAATGAAATCACAAGGAAGC 

AAAAAAATAAAGAAGGTAATTACATTTTGTGAAATGTGGTTAATGGAACA 

atggagatataagaggtggagaaaatcaagatatagttaaagaaatgaca 
aggttcactaataggttcaatgggacgagtgaaagagggttaatggaag 

S^gti'S:ggcgcgcgcggtccatcgcatggcgcaggcggtcgcgcagcag 

GCGCCGGTTCAGGAGGCCCGTCAGCTGGTCGCGCTGGAAGCCGTCGGCGC 

cgtccagcggcgcgcgcgcgtccgtcagcggcgcggccagggccctggcg 

ACTT 

>Sequence 1774 _ „ . 

TTGTTTTTCTCCACATCATAGCCGGCGGCAGCCAACGCTTTTTTCAGAGC 

agccagagaaactccgctacgctctttagaggcggccacagccttggtga 

TGAGCTCTGACACCGGGGGACCGGACGCCTTACGAGGCGTACCTGCCCGG 

GCGGGCGGTTTTAA 
>Sequence 1775 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTGGGGGAGAGACAAG 

GTCACCCTATGTTGTCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGGGATC 

CCCCTGCCTCAGCCTCCCAAAACGTTGGGATTACAGGCTGAGTCACCATG 

cctggcttaaattaacttttaggttcaataaatcccaataaaaatcccag 

cagactttttttttttgtggaaattgacacgtagattctaaaatttaaat 

ggaaatgaaaggactaaaaagaacaaaagacaaacttgaaaaataggaat 

ttggaggacttcagttaccaaatatcaaggtattacaaagctacggttat 

ttaaaaagtaaaagcaacagcatggtattggtgcaagcataaaaaaatag 

AGAAAGAAAAACAGTTTTATACCCCGCGTACCT 
>Sequence 1776 

ATGAGAAGAAGAAGGGGCCCAAAGTCACCGTCAAGGTGTATTTTGACCTA 

CGAATTGGAGATGAAGATGTAGGCCGGGTGATCTTTGGTCTCTTCGGAAA 

GACTGTTCCAAAAACAGTGGATAATTTTGTGGCCTTAGCTACAGGAGAGA 

AAGGATTTGGCTACAAAAACAGCAAATTCCATCGTGTAATCAAGGACTTC 

ATGATCCAGGGCGGAGACTTCACCAGGGGAGATGGCACAGGAGGAAAGAG 

CATCTACGGTGAGCGCTTCCCCGATGAGAACTTCAAACTGAAGCACTACG 
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GGCCTGGCTGGGTGAGCATGGCCAACGCAGGCAAAGACACCAACGGCCCC 

CAGTTCTTCATCACGACAGTCAAGACAGCCTGGCTAGATGGCAAGCATGT 

GGTGTTTGGCAAAGTTCTAGAGGGCATGGAGGTGGTGCGGAAGGTGGAGA 

GCACCAAGACAGGCAGCCGGGATAAACCCCTGAAGGATGTGATCATCGCA 

GACTGCGGCAAGATCGAAGTGGAGAAGCCCTTTGCCATCGCCAAGGAGTA 

GGGCACAGGGACATCTTTCTTTGAGTGACCGTCTGTGCAAGCCCTGTAGT 

CCGCCACAGGGCTCTGAACTGCACTGGCCCCGGTGCTGGCATCTGGTGGA 

GCGGACCCACTTCCCTTACATTCCACAGGCCCATGGACTCACTTTTGTAA 

CAAACTTCTACCAACACTTGCCAATAAAAAAAAATGGGGTTTTTTTTTTT 

TTAATAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>Sequence 1777 

AGGTACCAGTGCGAATCATCGGGCTATCCAGGTCCGAGATCCTAGTCTCC 

TGTCGGCTCTGAGGAGGATGGATCCTTCTGCGGATACATGGGACCTCTTC 

TCACCTTTAATATCATTATGGATAAACAGGTTTTACATTTATTTGGGGCT 

TTGCTGTTAGCATTTAGCCCTTTGGATTTGTGTCCAGATTTGTCATCAAA 

GACCGCAGGGCAAAGAAACTTAACAGGAAAAAATCTTGTTTCCAAAAAGC 

AGCCTCAAGGAATTTGTATGACCAAAATGGTTTATGGTCTTCCCTTTAAA 

GAAGAAAGAACATTTTTTTGTGGTCTGGAAGGGGAAAAAATTTTTTTTTT 

GGGTTCCCCAAAAATGGGAAACCAGTCAAAAAGGGACTCCTCTCAAACAT 

ATTTTTTTTTTGAAAACAAATTAAACACACCCTTGTGAACATTTCTTGGG 

TGGGCCATTTTTATTTATTTTCTAAGAAAATATTTTATCCCTCCCGGGTT 

ATT 

>Sequence 1778 

CCGGGCAGGTACATTAGAATAACCTTTTCAAAAATATGCAATTTCTGTCC 

TTGAAGCCTAGGGAGTGGGATGCAGCCACATTAAGACTCATGATTAAGCA 

CCTTATTGTGTTAATCATGATATAAAGAGCCTTGTATAACACCAAAAGCC 

GTAGATCGCGCCCACTGCACTTTTAGCACTGTGGTGACAAGAAGTGCGGA 

TTTCCTGTCCCGCTCGCCGCCCAAAAAAAAAAGGGAGGAAGGGTCTAACC 

CCTGTCAAGGAGGGTGTGATGAAGAGAAGACTAGGTGGGCTTTGGAATTC 

TTTTGTGGGTTGCCACATTGTGGTAATTTGTTGGGGCCCCACAGGTGTTC 

CTGGGTGAAAAGGATAGAGTGAGGGCAGGGGAGGGCCCTTTTTTCTTTCA 

TCATATGGGGGGGTTGAAGTGGTTGGGGGTTGCCTA 

>Sequence 1779 

CCGGGCAGGACTTTATAGTTTAGGCTGGACATTGGAAAAAAAAAAAGCCA 

GAACAACATGTAATAGATAATATGATTGGCTGCACACTTCCAGACTGATG 

AATGATGAATGTGATGGACTATTGTATGGAGCACATCTTCAGCAAGAGGG 

GGAAATACTCATCATTTTTGGCCAGCAGTTGTTTGATCACCAAACATCAT 

GCCAGAATACTCAGCAAACCTTCTTAGCTCTTGAGAAGTCAAAGTCCGGG 

GGAATTTATTCCTGGCAATTTTAATTGGACCCCTTATGTGAGAGCAGCGG 

CTACCCAGCTGGGGTGGTGGAGCGAACCCGTCACTAGTGGACATGCAGTG 

GCAGAGCTCCTGGTAATCACCACTACAGTCAAGCTGCAGTCTCTGTCACC 

ACG 

>Sequence 1780 

AGGTACAAAAGAAATGGCTCTCACTTCCTGGATTGGCACCAGACATCCTA 

CCAGCTGCAATTACATCATTTTTTATCTATCTTCTGCTTTTACTTTGTGT 

AGGGTAGGGATGGGGACTTACAAATGGGCCAAAGACACTTCAACCTCAAA 

ACCAAAGAGAAATCCCTGCTTGCAGAGATACAAAGAAAGTAACTCTCCCT 

CTTATGAAAAGCAACCAGGAACTCTACTCCAGTTATGAGGGCCACTGATG 

GTGTGGGAGAGCTATCAAGAAGATTCTTCATAGACGTGGTGCAAAGACAG 

TGAGAACCCGGGAAATCACATTCATGGGACACTTGCTCTTACCGTCATCA 

CCCTCTATTCTATCTCAACTTTGGCCCCATCAAATCTAATGATAAACAAA 

AGAAGGTAATTACATGTAGAAAATCAAAGTGAATGGGAATGTGGTGGTGT 

GAACATCCCGCGTACCTGCCCG 
>Sequence 1781 

CACCCGCCGGTGGGCGGGCCCGAGGTAACGCCGGGGGGTTTCCTTTAAAA 
AGAAGGTTAAGAAGCAAACGGTGCCTTTAGGGGAAGCCAGAAGAAAGAAG 
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GGAAGAAAAGGCCAGCCATTCTTTGCCCTGGGAATGAAGGCCCAGGGTGG 

AACAACAAGAAAAGAAGAAAAGCCCCCAACTTATTCCTCAAATTTAAAAT 

CCTTTTTACAAACCTTCTTCTTTGGCAAAGGGGTTTCCCCCTTGGGTTTG 

GTGGAAAAAAATTACCATTGGAAGAATTAAAAATTCAATGGAAAGGGCCA 

CAACTTTATTCAATTCCCCTTCCCCTTTCCTTGGCTTATGGCCAACAAAA 

GTATTTTTCCCTTGGGGGGCCTTTGGGAACCNCTGGTNNTTTTCAAACCA 

ATGGAGGAAAGGGCCCTTTAATTTTTGGAACCTTNTTTATTTGGCCTTAG 

GAAAAGGAAATGGAAGGGGCCTTTTTCTTTGGGGGAAATTAAGGGGCCTC 

ACCAAGAAAAAGTTTTCCCCTTGGGTTTGGAAACTCCGGCCGGAACCTTA 

TTCGGAAAGGCCCCCACTTTCCCCCTTTAGGGGGCACCACAAGGTGGGTT 

GGCCCTCCACCTTTTTCCCCGGGCTTGGGTCCAAAAATTGGGCCCCAATT 

CCTTATTTCGAAAGGTTGTGGGTTTCCCCAAAGGTGGGTTTTCCTTGTGA 

ATATTTTGGGGGGTTC 
>Sequence 1782 

AGGTACGCGGGATCACTCAATTTCTCTGAGGACACAGATAGGATGGGGTG 

TCTGTGTTATTTGTGGGATACAGAGATGAAAGAGGGGTGGGATCCACACT 

GAGAGAGTGGAGAGTGACATGTGCTGGACACTGTCCATGAAGCACTGAGC 

AGAAGCTGGAGGCACAACGCACCAGACACTCACAGCAAGGATGGAGCTGA 

AAACATAACCCACTCTGTCCTGGAGGCACTGGGAAGCCTAGAGAAGGCTG 

TGAGCCAAGGAGGGAGGGTCTTCCTTTGGCATGGGATGGGGATGAAGTAA 

GGAGAGGGACTGGACCCCCTGGAAGCTGATTCACTATGGGGGGAGGTGTA 

TTGAAGTCCTCCAGACAACCCTCAGATTTGATGATTTCC 

>Sequence 1783 

CCGGGCAGGTACAGGGAGTTGTAGGTGAGCAGCCGCTCCAGCAGCGAGTA 

TCCCAGTCCATGCTTCTGGGTCAGGGGAGAACGCACCACAGGCCCCAGCT 

GCCGAGGGTCTCCTGCCAGCACCAGCTGCCCTCCTGGATCACCTGTTCCC 

TTTACTTCCATCAGCCCTGCTATAGCTACCAGACTCTCAGGCTCCATGCA 

GTGGCCAGCCTCATCGATGAAGATGTGTGTGAAGTGATCAATGGGAAACT 

GGGCCGAGACCAACCTGCCGGCAGTGATGAGGGTGGCAATTAAGACCCGG 

TATTCCTGCAGCTTCTTCTTGGCGGGAAATACATACTCCCCCTTCTTTGC 

GTCCCAGTTGCAGCAGGGCTTGATGTCCTCAAGTACCTCGGGCG 

>Sequence 1784 

CAACAATGACACCACTTTATAAAAAGAATGAGACGACCAATAATTCTTTA 

CCAAACAGTGTTAAGACATATATAAGACCTTTTAATTAATAAAATGATGA 

AGTAGANACATACACGTAGGCGTTGGAACAATTATAGGAGCGCATTGGAG 

CTCTACCGCGGAGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACATGGGACTACAGGCACG 

CCCCACCATGCCCATCTCATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTTC 

ACACATCGTTTGGACCAAGGATAGACTCTATGATACTCATTGAACCCTCA 

TCGAATACCGTCCACCATCTATGGGCCATCCCAAAAGGTGGCTGGGAAAC 

CAACAAGCCGTGAAGCCCACCCACACCCTTGGGCACCATCAAATTGTATT 

TCCTACTTTTAAAGAGAAGAAGTAGGAAAAAATCCTAAATGCAGGTAAGT 

GACTCTACAAACAATTATAATTTCTTAAATTGTTACAAACTTCTTTATGA 

ACCCTTTTAAGTCCCACAAAAGTGGGAAAAACAAAAAATTGTGCAAATTT 

TTTGCCACATTAAATAATAAAGCGCTTGTAATTGAAAAGCCAATTAACGA 

AACAAAATTGGAAAACCAGGGAAAGAACCAGAGTGCCAACAATTTTTCTG 

AGGGTAAAAAAAAGGGTCCAAAATAAAAAATGTTTGGAAGGAACCTCTTT 

ATTAAAAGACCCTTACTTAATTGCGCTCAGGCCTTATTAATATTATCTTT 

GGGGGTTGGGGGTTGAAAAGAAG 

>Sequence 1785 

ATCCTGACTACCAGGATCCATGAGCTTAAACAGGCCAAAATGAGCACAGT 

CATGGATACCGTTGGCCGGAGGCTTCGGGACTCCCTGGGCCGAACTGTGG 

ACCTGGGGCTGACAGGCAACCATGGAGTTGTGCACCCCAGTCTTGCGGAC 

AGTGCCAACAAGTTTGAGGAGAACACCTACTGCTT 

>Sequence 1786 

AGGTACATAGTCTTCAAGTTTCAAAAATCTCTTCCTATAATTTGATTCCA 
AATGCTTAGCAAAATCAAAGTCACAGTCTCAAATTTGAATGTATGTCCCC 
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AGCGTCATTCCTAGTATCACATTTTATACTAATCAGAAAATCAAAAGCCA 

CACTAAGTAATGTAAAGAGAGAGGAATTAATACCAGGACTTGGTTACACG 

GTATTGTCAAGCTGAAGGAGGAAAAATGGAATGCTGAGCTCACACACAGA 

TAAATGTCTGCAGGAAGCAACTCACCTGCTAAGTCTGTTGGCACAGAAGG 

GAACAGGTGGGCTTTATGAAACAAAAGAGCACAGAGGAGGGCGCTGTGAT 

GCTGGAGCTTAAACTTACATAGCTGGTGCTTATCTCTTGGAGGGAGAGTT 

TTTTCCTGCTGATGCTGAAAAA 

>Sequence 1787 

AGGTACTTACGTTGCCTCGTGTCACCAAAATTGGTGTGGCTGCTGTGGTG 

CGGGGGGCTGCACTGATGGCACCCCTTCCTGTCTTCATCAAGCAGCTGCC 

CTTCTGCCGCTCCAATATCCTTTCCCATTCCTACTGCCTACACCAAGATG 

TCATGAAGCTGGCCTGTGATGATATCCGGGTCAATGTCGTCTATGGCCTT 

ATCGTCATCATCTCCGCCATTAGCCTGGACTCACTTCTCATCTCCTTCTC 

ATATCTGCTTATTCTTAAGACTGTGTTGGGCTTGACACGTGAAGCCCAGG 

CCAAGGCATTTGGCACTTGCGTCTCTCATGTGTGTGCTGTGTTCATATTC 

TATGTACCT 
>Sequence 1788 

CCGGGCAGGTACGGGGGACCTCCTTCAGTGGCTGTATTCCGAGCGAGAGG 

AAAACTTCTGGATGGGCAGAGCTCCCAGTAATGGACTTGGTCAGCCATTT 

TGTATGGAACGAGAAACAGCCTGAGACTACTACTGCTATTCAGTCTTCCA 

GAATCCTTGTGCCAAGAAACCAGCAGGGAAGGAAAGGAGGCACCACCCTG 

GAAGAGATGGAATTTCACTCATCGCCCAGGCTGGAGTTCAATGGTGCAAT 

CTCTGCTCACTGCAATCTCCGCTGCCCGGGTTCAAGCGATTCTGCTGCCT 

CAGCCTCCCAAGAGCCAGGAAATGGATGGAGCCATTGACAGAAGTTTTCT 

TCAGGATCCTGGAGAGCATGTGGGACAGCAGTAA 

>Sequence 1789 

GGGCTGGCGCGGTGCATCGTGGGCACTGTAGTTTCCGCCGCGTTTATGGC 
CGCGTTAAGTCTGAGTGCCGCTTTGAGTTGTTGAATGAAGTGAACTTCAT 

TTGTCAGCGTTCGGTACCT 
>Sequence 1790 

AGGTACGCCAAAGGATCCGATTTGCATAGCGGAGCTCCAGCTGTTGTGGG 

AAGAGAGGACCAGCCGGCAACTTTTATCCAGCTCTAAACTTTATTTCCTC 

CCAGAAGACACTCCCCAGGGCAGAAATAGCGACCATGGCGAGGATGAAGT 

CATTGCTGTTTCCGAAAAGGTGATTGTGAAGCTTGAAGACCTGGTCAAGT 

GGGTACGCGGGATACCAAGTTTATATAATTTGAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

TACCTGCCCG 
>Sequence 1791 

CCGGGCAGGTACGTTTGCTCATACACGCACATCCAAAAGCCTGTGCCTCA 

TTCCTGGCCATGGGTGAGGACTTGGTCTGTCACGGCTGATGAGGACTCCC 

ACAACCGGCCAAGTTATGTCTTATTATACACCCCCAGAAAGAGAGAAAGC 

TGCCTTCTGGAGGACTGATTCCACATGCTATATTCAGCTGAGTTGATTTC 

TGTGTCTATTTCAACCCATAACCTGAAGAATGATCACCTTATTCCTTATT 

CATTAATTTTCTTGATTAATAGGGAAACTTGGGAATAGCTATAAAGTAAA 

ACTTGGGTGGAACCTGGGGCCCTGGCATCACACAAGTGTGATTAGGATGG 

TCAAGGTCATCAGGAGT 

>Sequence 1792 

CCGGGCAGGTACTGCTTAAAAGGCATGTATAACTAAGTCATATCAAAACT 

AAAATGACAAATGGGTTATTTTCAACAGAACACTTTGAAAGGAAAAAGAA 

AACAAACAAGAACTTTAGGATATTCTTTTTGAAGGCAACTGCATGATGCT 

AGATTGTGTCCACGGACTAGATTTCTAAAAGGCCATCTAAAATACATTTT 

TAAATACTTATTCCTTTCACAGGTAATATCTTACGAAGTTTGATTATTTT 

TGAATTGTCATAATATGGACTTAATATGGGAGGAAGGTAGTTCCAAAATG 

ACAGAAGTAATCGCTTCCACATCACTTTTGTTTTTCTATTTACATATACA 

AACACATTTTTCTCTTGTCACAATAGTATCTGAAACATTAAGAGGTGCTC 

ATAAATN 
>Sequence 1793 



Table 3 



332/1077 



AGGTACCATTCTCTAACTCCGTGTGTGATGAAAACGCCTCCTTTTCTGAC 

CTTCAAAGTCCCCTGTAGAGACCATGCATGCTCTAAGCCTTAGGGAGTGA 

GACCAACACCCATCCCTGCCCAGCCAACAGTGGCCGGGGCTTGTCTTATG 

TTTCCATCTGTTTTCTTTCGTGGCATTCAATTTCATTTTTTTCCTTTTCA 

TTTTCATGTTATTTTCATTATTGGCAAAGAAAATCAAAATGTTTATAGCC 

AAATAACAAATGTGCCATGTAAAAGTAAGTCTGGACTTAAGAGTTTAAAA 

TTTTTAAACATCAGTTTCCAAGTTTATATCATATTAATACATTTCAGTGG 

ATAATTTATTTAAAAAAAAAACTATGCCTTAATATCCCTTATTTGCAATA 

TTCAGTATCAAATTAGAGCATTTTGA 

>Sequence 1794 

AGGTACTTTCACTTTTGTGAATAATTTTATTTTCCAACCATGGAAGCATC 

ATCGTGAGGTTGAAAGAGGATCATTCTTGGAAAATACAATTACTTAACAG 

TTATGTGACCTGGGACAAGTTGAAGCCTAAATGTCCTCATCCATAAAATG 

GAAACTTAAGTAAACCCTCATAAGGAATGAACGTTAGTGTTGTTGGACAA 

CTTGTTTGGACCCAGAAGTGGGGGCAAGTGAAAAAAAATTGATGGCACAT 

TTCTTGGAAATTAATCCTTTATAGTTCTTCTAATGGGTGGGGGAAGAATC 

TTGAAAAAGCCCGTTTTTTCTTTTTCCCACTTTCCCCATTTTTTGGTGGT 

TATGGTATTCTTGCCCTCCCACTTGATTCTTGCCACAGGGTGAAAGGGGA 

AAGTTGGGTTTGGGTAAACCTCTTCTTGGGGCACCTCAAGGGATTCTTCT 

TACCACTTTGGGGTAGC 

>Sequence 1795 

AGGTACACCTGAAGCCGGCCCTGATTTTCATAATTCTCACTCAGGTTATT 

CATGGCCATTAAGGCTTTTTCCTTAATGTGTGGATCAGTTTTGTTGATCA 

TGTTTGCAATAATTGGGAGGCCTCCCAATTTGCGGATTGTCTCTTGATTG 

CATGAATAATTGGCATTGTTGCTCAGAGTGAGCAAAGCTACCTGTTGGAT 

GAAAGGATCATCAGATTTCTGAAGCAAGGCAAGGACCTTCCTGAGATCGC 

GGACACCCAGAATCTCATCAATTTCATAAGGAAAGGGGCGCTTCTGCATG 

GCAACGGGTCTTCTTCCCCTCCCTCTGCGCTGGGTCTCGGGCTCAGAGTC 

TGAATCTGACTCTGTGTCAGTCCACCCGGACTCCCCTTCCTCAGAATCAG 

GGACCTCTGCCAGGAAAGCCTGTCCGCCATTAGCAGAGGCTGCAGCAGCT 

GCTGCAGCCCCATCTCCAGGACGGAAGCCCATCCCCAGTTCGTCTACTTC 

AACTTTGCT 

>Sequence 1796 

CCGGGCAGGTACTTTTTTATTTCAGATCCATATAATTGAACTATTTTGTC 

TAGTTTTTCCTACCTTTCTTCTCCACACTTCTGCTAAAGGGATCCTTCTA 

AAACCCAAGTATAATGACCCCGCGTACTTCTTGCCCTTGTAGAATTTCCT 

GAGGTTTTCTTTTTGGAGTCTGGGTTAATAACATGTGAGAACACGGGCAA 

TGGATTTTCGGACGACTCGGATCTTATAGAGCTTTGGAGGCCGCACCGTC 

CTGTCACTTTTGGGCGACGCGCATCTGGTGACAGACTCCACCTTTCAGGG 

TCGTCCCAACTGGTTTCAGCAGCTTCCTTACTTTTTTTTTTCCCCGCGAA 

AGATTCTTCTAGGCCTTTGAATCTTTGGCCCCATTTGTTGGCACAAAAGC 

TCGGACAAACGCCCGGGCTGGACCGTTCCCTTCGTGTTACACTTTGGTCC 

GGTTTTAAGAAACT 

>Sequence 1797 

GGCATTTCTCCCAGGGATCTCTGTGCTTCCTTTTGTGCTTCCTGTGTGTG 

TGGATATTTAAAGGGGCTGGAAATGTGCAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGTCATCTTGCTGTTTTTAGTGATGTTAATTATCTCCATTTCA 

GCAGATGTGTGGCCTCAGATGGTAAAGTCAGCAGCCTTTCTTATTTCTCA 

CCTCTGTATCATCAGGTCCTTCCCACCATGCAGATCTTCCTGGTCTCCCT 

CGGCTGCAGCCACACAAATCTCCCCTCTGTTTTTCTGATGCCAGCTTCTC 

GGCACTTGCTATTTCTCCCCGCGTACCT 

>Sequence 1798 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTTCTCTTAAAAGGCAGTGTGGGAAGACACTT 
GACAGAGTGTTTTGAGAAAGAAGTGGTGGGACGTCACTGTCTGTGGAAAA 
TTTCAAGGAAAACTGAAGGATCATTGAGTATGAACAGTGTGGTCAGAATT 
TGAGTACACTCTTGATTGTTTTCAAGTGAGCTTTTAATTGGTAGGGAAAA 
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AATCTGTTCATTTCTCAGTGATTCATTTAATTTGTTCACAAGCTCACAAG 

AAATTGTTTCTTAACAGGTGATTCTGCAGGCCATTCAATTGATTTATTTT 

TTGGGTTGTTTACTTGGCTTACTTTCCTTGGGGGAATCCGGATTTTGAAT 

GTTGGGCTGGGTTTTTTTGGCCCCCCCTTTTGTCTTGCCAAAAAGTGGGT 

TTTAATTAAAGGGTATTCCCTTTCTACACACTCAACTCCCGCACCCCTTG 

CAACCAAAAAAGGAGTGTAAGTAAAG 

>Sequence 1799 

AGGTACCATGGACTTCAAAGATTGGGAACAGGTGGGAATTGCCTTAAAAC 

AAGTTTGTAAGGAAGGAAAATTTATCCCCCTAACAGCCTGGTCAAACTGG 

GCTATAGTTAAAGCAGCCTCGGAACCGTTTCAATCGGAAAATGAGGCTTA 

TCCTCCAGCAGAAAGAATTTCTGCAGAGGAAGGTGGTGATGCTGCTGAAG 

GAGGAGAGGATAGTGAAGAAGATTTTGAGGAAAATACAGACAAACCTGGA 

GATGAGTTAATTTCTTTTGAGGAGCACGTGGGACCTTCAGCTGCTCCTAA 

AATAGAGAAGCCATATATGCCAAGATGTTTAAAACAAAGAAGGGCCTTGA 

GGAGCAGTCGGCTCCTTATTGGGATCATCCGGAGTGGCCGTCTCCAATTA 

AAGCAATGTAGCTTGGATCCTTGTAGGTTTGAA 

>Sequence 1800 

AAGCCACTGCAATGACGCCGGCATTGGCGGCGCCGAAGAAAGCCTGCTCG 
ACCGGATCGGTGAGGGTGGTGCCGCCGCTGATCGAGAAGTTGATCACGTG 
GACGCCGTCAGCGACGGCCTTCTCGATGGCCGCCACGCTGTCGCCAACGT 

AGCAGCTGTTGCGC 
>Sequence 1801 

CCGGGCAGGTACGCGGGATCAAAATGTTAAGTCAAATCTGTAATACTTTG 

GCTAAAATTCATAAAGTAAGCCCTAGAGAAAATACTTGACCACCAAATTT 

TTGCCCAACTATCATCACCTCCCTTCCCCCGCCTCTGTTCTTGCCTTTTG 

ACATCTACATGGAAGACAAGTTCTTTACAGCAAATGGTAAGAGGCAGGTG 

ACCTGGTGTGTTTGCTGTGTTGTAGTTCATTGCCTGTGGCTTGGGACTCC 

TTTTTTAATGGAGAGACTAGCTGTGCAGGTGTGTGTTGGATAGGGATAAA 

GTGCTCACCCCTGCCCTCTCTACAGTAGTTGGTGGTAGATTTCTCTCTCA 

TTTTGCCTCATAATCACTTTCGAGTGCATGTATTTACCTAAGGGCTGTAG 

CTCTGTGGGATGCTACCAGCATATTGGACTGACAGAAATTGATTACCTTG 

CCACTCCAACCTACGTACCT 

>Sequence 1802 

CCGGGCAGGTACAAACTCGGGCCTCACTTTTTTTCTGGGACAGCTGTTTG 

CCCTGTGTTACAGAATGCATGTGAGGACTAGATATTTAAACATATGATGC 

CTGGCCACAGAGAAGGTATTTGTAATTGGATTCTTCTGGACCAGCCCCAA 

CCTTTGAAGTTCTAGAATTAGGTGCCCCCTTTGCCCAAAGGCTATCAGCT 

ATTGGAGGGGAGGGTGGCAGTATGTCCCTCACTGGGTAGCCTGTGAACAC 

TAACTGACTTCACCAGTGTAAAGTGCCTGGCACAGGGCCCTGGCACAATA 

AGAAGCCCTAGTCAAATGGTTGTTCTAATTTCACTTTTGTTAAGGTTGAA 

TAGCTTTTATAAATGCATTTATTCTTCATCATGGGAAGGTCCTAAAGGAT 

TTGTTTTTCTTTGGGGTTTTT 
>Sequence 1803 

AGGTACGCGGGGGAAACAAATCAAATGTTTGTTCTCAAATTCTTACTCTG 

TCATTTATTATTCTCCATGTTTTTGTAACTGCTTCCTTGGAGATATTTAA 

ACATAAATATATACAGAGAGGGTGAAGATGGAGGAGTGCTTTTTACAGTT 

CACAGTTGGCTTTTTTCATGTGTGACAGGTTTTTGCTGTGTTGCCCAGGC 

TGGAGTGCAATGCCACAATCTTGGCTCACTGCAGCCTCAACTTCCCGGGC 

TCAATCGATCCCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCAAGGACTACAGGCGCA 

CACCACCACACCTAGCTAATTTTTGTATCTTTTGTAGAGACAGGGTTTCA 

CCATGTTGTCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGGGCTCAATTGGTCCTAGCA 

CCTCAACCTCCT 

>Sequence 1804 

AGGTACGCGGGGGAGCCCACAGGTTTCCCAGTCGAGTCTGAGGCTGTGAT 

GGGAGGATGGTGCTGAGACCTTTGGAACAGGCATTGGAAGGACTGCCGTG 

GCCACACAAGGAAGCCAGGTATGTGATGACATCAACCGACGCCTGGCAAC 
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TGCTGCAGGGACAGTGGGCTGGAGGAAAGTTGTCAATACCTGTAAAGAAG 

AGAATGGCTTTACTGGTGCAAGAGCTTTCAGGCCACCGGTGGGACGCAGC 

AGATGACATCCACCGTTCCCTCATGGTTGACCATGTGACTGAGGTCAGTC 

CAGTGGATGGTAGGAGTTAAAAGAATTAATTGCCTAAAAGAGGGATCCTG 

TTTTCAGAGGAAGCCAGCCAATGAAAAAGAAATCTGGACCCACAGCTTGA 

G 

>Sequence 1805 

AGGTACGCGGGTGACTACCAGCATCCATACTAATCTGGGAGATCCAGGGA 

TGTGCCTTGTTATGGAGGGGACTGTGACTCCTTTAAGACCTAGACCATCA 

CTTGGGAGATTTGTTTTGGTCTCTGGGTGGATTGTGGATGGTAGACAGAT 

CACAGGCCAGCATGACCTGGCTTTGGCCTTGCTGGTTATAGAATTTCTAT 

TCTGCAGAGCTAAGAGTGCAAACTAGGACCAACATTACCAAGAGGACAGA 

AGCTATCTGGGGATCCTGGCTGGCAGTGCTCAACTTACAGCTCAAGCCTG 

TGATAACAGGAGAGGTGGAGTGTGTTTTGTGCTTCATTGTGCATGTGTTT 

CAAGCAGAAACTAGACTTGAGGGCTTAAATAGAAAACATCTTAAACAATC 

CA 

>Sequence 1806 

CCGGGCAGGTACCTGCAGGCCTCCTACACCTACCTCTCTCTGGGCTTCTA 
TTTCGACCGCGATGATGTGGCTCTGGAAGGCGTGAGCCACTTCTTCCGCG 
AACTGGCCGAGGAGAAGCGCGAGGGCTACGAGCGTCTCCTGAAGATGCAA 

AACCAG 
>Sequence 1807 

AGGTACGCGGGGCTTGGGAAGATGGCGGCTGTGTCGGTGTATGCTCCACC 

AGTTGGAGGCTTCTCTTTTGATAACTGCCGCAGGAATGCCGTCTTGGAAG 

CCGATTTTGCAAAGAGGGGATACAAGCTTCCAAAGGTCCGGAAAACTGGC 

ACGACCATCGCTTGGGGGGGCCTATAAGGATGGCATAGTTCTTGGAGCAG 

ATACAAGAGCAACTGAAGGGATGGTTGTTGCTGACAAGAACTGTTCAAAA 

ATACACTTCATATCTCCTAATATTTATTGTTGAGGTGCTGGGACAGCTGC 

AGACACAGACATGACAACCCATCTCATTTTTTCCAACCTGGAGCTCCACT 

CCCTCTCCACTGACCGGTTTCCCAGAATTGTGACAGCCAATCGGATGCTG 

A A AC AG ATGCTTTTC AGGT A 

>Sequence 1808 

AGGTACTTTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCAGTATAACAGCTCTT 

TATTTCTGTGAGTTCTACTAGGAAATCATCAAATCTGAGGGTTGTCTGGA 

GGACTTCAATACACCTCCCCCCATAGTGAATCAGCTTCCAGGGGGTCCAG 

TCCCTCTCCTTACTTCATCCCCATCCCATGCCAAAGGAAGACCCTCCCTC 

CTTGGCTCACAGCCTTCTCTAGGCTTCCCAGTGCCTCCAGGACAGAGTGG 

GTTATGTTTTCAGCTCCATCCTTGCTGTGAGTGTCTGGTGCGTTGTGCCT 

CCAGCTTCTGCTCAATGCTTCATGGACAGTGTCCAGCACATGTCACTCTC 

CACTCTTTCAGTGTGGATCCCACCCCTCTTTCATCTCTGTATCCCACAAA 

TAACACAGACACCCCATCCTATCTGTGTCCTCAGAGAAATTGAGTGATAT 

GTCTCCAGGCATGGCCAGTATTCCCCAGGACACAGAGAGGACAAAAATTA 

CCCCATTTAAGAAACACTCTGGGCTACACCTGTGTCTGCTGAATTCTTTT 

TCCTAACAACCCTGGACCCTAAACCCTAAGGCCAAGGGTTCCTAAAACTG 

GGGGGGGCTTTATCTTGCCCTGTCATTTCCAGGGTCCAAGTTTCTCACTA 

AGGGGTTTATAGGGGGGCCCAGGGGTGGGCCCCATGGGTTCCCCCGGTTC 

TCCCCGGGGGGGCTTTTTAAATATGGGTTCCCCGGGCCCGGGATTTATTT 

TAACTTTTTTTACCCCGCCC 
>Sequence 1809 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGCGGAGGTGCGTCTGTGGTGTCAGACACCTG 

TGTCTCAGCTCTGTCTTCCTCGGGCTGGCTCCTGCGGATCCTTCCTGGGC 

CAGAACCGTGCCTCTAGGCCACCTCCCCCAAGCCACCAAGCCCCCGCGGT 

GGGCCAGCCTTGGCCCAGTGTCACGCAGGACAGAAATGACCAACAGATAA 

CTGAGGACAATGGACCTGCCTGGGCATAGACTTCCTTAAGGTAAGTCCAT 

TTTAAACCAACGATTTCTCGATGACATTATTTCTCCGTCGATGTTGGCAG 

AAATGCCAGCATTGGGAAGGTAAACTAAAGAGAGGTAGGGAAGTTGTTCA 
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AGTTAGGCCTTTGTGATGAAATCACCAAGGTTTTGGG 
>Sequence 1810 

CCGGGCAGGTACTTTCAATAAAGAGACCAATATTATTTATAAAAGTAGCT 

AAATAAATAAAAGTTTCTGAAATTTATAGCCAAAAGCATACGTTCAAAAA 

ATAACATTTCTTCCTGATTAGAAGAGCCCGCGTACTTTTTTTTTTTTTTT 

^^^^^^^^^^^^^^^^^Q^Q^^^^^^Q^yjC^TQ^CxGGTAACAGATTAG 

TTTCTAGGGGATCCTTGGAGAACCTGTTCTGACTTTAGAAGCACTTCCTG 

TGGACAATGGAGGGCCCTGCCTTATCTTTCTTAGGCTTGCTTATCCACAT 

CTGCTGGTAGGTGGATAGAGAGGCCAGGATTGAGCCCCCGTTTCCAGACT 

GTGTTCACAAAGCCAAATGATTAATATATGTTTTTGTGATGTCTTTAGTG 

ACATTTTTGTTCTTTTTCCATCTTATCA 

>Sequence 1811 

CCGGGCAGGTACGCGGGCCCCAGACATCAACCAAAAACTGTATCTATCCT 

ATTTGGTGCTTAGTTCATTATTACACATCTAGGGAAGGAACAGTAAAATT 

GTAATGCTCATGGTTTAAGCATAGCATATTCTCAGTGTAGGAAGAAAAAA 

GAACAACTGTGCATTTGTTTTGGCACAGGACCTTTTGGAAGGTAAAGAGC 

ATACCATGGGCTTCTTATTTTTCTTTATCTTGAAACATATTTTCTTACAG 

CATTGTGAGTTACCAGATATTATGCACCTTTATTATGCCCTCATTATTTA 

TTATATAAATACACATGTTTACTATTTTATCTAATTTTACCTTTAATTTC 

TTTATAACACTCTAAACCAATTTATAGACATTTTTATAATATTACTTTTT 

TAG 

>Sequence 1812 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCGAAAAGATGGG 

GTTTCTCCATGTTGGTCAGGGTGGTCTTGAACTCCCAACCTAAGGTGATC 

CGCCCGCCTCACCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCAT 

GCCTGGCTTAAAGAGATAAATAATTAAGGGATCCTTAAAAGAAATGGAAC 

AGTTTGTAAGAAAGATAAATTTCAAACTTTTTGCTAGGAGGGAAAACTAT 

TAGGGCTACATACTCTATAATTCTAGAACCATTTCCTTCAAAATGCTTCT 

GGGTGACCTTTTCAAATTAAATTTTTAAAAATACAGTAAAAGATAGCAGT 

GTCAGTTGTTTGTGGGTGAAAATATAAACCCAACACTGGATATAATACAG 

ATCAAAAAATTTTAT 
>Sequence 1813 

AGGTACGCGGGGAAGAACAATGTGAACTATCAAACCAGCAGGACCTATTA 

CTATAAATGAGAGGGAGGAAGGACCAAGGATGCTTCTTATGTAACTGCCT 

TCTATTCCTGGGTGACTGGTTGCACAGTCTCCTTAGAGAATCCCGGAACA 

GAGAGAATATATACCTTCCACTGGAAGAATCTCAAACAGCGCTGCTTACT 

CAGGATCAGTGGCACCAGCCAACTCAACTTTGGGACAAACCCAGCCAAGT 

GACCAGGACACTTTAGTGCAAAGAGCTGAGCACATTCCATCAGGGAAACC 

AACTCCAATGTGCGCCCATTGTAACCAGGTTATCAAAAGACCATTCTTAA 

TGGCACTGGGGGAAATCTTGGTACCCCAAAAAAATTCAACTGCGCTCACT 

GCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTCCTGGCCCGGGCCGTCGCTCAAAGCT 

GAG 

>Sequence 1814 

AGGTACTTTTGCTTGGATTCTTTAAGAGGGTGGGGGTCGGGGGAGGCTTG 

GCAGCATAAAGGCAGGCCGCTCTGGGCTGACCGTGCTCCTGACCTGGATG 

CAGAACTGTGGAAGTTGCCCTCCTTGTTCTGCTTCCTGCTCCCTCTTTTA 

GCCCGTGTGTCCAGGGGAGAGGATGGGTGTTCCGGGAGCACAAGGCCATG 

GCACAGCCAGCAGCCTTCTGGCAGTTCCTGAAGGACAGCAAGTTTGACAG 

AGATATTACCCCAGCTGGGGCTAGAGCAGAGGAACAGTTGGTTGTGTGCT 

GCCATTTGACAGTATCCTAATTCCTGACCCACTGTGAGCATTAACAGCCC 

AAATACATATCTTCTAGACAGTCTGGTGCTTAAAGAAACCTCTGCCAGAT 

TTACTG 
>Sequence 1815 

TGATCACTACTATGGTCAATTGAAGCTAATCGCGGTGGCGGCCGGCCGGC 

AGGTACTACTGCTGTCCCACATGCTCTCCATGATCCTGAAGAAAACTTCT 

GTCAATGGCTCCATCCATTTCCTGGCTCTTGGGAGGCTGAGGCAGCAGAA 
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TCGCTTGAACCCGGGCAGCGGAGATTGCAGTGAGCAGAGATGACCATTGA 
ACTCCAGCCTGGGCGATGAGTGAAATTCCATCTCAGGCTGTTTCTCGTTC 
CATACAAAATGGCTGACCAAGTCCATTACTGGGAGCTCTGCCCATCCAGA 
AGTTTTCCTCTCGCTCGGAATACAGCCACTGAAGGAGGTAAAAGATATCT 

ACAAGTAGAACTTTGATATTATTA 
>Sequence 1816 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGATTTTTTTTTTTCTT 

^^^^^^^^^^jj^jyjj^Q(.(-^C^CjQQyjXTTGXTAAGACCTCATCAGT 

CCTGGGTGCTTGCCCTCAATTCCTCCATAGCTATGTTAGCATATTTAATA 

TCTTTTGCTATTAATCCTTAACTAGTTAATCCTTAAAGGGCTAGTTAATC 

CTTAACTAGTCCCTTCATTTTGTGCATTATCTTCCAGTATTCTCCTTCTC 

TTTTTTTACTTCTTCCCTGCTACCCATGTGCTCTTGGTGGGTAGTTACCA 

ACATATACAGAATCTGCTTCCCTTTGCAGCATTTCATTTGCATAAAGACT 

GGATGGCA 
>Sequence 1817 

CCGGGCAGGTACTTTTTTGGATACAATTTTCATAGAAAACAGCAAACAAC 

AGTTTTATAGGAAAATCTACTGCTCTCCACACTTCTTTGTATTTAGAAGA 

GTCTTGATGCTTCTAATCAGGCACCCAGAATTCCCCAAATACTGACAAAT 

CAAGCGTAGTCTATGAGGATCTGGCTCTTGTCCCCACAGTCAGTCCTCAT 

GGGGCGGTGGGCAGGGATCATGAGGTTTACTCCCCCTCTGATATCAGGAG 

AAATGTCACAGACTTTGGGGGAAGGGAGCAAGGATCACTTGGTAAACCGG 

GGCTCTCAAGTGGACCTTGTTAGTGGAAACGACTCTCAAGTCACCCAGGG 

GCAAGGACGGTTCCCTGCTGGCCTCCGGCCTGCTTGGCCTGGGTCACCTG 

AACACTCACGCTGTCCTGG 
>Sequence 1818 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGAGACAAGGTCA 

CCCTATGTTGTCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGAGCTCAAGGGATCCCCC 

AGCCTCAGCCTCCCAAAACGTTGGGATTACAGGCATGAGTCACCATGCCT 

GGCTTAAATTAACTTTTAGGTTCAATAAATCCCAATAAAAATCCCAGCAG 

ACTTTTTTTTTTTGTGGAAATTGACACGTAGATTCTAAAATTTAAATGGA 

AATGAAAGGACTAAAAAGAACAAAAGACAAACTTGAAAAATAGGAATTTG 

GAGGACTTCAGTTACCAAATATCAGGGTATTACAAAGCTACGGTTATTTA 

AAAAGTAAAAGCAACAGCATGGTATTGGTGCAAGCATAAAAAAATAGAGA 

AAGAAAAACAGTTTTATACCCCGCGTACCT 

>Sequence 1819 

AATATTGGCCAGGTCTTCGTCGGCGAAACGCGGTGGGGCGACGGCGGCGG 

CAACCGGCTCCTGCAGCGGCGGACGGTGGCCGGTCAGGGCCGAATGGCAT 

AGCAGGGCCAGTTCATTCAGATCGGCGGGAATACGCGCGACCAGGCAGCC 

TTGCGCACGCAGGGTGCGGATAGTGGCGCTGGAGCAAAAGCGGTACAGCA 

CAACGACCGCAGCCACGCCGCTTGCCTCGCGCGCGGCGGCAATGGCCGGC 

ATCACCCGTTCATCGAGTTCGGACTGCTCGATCACCAGCACGTCGGCGCC 

TGTATCACGCGGTAACTCCTGCGCCATCGCAAGGCCAGCGCTGTGGCCGC 

GCACATCCAGTCCAAGGGCGCTCTGCCCCATGGCGGCAACT 

>Sequence 1820 

GTCATTAGCTTGTTTTCCTTGGGGTGAAAAATGGTTATTCCGGCTTCACA 

AATTTCCACCACCAACATTACCAAACCCCGGGAGGCACTAAAGGTGGTAT 

AAGACCTTGGGGGGTGCCCTAAAATGAAATGGAAACCTAACCTTAACATA 

TTAAATTGGGCGTTTTGCGCTCTACACTGGCCG 

>Sequence 1821 

AGGTACCATGGACTTCAAAGATTGGGAACAGGTGGGAATTGCCTTAAAAC 

AAGTTTGTAAGGAAGGAAAATTTATCCCCCTAACAGCCTGGTCAAACTGG 

GCTATAGTTAAAGCAGCCTCGGAACCGTTTCAATCGGAAAATGAGGCTTA 

TCCTCCAGCAGAAAGAATTTCTGCAGAGGAAGGTGGTGATGCTGCTGAAG 

GAGGAGAGGATAGTGAAGAGGATTTTGAGGAAAATACAGACAAACCTGGA 

GATGAGTTAATTTCTTTTGAGGAGCACGTGGGACCTTCAGCTGCTCCTAA 

AATAGAGAAGCCATATATGCCAAGATGTTTAAAACAAAGAAGGGCCTT 
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>Sequence 1822 

CCGGCAGGTACTATAAGCTCCTACCTAGAAGACATAATACTGAATACCGA 

AGCGAATACTGCAGAAGAACAAGCCAGGGCAGAAATAGAGAAGATGGCTG 

AGAAAATCAATGACATTGCTTATGAAATGGAAAGCCGCCGAACCTATCTT 

CAGTCAGAGGAGATTGGGTTGCTGAGTTGGTTTATTAGTTTTCTGGATNN 

CCCAGTAGGTGCAAAANNATACTTTGTCAAAGAAAANAGTGGAGGGAACG 

CNNACAGCGGAAGACATGATTCTGTGGGCAGCCCATGCAGATGCATCGCA 

CAGTTACCACGGAAAGGGCATGGTTCAAAAAGAAATTATACTGAGGGGAG 

AGCAAGGATGAGGGGCCTCAAATGCNNTGCCATGGNNTACTTGAGAAAAG 

ANNAACTCAAAATGAAGAACCCAACAGCTAAGATTGGTGATTTTTTNTGG 

TAAAAGAAGCTTGTACNAGTTCAAAAATATGTGGCAAGGGAGGGCGTAAG 

GGGCTTTGGTTCACCACTGTAGACATGCCAGTGGCCATTTGCAGGGGCAT 

ACCAAGGGTAGTGTCCGTGCCGCAAGAAGTAAACCAAGCAAGCTTTGGGG 

GAAGCTGGGGAAGGTGGGTCCGCCCATTTAAGGGTCAAGGTTTCTTTCCT 

TTATCTTGAGCCCAAGCAAGGAACTTCCCCCCCTGGAAGCCGCGGCGCTT 

TCATCCCGGCTTGCTTGGTAGGAATTCCCAAAGAAGGAAAGCGGGAGACC 

TTGAAGTTCCCTTTAAGCCGGCTTGAGGACCCTTGGAATTGGTTTGGGGG 

TGAGGCCCCAAGGGGCGGGAGGCCGCAAACCCCGTGCGTTTGGTTTCCAA 

GAAAAATGTGGTAATAAGCCGGGTTACCTTTGGGCCCGTTTAGAAACTAA 

GGGGAACCCCCCGGCTTTGAGGAAATTCGATATTAAAGCTTATTGAACCC 

CGTCGAACCTTGAGGGGGGGGGCCCGGGACCCCAATTT 

>Sequence 1823 

AGGTACACATTTGACTTACTGCACAGTATATTGATCATTTTAATGGGAAA 

CTTTAGCTTTCTACTTTTTATTTTTGTTTTTTCACTTTCTATGCCATTAT 

TTTTGTATTCTTTTTCTTAGTGTGAGCTCTAAAATCAATGTTCTTGAAAA 

AGAAATTATTTTGCAGAAGTTGGGGAATCATGTTTGTTGAATATGTATAA 

AATAGAAACATAGGCTGGGCGCGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCTACACT 

TTGGGAGGCTGAGGCAGGTGGATCACCTGAGGTCCAGAGTTTGAGACCAG 

TCTGGCCAACATGATGAAACCCCATCTCTACTAAAAATACAAAACATTGG 

CTGGGATTACAGGTGTGAGCCGCAGCGCCCGGCCAAAAAAAGGAATTTTT 

A 

>Sequence 1824 

AGGTACTTTGGGAGGCCGAGACGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAG 

ACCATCCTGGCTAACACGGTGAAACCCTGTCTCTACTAAAAAAAAATAAA 

AAATAAAAAATAAAAACATTTCTGGGCATGGCGGCGGAGGCCTGCAGTCC 

CAGCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAATTCGGGAGGCGG 

AAGTTGCGGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGGCAG 

AGCCAGACTCTGTCTCAAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAAAAGAAAAAGCCA 

CTCCAGGCTCACTGCATCAGGATTTGCACTGCAACAGCATGCCCAGGGCA 

CAGTCATGTTTGAGAAATACGGAGGACCTCTGAAGTGCTTGATTCTGTGA 

ACTCACACTGCTGTAAGCAGACTTGT 

>Sequence 1825 

CCGGCCAGGTACACAATAGGATATGGGGATATACAATGAGGAATCAAACA 

GAGAAGTAGCTCTGCTCTCAGAGAATTTATATTTTAGGGGGAGAAGACAC 

AAAATAATTAAAATTAATAAATAAAACATATAGTGCGTTATATGGGGGGA 

GAGTCTTTATAAGGGCAAAATTAAAGGCATAAAACGGGAAAAAGGGGCAG 

TGGTGATGGTAATGAAATGCTGGTTGAGATTATTCAATTTTTAAATAAAA 

GTCCATTTTTAGGAAAATGGGCTTCACCTGAAAAACTGTGCACCATTTTG 

TATCCAAAATTATCCTAAAAATTCCGCTAGGGTTTAAAAGACCATACTTG 

GCAATGTTCTCGGTGAAGCAATGTAAAAGGGCCTCCATTAAAAGGAGGGG 

CAAATTTAAAATGTCCCACAAAGGCCCACTTTAAAAGGCCTGGAAAAACC 

AATAGACTTTTCCAACAATGAGATTTGGCAACTAAAAAAAAATTCACAAA 

ATATTGCCTTTTACATGTTCCCAAAACATTGTAACATAGCCAAT 

>Sequence 1826 

AGGTACGCCAAAGGATCCGATTTGCATAGCGGAGCTCCAGCTGTTGTGGG 
AAGAGAGGACCAGCCGGCAACTTTTATCCAGCTCTAAACTTTATTTCCTC 



Table 3 



338/1077 



CCAGAAGACACTCCCCAGGGCCAGAAATAGCGACCATGGCGAGGATGAAG 

TCATTGCTGTTTCCGAAAAGGTGATTGTGAAGCTTGAAGACCTGGTCAAG 

TGGGTACGCGGGATACCAAGTTTATATAATTTGAAAAAAAAAAAAAAAAA 

AGTACCTGCCCG 
>Sequence 1827 

AGGTACTGGGGTGAGATGATCTGAAGGGTGTTTCCAATGAGAATGACACA 
AATACCAAGGACTGGAGAAGCCCTTGGAACAATTGATAAAGCTTCCCACA 

^^^^^^^^^^^^^Q^Q^^QQ^^^^j(^^^^(^jQy(^^(3CCAGGC^ 
TCGCATGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGAATCAAGGAATT 

CTCCTGCCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCTCCCACCACACC 

TGGCTAATTTAGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGTCAG 

GCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCTGCTTCCGCCTCCCA 

AAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCTGGTCAATTTCCCACA 

TTTTCTTAAGATTAATGTTTGGCCTACAAAAGCTCAACCCAAAGCTATCT 

TATCAAGCTGGTATGGAATCTTTATTTCAGCAAGGTGATATCCCCAATAT 

GTAATTCAACCTTTTGTTTATTCCCATAATTAGTACCTGCCGGTTNGGGN 

GTTCCCCGCCCATTCTAGACCTTCGGATCTCGCGGATTGGGGTACTTCGT 

GTCAATCCTTTACATGCTGTAGCCTCTGGGGAAGGCCCCGTTTTCAGCCA 

TTATTCCCTTAATCGGGGGTTATTCGCGCCATTTCGGAATACTGCGGAAC 

TTGTGTCAATTGGTAATTATTTGCGTTCCTGTTCACACTTAGTTTCACCC 

GGGTCAATTAGGTAATCCCGTCGTCCTCTGGATAAACCATCTAATTCTGT 

TTACTTCAATCTTCCTTCGCATCGCGTAACTTATGCG 

>Sequence 1828 

CACCCACATTATACTTTAATTTTCTTACTCATCCACGCATACCTTACTAT 
TTTCGAGATATTCCGGTTTTCTCTTTCTTCATCCTACACCGTCATATTTT 
CTCTTTCGGACNCNTNCTTTNTAACAAGCCTC 
>Sequence 1829 

CCGGGCAGGTACAGAGCAGAGAAAGCCTTAAACAGCAATAAAATGCAGAT 

GCTGTTGTCCCTGAAAAAATCACTTTCTTTCTAGAACAGTCAAGGCTTAT 

TTCACCTCAGCCCCTGGTTGTATGATACTAATACGCTCTGATACTCCAGG 

GAAGCAACCAGTGACTGAGATTTGAGGATTAAAATCAAAGCACAATGAAC 

TATCATTTGGCTGCCCCAGGCCCACTAAATCCAGACAGCAAAGTGTTCTC 

ACCATTCTGAGACACCTTCGGCTACACATTTCTCCAGCCAAAAACCTAGG 

AAGATGTCCGGCTGACAGATGCGCCTGTTACATGATTCAGAGAAGACAGT 

T 

>Sequence 1830 

CCGGGCAGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCG 

GGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTAGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGG 

CACACAGCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAAG 

TTTCACCATGTTGCCCAGGCTGAATCTTGAGCCTCCCTGAGCCTTAAGTG 

ATCTGCCCAACCCTTGAGACTCCCCAAAAACGCCTGGGAATTAATAGGCG 

TAAAACCATCCATGCCCCTGGGCCTTAAAATAAACCTTCTAGAGTCCAAA 

CATCTTCTTTATTCACGTGAGAGCCTTTCTGGAGAAAAACTTCCATCCAC 

CGTGGGGTGCCTCTTCTTTTCGCTGAATGTGGTTTGTGGCCCCCAAAATA 

GCCTTTGTTTCCTCAAACAAGAATAGACTTTAATTTGGCTAATGGAATAT 

AATAATACTTCAAAAGAAGCCTGCCTATTAATGTATTTACAATAACATTC 

>Sequence 1831 

AGGTACTTCTCTATTTTTTTTTTTTCAATTTCTGGCATTTAAAAATGAAG 

AAAAAGGAAAAAAATTCAGGACAATTGACCCTTTGACCAAAATGCTAAGA 

TGAAAATATAGACAATAGAAAGAAATCCCCAAATGATCAAGCTGTGAGAA 

TTACCAAAGAAGGACTAAATAACAGCAATGATTGATGTTAATATTAACAA 

GAAGATAGACAAAAAATGCATAAAAGATTGGATAATTCTGTCAGAGAATT 

GGAATTTTAAAAAATCAAATAAAAATTTTAGAAGTTAAAAACATAGTAAC 

TAAAGTTAAAAACAAATGGGTTTTATAGCATAATTGACATGCACCAACGG 

TTAGTGAATTGGAAGACAGGTTAGTTAAAAAAATTCAAATATATCCAAAA 

TGAACACGACTGATAATTTTAGGATAAACAGGTACCCTACTT 
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>Sequence 1832 

AGGTACTTTGGGAGGCCGAGACGGGCGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAG 

ACCATCCTGGCTAACACGGCGAAACCCTGTCTCTACTAAAAAAAAATAAA 

AAATAAAAAATAAAAACATTTCTGGGCATGGCGGCGGAGGCCTGCAGTCC 

CAGCTACTCTGGAGGCTGAGGCAGGAGAATCGCTTGAATTCGGGAGGCGG 

AAGTTGCGGTGAGCCGAGATTGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCGGCAA 

AGCCAGACTCTGTCTCAAAAAAAAATATGAACAGAAAAAAGAAAAAGCCA 

CTCCAGGCTCACTGCATCAGGATTTGCACTGCAACAGCATGCCCAGGGCA 

CAGTCATGTTTGAGAAATACGGAGGACCTCTGAAGTGCTTGATTCTGTGA 

ACTCACACTGCTGTAAGCAGACTTGT 

>Sequence 1833 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCAATAGGAGATATGTGAGT 

CTGTAGACCTAGGTTTTATTATACAAATATGCAGAACAAAATGTGTGTGT 

CCATGTGAACTTTAAAAATTGTTATCTGTTTTTTAATTGTATGCTCACAT 

GCGGTTGTAAGTAATAATACAGGGAGGGTTTTTGAGTATATCTCTTTGTT 

TAGCCTTTTTGATGTTGCTAAATGAGTAAAGCTGTTTAAGTATTTAAGTC 

CTTATTGATAAGGGAGCCGAGGTATTTCTAAGCATTACTGCATGCCCGCG 

TACTTTTTTTT 
>Sequence 1834 

AGGTACAGTTGCCATGGCTGGGCCCTGTAGACAATTGCTAAGCCTTTCTG 

GTGCCACTATCCTTGCCCATATCTTTTCATACTGCCTTCATACCATGGAT 

CTGAACTTTTGCAAGAATACCAGGATTAACCCCCTGCTTGCCTGGATGTT 

TTCCCACTTTCAGCTGCAAACATCTACCTAGACCAGCTCTAACCTTGCAG 

GCCTTGGAGAGTCACTGCAAATATGCTGCCTGCAATCTGGCCATCTCATT 

GTCTAGACATGACAGCAAAGACATATTGTTTCAATTGCATCTTTGGTTGA 

ATTGTTATGCTAACAACCTTTAGTTACTTTCACCTCGTATCTTCATCTTG 

GTCCTGCCACTTTAACACTTTAAAACTCAGTTTTCTCTTTTTAGAGTAAA 

ATAATAATGGAATCTACCTCCTATGGCTATTTTG 

>Sequence 1835 

GCGTGGCGTGCCCTGCCCGGGACTATTTTTTATTGTTTTTTTTCTTTTCT 

GAGCACACGAGGGTCTCCACATTTGCATCGTGTGCACCCCTACGGCTTGG 

TATGTGGCACGTTGGGTAGCCAANTACCTTCGAGNCCTTCTACTTCGACA 

CGGCGCCTGTCGTATCGCATCTTCGCTANGCGGCGTACTAGAAGGAAGAT 

ATTTCTCGTTCTCCCAATCTGCTTTTCAAGTGGCCTCCCCCACCAATAGG 

TTAATTCCCTTGGCGTTGTATCCTTTTAACATGTTGGCCTATCGAGCCTT 

TTCTTTATCTCCAGCCAAGCCTTGTGTGGGAGCATAGANAATTNTTNNTC 

TTTATATTTAGACCCTTAATATTNTATATGGTAAATGCCCAAGAGAATTA 

GCCGCGGGGCTCTNTTTATTTTACCTTTCNNANCCNAACTTTTGTGGNCC 

CCGNCCNACAGCCGCCCGTTTTGTTAAATCTCCTTTCCCAAAACNAATCC 

TTTTTTTTCGGTTGGTGGCCAAACCTTTNTCTACTACAGNNGTGGGGAAA 

TTNGCNGCGTTTCCTNACATAGGNGCTACGGTTNGCNGCNAAGACCCCCC 

TTTTCGNCCTACCTGGGAATAAGGAATGTGGCACCAGTTGTGTGGTGTTG 

CAACATCCTTAAACCACAAAATTTGGTNGCTTTCTTTCTGGCGTTTGCGA 

NAGGTGGTGAAAAANNAAAANNTTTAANTTGNTTNNTTNTATTNTTCNNC 

CTGTGCCCTTATTCACAACCATTAACACCATTTGTTNTTTCTATTTNACA 

ACACCTTTGTCTGAAATCCCTTCTTTGGAGGGGTGCTTG 

>Sequence 1836 

CCGGGAAGGACGCGGGGATTCCCAGGAGGCCTCAGACCCCGTCACCTGAG 

ATGAGAGCTGGATCCCGGAGAAGCTCAGGTCTGACCCAGCATTCATTGCT 

GTAGGAAGGGCTCGTCTAGACTCCAAGGGAGCCGGGTGCGGTGGCTTAAA 

CCTTCTT A A ATTTTCT AT A ATTGCTG AG A A A AC A A AC ATGG ATCCCTGCT 

CTCATACCCAAACTTTAATCATGAATATAATGCTTTTTATTGACTTTCTT 

ATTTTTAAATAAAACCTAACCTTGCCTAAGTCTTTATTACCTGTCATAGA 

TATATTAACAGGGACCCCTTGCCCCTCTTCTAAAAAAATACTTCGATATT 

TTCCTTTCTGAAGCTGCCAATGAATTCTAATAATATTCCTTTGTTTCAAT 

CTAATATTTACCTTTTAACTCTCTGCTGTGAGTGCACTCCGATCCCCCCA 



Table 3 



340/1077 



TTTTATTTTTTTTAAATAAAAA 
>Sequence 1837 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGACGCGGAACCCGGCGCGGCGGCGGCACGATG 

GTCATGGCGTATTTCGTCGAGAATTTTTGGGGGGAAAAAAATAGTGGCTT 

TGATGTCCTCTACCATAATATGAAACATGGACAGATATCAACAAAAGAAC 

TAGCAGATTTTGTAAGGGAACGAGCTACCATAGAGGAGGCATACTCCAGG 

TCAATGACAAAACTAGCAAAATCTGCAAGCAATTATTCACAACTTGGAAC 

ATTTGCACCAGTATGGTGATGTATTCAAAACANTCTACANGAGAAATTAC 

GCCAAATTGTCACTTTGGATCATTGTTAGAAAAATTACCAAGAATTAATA 

AAAGGAAGTTTCAAC 
>Sequence 1838 

AGGTACAGCATCCTGGAGTGGTGTCAAGGGAAAGAAACATGCTGCTTCTG 

CCACAGACGGACCATGCATGGGAAGAAACTATTTGAGAATGGCTCTCCAA 

GGGGCTGGTCGGCCTTGTCTGCCCACTCCCTCTACCTTTCTTTGTTCTGT 

TTCTTTCTCTTCAGTGTTGGTCCATTTTCCTTTTTTCACTGTTGCGTGTT 

AGCACATCATTACTCTTATCTCCATATATTTGGATGTTTCCTGCATTATG 

GTGAGCTTCAGTAGGTCTTGGATGAGTTAGTTGTTCTCATTCCAAAATGT 

AAATTTCTGGTGTTTAGTAGGTGCTCAGTAAAGCTTGAGAAAGATGAAAG 

T 

>Sequence 1839 

CCGGGCAGGTACTTTAACAAGTAAAACTAAGTTGGTTATAATGTGACAAA 

AATACAAGCAATAATAATAGCAAAATTATCCAATAGGAACCATGCAGAGA 

GTTTTATATTATAACTCATGTCCCCTTTCCTGCAATGTTATTAACTTCTA 

TCCCCATTTTCCACATCAAGGAAATTAAGTTTGGAGACACAGAGTGACTT 

ACCTAAGTCACAGGTCTGGTAGGTGGAGAGTTTCTCTCACTCCAGGGACC 

ACAATCTACAAAATAAACTTGCATATTCTACAAAATATTTGTTACCATTG 

GAAGTAGGTAGGCAGAGTGTTACTAGCATTAAATTATGGCAGGAATAAAA 

AGAAAGGGTGGTGGGCTGGTCTTGCTTCTGCAGTTTAAGGGGGATCCCTG 

CGCCGN 
>Sequence 1840 

AGGTACGCGGGTGACTACCAGCATCCATACTAATCTGGGAGATCCAGGGA 

TGTGCCTTGTTATGGAGGGGACTGTGACTCCTTTAAGACCTAGACCATCA 

CTTGGGAGATTTGTTTTGGTCTCTGGGTGGATTGTGGATGGTAGACAGAT 

CACAGGCCAGCATGACCTGTCTTTGGCCTTGCTGGTTATAGAATCTCTAT 

TCTGCAGAGCTAAGAGTGCAAACTAGGACCAACATTACCAAGAGGACAGA 

AGCTATCTGGGGATCCTGGCTGGCAGTGCTCAACTTACAGCTCAAGCCTG 

TGATAACAGGAGAGGTGGAGTGTGTTTTGTGCTTCATTGTGCATGTGTTT 

CAAGCAGAAACTAGACTTGAGGGCTTAAATAGAAAACATCTCAAACAATC 

CATGAAATGGTAAAT 
>Sequence 1841 

CCGGGCAGGTACTGGTGCTACACCATGCGCTCGTGGTTCCTGAGGGCACA 

ATTCATTCATTCGTGAAACAGGGCAAATTTGAGATTCAGACCTCCAAGGC 

TCCAAGCTACATTGCTTTATTGGAGGCGGCCACTCCGGATGATCCCAATG 

AGGAGCCGACTGCTCCTCAAGGCCCTTCTTTGTTTTAAACATCTTGGCAT 

ATATGGCTTCTCTATTTTAGGAGCAGCTGAAGGTCCCACGTGCTCCTCAA 

AAGAAATTAACTCATCTCCAGGTTTGTCTGTATTTTCCTCAAAATCTTCT 

TCACTATCCTCTCCTCCTTCAGCAGCATCACCACCTTCCTCTGCAGAAAT 

TCTTTCTGCTG 
>Sequence 1842 

CCGGGCAGGTACTGCAATGGGCACTGAAGGAGACTGTGGAGGTCATTTAA 

AAATAGTCCCTGAACTCTCCAAAGTGGGATTATAAGTGCAAAAACAGTGC 

CCAGGATGAGTAGGAAAGCCACATTACAGATTGAAAGAAGGAAGAAGTTG 

CATGCGATCTGGGGACAGGCAAATGTGCAGGGAGTAGGGGACATGGCAAT 

GGACTACAGAATTAGGAATTTTGGTAGGTAGGAGTAGGTAGACATGGGAT 

AATTGAAGAATTCCAGGTGGAAATAATAAAATATAAAAGAAATGGGAAAG 

GAGGCATTTTGAGGGGAGAGTGAGTTGTTTGTCCACAGGGACTGG 
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>Sequence 1843 

CACGCTGGTTTTGCATCTTCAGGAGACGCTCGTAGCCCTCGCGCTTCTCC 

TCGGCCAGTTCGCGGAAGAAGTGGCTCACGCC 

>Sequence 1844 

AGGTACTTTTGCTTGGATTCTTTAAGAGGGTGGGGGTCGGGAGAGGCTTG 

GCAGCATAAAGGCAGGCCGCTCTGGGCTGACCGTGCTCCTGACCTGGATG 

CAGAACTGTGGAAGTTGCCCTCCTTGTTCTGCTTCCTGCTCCCTCTTTTA 

GCCCGTGTGTCCAGGGGAGAGGATGGGTGTTCCGGGAGCACAAGGCCATG 

GCACAGCCAGCAGCCTTCTGGCAGTTCCTGAAGGACAGCAAGTTTGACAG 

AGATATTACCCCAGCTGGGGCTAGAGCAGAGGAACAGTTGGTTGTGTGCT 

GCCATTTGACAGTATCCTAATTCCTGACCCACTGTGAGCATTAACAGCCC 

AAATACATATCTTCTAGACAGTCTGGTGCTCAAAGAAACCTCTGCCAGAT 

>Sequence 1845 

CCGGGCAGGTACTCATACAATAAGACCCTATACAAGCATTTAAGTAACGA 

TGCAATACAATATTTACCAAACTGACGACATGTCCATGTTATATTGCTAA 

GCTACAAAAAAAAGTCATATAATACATACTCTAAGATTCCCTTTTTAAAA 

TAAATATAAACATGGCCCATATACAAAAGAATAGGAAGATAAATATATCA 

CTGCATGGTATTATAGATTACTATTTTCTTCTTTTCATTTATGTATATCG 

TCTCCATTTTCACAGTGAATATATACCTATTAGTAAGAGAAAATCCAATG 

AATATCTTTTTTCTTTTTTTTTGAGATGGAATCTCACTGGCTGCCCAGGC 

TGGAGTTGCAGAGCCGTGATCTCAGCTCACTGCAGCCTCCACCTCCCAAG 

TTCACGCGATTCTCCTGCCTA 
>Sequence 1846 

AGGTACATGACTCCAGGAAAGTGATTCTCACCCCTCTGAGCCCCAGTTCC 

CCCACCTCTGGCAGGGAGATAATAATACCTAACTCACAAGGTTGTTGAGA 

GGGTTGGAAACAAAGCCTGCAGAGAACCTAACACATGATATACGTTTAAC 

AAAGGGCATCCATCTAAGACATTCAACCAGCATCGGCATTTGCAACAAGT 

CAACCTTTACTTTTCAGGATTTCATTTGGGGAAAAATTAAACATTCACCA 

GCATATTTTTGTATAGTGTTTAAGAACATGAAGTTAGATTATTCAAACCT 

CACCTTATAAGTTCTGTGCATTTTTCCTCTTTTATGTCTCTGCTCCCTCA 

CTATAAAAGTAGAACAAGAGTGCTTACCTTGCATGGTTGTTGTGCATGTG 

AA 

>Sequence 1847 

CCGGGCAGGTACATTTTGGATTAGAATTGAAGTATCAGTCTGTTGTTTCT 

TCATTTCTTCTTTTTCTATGCTCTGTTTACAATTTCAGCTACTCCAGAAG 

CTCAGATTTTCCCTATTCCAAGCTATGAGATGTGATGCCACATTTGGAAT 

TGCCTTCTTGATATCCCCTTCTGAGAATGCATTGCCTGCTTTTTAACTCA 

TTATATTCAAAACTAAGTTCATCATCATTCTCTCCTTACACCAGTTCTGA 

CCCTGACTTTGCCATTTTTCCTTACTAAGTACGCGGGGGTTTTTTTTCTT 

GCTGCAGCAACGCGAGTGGGAGCACCAGGATCTGGGGCTCGGGACGAGAC 

TGCACGGATTGTTTTAAGAAAATGGCATACAAACCAGACATGGGGGAAAT 

CGCCCGCTTC 
>Sequence 1848 

GCAGGTATTCCTCGACGATCACGCGCCGGCCATGCTTGCGCGCGAACTCG 

AAGGCGCGCGCCACGGCGTCAGGGGAGACGCAGTCGACGGTCACGCCCTT 

GCCCTGGTTGGCGTCCAGCGGCTTGATCGCCACCGGC 

>Sequence 1849 

AGGTACTTGAAAAGAAGCCCGGCCTCTGAGCAGTCACTCATTCCTGGTAA 

AGCCCCTCGAAGTCTGCAGACTTCATGGCTGGCAGAAAGTCACAACTGGT 

GTTTTGCTGTGTCAGTGGCCTGGGAGAAAACCAGCAGCTGATGAGGCTGG 

AGACCACTACATAAGATGCTATCATCATCCCCGACATGGCGAGTGATACG 

AAGCCCAAACCACAGAGGATGCAGAGCAGTGAGAAGCCACCCACAGAGAT 

GACCAATCCTTCCAATATTATGACCCCCAGCAGAGCAGCCAGGGTGGTAA 

GCACCACGATGAGCAGGAAGAATCCAACAGGAA 

>Sequence 1850 

AGGTACTTTTGCTTGGATTCTTTAAGAGGGTGGGGGTCGGGGGAGGCTTG 
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GCAACATAAAGGCAGGCCGCTCTGGGCTGACCGTGCTCCTGACCTGGATG 

CAGAACTGTGGAAGTTGCCCTCCTTGTTCTGCTTCCTGCTCCCTCTTTTA 

GCCCGTGTGTCCAGGGGAGAGGATGGGTGTTCCGGGAGCACAAGGCCATG 

GCACAGCCAGCAGCCTTCTGGCAGTTCCTGAAGGACAGCAAGTTTGACAG 

AGATATTACCCCAGCTGGGGCTAGAGCAGAGGAACCGTTGGTTGTGTGCT 

GCCATTTGACAGGATTCTAATTCCTGGCCCACTGTGAGCATTAACAGCCC 

AAATACATATCTTCTAGACAGTCTGGTGCTCAAAGAAACCTTTGCCCGAT 

TCACTCCAAGAAAAAAGTGTTGGGTGTTGT 

>Sequence 1851 _„ . . 

CCGGGCAGGTACCTAATAAATATTTTTGGCATATGTGAATGAATGAGTGA 

GTGAATAAATAATCAGATTAGTTGATGAAAGATTCTAAGGGAAGATTAGG 

TAATGTGATTATAAGAGAAAGATCCTGAAGAATGCTTGGGAATGGATCCT 

TTACTCATACATGAATTTTGTTCATCAACCTTATATTGTAGGGATCACAG 

TTCATTTTGGTAAAAATATTGGGTCCATTTGAAAAATTTATTACAATTTT 

TTCCAAAATGGATGTACAATCACTTCCATTTATTACAGGGTGTTCAAAAA 

GTTTAGCTCTTTTCATGGACTTATTCAACCAACTTGAATTCTTCATCCAT 

GGGAAGGTTTTTTAAAGTAATTGGGATATGCTATTAAGCCTCAACATATG 

TGCAAGTTCCTAAGATATGTGTCAAGCCGGTGGGATTTGAAAAAAGTGGT 

TTCTTG 

AGGTACGCGGGGGAAACAAATCAAATGTTTGTTCTCAAATTCTTACTCTG 

TCATTTATTATTCTCCATGTTTTTGTAACTGCTTCCTTGGAGATATTTAA 

ACATAAATATATACAGAGAGGGTGAAGATGGAGGAGTGCTTTTTACAGTT 

CACAGTTGTCTTTTTCATGTGTGACAGGTTTTTGCTGTGTTGCCCAGGCT 

GGAGTGCAATGCCACAATCTTGGCTCACTGCAGCCTCAACTTCCCGGGCT 

CAATCGATCCCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCAAGGACTACAGGCGCAC 

ACCACCACACCTAGCTAATTTTTGTATCTTTTGTAGAGACAGGGTTTCAC 

CATGTTGTCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGGGCTCAATTGGTCCTAGCAC 

CTCAGCCTTCT 

>Sequence 1853 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTAAATACTTAGTATATAGACTGGGGCTGGGC 

GCGGTGGCGCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGCC 

GATCACTTGAGGTCAGGAGTTAGAGACCAGCCTGGCCAACATGGCGAAAC 

CCCCGTCTTTACTAAAAATAGAGACACGTCACTGCACTCCAGCCTGGGTG 

ACAGAGTGAGACTCCATCTCAAATAAATAAATACTTAGTGTATGATAAAA 

GCTAGAATAAACATACTGTTTTAAGTAGAATTCTGAAACAACTTCAAATT 

CATTTAAACATACATCAATTGACAGTTAAGCAAGCTAAGCTTAAGCAAGT 

TAACTTGTTTTGCCATTTCTATCAACCTAAGAAATAGGGAATTTTACAAG 

ACAGTAAAACTATGTAAAAATATGGAGTTG 

>Seauence 1854 „ 
AGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCGGGGCTC 

AAGTGATCCTCCTGCCTTAGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGGCACACA 

GCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAGGTTTCAC 

CATGTTGCCCAGGCTGATCTTGAGCTCCTGAGCTCAAGTGATCTGCCCAC 

CTTGGACTCCCAAAATGCTGGGATTATAGGCGTAAACCACCATGCCTGGC 

CTTAAATCAACTTTAGAGTCAACATCTCTTATCACTGGAGCTTCTGGAGA 

AACTCCATCACGTGG 

>SeQuence 1855 „ 
CCGGGCAGGTACTAGATTCCAGTTCCCCCTCTCACAGCTCCCCTAGGTTT 

CTGCTCGTAAGATGACAAAGTTGTGACTGTATGCTGACATGATTATTTTA 

TTAATGATTGCTGCTCAGCTGAACTGTCAGCTCTGAAAGAACAGTGACAT 

GTGGTCTTTCCATTGTATCATCTTCACTGAAAGGAAATAAATAAACAAAT 

GAAGAGTTCTAATATATTTGGCTTAAAATCATATTACTTCAGGCCAGGCA 

CGGTGGCTCATGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGG 

ATCGTCTGAGGTCAGAAGTTCGAGACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACC 

CTGTCTCTATTAAAAATACAAAAT 
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>Sequence 1856 „ „_ 

CCGGGCAGGTACTCTATTTCAGATTTCCTCAAAGCTGGGCAGTTGTTAGC 

GAGAATGACCAATTTCGCTTTGCCTTGTCTGATCATCTTCAGAGTCTGCT 

TGTACCACTGCGAGGCGACTGTTTATACATGAAAGCATCCATGATGAGGT 

TGTAAACAGACTTAAAAAGGCCTATGCACAGATCCGAGTTGGGAACCCAT 

GGGACCCTAATGTTCTCTATGGGCCACTCCACACCAAGCAGGCAGTGAGC 

ATGTTTCTTGGAGCAGTGGAAGAAGCAAAGAAAGAAGGTGGCACAGTGGT 

CTATGGGGGCAAGGTTATGGATCGCCCTGGAAATTATGTAGAACCGACAA 

TTGTGACAGGTCTTGGCCACGATGCGTCCATTGCACACACAGAGACTTTT 

GCTCCGATTCTCTATGTCTTTAAATTCAAGAATGAAGAAGAGGTCTTTGC 

ATGGAATAATGAAGTAAAACAGGGACTTTCAAGTAGCATCTTTACCAAAG 

ATCTGGGCAGAATCTTTCGCTGGCTTGGACCTAAAGGATCAGACTGTGGC 

ATTGTAAATGTCAACATTCCAACAAGTGGGGCTGAAATTGGAGGTGCCTT 

TGGAGGAGAAAAGCCCACTGGTGGTGGCAGGGAGTCTGGCAGTGATGCCT 

GGAAACAGTACCT 

SGSSi3GTACGGGGGAGGGTAGAGTGAGAAGCACCAGCAGGCAGTAAC 

AGCCAACCCTTAGCCATTGCTAAGGGCAGAGAACTGGTGGAGCCTTTCTC 

TTACTCCCAGGACTTCAGCACCTAAGACAGCTTCAAAACAAACCAGAACA 

GTTATGTTTCTGGGGAGCACGACTGGGTCGAGAGGCACATAAATGGACAC 

CATAAATAAGGCCCAGCTCCTTGTGCTCCTGACTCTTCTCAGTGCGCTTT 

TTTTACAGACTTTGGCATGGCCTTTTTACAGGGCACCTTCTGCTCTCAGG 

TTGGGTGACAGAATACCCTTTGAGGGAGCAAATGAACCTGATCAAGTTTC 

ATTAAAAGAAGACATTGACATGTTGCAAAATGCATTATCTGAAAATGACA 

CACCCTATTATGATGTATCCAGAAATG 

cS^AGGTACAGTAGTGCACTCTTGGCTCACTGTAGCCTCGACCTCCG 

GGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCTTAGCCCCACAAGTAGTGGGACTATAGG 

CACACACCACCATGCCCATCTAAGTTTTTGTATTTTATGTAGAGACAAGG 

TTTCAACCATGTTTGCCCAGGCCTGATCCTTTGACACTCCTGAGCCTCAA 

AGTGAATCTGACCCACCTTCGGAACTCCTCAAAAATTGCTGGGAATTTAT 

TAGGGCGNNTAAACCCAACCATTGCCCCTGGGCCTTTAAAATTCAACCTT 

TTAAGAAGTCAAACCATCTTCTTTATCAACTTGGGAGTCTTTCTTGGGAG 

GAAAACTCCCATCCACCGTTGGTTGGCTACTCTTTTTTCCTGGATGGTGG 

TTGGTGCCCCAAAATTATGCTTTGTTTCTTCATCAAGAATTGACTTTAAT 

TTTGGCTAATGAATTATT 

>Sequence 1859 „ . 

AGGTACTTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACT 

GTGTTAACCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCGTGATCCGCCCGCCTC 

GGCCTCCCAAAGTGCTGGGACTACAGGCGTGAGCCACCACGCCCGGCCCA 

AAAGCATTTACTGTTAAGGCTGCCTCATTTTTCAGCTTTGTTGTAGTTGA 

GATTCTGATGTTCACCTAACAAAGTCCCTGACAAAACAGACTTCCTTCAA 

TCCAGGTCATAATTTGAAACGTTATACAATAATGAGATTTAAGTGATGAA 

TGGAAAGAAAAGAAGGAGACTGAAAAGATATCACAAATTTCTATTTGTTT 

TTAGATTCAGAAAAATATAATTACAGGCCAACT 

>Sequence 1860 „ . . 

AGGTACGCGGGGAGGGTAGAGTGAGAAGCACCAGCAGGCAGTAACAGCCA 

ACCCTTGGCCATTGCTAAGGGCAGAGAACTGGTGGAGCCTTTCTCTTACT 

CCCAGGACTTCAGCACCTAAGACAGCTCCAAAACATACCAGAACAGTCAG 

CTTCCGGGGAGCACAACTGGGCGAGAGGCACAAAAATGGACACCACAAAT 

AAGGCCCAGCTCCTTGTGCTCCTGACTCTTCTCAGTGTGCTCTTCTTACA 

TACTTCGGCATGGCCTCTTTACAGGGCACCTTCTGCTCTCAGGTTGGGTG 

ACAGAATACCCTTTGAGGGAGCAAATGAACCTGATCAAGTTTCATTAAAA 

GAAGACATTGACATGTTGCAAAATGCATTAGCTGAAAATGACACACCCTA 

TTATGATGTATCCAGAAATGCCAGGCATG 
>Sequence 1861 
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GGGACCCGAGCCGAAAAGTTATCGTCAGAATGTCGGGCAAAGACCGAATT 

GAAATCTTTCCCTCGCGAATGGCACAGACCATCATGAAGGCTCGTTTAAA 

GGGAGCACAGACAGGTCGAAACCTCTGAAGAAAAAATCTGATGCCTTAAC 

TCTTCGATTTCGACAGATCCTAAAGAAGATAATAGAGACTAAAATGTTGA 

TGGGCGAAGTGATGAGAGAAGCTGCCTTTTCACTAGCTGAAGCCAAGTTC 

ACAGCAGGTGACTTCAGCACTACAGTTATCCAAAATGTCAATAAAGCGCA 

AGTGAAGATTCGAGCGAAGAAAGATAATGTAGCAGGTGTTACTTTGCCAG 

TATTTGAACATTACCATGAAGGAACTGACAGTTATGAACTGACTGGTTTA 

GCCAGAGGTGGGGAACAGTTGGCTAAATTAAAGAGGAATTATGCCAAAGC 

AGTGGAACTACTGGTGGAACTAGCTTCTCTGCAGACTTCTTTTGTTACTT 

TGGATGAAGCTATTAAGATAACCAACAGGCGTGTAAATGCCATTGAACAT 

GTCATCATTCCCCGGATTGAACGTACCT 

>Sequence 1862 

CTTTATCGACTACTATAGGGTGACTTGGGGCGACATCGCAGCTGCACCGC 

GGTGTACGCGCGATTACACGGAAGGTGGTCTCTTAGCTGGGCCTTAAAGA 

TAAGAAAGACTTGTTCAACAAGGAAAAGGATTTTCCAAGGAGTGGGAATG 

GCCTAGGTAAAAGTGCAGAGGTGGCTGGGCTACTTGAAGGGAACAGCANG 

AAGCTGGTGGGGCTAGAGCTCANGCAGGAGCAAAAGTGAGGAAAAGGGTG 

AGCACACGTGGCAGGTGGTGTGGGCCAGCTTCCAGCAGCTTTGGCTGCTA 

AGGGGCCGGGACTCTATTCATTGGGCGGTGGGGATGCTTATAGGTGCCCA 

AGAAGTGCAACAATGCTGCCTGTCTGTTTGGGAAGCCTCTGGCCATTACA 

ACAACAGCCATGCAGGAAGCTGAAGAGCCAGGTGGCAACATGAAGTGAGG 

GTTCAAAAAGTGCCCATGGAGGCATGGAGGAAGACACGTATTCAGCAGAT 

G 

>Sequence 1863 „ . „ . 

CCGGGCAGGTACGCGGGTCTGAACAAAATAGATGATTTGATGCAAGAGAT 

CACAGAGCAACAGGATATCGCCCAAGAAATCTCAGAAGCATTTTCTCAAC 

GGGTTGGCTTTGGTGATGACTTTGATGAGGATGAGTTGATGGCAGAACTT 

GAAGAATTGGAACAGGAGGAATTAAATAAGAAGATGACAAATATCCGCCT 

TCCAAATGTGCCTTCCTCTTCTCTCCCAGCACAGCCAAATAGAAAACCAG 

GCATGTCGTCCACTGCACGTCGATCCCGAGCAGCATCTTCCCAGAGGGCA 

GAAGAAGAGGATGATGATATCAAACAATTGGCAGCTTGGGCTACCTAAAC 

TAAAACACATTTTTGATACCTAAATTAATGAGCTATAGATAAAATATAAA 

AAATGTTTTTACCAAGTTCAGAAGTTAACAAAGACTCT 

>Sequehce 1864 

CCGGGCAGGTACTCCCAAGGGAACGCTGTCCACCTCTATGAACTTCTGAA 

GAAAATGACTGGCAAACCTGAACCCAAGGTTGTTTATTTTGGTGACAGCA 

TGCATTCAGATATTTTCCCAGCTCGTCACTATAGTAATTGGGAGACAGTC 

CTCATCCTGGAAGAACTCAGAGGGGATGAAGGCACGAGGAGTCAGGGGCC 

TGAGGAGTCAGAGCCTCTAGAGAAGAAAGGAAAATATGAGGGACCAAAAG 

CAAAACCTTTAAATACTTCATCTAAAAAATGGGGCTCTTTTTTTATTGAT 

TCAGTTTTGGGACTGGAAAATACAGAAGACCCCTTGGTTTATACATGGTC 

TTGTAAGAGAATCAGTACCT 

>Sequence 1865 „„^^^ 
AGGTACGCGGTGGAAACAAATCAAATGTTTGTTCTCAAATTCTTACTCTG 

TCATTTATTATTCTCCATGTTTTTGTAACTGCTTCCTTGGAGATATTTAA 

ACATAAATATATACAGAGAGGGTGAAGATGGAGGAGGCTTTTTACAGTAC 

AGTTGTCTTTTTCATGTGTGACAGGTTTTTGCTGTGTTGCCCAGGCTGGA 

GTGCAATGCCACAATCTTGGCTCACTGCAGCCTCAACTTCCCGGGCTCAA 

TCGATCCCCCACCTCAGCCTCCCGAGTAGCAAGGACTACAGGCGCACACC 

ACCACACCTAGCTAATTTTTGTATCTTTTGTAGAGACAGGGTTTCACCAT 

GTTGTCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGGGCTCAATTGGTCCTAGCACCTC 

AGCCTCCTAGGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCGCTGTGTTCAGCCAAT 

ACTTCTTAACGTTTTACTTTTCACTTTTAAAAATTAACTCTTTTTATGAA 

AAAAGTAGAATTTTTTAAAGAGCAGAGAAAAGCACAATGAAGACAGAAAG 

ATCACTTGTATATTCTTAATGACCAAAGATGATCTATTTGGGGGTAAATC 
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TTTTTTTTTGAGAAGGGAGTTTTGCTTATGGTGGCCAGGCTGGAATGCAA 

GGGACCATCTTCGGTTAACGGAACCTCTGGCTTCCAAGGTTAACCATTTT 

TCTGGCTCAGCCTTCTGAGAGCTGGGAATCAAGCATGCACAACACCCCCG 

GTAATTTGGATTTTAAATGAGACAGGGTTTTTCATGTTGGGGCTGGCTTT 

GAACTCAAAACCTAAGGAATTTACTGCCTTGGCTCCAAAGTGCTGGGTTC 

AGGGCGGG 
>Sequence 1866 

GTNTATCACGCCGTATACGACTACTATAGGGCAATTGAGCTCACCGCGGG 

GGCGGCCGAGGTCCATTGGTGGGGGGCGTGACATTAACATATAACCACTT 

AGAGTGGACATGCAGTTAGAGAAAAGTCAATGAGCTGGAACCAAGCTGGG 

AATTCCAACATGTAGAAGTTAAACACAAGAGGAGGAGCCAGCAAAGGAAA 

CAGAAACAGAGCTTCCAGCAGGTGGGGGGCATTTGGAAGAAAACGATGCC 

ATAGAGGCCAAGATGAAATAGACATCAAGGAGAAGGAAGTAGTCAATTGT 

TTTGAATGCTATGAAGAAAGATAAGAATAGGTAAATAGTCCTTATATTTG 

ATAACAGAGGTCACTAGTGATCTTGATGAGGGGTTTCAATAGAATGGTGG 

GATTATATACCTCCCTGGATTCAACTGAGGTAAGGAAGGCATACAGAATA 

GAGACAGGCACTATAA 

>Sequence 1867 

ACGTACCCGGTGCGCGTTATGGGGAGGCTGCAGGGTTTGCGTGATTGACT 

ATACCATTCCATGCTTGTGGGTCACTGGAGAACGCACCAACAGGCCCCAG 

CTGTCGAGGGTCTCCTGCCACCACCAGCTGCCCTGCTGGATCACCTGTTT 

CCTTTACTTCCATCATCCCTGCTATAGCTACCATACTCTTACGCTTCATG 

CAGTGGCCAGCCTCATCGATGAATATGTGTGTGAAGTGATCAATGGGAAA 

CTGGGCCGAGACCAACCTGCCGGCAGTGATGACGGTGGTAATTAAGACCC 

CGTATTCCTGCA 

>Sequence 1868 

CCGGGCAGGTTCGCCGGGCTTTAACCCTTTGCCTTGAAATTTGGAAGGGA 

CCTGGAAAAAAAAGGAGGGGGAAAGACTGCCAAAGAGGAAAAGAAAAGAA 

AAGGAAGAAAACATTAGAAAGAAAAAGGAAGGAAAACGGTATAAAGAGAG 

ATCAATTACCCACCCTTAAATAGCTAGATTGGGGGGGGAGGGGGGTTGGA 

AAATAAAGCTGTGAGGGTGTGCCCCATCACGGCTGCTTTAGAAAGGGTTT 

ATTCAATCTATCCCGTTTGGCTTATGGTGTAAAAATGAAAATGGTTTACT 

TTATCGCCCTTTTTTTTTGGAAACCCTTTTGTGGCCCATCAGAGCCCAAG 

TTGTAGGTAAGCAAATCTCACATGCGCATTGCTGTAACCCTCCTTAGGGA 

AGTAAATTATGGATCTCTAAATGGTCCCATGTTAATCCCGCTTTGCCTTT 

TTTCGCCCCCCCGGTAGGGCCCCCAAGGTGCCCTAAAACTTTGG 

>Sequence 1869 

CCGGGCAGGTACTCGGGGGAGAGAGATGAGGGCAGGGACCACTCTGCAAA 

GACGAGCCCAGGGCGCAGCAGCGAGCCCCCTCCTAGTCCTTCTCTTCTCC 

GTGGGTGATGATGTGCACCAGGTTCTTGTAGTCCAAGTTGCCAGTCACGT 

CAGGGGGGAAGGCGGCGAACATCTGGTCAACCTCCTCCTTGGAAAACCTC 

TCCGCCTGCGTGGTCAGCATTTCCCGAACGTAATCAGCCTTCAGCACCCC 

TTTGCCTTCAGGGTCAAACACTTTGAATGCGTTGAGAATGGTTTCCTCAG 

GGTCCGCTCCCTTAAGTTTCTCCCCAAACATTGTGAGGAACACAGTAAAG 

TTAATTGGACCCGGAGCCTCCTTGATCATTTCATCAATTTCTTCATTTTT 

CACGTTCACTCGCCCAAGGGCAGCAAAGGTGTCTCTCAGATCGTTCTTGT 

CGATGAAGCCATCCCTGTTCTGGTCCATGATAGTGAAGGCCTCCTTAAAT 

TCCTGGATTTGGGTCTGTTCGAACATGGAGAACACGTTGGAGTTGGCGCC 

CCCGGCTCTCTTCTTTGCTTTCTTAGGTGCCATGGTGGAAAGGACCCAGC 

ACTGCCTCCCGAGAAGAATTNCACACTCCGGCCCCCCGCGTACCTT 

>Sequence 1870 

AGGTACAGTGGCACACACCTGTAGTCCCAGCTACTTGGGAGGCTGAGGTG 

GGAGGAAGGCTTGAGCCCAGGAGTTTGAGTCCAGGCTGGGCAAGATAGCG 

AGACCTCATCTCTAAAAAAATAAAATAAAATAAAATAAATAAATAAAACA 

AGCCTTTTAATAGTCTGGATCATATAGAAGATTAATATTATGATGGATTG 

CACATTAATGTCTCAAAGGACACCCCCCGCCAAAATCACCCTACTAAAAA 
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TCACACTGGGTTTCTAATCTTGGGGTTTAGAAATTTTCTTCTTATGCTTT 
AAAAACTCATTTTACTTCCTTTATCCTCTGATTTTTTGGGAAGACAGAGG 
GTGCTTCTTCTTGGACTCTTGAGTCCTGGACACTAAATTCCTCCCTCAGT 
TCTAGTGCCCAGGCTAAGCAGAGACACTAAATCCCTTACTTCCTCTC 
>Sequence 1871 

CCGGGCAGGTACAGGGAGTTGTAGGTGAGCAGCCGCTCCAGCAGTGAGTA 

TCCCAGTCCATGCTTCTGGGTCAGTGGAGAACGCAGCACAGGCCCCAGCT 

GCCGAGGGTCTCCTGCCAGCACCAGCTGCCCTCCTGGATCACCTGTTTCC 

TTTACTTCCATCAGCCCTGCTATAGCTACCAGACTCTCAGGCTCCATGCA 

GTGGCCAGCCTCATCGATGAAGATGTGTGTGAAGTGATCAATGGGAAACT 

GGGCCGAGACCAACCTGCCGGCAGTGATGAGGGTGGTAATTAAGACCCGG 

TATTCCTGC 
>Sequence 1872 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTGGTCTTGATCCATGTGGCCCATTAGACTCT 

ACATTAATTTTTATTTTCCACTTCTTGAATATACAATGATATATCAAGAT 

CGAGTGTTGGAGAGTAATTAGTATTGCTTCTAATTCTAAGGGATACAGAG 

GCTGACAGATACCCCCCTTCTATATCTGAAGTTCATAGCGGCTTTGTCTA 

TAGCGTCTTGCTGCTAATGTTGCATAGCAAATGTCTAACAAAATATCCCA 

AACTTCCAAACACACTAGGAAAGATTAAAGGCCTTTGTAAGTAGAGTTGC 

ATTCTGGGTAATGAGAAACTGTGAGGCCAATGGCTTTTAAAATATGATTG 

TGAGATTACTGAGGGTGTGACTTATAGACCGCTGAACGACTTGTCAAGCT 

TGAGAATTTTTTCCCATTGACTATTCAAATGTCCAATAT 

>Sequence 1873 

CCGGGCAGGTACGTTTGCTCATACACGCACATCCAAAAGCCTGTGCCTCA 

TTCCTGGCCATGGGTGAGGACTTGGTCTGTCACGGCTGATGAGGACTCCC 

ACAACCGGCCAAGTTATGTCTTATTATACACCCCCAGAAAGAGAGAAAGC 

TGCCTTCTGGAGGACTGATTCCACATGCTATATTCAGCTGAGTTGATTTC 

TGTGTCTATTTCAACCCATAACCTGAAGAATGATCACCTTATTCCTTATT 

CATTAATTTTCTTGATTAATAGGGAAACTTGGGAATAGCTATAAAGTAAA 

ACTTGGGTGGAACCTGNGGCCCTGGCATCACACAAGTGTGATTAGGATGG 

TC A AGGTC ATC AGG AGT ACCT 

>Sequence 1874 

AGCGCTATACATATACTACTACTATAGGGTCGAGCGGCCGCCCGGGCAGG 

TACGCGGCGGGTTACATTGAATGTCAATGTTATTTGTTCTGCACGTAAAC 

TTTGTTTCCTTCTGAAAAAATAACATGTAAGTCATTAAGTTATCTAAAAA 

CACAAAAAGTAATTAGTTGAAATTCTAAATTACCAGATGAAATAATGTTT 

TATTGCTACATAATCAATGTAGCAATATCATTTGTGAAAAATTCACTGAA 

AAGTTTTTGAGCTGCAATTTAAAGCACAATTAATTAGCAGTCAAGACAAT 

ATGATAAAACTTAGCCAATGAAGGTAATCATTATGAGACTTTGGTTATGG 

CTTTTTTAAACTTAGGCCTTAGATTTCTCAAATATGAAATAAATGTTTTT 

CTTCATGATATTGAGATTATTTCCAGCTATGTCTTTC 

>Sequence 1875 

AGGTACCCAAACCCTCCAATCCCCAACGCGGTCTCAAGTTCAGACTGGGC 

TCCAGCTTCTGTCCACAGCCACCCCCACATTTTCTTTTTGTATTTGTCTG 

CCAACTTCAGAAGAACTTCCAGATAAGAATTTCTGCCTGCAGCTCCAGTA 

TCAAGGATATGGGGCAGCACAGCCACAACACAGAGCTGGTGCTCCTCACA 

CGTCCTCTTGGCAATGTCCTCGTTGATAATCTCAAGCAGCTCAGGAGGTG 

GGGCGTTATCCCCCGCGTACCTGCCCG 

>Sequence 1876 

AGGTACCAAGAGGAAGACAGTTGTCCCTGGTTTCAAGCTATCATTCAAAA 

CTTTGGGATTCAGGACTCCTCTGAATCAAAAATCATGGAATTCTAGATAC 

AGAGGAATACAGATAGGTTATCTAATTCAAATCACTCAATTTACAGATGA 

AAAACCTGGATACCTTGAATGAATTCACTCAACTAAATATGTTTGACTTG 

TTAGAAAAACCCAAAAAAAGTTCTTTAATTACAGTCCATATGTTAGTTTT 

TCTTCTCCAATGTTTGTCATTACTTAACTGTATGTGAATCAGTAAGACTA 

GCATGTCACAATGATGTAATTTCTTTCTTTAATATGCCGTTGATGTTGAA 
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CTTTTTTTCTTTCCAGGAAGAGAGTTCTCAACCAAGAAATGTTAACTTTT 

GTCAACAGCTTCCATATTTGAACTTCTCT 

>Sequence 1877 

CCGGGCAGGTACTCCAGGAGGCCCGTGTATTTAATGAAACTCCCATCAAC 

CCTCGGAAATGTGCCCACATCCTCACCAAGATTCTTTATCTCATAAACCA 

GGGGGAGCACCTGGGGACCACGGAAGCGACCGAGGCCTTCTTTGCCATGA 

CCAAGCTCTTTCAGTCCAATGATCCCACACTCCGTCGGATGTGCTACTTG 

ACCATCAAGGAGATGTCTTACATTGCAGAGGATGTCATCATTGTCACCAG 

CAGCCTAACAAAAGGCATGACTGGGAAAGAAGACAACTACCGGGCC 

>Sequence 1878 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTGACTTTAATAGATACTAACAG 

TTTTCCAAAGTGGTTACACCAGCTCTTTTACCATCTCCACCTTGCTCACC 

AGGAGAGTACGAGCGTCTTCCTTGCTCCACATTCAGACCAGCTTTGTGTT 

GGTTTGGTTTGTCAGTCTTTCAAGTTTTATCCATTCTGTGAGGTGTGTAC 

AGGTATTGCATTTTGAGTTTAATTTGCATTTGTCTGGTGACTAATGAGGT 

TGAGACATTTGTCTATCTCCTGTGAAGTGTCTGTTCAAATCTCATTTTCT 

GTTGGATTATCTTTACCTCGATATGTATAATAAATTTTAAAAACCACTTA 

TGATTTCCTCTTCTCTAAATTTTTTAAATTCTTCACT 

>Sequence 1879 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCATTGTGTGCAGAAGACCTGGAC 

TGGAATCTAACACTGTGAGTACTCCCCAGGATCCGTGTTCCTCTCTTTAG 

CCCAGGCATGCAGTTACATTACATTTTCCAACCTTCCTTGGCATTAGCTA 

CGATCACGTGACTGCATTCTGGCCAGTGGAATGTGTGTGGAAGTGATGTG 

GGCCAATTCCAGGCCTGGCCTATAAAAATCCCCCACTTTTTGTTCTCTTT 

CTCCATCCACCATCTGCATGGAGAGCTCCCAGCACTAGAGGGAGAAAAAG 

CCACCAGAGGGAAGGAGCCTGGGTCCCTGAATCACTGTGTAGACTACCTG 

CCAAACATACACCCTGAATTGTTATGGCAATAACAAATAC 

>Sequence 1880 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGCGCTAGGACCTGGAGGGCTAG 

TCGGCGGGCTGCGCGTCCGGCCGCTAGCTGAGCTGGAGGCCACCGGCCAG 

AGCCGACCCCAGGAGTGAGAGAGACAGGGGCGTGCGTGAGTTCCGGCGGC 

CTGCACCGGGCAAACCCCGTACCTTCCCAGCATCGGCTCAGCAACCCACG 

TGCATCCAGGCCGGTCAATGTCATTGAGTCACCTCCGCGCCTTGGCCACC 

CTGGAGTCCCGAGAATCCGAAGTTCCAGACAAATGCCCAAACTACATTCC 

TGCATGTTCGAAAGCGTAAATTGCAAAGCACAAATCCAGTTGTAGATTGT 

GGCCGGGAGCAGTGGCTCACGCCTT 

>Sequence 1881 

TGGGTGATATCCCCGCGCTCTTACCCTCACTAAGGGATCAATGCTAGGTC 

CCCGGCCCCCCCCTCAAAAGTCCTTCTAGAATTATTTAACGCGGGGGTTT 

TAAAAAAAGAAAAGAAAGCGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTA 

CCCTTTTTGGAAAGACAAATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCT 

ACATTCCCCTAGGGCTGTGTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTG 

CCTCTGTGGCAGGGCCAGGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAA 

GCTGCATCATTGCATGACTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCA 

GCTCCCTTCTGCTGGTGAATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGA 

CGGCTGCTCCACCACCGGCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAG 

GAAG 

>Sequence 1882 

^^^^^^^^^^^^yy^rp^yj^yjjjjjjjjyi^Q^jQQ^QjCTTACTCCG 

CCCAGGCTGGAGTGTGGTGGTGTGATCTCAGCTCACAGCAACCTGACCTC 

AGGTGATTCACCCGCCTTTGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGA 

GCCACTGCGCCCGCGCGTCTTTTGAATTTTTTTAAACTGAAGTTTAATTG 

CCTTTGAGTTTGATCATTCACTATTTGGCATTTGTATTTCTTTTGTTAAT 

TATCTGCTCAAGCTCTAATTTCATAATGGAAATTTAATGGATTAACATAT 

AACACCCACTATCACCCGCCTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1883 
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GTTGCCCAGACTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGCGATCCTCCCATGTT 

GGTCTCCCAAAATGCTGGGATTACANGGCGTGAGCCACCATTGCCCAGNC 

CAGATGTAACATATTTTTAAAGTCAGTCCGTAGGGTTGAATTTACCTGTC 

ATTTCTAATTTGTCGACATTAAAAACATCCTAGATGTGTTTCTTGGCACA 

CTTGCCTGATCGTTTCCATAAGGTCAGTTCCTAAAAATGGAATCATTGTG 

CCAGGGTTTGTACATTTAAAATATTGATCCATTTTGCCAGACTGCCATCC 

AGCAGGGCTCTAGCAATTTACACATTTAAGGAGGCACTTACCCTCATATG 

CCCACTTTGTACTTACATGGCCCTGAGAGTGACAGCCTCCTTAAATTTTG 

CATCCTTCCTTCTCCCCATCTTACTCCAAGCCCTGCTAAGGAAATGGCAA 

AGTTTCATGTCCACTGGGCTTTGNATTAATTTCTTTGAAAGTGCCTATTC 

TTTTTTCCCCATCCCGCCTTAATTAATTTAGAAGTACT 

>Sequence 1884 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTGACTTTAATAGATACTAACAG 

TTTTCCAAAGTGGTTACACCAGCTCTTTTACCATCTCCACCTTGCTCACC 

AGGAGAGTACGAGCGTCTTCCTTGCTCCACATTCAGACCAGCTTTGTGTT 

GGTTTGGTTTGTCAGTCTTTCAAGTTTTATCCATTCTGTGAGGTGTGTAC 

AGGTATTGCATTTTGAGTTTAATTTGCATTTGTCTGGTGACTAATGAGGT 

TGAGACATTTGTCTATCTCCTGTGAAGTGTCTGTTCAAATCTCATTTTCT 

GTTGGATTATCTTTACCTCGATATGTATAATAAATTTTAAAAACCACTTA 

TGATT 

>Sequence 1885 

CTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTTCCCCTCCTGGC 

TGAGTTAACTTAGGAGAGCTTCCTGGAGAGGGCACCTTTGAAGATAGGAA 

GGATTTCATGAAGTCTTTACTAGGCCACTAGAGTAGAAGCAGTGGGAGAC 

TTCCTGGAGAAGAGCTCATGGAAAGAAAAACCTACCGCTGGCCCTTTGGG 

AACTGCTTTGGGCCTCTTTAGTCCTAGGCTCACACGCCCCTTAGAAACAA 

AGTAAGAATAAAGCCAGGGATAATACAGTGAGTGGCCAAGAACACAGACT 

CTGGAGCCAGACTACCTGGGTTTGAATCCCAGTTACCAGCCATGTGACTT 

TGATCAAGTTGCTTAACCTTTGTGTGCTTCAGTTTCCTCATCTGTAAAAT 

AAGGGGATGGTAATTGTGACTTCCCAGAACTATGGTGGAGAGCAAATGGG 

TTAAGAGTGTGCCGCTGTAAACTGTAAAGTGCTGGGCTTTCATTGGGAAG 

TATTACCTTTCATTGCTTGAATTGAGACTGGTTGCTGGGGCAGTTTGAAG 

AGGGAGTTAAAAGAAATGGAATCATTGTGCAACTTAGGAATCCCTGGGGA 

CCTGGCCGAGTTGCAACCCCCAGAGCAATTCCTCAGGCCTGGATGTATGG 

CGACCGGACCCTCAGTGTGCCCCTGGGGCCCTTGTGACCTGGCCTTTGGG 

CCAAGAGACCCCTTTTCCAACACTTCCCTTTGACTTCCAGGCCAAAGAGG 

GTTCCGGGAGGGGGAACAGGCCTTTCTGGTCACCCTGGAACCCCAGGTGA 

TGTCGGCCAACTTGCCTCG 

>Sequence 1886 

TTGATCACAAAGCAAAAGTTTAAGTGTATTACTTAAAATTTTAAGACAAA 

ATCTGGAATAATTATAACTAACACAAATTTTGAGGTAGAGGAAGAGAATT 

CTAGAGATAGGTGAGATAAAATTTTCATCTTTGATAATGAGTAGACAAAA 

ACACTACCTTTAACAAGTGAAGAATTTAAAAAATTTAGAGAAGAGGAAAT 

CATAAGTGGTTTTTAAAATTTATTATACATATCGAGGTAAAGATAATCCA 

ACAGAAAATGAGATTTGAACAGACACTTCACAGGAGATAGACAAATGTCT 

CAACCTC 
>Sequence 1887 

GTGCAATGGTGCAGTCTCAGCTCACTGAAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCCTGCCTCAGCCTACCGAGTAGCTGGGATTACAGGGGCCTAC 

CACCATGCCTGGCTAATGTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGCTTCACCA 

TGTTGGCCATGCTGGTCTCGAAGTGCTGACCTCGTGATCTGTCCGCCTCG 

GCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACTGCTCCCGGCCACA 
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ATCTACAACTGGATTTGTGCTTTGCAATTTACGCTTTCGAACATGCAGGA 

ATGTAGTTTGGGCATTTGTCTGGAACTTCGGATTCTCGGGACTCCAGGGT 

GGCCAAGGCGCGGAGGTGACTCAATGACATTGACCGGCCTGGATGCACGT 

GGGTTGCTGAGCCGATGCTGGGAAAGGACGGGGTTTGCCCGGTGCAAGCC 

GCCGGAACTCACGCACGCCCCTGTCTCTCTCATTCCTGGGGGCGGCTTTG 

GCCGGTGGCCTCCAGCTTAGCTAGCGAGCGGACCAACAGACCGCCACTAG 

CCCTTACAGAACCTAT 

>Sequence 1888 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGTGAAAAGCAAATTTGAAAGCATCTTA 

GTCTGTAAAACTACTTCATGTATAAAAAATAAACATTTGACAGAACTCTC 

AGAGCAAAGCTATCTGAGGGATTCTTTAAAGCTTCCAATTTATCAAATTA 

CCTTTTTTTTTTTGGTCGGCAGGGGGAAGTAGTCTCACTCTGTTGCCCAG 

GGTGGAGTGCAATGGCAGGATCTCAGCTCACTGCAACCTTTGTCTCCCAG 

GTTCAAGTGATTCTCCCACTTCAACCTCCCGAGTATCTGGGACTACTGGC 

ATACACCACCACACCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTTAGTAGAGAATAGG 

GTTTTAATATGTTGGGCCA 
>Sequence 1889 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGCACCCAGGGATCGCAGGTGGCCG 

AATACTGCAGGTGGCTTTTGAAGGCATCGATGCACACTTTGAGGGCCTGC 

CTTGGCTCCTGCACCCCACCACAGTTCGTGTTTCCTTCCTTTTATTCTTT 

CCACCCAGAAAGGTGACAAATCCAAGCCCTGGATGTGAGGGGGGTCCACA 

AGAGTAATTCTGGAGAGATGGGGTCAGGTGAGGAATGGTTATAGACCCAG 

GGAGCCAAGTCACGGGACCTGAGTGACCCCATGGCTGACCTACCGAGACC 

TCCAATCGCCAGCATCGGGTAGGCCCACACGTGTGGGAGAGGAAAGATAG 

AGTTACTGGCCCATCAGCAAGCAGAGCTGGCAGAAGTACCTGTGCAG 

>Sequence 1890 

GTGCAATGGTGCAGTCTCAGCTCACTGAAACCTCTGCCTCCCGGGTTCAA 

GTGATTCTCCTGCCTCAGCCTACCGAGTAGCTGGGATTACAGGGGCCTAC 

CACCATGCCTGGCTAATGTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGCTTCACCA 

TGTTGGCCATGCTGGTCTCGAAGTGCTGACCTCGTGATCTGTCCGCCTCG 

GCCTCCCAAAGTGCTGGGATTATAGGCGTGAGCCACTGCTCCCGGCCACA 

ATCTACAACTGGATTTGTGCTTTGCAATTTACGCTTTCGAACATGCAGGA 

ATGTAGTTTGGGCATTTGTCTGGAACTTCGGATTCTC 

>Sequence 1891 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAGGATTGAGAAAAGCCAAGTCC 

TCAGCAAATACAACTTAACATAGAGAAGAAACCAATAAATACACACACAA 

AAGTCAGATATTAAGCCCACTGCACATTCACTGCCAAGAATGCTCAGGCC 

CTGGGTCTAGTAACCAAAACATGGCACTCACTGTGGGCCTTTCACTCTGT 

GGGTACAGCCCCAGCTCTGCCATTTCCAGGATCATGCTATTACCAGTGAC 

TATCTCCTAAAGGGATTGTGGGGAAAGCCAAAATACAAAAAAAAGGGCAA 

TAGAGTTCCAAGTCTGTTGCTTTATTCAGCACATAAAGAAACAGCAATAT 

TGAAATAGCTCTCCCCAAAGAAAGACTATGAATT 

>Sequence 1892 

TTATTATTTTTATTTATTTTTGAGACTGAGTCTTGCTCTGTCATCAGGCT 

GGAGTGCAGTGGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCCAGGTTCAAGCAATTCT 

TCTGCCCTAACCCCTCCTAGTAGCTGGGATAACAGGTGTCCCCCACCATG 

CCCCAATTAATTTTTGTATTTTTGGTACAGACAGGGTTTCACCATGTTGG 

CCAGGATGGTCTCGATCTCGTTGACCTTGTGATCCGCCTGCCTCGGCCTC 

CCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGAGCCACCGCCCCTGGACTACTTATG 

GAGGGTTTTAAAAAATCTTTTAAGTCCAGGCCTGAACGTTTAGAGAAGGT 

TACAAAGGCGGCCAG 
>Sequence 1893 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGTGATCACAAGGTCAAGAGTTCAA 
GACCATCCTGGCTAACATGGTGAAACCCCGTCTCTATAAAAATACAAAAA 
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GTTGGCCGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCAGTTACTCGGGAGGCT 

GAGGCAGGAGAATGGCGTGAACCCGGGAGGCGGAGCTTGCAGTGATCCGA 

GATCACGCCACTGCACGCCATCCTAGGCAACAGAGCGAGACTCCATCTCA 

AAAAACAAACAAACAAAAAGTTAAATTCCAGTGATACAGAGACTGCCACT 

GGGAATTTTTAGTTTTCTGTTATTCTTTTTTTTTCCAAAACCAAGGATAC 

CTAAGAAAGAATATTTAAGCAGCCTAAGCCAGGCGTGGTGGCTCACGCCT 

GTAATAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCTGGCAGATCACTTGAGATCAGGAG 

TTGACACCAGCCTGGCCAACATGGCGAAAACCCGTCTATACCAAAAATAC 

AAAAATTAGCCAGGTGTGGTGGTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGACTGAG 

GCAGGAGAACCGCTTGAACCTGGGAGGCAAAAGCTGCAATGAGCTGAGAT 

TGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGTGAGACCCTGTCTCANNN 

ANAANNNNNANCNNNNNNNNANNGGCGGGCCGCACCGGGTGGAAGCTCAT 

TTGGCCTATAGTGAGCCGTATACCCGCCCTACTTGGCGCGGTTTACAACG 

TCGGAAGGGGAAACCTGTGGTTCCCAATAATTGCTTGGGAATATCCCTTT 

GCCAGTGGGTAATAGCAAAAGGCCGCCCATGGCCTTTCAACAATGGCAA 

>Sequence 1894 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAACTGTCTTACTTAAACAA 

AATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATAA 

CTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGGG 

GAAAATGAATTATTCAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTCA 

GAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAAT 

CAGAGTTAAATGTNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1895 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAGGATTGAGAAAAGCCAAGTCC 

TGGGAATACAACTTACATAAAAGAAACCATAATCACACACAAAAGTCAGA 

ATTAGCCCACTGCACATTACTGCCAGAATGCTCAGGCCCTGGGTCTAGTA 

ACCAAAACATGGCACTCACTGTGGGCCTTTCACTCTGTGGGTACAGCCCC 

AGCTCTGCCATTTCCAGGATCATGCTATTACCAGTGACTATCTCCTAAAG 

GGATTGTGGGGAAAGCCAAAATACAAAAAAAAGGGCAATAGAGTTCCAAG 

TCTGTTGCTTTATTCAGCACATAAAGAAACAGCAATATTGAAATAGCTCT 

TCCCAAAGAAAGACTATGAATTACAT 

>Sequence 1896 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGGGAAGGGATAGCATGATATTCAT 

ATACAGACTTGAAACAAAGAAAAATCACAGAATACATAGGTTTTCTATAT 

AAATAAGCTGTCATATTTTTTCTTTCTTTGCTAGCAAATATACCTTCTTA 

AAAATGTTTGATTATCAATTCACCCAAGAATTTCTTTTAGACTTCCTCTA 

TAAAAGGACATTACTATTTATATTTCCCCAATGCAATGTAATTCATTTAA 

AAATACTGTGAAGTCTGACTATGAGTCAGGCATTATATTTTGTTTTAGGA 

TGAATAAGGGAACTCAAAAAACGAAGGCAAATAAAGATGAATAGTTAGAT 

GGATAAGCATGCTGCAAAGTCGATAAGGGTACAATGAACAC 

>Sequence 1897 

TGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTTTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1898 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

TGTGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1899 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGGGCAAGATTTGTCCTTCCTGCGG 
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CTGCGAACCCACCGCGGGTTTGCGTATTTCCCTTGATTCCTGGAGGACAG 

AGCTGGGATGGACTTGACCCAAGACTCAGGGATGACGAAAGGGAAATAAA 

CAGAGTAACGTTTAAGAAAAAAAGAAACACAAAAAAATAAAAAAAAAACA 

ATGGAAAAAAAAAAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1900 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

CTCTATTTCAGTAGAATTTATTGGTTTGCTGATTATAGCAGTGACATAGT 

TGCATTCTAGAGACCTTAGAAAATGCAGAAAATTTCAAGAAAAACATTTA 

AATTGTGCTCATAGTGAAACTGAGAGGTGACCACTCTTAATATTTTGTGG 

CATAAGCATTCCAGTCTTTTATCTTTCTCAAAGTTTCACATAAACTTTCT 

CAAAGGCCATTAAATACTTTTCCATAGCCTGATTTTTTGTGACCACATAG 

TATCCTATTATATTGATAATACCATAATTTACCTAACCCATTTTTATATA 

TTTCGGAT 

>Sequence 1901 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

TGATCACAAAGCAAAAGTTTAAGTGTATTACTTAAAATTTTAAGACAAAA 

TCTGGAATAATTATAACTAACACAAATTTTGAGGTAGAGGAAGAGAATTC 

TAGAGATAGGTGAGATAAAATTTTCATCTTTGATAATGAGTAGACAAAAA 

CACTACCTTTAACAAGTGAAGAATTTAAAAAATTTAGAGAAGAGGAAATC 

ATAAGTGGTTTTTAAAATTTATTATACATATCGAGGTAAAGATAATCCAA 

CAGAAAATGAGATTTGAACAGACACTTCACAGGAGATAGACAAATGTCTC 

AACCTCATTAGTCACCAGACAAATGCAAATTAAACTCAAAATGCAATACC 

TGTACACACCTCACAGAATGGATAAAACTTGAAAGACTGACAAACCAAAC 

CAACACAAAGCTGGTCTGAATGTGGAGCAAGGAAGACGCTCGTACTCTCC 

TGGTGAGCAAGGTGGAGATGGTAAAAGAGCTGGTGTAACCACTTTGGAAA 

ACTGTTAGTATCTATTAAAGTCAACCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTAC 

TTTTGAAGGGGGGCCCG 

>Sequence 1902 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTGACTTTAATAGATACTAACAG 

TTTGCCAAAGTGGTTACACCAGCTCTTTTACCATCTCCACCTTGCTCACC 

AGGAGAGTACGAGCGTCTTCCTTGCTCCACATTCAGACCAGCTTTGTGTT 

GGTTTGGTTTGTCAGTCTTTCAAGTTTTATCCATTCTGTGAGGTGTGTAC 

AGGTATTGCATTTTGAGTTTAATTTGCATTTGTCTGGTGACTAATGAGGT 

TGAGACATTTGTCTATCTCCTGTGAAGTGTCTGTTCAAATCTCATTTTCT 

GTTGGATTATCTTTACCTCGATATGTATAATAAATTTTAAAAACCACTTA 

TGATTTCCTCTTCTCTAAATTTTTTAAATTCTTCACTTG 

>Sequence 1903 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

AAGGCTGGAGTGCAATGGCGCAATTAGGCTCACTGCAACCTCCTCTTCCC 

GGGCTCAAGTGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGATTACAG 

GTACCCACCACCATGCCCAGCTAATTTTTTGTATTTTTAATAGAGATGGG 

GTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGACCTTAGGTGATC 

CACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCATGGT 

ACCCAGCCTTCCTCAGCATTTCTGTCTGTCCCCACACACAGGCTCAGCAG 

CCAGAGAAAGCCAAGGGCATATAGGCAGGGCAACAACATCTGTGCACCTT 

GCGGCTGGCTGCTAGTTTCCTAGAAACATATTCTTAGACATGCCTAAGAA 

AAAAAGCACTTGTAGGGTGTTTAAACGCCAGGGTTCCTTGGGTTCCAGGG 

ATAAAACCATAGAGTTCCAAACAACATTTGGTCCAAAAAAGAAAAGCACT 

TGTTTCTGAGGACACTTAAACGGTGTTGGAGAAAATTAGGAAAGGGAAAC 

CAGGGGTAAAAATAAAAAGTTTTTTAGAAATAAAGGGGGTTCAAAAAGTT 

TTAGGAACTGGCACGAAAAATTTCCAATTTTCGGAAGGAAAAAAATGTCG 

GTCTTTTT 

>Sequence 1904 

GTTTTGGTTTTTTTTTTTTTTTTACTTGAATTGTTGTTATAGTGCTTCCG 

TTATTTATTTTTATTTTTTTTATTATACTTTAAGTTGGAGGGGGCATGTG 

CACAACGTGCAGGTTTGCTACATATGTATACATGTGCCATGTTGGTGGCT 
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GACTCATTAACTCGTCATTTATATTAGGTATATATACGTGTTCATTGTAC 

CCTTATCGACTNTGCAGCATGCTTATCCATCTAACTATTCATCTTTATTT 

GCCTTCGTTTTTTGAGTTCCCTTATTCATCCTAAAACAAAATATAATGCC 

TGACTCATAGTCAGACTTCACAGTATTTTTAAATGAATTACATTGCATTG 

GGGAAATATAAATAGTAATGTCCTTTTATAGAGGAAGTCTAAAAGAAATT 

CTTGGGTGAATTGATAATCAAACATTTTTAAGAAGG 

>Sequence 1905 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

GCTCTATTTCAGTAGAATTTATTGGTTTGCTGATTATAGCAGTGACATAG 

TTGCATTCTAGAGACCTTAGAAAATGCAGAAAATTTCAAGAAAAACATTT 

AAATTGTGCTCATAGTGAAACTGAGAGGTGACCACTCTTAATATTTTGTG 

GCATAAGCATTCCAGTCTTTTATCTTTCTCAAAGTTTCACATAAACTTTC 

TCAAAGGCCATTAAATACTTTTCCATAGCCTGATTTTTTGTGACCACATA 

GTATCCTATTATATTGATAATACCATAATTTACCTAACCCATTTTTATAT 

ATTTGGATTTTTTCCAATTCATTATTATTATGAATAAG 

>Sequence 1906 

AGTACTTCTAGAATTAATTAATCCACCCTTGAACCAGTCTACCTCCAGAA 

TTCCTGGTACATGAGATAATAACATTTCCTTTGTTTAAGTCACTTTTAGT 

TGGATTTTCTGTTATTTCCAACCAAAAGCATTCAATTGATAGAAGTGATG 

AAGTAAGACTGGACAGCATTTATCCACCCACATATTTGTAAAACTATGCC 

TGTCTGACCAGACGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

GCTGCTGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGA 

AACATAGCAAGACCTTATCTCTAGAATAAATAAATAACAATAAAAATTTT 

AAAACTATGCCTCTCAGACCTAAACTAGGCCCATAGAAG 

>Sequence 1907 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTGACTTTAATAGATACTAACAG 

TTTTCCAAAGTGGTTACACCAGCTCTTTTACCATCTCCACCTTGCTCACC 

AGGAGAGTACGAGCGTCTTCCTTGCTCCACATTCAGACCNCAGCTTTGTG 

TTGGTTTGGTTTGTCACGTCTTTCAAGTNTTTATCCCATTCTGTGAGGGT 

GTGTACCAGGTATTGCANTTTTGNNAGTTTAATTTGCATTTTGTNCTGGT 

GACCTAATGAGGTTGAGACANTTTGTCTATCTCCTGTGAAGTGTCTGTTC 

AAATCTCATTTTCTGTTGGATTATCTTTACCTCGATATGTATAATAAATT 

TTAAAAACCACTTATGATTTCCTCTTCTCTAAATTTTTTAAATTCTTCAC 

TTGTTAAAGGTAGTGTTTTTGTCTACTCATTATCAAAGATGAAAATTTTA 

TCTCACCTATCTCTAGAATTCTCTTCCTCTACCTCAAAATTTGTGTTAGT 

TATAATTATTCCAGATTTTGTCTTAAAATTTTAAGTAATACACTTAAACT 

TTTGCTTTGTGATCAAATATAGAGTCTGTTGATTCTTCAAAAAAAAACTN 

ANAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1908 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTATCTAAAATTAGATACTTAAT 

GTATCTTTCAGAAAATCAGATAAAATGCCCTTTGGATGGACCCCTGTCTA 

AATGGGCACAGTAAGAAATGTTATATTCAACTTGTAAAAGATTTGGTTTT 

ATTAAAATTCATATTTGAACTCCCCAATAAACCAATAATTTATATTCTAT 

ATTTTGTTACAAGTTATAATGGTTCCAGCTGGGCGTGATGGCTCACGCCT 

GTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGCGTCACCTGAAGTCAGTG 

AGACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTAGGGCGTGGTGGCAG 

GTGCCTGTAATCCCAGCTACTCGGGAGGTTGAGGAGAAGAA 

>Sequence 1909 

AGTACTTCTATTAATTAATTAACGCTTGTTAAAACTGTCTTACTTAAACA 

AAATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATA 

ACTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGG 

GGAAAATGAATTATTCAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTC 

AGAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAA 

TCAGAGTTAAATGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 1910 
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GAGCCCCGTTCGGTGCCTTTTCTTTTTTTTTTCTTTAATGGAGTGAAATC 

TACTTTGCTCAGGAAGCCTGCAAATCACATTTTCAGGCCAAACGAGGCAG 

TATTTTAAAAGGGGTCTCCTGGGGCAGGATTAGGAAGGCTTTCCACTCCA 

CTCACGCATTTTCAGTGTAGGCGAATCGTAAAACGGAGGGCAGAACGAAA 

ATGAGCGGATCTGGGAGTGCAGGCTGCGCTTCGTCCCCCCGCGTTAATTA 

ATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 191 1 

^^^^^^^^^^^^j^^^^^^jjy^jjQ^Q^(^^^Q^j^jYGTCCTGTC^ 

AGGCTGGAATACTGGGGTGCAATCATAGCTCACTGCAGCCTCAAACTTCT 

GGGCTCAAGTGATCCTCCCACCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAATGCAG 

GCACATACCACCATACCTGGCTAATTAAAAAAATTTTTTTTAATCTCACT 

GTATTACTGAAGCTGGTCTGGAACTCCTGGCCTTGAACGATCATCTCAGC 

CTCCCCAAACTCTGGGATTACAGGCATGAACCATTACACCTGGCTTGAAG 

AGAAGAGGTTCTTAATATTGAAGAAGTCCATTTATCTGTTTTTGTTTTTT 

TTCCCCTCATGTATTGGGTTTTTGGGATTGAATCTAAGAGATTGTTGCTT 

AACTCAAGACCACAG 

>Sequence 1912 

GGCATAATTCTTGCCAAAATTAATTATGTACATTTTAAAAGGGCAAACAG 

GCCCTTCTTAACATTCTTTTGCATTCCCACCAATAAAGGCGAGCCATTTA 

TTTTGATATTATAAGTAATTTGGAAACCAAGATAGAACCAGCAGTTTGCC 

CAATATATCCTTTTAGAAAATGGTGCCTTGTGTTGGCGCACTGGTTGCAC 

AACCCGCCCCTTTCCCCGCCCTTTAAAATTAATTTCCTAAGAAAGGTCAC 

CTTCTCGAAGGGGGGGGGGGCCCCCGGGTTACTCCCAGAACTTTTTTGTT 

TCCCCTTTTAGATGAGGGGGTTTAATATGGCGCCCCTTGGGTCGTAAATC 

AATGGGTCATTATATCTTGTTTTCCCCTGTTGTTAAAAATTTGTATAATC 

TCGTATACCCAAATTTCCAATACAAGGAATTCCCCAGGTTCTGGAAATCC 

TTAATCATTTATTTATTAA 

>Sequence 1913 

GAGCTCCCCGCGGTGGCGGCCGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TGGAGACAGGGTTTTGACATGTTGGTCAGGCTGGTCATGAACTCCTGGCC 

TCAAGTGATCCACCTACCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGT 

GAGCCACCGCGCCCAACCCTGTGTTTATTCTTAGGTCTGTACTACGCTTT 

ATGCCTCAGTTTCCACAGTTAAAACACGTTATTTTATTCCTCACGTTATA 

GGAGCAATTTGTATTCATAAACTTGGCCTTCACCTTCAACTTCTGAAGAT 

TTTAATACAGCGCAAATGATTTGGGGTCTGTGAATTCAGTTTTATTTATT 

TGGCTCCTTCCTTTAAGGAGTCAG 

>Sequence 1914 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACATTTAACTCTGATTTAT 

TGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1915 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATTTTCTTTGGTCTTATGCCAAT 

ATTTGCAATCAGCTAGTATGATGTTTTCTTATTTTAGTTTATTGCCAGTG 

TGATTTAGTGCTTCATTCATCATTAATTATCTTTATAATTTTGTCTTTGA 

ATTTTCCTTGTAAAAAGAGACTGGTCTTACTTTTTTTATAGTCCTTACTA 

ACAAGGACACTGTAAGACTTGTGAGTTGGTGTGGACTATGCCATCAGATA 

TATCCATCTTGTTATCCCAAAGTTAGATCCAGTTAAGGCCAGCTGTGGGT 

AGAAGGTCAAAGTAGATGACGGGCGAAGGATAATTTTTAAAAGGACTTTT 

GCTAAAGAAGTAGATGTATCT 

>Sequence 1916 

TAAGACAAACATGGACCACAACCATGCTGAGAGAACTTAGAGTGAAGTTT 
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ACATGGCTATCTTTCTTAGTATTAAAATTTTACCTGATAAACATCAAACA 

TACGACCAACATAGCATATAAAGCAGCTCTACAGATATTTTCCTACTGCC 

CAAAATATCATATAATGCACATGTAGGTCACATGTGAGTAGGCAAGAGAT 

TCTGGAACACAGAAGCAAGACAACAGGATCACAGCAATTTCAGTATGCTC 

TGCTTGTTATAGGAAATCCCCAGAACATTCTCCAATTACTGAACAAAAAA 

AGCAATAAAACTCAGATTTGTCTGCCTGGGGAGAAATAAACAGAAATAGA 

AAGTGAATAGCAAAACAAAGCTATCTGGTGAAAAGACATTCTTACTTGGA 

AGGAGTTAAGATTTTGCCCCTTCCATGGGTGTACTTAATGAGGCAAGCGT 

CAAGCGGCCTGACAGCCCGTGGCACACTGTCTACAGCTGATGTCAATGGT 

ACACATATAGCCAGGGTGAAGCAACCTAAAATAGGCCCTCCTTGAGCCTT 

CTAACTTTTTAGAAAGGGCAGATTACATAGCCAATAAGTTAATGAGTTTT 

GAAGGTAAAATTATGCTCAAATTTGAATTGTGCAATATAAAACCTTTTCT 

CTTAAATTTGCTCAACTCAACAAAATCTTTGGGCCTTTAATTTTTTATGT 

GTAAAATGGGGATCATGAGAGCCTTTCCAAGGGGGTGGTATGAATATAAG 

TGAGATGGGT 
>Sequence 1917 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^Q^QQ^QQ^Q^(^jjQ^^yCTGTCAC 

CTGGAGTGCAGTGGTGCAATCTTGGCTCACTGCAACCTTCCCCTCCTGGC 

TGAGTTAACTTAGGAGAGCTTCCTGGAGAGGGCAGGCTTTGAAGATAGGA 

AGGATTTCATGAAGTCTTTACTAGGCCACTAGAGTAGAAGCAGTGGGAGA 

CTTCCTGGAGAAGAGCTCATGGAAAGAAAAACCTACCGCTGGCCCTTTGG 

GAACTGCTTTGGGCCTCTTTAGTCCTAGGCTCACACGCCCCTTAGAAACA 

AAGTAAGAATAAAGCCAGGGATAATACAGTGAGTGGCCAAGAACACAGAC 

TCTGGAGCCN 
>Sequence 1918 

GTCAGGCTGGTCATGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCACCTACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCGCCCAACCCTGTGT 

TTATTCTTAGGTCTGTACTACGCTTTATGCCTCAGTTTCCACAGTTAAAA 

CACGTTATTTTATTCCTCACGTTATAGGAGCAATTTGTATTCATAAACTT 

GGCCTTCACCTTCAACTTCTGAAGATTTTAATACAGCGCAAATGATTTGG 

GGTCTGTGAATTCAGTTTTATTTATTTGGCTCCTTCCTTTAAGGAGTCAG 

GCTAATGC 
>Sequence 1919 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATATACATATTGTCATGCTATGT 

TCTCTAACTTGATATCAACAGCGTATCTCTGACATGATATAAAATCATGT 

GCTTATGACATGCATTAAAAGGAGAAGGCTGATCTAATATCCTAGGTCTA 

ATGGATCCACTAGCAGATATACACGGCTAGGTACACACACTGGGATATCT 

AGGTACATGCCCATAGTTCATATACAGACTTTCTAAAATCATCGTATTTA 

AAAGCAGAAAAGTGCCGGGCACAGTGGCTCACATCTGTAATCCCAATACT 

ATGGGAGGCTGACGTGGTCGAATCACCTGAAGTCGCGAGCTCAAGACCAG 

CCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATATGAAAAACAGC 

CAGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAGGAGGCCGAGGC 

AGGAGAATCACTTGAACCCGGGAGGTGGAAGTTGCAATGAGCACCGATAG 

TTCCATTGTACTACATCCTGGGGGACAAGAGCAAAATTCTGTGTTAAATA 

ATCTAATTTTATAACTAAATATGCGCGGTCGGCAACGTGCGGAACCTCAA 

TTAGCCCTAACTGAGTTGGGTTACGCGCCTTACTCGCGGGAATTAAAAAC 

TCTTTGAATGGAAAAACGCTGCATATACCAAAGTAATAAACTGGCATAAA 

GCCCTTTTACCCATCGGTGTAATAACCAAAAGCCCGCCCTTGGGCCTTTC 

CACCGTACCATACTGATGGCTCAGGAAATTTAGCTTTAATATTTTTAAAA 

TTCGCTTTAAATTTTTGTAATATTTGATTTTTACCATAGGCGAAATCCTT 

>Sequence 1920 

GTTTGATATACCAGTTCCCTTACCCTCTCTACTAGGGAAAAAAGCTGGTT 
ACCGCCCCCCCTCAGAGACTCTTAGATATATAACGCGGGGGAAAACTGTC 
TTACTTAAACAAAATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATT 
ACTGTTTTATAACTAAGAGACTTGCGACTCTATATACGACTAGGTGTCAT 
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TTCAAATGGGGGAAAATGAATTATCCAACAAATGATCTTGGGACAACTGG 
ATAGCCATTCAGATAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACC 
CCACAATAAATCAGAGTTAAATGTAGGAAAACCAAAAAATTGATATATTT 

AAAAAA 
>Sequence 1921 

NGTCGATGCTTGCACATCGCCAATAGTATGATACTAGGCGAATTGGAGCT 

GCCCGCGGCGGCGGCCGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGTTTTGAA 

CCCAGAGGCCCCAAACTAGCAGCCTGTCCTCCTCAGTAGCCCCAGCATCC 

CTTCATCATTTTGTTGCCCTTCTATGGGCCTAGTTTAGGTCTGAGAGGCA 

TAGTTTTAAAATTTTTATTGTTATTTATTTATTCTAGAGATAAGGTCTTG 

CTATGTTTCCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGCCTCAAGCAATCCTCCTG 

CAGCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACCACGTCTGG 

TCAGACAGGCATAGTTTTACAAATATGTGGGTGGATAAATGCTGTCCAGT 

CTTACTTCATCACTTCTATCAATTGAATGCTTTTGGTTGGAAATAACAGA 

AAATCCAACTAAAAGTGACTTAAACAAAGGAAATGTTATTATCTCATGTA 

CCAGGAATTCTGGAGGTAGACTGGTTCAAGGGTGGATTAATTAATTCTAG 

AAGTACT 
>Sequence 1922 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGATGCTCAACCTATAATACCCAAAG 

GCTCTATTTCAGTAGAATTTATTGGTTTGCTGATTATAGCAGCGACATAG 

TTGCATTCTAGAGACCTTAGAAAATGCAGAAAATTTCAAGAAAAACATTT 

AAATTGTGCTCATAGTGAAACTGAGAGGTGACCACTCTTAATATTTTGTG 

GCATAAGCATTCCAGTCTTTTATCTTTCTCAAAGTGTCACATAAACTTTC 

TCAAAGGCCATTAAATACTTTTCCATAGCCTGATTTTTTGTGACCACATA 

GTGTCCTATTATATTGATAATACCATAATTTACCTAACCCATTTTTATA 

>Sequence 1923 

GGCCTGGATCGACCTGATACTGAGGGTAATCGGAGATAATGGCAAAGTCG 

GCCGCTCGNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACCTTAAACATAT 

ATTCCTTGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTTCAGCTTCACTTTTTTTC 

TGAATGGCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTC 

CCCCATTTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAG 

TTATAAAACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATT 

TTGTTTAAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1924 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGTGAAAAGCAAATTTGAAAGCATCTTA 

GTCTGTAAAACTACTTCATGTATAAAAAATAAACATTTGACAGAACTCTC 

AGAGCAAAGCTATCTGAGGGATTCTTTAAAGCTTCCAATTTATCAAATTA 

CCTTTTTTTTTTTGGTCGGCAGGGGGAAGTAGTCTCACTCTGTTGCCCAG 

GGTGGAGTGCAATGGCAGGATCTCAGCTCACTGCAACCTTTGTCTCCCAG 

GTTCAAGTGATTCTCCCACTTCAACCTCCCGAGTATCTGGGACTACTGGC 

ATACACCACCACACCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTAGAAGAATAGGGGG 

TTNNCAGCATGTTGGTCAGGCCCA 

>Sequence 1925 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCGTCTCCCTGCCAGGCCTTGGGC 

TCTGCAGAGGTGCCCACTGAAAGCTTGTCCTGTGCCCTCTACACCTCAGA 

GGGGTTCAGAGCCAAGCTCCAGGACCCCTGCTGTCAAAAAGTGTTCCCTG 

GGAACAAGTGCAGGGAACAGTCCTGCAAGCAAGGGACTGCTTGCCCTGCT 

TTCGGACAGCCTTCTGAGAGCCAGTGAAGGCCAGCAGCTGGGCTGAACAC 

TACATCATCCTCAGAACCACCCTGCACAGCCGGTGTGCTCCCCGCCATCG 

ACAGGAAAAACGGGCCCTTAGAGGCACAGGCAACTTGCTCGGGGTTAGGT 

GCAGCGGGTGGCAGAGTCAGAATGTGAGGACAGTTGGGCCACTC 

>Sequence 1926 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAAGATAATTAGTGGCAAACAGA 
GAATAAATTCTCTCTCAGTAGTGTGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAA 
TTCATCTGATCTACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGAGAGAGTTGAATG 
ACGAGGAAATAGATACTAAAGCCAATATAGTCTTGATACCAAAATAAAAT 
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TAAAATGAGAAACTAACATGATAGGTTCAAGGCCTTTTGGGAGCCTGTTT 
TCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATGGTCTTTTTCTTCTAAC 
AAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTCATCCAG 
TGAGCAGGGCTGTAGAATCCAGCGTTTTCCACGTGCAAGTGGTTCAAGTT 

CAAAATATTTTTTGATCTCTTGTAC 
>Sequence 1927 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTCCCGGACTCAAGCCTGACTAAT 

GTTTTTACTTTTTGTGGGGACAGGGGTCTCCCTATGTTGCCCAAGCTGTT 

CTCAAACTCTTGGGCTTAAGCAATCCTCCCACCTTGGCCTCTCAAGGTGC 

TAGGATTACAAATATGAACCACTCTGCCCAGCCTCTAAACACTGTTTTAA 

ATACAAAGAAATAGTTCTTGTTTCTGCATGTCATAGCTTTGTAAGTTTAC 

CTTTTTCTATTTTATCTAATATTGATGTATACATAGGAGAAAGGGTACTT 

CAGAACATGAATTTTAGAGCAATCTACCAAGTCTCATGATTACAATAGTT 

GAAAATTTGGAAAAATTGTCTACCCAGAAAAC 

>Sequence 1928 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAAGATAATTAGTGGCAAACAGA 

GAATAAATTCTCTCTCAGTAGTGTGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAA 

TTCATCTGATCTACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGATGAGAGTCTGAA 

ATGACCAGAGGAAAATAGATACTAAAGCCAATATAGTCTTGATACCAAAA 

TAAAATTAAAATGAGAAACTAACATGATAGGTTCAAGGCCTTTTGGGAGC 

CTGTTTTCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATGGTCTTTTTCT 

TCTAACAAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTC 

ATCCAATGAGCAGGGGCTGGAGAATCCACCGGTTTCC 

>Sequence 1929 

GTTATTTATTTTTATTTTTTTTATTATACTTTAAGTTTTAGGGTACATGT 

GCACAACTGTGCCGGTTTGCTACATATGTATACATGTGCCATGTTGGTGC 

GCTGCACTCATTAACTCGTCATTTATATTAGGCCTATATACGTGTTCATT 

GGACCCTTATCGACTTTGCAGGATGCTTATCCATCTAACTATTCATCTTT 

ATTTGCCTTCGTTTTTTGAGGTCCCTTATTCATCCTAAAACAAAATATAA 

TGCCTGACTCATAGTCAGACTTCACAGTATTTCTAAATGAATTACATTGC 

ATTGGGGAC 
>Sequence 1930 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGATAATCATATTGGGCATTCATATGTG 

CTAAACACCATTCTAAGTGCTGAGGCACTATGATGAATATGACAGACAGA 

TACCTGTTCCCAGAGAGTTTATAATGTTGAGGTAAAGAGCCACATAAAAG 

ACAATTGTGTTATCACTTATGAAGGGCTTTGGGATCAATGAGGAGGGATG 

CCTAACACAGACAAAAATTCAAAGAAGCCTGCATAGAAGAGGTATCATTT 

AGGTTGAAATGTGAGAGAAAAACAGCATTGTAGGGAGAATTCCGGGCATT 

GTAGGGAGAATTCTGGGCAATGGGAACAGCATGTGCAGAGACCTAGAGGC 

ATGAGGGAGGGCAAGTATGTTTGAAGATGGC 

>Sequence 1931 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGTG 

TACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAGG 

TCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGACT 

CTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGAA 

TGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGGC 

ATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAGGAAGAGACAGGA 

CAAAGGTGGTCTTTCTTCCAGTAAAGCTTTGACTTTTTATCTAGAAAACA 

TTATCTCTGAGCTTTTCACCTACATTTCCTTGGCCAGACCTGGGTCACGT 

GGTCACCTCTAATTGAGAAGATGAGTATTTCAGAGGGACACANNTTTTGT 

CCCTTCCAAATCAGGGCTGTGTTAGGGAAGAAAAGCGGAATGGGTCCCTG 

GGAAGGCAGCTCGCAGTAACTTCACACAGTCTGTTCCTTTGTATNCAGCA 

CTCAAGCAGGCCTTTCCTCAGACACAGAAAACATAATGGTTTCCAAGCCA 
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ACAGGCAGAATCCCATCTTGTTCCTTCAGGCAGGCTTTTTGGAAGGTGCA 
GTGGGGCGCCCTTGGTCTTGTGCCCTTGAAACTAAAAACAGTTTCCTGCC 
CACAATCTCAGGACAATGGTGGTTA 
>Sequence 1932 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACTTGAATTGTTGTTATAGTGCTTCC 

GTTATTTATTTTTATTTTTTTTATTATACTTTAAGTTTTAGGGTACATGT 

GCACAACGTGCAGGTTTGCTACATATGTATACATGTGCCATGTTGGTGTG 

CTGCACTCATTAACTCGTCATTTATATTAGGTATATATACGTGTTCATTG 

TACCCTTATCGACTTTGCAGCATGCTTATCCATCTAACTATTCATCTTTA 

TTTGCCTTCGTTTTTTGAGTTCCCTTATTCATCCTAAAACAAAATATAAT 

GCCTGACTCATAGTCAGACTTCACAGTATGTTTAAATGAATTACATTGCA 

TTGGGGAAATATAAATAGTAATGTCCTTTTATAGAGGAAGTCTAAAAGAA 

ATTCTTGGGTGAGTTGATAATCAAACATTTTTAAGAAGGTATATTTTGCT 

AGCAAAGAAAGAAAAAATATGACAGCTTATTTATATAGAGAACCTATGTA 

TTCTGAGATGTTTCTATTGTTAAGGTTGTTTATAATTTCATGCTATCCCT 

TCCAACGCCTTAATTAATATCAAGAAGTACTTTCGAGGGGGGAGCCCGGA 

>Sequence 1933 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATCCTCCCACCACACACACAGCA 

GCAGGCGGTGAGGACAGGCCTCATGCAGGGAGACAGGGAGCGGCCAGACA 

GCCTGGCACTCCTCTGACTGCTGAGGGCTGGGCCCTGGGACGGGGCTCCC 

GCCTCCTGAAGCTGGGGTCCTCACCCCAGCATCTGAGGATCGCTTCTGCC 

AAGCAAACCCCACACAAGCTTTGCCTCCTCCGGAAATGTCCCTGAAGCAC 

ACATGGAGTCAGGGAGAGGGCCAGAGCCAAATCCCTCACAATGACCAACC 

ACCAGGGAGGAGGCTCCGCCAGCCCAACAGCAAGACTCCGCCCAGGCAGC 

AGGGACACAGTAAGCGTTTCAGGAAGGAAGCAAGGAGCAAGTCCTGTATG 

GCTCTGCTCACCAACACGAGATGTCCTGA 

>Sequence 1934 

CCCAGGCTGGAGTGTGGTGGTGTGATCTCAGCTCACAGCAACCTGACCTC 

AGGTGATTCACCCGCCTCTGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGA 

GCCACTGCGCCCGGCGTCTTTGAATTTTTTAAACTGAAGTTTAATTGCCT 

TTGAGTTTGATCATTCACTATTTGTCATTTGTATTTCTTTTGTTAATTAT 

CTGCTCAAGCTCTAATTTCATAATGGAAATTTAATGGATTAACATATAAC 

ACCCACTATCACCCGCCTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1935 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGATGCTCAACCTATAATACCCAAAG 

GCTCTATTTCAGTAGAATTTATTGGTTTGCTGATTATAGCAGTGACATAG 

TTGCATTCTAGAGACCTTAGAAAATGCAGAAAATTTCAAGAAANCATTTA 

AATTGTGCTCATAGTGAAACTGAGAGGTGACCACTCTTAATATTTTGTGG 

CATAAGCATTCCAGTCTTTTATCTTTCTCAAAGTTTCACATAAACTTTCT 

CAAAGGCCATTAAATACTTTTCCATAGCCTGATTTTTTGTGACCACATAG 

TATCCTATTATATTGATAATACCATAATTTACCTAACCCATTTTTATATA 

TTTGGATTTTTTCCAATTCATCATTATTATGAATAATGGTGTATCTCAGT 

GGTTATTACTTTGCACTGCATTTCTTATGAAAGTATTGAGTAAAAGGAAG 

TAAAGCCCTCTCAGAGTGTTTTGTAGGCTGTCACATTTCACTCCATAATG 

TCCTAGTGTTTGTTGCCACCAGTGATATATGAAGGTACCCACTGAAATGT 

CACACCTTTTTGGTTTTTCTTTTTAAAATAAAAAATTAAAAAGACATTTA 

CCATATAATATTGGTCCTATATATGATTTATTATAATGTAGAATCACAAT 

CTTGAGGTCATTAAAATATTGAATTTGGATTCTCTTCAATTTCCCTTCTA 

ATGAAAAGCTAAAGTTCGGTAAGAAATTCTTCCTGGAAATTTATGGAATG 

AGAAACATACTGGAATTCTGTACTTATGGAACAGAACCAATAAACATTAG 

GCAATTATTTAATTCTAAAGTCTCCTCGGGGGGGGCCGGTCCCCAGTTTT 

TGTTCCTTAAGGGAGGTTAAAGGCGCGTTGGGAAACAAGGGAAAAGTGGT 

CCTGTGGGAAATGGTATCGTTACATTTCAAAAAATTAGGGCGGT 

>Sequence 1936 

GGAAAGCTAGAGCCATTGTACATCCCACATACTATCAGTAGCTTCGCCCC 
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GGGCCCCCCCTTGATTTGTCTTCTAGATCTAATTCACGCGGGGTTATAAA 

CAAAAAGAAAAGAAAGCGCCTTCAAGGCCTTCTGTTTCTCTGCTACTACC 

CTTTTTGGAAAGACAAATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTAC 

ATTCCCCTAGGGCTGTGTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCC 

TCTGTGGCAGGGCCAGGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGC 

TGCATCATTGCATGACTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGC 

TCCCTTCTGCTGGTGAATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACG 

GCTGCTCCACCACCGGCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGA 

AGGAGGAAGAGACAG 
>Sequence 1937 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGAAATCATATTGGGCATTCATATGTGC 

TAAACACCATTCTAAGTGCTGAGGCACTATGATGAATATGACAGACAGAT 

ACCTGTTCCCAGAGAGTTTATAATGTTGAGGTAAAGAGCCACATAAAAGA 

CAATTGTGTTATCACTTATGAAGGGCTTTGGGATCAATGAGGAGGGATGC 

CTAACACAGACAAAAATTCAAAGAAGCCTGCATAGAAGAGGTATCATTTA 

GGTTGAAATGTGAGAGAAAAACAGCATTGTAGGGAGAATTCCGGGCATTG 

TAGGGAGAATTCTGGGCAATGGGAACAGCATGTGCAGAGACCTAGAGGCA 

TGAGGGAGGGCAAGTATGTTTGAAGT 
>Sequence 1938 

CAGCCTGTCCTCCTCAGTAGCCCCAGCATCCCTTCATCATTTTGTTGCCC 

TTCTATGGGCCTAGTTTAGGTCTGAGAGGCATAGTTTTAAAATTTTTATT 

GTTATTTATTTATTCTAGAGATAAGGTCTTGCTATGTTTCCCAGGCTGGT 

CTTGAACTCCTGGCCTCAAGCAATCCTCCTGCAGCAGCCTCCCAAAGTGC 

TGGGATTACAGGCATGAGCCACCACGTCTGGTCAGACAGGCATAGTTTTA 

CAAATATGTGGGTGGATAAATGCTGTCCAGTCTTACTTCATCACTTCTAT 

CAATTGAATGCTTTTGGTTGGAAATAACAGAAAATCCAACTAAAAGTGAC 

TTAAACAAAGGAAATGTTATTATCTCATGTACCAGGAATTCTGGAGGTAG 

ACTGGTTCAAGGGTGGATTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1939 

GAGCCACGGATAAGGAGGGCTTAGCTCATGTCTCCTGTGGGAATTGAGGC 

ATCTCAGGAAACAGTATAGAGTTGGTACAGTTAGAATGAGAAGAAGCCTG 

GGGAAAGAAACCAAGAGTGAGAAATGCGTGGCTATTTTGACTTAGCTGGA 

GCAACCCTCTCATAACAGGCTGGGAAGTGGACCCGCGTTAATTAACGCGG 

GGGAAATTGATGAACAAACAAAGGTCATAGTAAAAGACAGACTTTTGGGG 

ATAAAAACAGAAACTCCAAGTTACTGTATCAACAAATGCAAGTACACCAC 

AATCAGTGAGCAGTGTGGTTCATTATCTGGCAATGGCACTCTTTCAAATA 

GAGCAGGGCATTGAG 
>Sequence 1940 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCATTGTGTGCAGAAGACCTGGAC 

TGGAATCTAACACTGTGAGTACTCCCCAGGATCCGTGTTCCTCTCTTTAG 

CCCAGGCATGCAGTTACATTACATTTTCCAACCTTCCTTGCAGTTAGCTA 

CGATCACGTGACTGCATTCTGGCCAGTGGAATGTGTGTGGAAGTGATGTG 

GGCCAATTCCAGGCCTGGCCTATAAAAATCCCCCACTTTTTGTTCTCTTT 

CTCCATCCACCATCTGCATGGAGAGCTCCCAGCACTAGAGGGAGAAAAAG 

CCACCAGAGGGAAGGAGCCTGGGTCCCTGAATCACTGTGTAGACTACCTG 

CCAAACATACACCCTGAATTGTTATGG 

>Sequence 1941 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGCGCCTGTAATCTCAGCTACTTTG 

GAGGCCGAGGCAGGAGAATTGCTAGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTG 

AGCTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAATGAGACTCC 

ATCTCCAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAGGCTCTA 

TTTTGATACTGGGAGCCTAAACTGAATGATTCTGGAGAAATTCACAGATG 

GGGCTGAGGCTCACCTTCATGACAGCTGTATCAAAGGCCTAAATTTCTAA 

GGCTCAGAAATCACTACAATAAGCCTATCAACAGCATGTGATACTCTCCA 
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CA 

>S6QUcncc 1942 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACATTAAACCTCTGATTTA 

TTGCGGGGGTAAAGCATGTTATACGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGA 

ATGGCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCC 

CATTTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTA 

TAAAACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTG 

TTTAAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Scc[ucncc 1943 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAAGATAATTAGTGGCAAACAGA 

GAATAAATTCTCTCTCAGTAGTGTGTACTTGACGTTAATGCCGATGATAA 

TTCATCTGATCTACAGAATATTCACTTTAATAGAGAGATGAGAGTCTGAA 

ATGACCAGAGGAAAATAGATACTAAAGCCAATATAGTCTTGATACCAAAA 

TAAAATTAAAATGAGAAACTAACATGATAGGTTCAAGGCCTTTTGGGAGC 

CTGTTTTCTTTGCCAGATTTCACATTCTTACAGCTTCATGGTCTTTTTCT 

TCTAACAAATTAATCAGCTGAGAGAAGCTGTCTTTCAGTGCATCCATGTC 

ATCCAATGAGCAGGGCTGTAGAATCCAGCGTTTT 

>Sequence 1944 

TATGTACCCACTCGCAATAACCCTACTAACTGATGGAACATGAGCACCGG 

GCCGCCCCTCGAGAAGTCCTTCAAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAA 

AATTTATAAGAAAGCGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTTTGCTACTACCCT 

TTTGGGAAAGACAAATCTCCTTCCCTCCCTGTCCTCCTTCTTTACATTCC 

CCTAGGGCTGTGTACCTCTCTCTAAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGT 

GGCAGGGCCAGGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCAT 

CATTGCATGACTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCT 

TCTGCTGGTGAATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGC 

TCCACCACCGGCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAG 

GAAGAGACAGGACAAAGGTGGTCTTTCTTCCAGTAAAGCTTTGACTTTCT 

ATCTAGAAAACATTATCTCTGAGCTTTTCACCTACATTTCCTTGGCCAGA 

CCTGNGTCACGTGGTCACCTCTAATTGAGAAGATGAGTATTTCAGAGGGA 

CACATTTTTGTTCCCTCCCAAATCAGGGCTGTGTTAGGAAGAAAGCGGGA 

ATGGGTCCTGGGAAGGCAGCTCGCAGTAACTCCACACAGTCTGTCCCTTT 

GCTATCCAGCACTCACGCAGCCCTTTCCTTAAACACAGAAAACATCAATG 

TCTTCCAAAGCAAACAACCAGAAATCCATCTTGCTACTTNCAGGGCAGGC 

TTCTTTGGTAAGTGCAAGTGGNGCCCCCTGAGGCCTGTGACCTTGAAACT 

AAAGACAAGTATTCTGCCCGACATACTTAAGA 

>Sequence 1945 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACATTTAACATATATTTAT 

TGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACTT 

>Sequence 1946 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GGACCTCTTTTTCAACGTGCCCTGCCTCGGTGCCTTTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAACAGGAAGGAGGAAGAGACAGG 

ACAAAGGTGGTCTTTCTTCCAGTAAAGCTTTGACTTTTTA 

>Sequence 1947 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 
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CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAAGGGCTG 

TGTACCTTTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCA 

GGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGA 

CTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTG 

AATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCG 

GCATTACATTTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAAAG 

>Sequence 1948 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAGGAAGAGACAGG 

A 

>Sequence 1949 

CCCAGGCTGGAGTGTGGTGGTGTGATCTCAGCTCACAGCAACCTGACCTC 

AGGTGATTCACCCGCCTCTGTCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGA 

GCCACTGCGCCCGGCTGTCTTTGAATTTTTTAAACTGAAGTTTAATTGCC 

TTTGAGTTTGATCATTCACTATTTGGCATTTGTATTTCTTTTGTTAATTA 

TCTGCTCAAGCTCTAATTTCATAATGGAAATTTAATGGATTAACATATAA 

CACCCACTATCACCCGCCTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1950 

GGCCTCTACGCCCTCGTACGTCNCCTAAGTAATTNTAACTTCGTNCNGGG 

CCCCCCCTCGAGTGTATTTCTAGAAATAATTCTCGCGGGTTAATTATCAA 

CGAAAAGAAAGCGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTT 

TGGAAAGACAAATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCC 

CCTAGGGCTGTGTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGT 

GGCAGGGCCAGGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCAT 

CATTGCATGACTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCT 

TCTGCTGGTGAATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGC 

TCCACCACCGGCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAG 

GAAGAGACAGG 

>Sequence 1951 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATCCTCCCACCACACACACAGCA 

TCAGGCGGTGAGGACAGGCCTCATGCAGGGAGACAGGGAGCGGCCAGACA 

GCCTGGCACTCCTCTGACTGCTCAGGGCTTGGCCCTGGGAACGGGCCTCC 

CGCCTCCATGAGGCTGTGGTCCTTACCCCAGCATCTTGAGGATCGCTTCT 

GCCAAGCAAACCCCACACAAGCTTTGCCTCCTCCGGAAATGTCCCTGAAG 

CACACATGGAGTCAGGGAGAGGGCCAGAGCCAAATCCCTCACAATGACCA 

ACCACCAGGGAGGAGGCTTTCCGCCGCCCAACAACGAGAATTTCCCCCCA 

TGCAATATGGGGCACCGTTTAGCGGTTTTAAGAAGGGAAAGCCT 

>Sequence 1952 

AGTTCTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGATTTAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGT 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAGGAAGAGACAGG 

ACAAAAGTGGT 

>Sequence 1953 
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AAAGTGCCTAGGGCTTACAAAAGTCATATGTAGCCTTTACAAATATTAGC 

TCAGTCATTTTCAGAAAGGTTTTTCCAATTATCATTTTAAAGATGAGGAA 

ACTGGAAGCTCAGGGAGGCTAGGAAACTTATCCAAAGCCTCTTAAGAGGC 

TATGTTAGTCAGACTGGGCTAACAGCTGTAACAACCCCAGAATTTAAATG 

GCTTAACACATTAGGAGTTTATTTGTTATTGCCATAACAATTCAGGGTGT 

ATGTTTGGCAGGTAGTCTACACAGGGATTCAGGGACCCAGGCTCCTTCCC 

TCTGGGGGCTTTTTCTCCCTCTAGGGCTGGGAGCTCTCCATGCAGATGGG 

G 

>Sequence 1954 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCAACCTACATGTATATGAAGACA 

GTGTTTAATCTCTCTTTGTCATTCCTATTTATGAATGGGGATAGCAACTA 

AAACCTCATGAGCTGAGTATTAAAGAAGGTTATATGAATTTTCTAATAGC 

TCCCTAATAGCATGGTGGCTCACATATGTAAGCCCAACACTTTGGGAGGC 

CGAGATGGGTGGACGGCTTCAGCCTAGGAATTAGAGACCCTCATTAAAAA 

AAAATTAAAGAAACAAAACCAAAAACATATGCTGATCACTTGAGCCCAGA 

GTTTGAGACAAGCCTGGGCAACACAGGGAGACCTTCCTCTACAAAAAAAA 

TACGAAAATTAGTGGTGCATGCCTGTAATCCTAGCTATTCAGGAGACTGA 

G 

>Sequence 1955 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCTGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGA 

>Sequence 1956 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGCGCTAGGACCTGGAGGGCTAG 

TCGGCGGGCTGCGCGTCCGGCCGCTAGCTGAGCTGGAGGCCACCGGCCAG 

AGCCGACCCCAGGAGTGAGAGAGACAGGGGCGTGCGTGAGTTCCGGCGGC 

CTGCACCGGGCAAACCCCGTACCTTCCCAGCATCGGCTCAGCAACCCACG 

TGCATCCAGGCCGGTCAATGTCATTGAGTCACCTCCGCGCCTTGGCCACC 

CTGGAGTCCCGAGAATCCGAAGTTCCAGACAAATGCCCAAACTACATTCC 

TGCATGTTCGAAAGCGTAAATTGCAAAGCACAAATCCAGTTGTAGATTGT 

GGCCGGGAGCAGTGGCTCACGCCTATAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGA 

GGCGGACAGATCACGAAGTCAGCACTTCGAGACCAGCATGGCCAACATGG 

TGAAGCCCCATCTCTACTAAAAATACAAACATTAGCCAGGCATGGTGGTA 

GGCCCCTGTAATCCCAGCTACTCGGTAGGCTGAGGCAGGAGAATCACTTG 

AACCCGGGAGGCAGAGGTTTCAGTGAGCTGAGACTGCACCATTGCACTCC 

AGCCTGGGCGACAGACCAAGACTCCTTCTCANAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 1957 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAACTGTCTTACTTAAACAA 

AATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATAA 

CTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGGG 

GAAAATGAATTATTCAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTCA 

GAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAAT 

CAGAGTTAAATGTNAAAAAAAAAAAAAAATAAATAATTAAAAAA 

>Sequence 1958 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTGACTTTAATAGATACTAACAG 

TTTTCCAAAGTGGTTACACCAGCTCTTTTACCATCTCCACCTTGCTCACC 

AGGAGAGTACGAGCGTCTTCCTTGCTCCACATTCAGACCAGCTTTGTGTT 

GGTTTGGTTTGTCAGTCTTTCAAGTTTTATCCATTCTGTGAGGTGTGTAC 

AGGTATTGCATTTTGAGTTTAATTTGCATTTGTCTGGTGACTAATGAGGT 

TGAGACATTTGTCTATCTCCTGTGAAGTGTCTGTTCAAATCTCATTTTCT 
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GTTGGATTATCTTTACCTCGATATGTATAATAANATTTAAAAACCACTTA 

TGATTTCCTCTTCTCTAAATTTTTTAAATTCTTCACTTGTTAAAGGTAGT 

GTTTTTGTCTACTCATTATCAAAGATGAAAATTTTATCTCACCTATCTCT 

AGAATTCTCTTCCTCTACCTCAAAATNTGTGTTAGTTATAATTATTCCAG 

ATTTTGTCTTAAAATTTTAAGTAATACACTTAAACTTTTGCTTTGTGATC 

AAATATAGAGTCTGTTGATTCTTCAAAAANAAAAANATAAAATTAATATT 

AA 

>Sequence 1959 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAGGAAGAGACAGG 

ACAAAGGTGGTCTTTCTTCCAGTAAAGCTTTGACTTTTTATCTAGAA 

>Sequence 1960 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGAGGAAGGCACCTACAAAACG 

AAAGTGCCTAGGGCTTACAAAAGTCATATGTAGCCTTTACAAATATTAGC 

TCAGTCATTTTCAGAAAGGTTTTTCCAATTATATTTAGAGATGAGGAAAC 

TGAAGCTCAGGGAGGCTAGGAAACTTATCCAAAGCCTCTTAAGAGGCTAT 

GTTAGTCAGACTGGGCTAACAGCTGTAACAACCCCAGAATTTAAATGGCT 

TAACACATTAGGAGTTTATTTGTTATTGCCATAACAATTCAGGGTGTATG 

TTTGGCAGGTAGTCTACACAGTGATTCAGGGACCCAGGCTCCTTCCCTCT 

GGTGGCTTTTTCTCCCTCTAGTGCTGGGAGCTCTCCATGCAGATGGTGGA 

TGGAGAAAGAGAACAAAAAGTGGGGGATTTTTATAGGCCAGGCCTGGAAT 

TGGCCCACATCACTTCCACACACATTCCACTGGCCAGAATGCAGTCACGT 

GATCGTAGCTAACTGCAAGGAAGGTTGGAAAATGTAATGTAACTGCATGC 

CTGGGCTAAAGAGAGGAACACGGATCCTGGGGAGTACTCACAGTGTTAGA 

TTCCAGTCCAGGTCTTCTGCACACAATGCCCGGGTTAATTAATTCTAGAA 

AGACCTTTCAGGGGGGCCCGGGACCCAGCTTTGGGTCCTTTAAGGGAGGG 

TATTGCGCGCTGGCGGATCATGGCATAACTGTTCCCGGGGGAAATTGTAT 

CCCTTACAATTCCCCCACTTACAACCGAAACATAAGTGTAAACCTGGGGG 

GCCAAGGGGGGCTCACTCCG 

>Sequence 1961 

CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCAGCTCACTGCAGCCTCTGCCT 

CCCAGGTTCAAGCGGTTCTCCTGCCTCAGTCTCCCGAGTAGCTGGGATTA 

CACCACCACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTGGTATAGACGGGTTTTCG 

CCATGTTGGCCAGGCTGGTGTCAACTCCTGATCTCAAGTGATCTGCCAGC 

CTCGGCCTCCCAAAGTGCTATTACAGGCGTGAGCCACCACGCCTGGCTTA 

AGCTGCTTAAATATTCTTTCTTAGGTATCCTTGGTTTTGGAAAAAAAAAG 

AATCACAGAAAACTAAAAATTCCCAGTGGCAGGCTCTGTATCACTGGAAA 

TTAACTTTTTTGTTTGGTTGGTTTTTGGAGATGGAAGTCTCGCTCTGTTG 

CCTAGGATGGCCTGCAATGGGCCTGAACTTGGATCACTGGAAGCTTCCGC 

CTCCCGGGTTCAAGCCCTTTTTCCTGCCTTAAGCCTCCCGAGTTAACTGG 

GATTACAAGGGGCCGGGAAACAAAGCCGGGGAAATTTTTGGTTTTTTTAT 

AAAGACGGGGTTTCACCATGTTACCCCGAAGGGCTTGATTTTTGACCCTG 

GGAAAACCCCCTAATTAATTTTAGAATACTTTTCAGGGGGGGCCCGGGCC 

CCACTTTTGGTTCCC 

>Sequence 1962 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGTGATAGTGGGTGTTATATGTTAA 
TCCATTAAATTTCCATTATGAAATTAGAGCTTGAGCAGATAATTAACAAA 
AGAAATACAAATGACAAATAGTGAATGATCAAACTCAAAGGCAATTAAAC 
TTCAGTTTAAAAAATTCAAAGACGCCGGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAA 
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CTGTGAGCTGAGATCACACCACCACACTCCAGCCTGGGTGACGGAGTAAG 
ACTCCATCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 1963 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCGTCTCCCTGCCAGGCCTTGGGC 

TCTGCAGAGGTGCCCACTGAAAGCTTGTCCTGTGCCCTCTACACCTCAGA 

GGGGTTCAGAGCCAAGCTCCAGGACCCCTGCTGTCAAAAAGTGTTCCCTG 

GGAACAAGTGCAGGGAACAGTCCTGCAAGCAAGGGACTGCTTGCCCTGCT 

TTCGGACAGCCTTCTGAGAGCCAGTGAAGGCCAGCAGCTGGGCTGAACAC 

TACATCATCCTCAGAACCACCCTGCACAGCCGGTGTGCTCCCCGCCATCG 

ACAGGAAAAACGGGCCCTTAGAGGCACAGGCAACTTGCTCGGGGTTAGGT 

GCAGCGGGTGGCAGAGTCAGAATGTGAGGACAGTTG 
>Sequence 1964 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGAGTCTCGCTCTTTTGCCCA 

GGCTGGAGAGTGCAATGGTGCCATCTCAGCTCACTACATCCCTGATTCAA 

GTGATTCTCCTGCCTAAGCCTCCTGAGTAGCTGGGATTACAGGCACTTGC 

CATCATGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTGTAGAGACGGGGTTTCACCAT 

GTTGGCCAGTCTGGTCTTGAACTCTTGACCTCAGGCGATCCATCCACCTC 

GGCTTCCCAAAGTGCTGGAATTATAGGCGTGAGCCACCGCACCCAGCCTT 

CTGGGTGTATTTTCTTATGATGTAGAATGAGTGATAAAGCACCATAGGAG 

TCACCTAGTGTTGCCTTTTCCATTTTTGAGTTGATAAATGGAGGTCTCAG 

TCTCTGTTAATTAGTG 
>Sequence 1965 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGATGCTCAACCTATAATACCCAAAG 

GCTCTATTTCAGTAGAATTTATTGGTTTGCTGATTATAGCAGTGACATAG 

TTGCATTCTAGAGACCTTAGAAAATGCAGAAAATTTCAAGAAAAACATTT 

AAATTGTGCTCATAGTGAAACTGAGAGGTGACCACTCTTAATATTTTGTG 

GCATAAGCATTCCAGTCTTTTATCTTTCTCAAAGTTTCACATAAACTTTC 

TCAAAGGCCATTAAATACTTTTCCATAGCCTGATTTTTTGTGACCACATA 

GTATCCTATTATATTGATAATACCATAATTTACCTAACCCATTTTTATAT 

ATTTGGATTTTTTCCAATTCATCATT 

>Sequence 1966 

AGTACTTCTAGAATTAATTAATCCACCCTTGAACCAGTCTACCTCCAGAA 

TTCCTGGTGCGTGAGATAATAACATTTCCTTTGTTTAAGTCACTTTTAGT 

TGGATTTTCTGTTATTTCCAACCAAAAGCATTCAATTGATAGAAGTGATG 

AAGTAAGACTGGACAGCATTTATCCACCCACATATTTGTAAAACTATGCC 

TGTCTGACCAGACGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

GCTGCTGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGA 

AACATAGCAGGACCTTATCTCTAGAATAAATAAATAACAATAAAAATTTT 

AAAACTATGCCTCTCAGACCTAAACTAGGCCCATAGAAGGGCAAA 

>Sequence 1967 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGTGGATCAACTGTGGTCAGGAGTT 

TGAGATCAGCCAGGCCAACCTGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATACA 

AAAATTAGCTGGGCGTGATGGTGGGCGCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGA 

GGCTGAGGCAGGAGAATCACTTGAACCCGGGAGGCGGAGGTTGCAGTGAG 

CCGAGATCGCACCATTGCACTCCAGTCTGGGCAACAGAGTGAGATTCCGT 

CTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1968 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGTGATAGTGGGTGTTATATGTTAA 

TCCATTAAATTTCCATTATGAAATTAGAGCTTGAGCAGATAATTAACAAA 

AGAAATACAAATGACAAATAGTGAATGATCAAACTCAAAGGCAATTAAAC 

TTCAGTTTAAAAAATTCAAAGACGCCGGGCGCAGTGGCTCACGCCTGTAA 

TCCCAGCACTTTGGGAGACAGAGGCGGGTGAATCACCTGAGGTCAGGTTG 

CTGTGAGCTGAGATCACACCACCACACTCCAGCCTGTGTGACGGAGTAAG 

ACTCCATCTAANATAAAAACAAAAGATAAAAATAAAAAAG 

>Sequence 1969 
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AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAATAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTACTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGATGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTTTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGATGAAGAGGAA 

>Sequence 1970 

TTGATCACAAAGCAAAAGTTTAAGTGTATTACTTAAAATTTTAAGACAAA 

ATCTGGAATAATTATAACTAACACAAATTTTGAGGTAGAGGAAGAGAATT 

CTAGAGATAGGTGAGATAAAATTTTCATCTTTGATAATGAGTAGACAAAA 

ACACTACCTTTAACAAGTGAAGAATTTAAAAAATTTAGAGAAGAGGAAAT 

CATAAGTGGTTTTTAAAATTTATTATACATATCGAGGTAAAGATAATCCA 

ACAGAAAATGAGATTTGAACAGACACTTCACAGGAGATAGACAAATGTCT 

CAACCTCATTAGTCACCAGACAAATGCAAATTAAACTCAAAATGCAATAC 

CTGTACACACCTCACAGAATGGATAAAACTTGAAAGACTGACAAACCAAA 

CCAACACAAAGCTGGTCTGAATGTGGAGCAAGGAAGACGCTCGTACTCTC 

CTGGTGAGCAAGGTGGAGATGGTAAAAGAGCTGGTGTAACCACTTTGGAA 

AACTGTTAGTATCTATTAAAGTCAACCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTA 

CTCTCGAGGGGGGG 
>Sequence 1971 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGCGCTAGGACCTGGAGGGCTAG 

TCGGCGGGCTGCGCGTCCGGCCGCTAGCTGAGCTGGAGGCCACCGGCCAG 

AGCCGACCCCAGGAGTGAGAGAGACAGGGGCGTGCGTGAGTTCCGGCGGC 

CTGCACCGGGCAAACCCCGTACCTTCCCAGCATCGGCTCAGCAACCCACG 

TGCATCCAGGCCGGTCAATGTCATTGAGTCACCTCCGCGCCTTGGCCACC 

CTGGAGTCCCGAGAATCCGAAGTTCCAGACAAATGCCCAAACTACATTCC 

TGCATGTTCGAAAGCGTAAATTGCAAAGCACAAATCCAGTTGGAGATTGT 

GGCCGGGAGCAGTGGCTCACGCCTATAATCC 

>Sequence 1972 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAACTGTCTTACTTAAACAA 

AATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATAA 

CTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGGG 

GAAAATGAATTATTCAAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTC 

AGAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAA 

TCAGAGTTAAATGTNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAG 

>Sequence 1973 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGAAAGCGGTGGACACTGCAGAGT 

GGGCATCCAGCCACTGCTACTTCCATGCTGGGATGAGCAGCCAGTGTAGA 

ATAAACCCTGTGTGCAGTGAAACAGTCAGTGTGCAGTATCCTATGGTGCA 

TCTAAACGTATGTACTTGCTGCAAATGCACATCTACAAGGACACTCACGA 

CTATTTTCATTCTTGATACCACCTTCTTATGACTTGACAAAGAAAATTCA 

AGCTTTTGGCTGAGGGTAGTGGCTCGCACCTGTAATCCCAGCACTTTGAG 

AGGCCGAGGTGGGNTGGGTCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTG 

ACCAATATTGTGAAATCCTGTCTTTACTAAAAATATAAAAAATAGCCCGG 

CN 

>Sequence 1974 

GGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATGG 

CTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCATT 

TGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTATAAA 

ACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTTA 

AGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1975 
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AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGGGCACAGGACTGTACTTTTGGTA 

GCGGTGCGGGGGCCGCCCCGGACCTTAACCCTTGATTAAAAAGGGGTAAA 

CCTTATTTGGAACAGCCATTGACTGGGCACAGGCCAACACTTTGGAAGCC 

GAGAGGCCGAGGCAGGAGGATCGCTTGAGGCCAGGAGTGCCAGACTGCGA 

GACTAGCCTGGGTAACATAGTGAGACCCTCTCTTCAAAAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAAAGCCTGTCACGGTGGCCTGCGCCTGTACCCCAGCTACTCGAG 

AGGATCGCCTGAGCCCAGTGAAGCTGCAGCGAGCTGTGAGGATGCCACCG 

CACTCCGGCCTGGGCTAAAA 
>Sequence 1976 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGAGCAGCCCAAGTGTCCAGCCACA 

GATGAGCAGTCAAACGCAGGGTGGCCCTCCACACACTGGAAAGTGACGCA 

GCCGTGAACAGCAGAGAGGTTCGGACCCAGGCCACGGCGCGGATGCCCCT 

TGAGGACAGCACACTTCCGGAGACAAGCCGGACGCAAAAGGCCACGCGGT 

GTGTGACACCACTCGTGTGAAATGTTCAGGACAGGCCAATCCAGAGGCAG 

GAAGGGAATGCGTGGGTGCCGGGACTGGGGAGGGAATGGGGAGTGATGGC 

TGACAGAGACGGGGTTTCCTTCTGGGGTAACAAGAATGTTCTGGAAGCTG 

ATAGAGGTGATAGTTGTGCAACTCTGTCAATGTACTATATGCCACTGAAT 

TACACACTTTAAAAAGGTGAACTTTGCCGGGTGCGGAGG 

>Sequence 1977 

GTTTTTTGTTTTTTTTTTTTTTGTAGAGACAGTGTTTTGCCATGTTGCCC 

AGGCTTATCCTGAACTCCTGTACTCAAGAAATTCTCCTGCCTCAGCCCCA 

CAAAGTGCTGGGATTACAGGCGTGATCCCACCATGCTCAGCCATTCTTTT 

CTAATGGGAGAGTCCGTTGCCCCACCTCCTTTATGAACAGTTCTTCTCAT 

TGATGTGAAATGCTACCAAATAATATTTTTTTTCTCTTTGTAATTTCCGA 

TTGACCAAATAATTATTTACTGGGATCTTATATAAATAAAGACTCTTAAG 

ACTTTAGCTTTTTAGTAAATATTAAAATTACTTTTTTTTGAGACAAAGTC 

TCACTCTGTCACCCTGGCTGGAGTGCAGTGGCACGATCATGGCTCACTGC 

AGCCTCCTTCTTGCAAGTTCAAGCAATCCTCACACCTCAGCCACCTGAGT 

AGCTGGGAATACAGGTGGGCACCGCTGTGCTCGGCTAATTNTTTAATTTG 

GGTAGAGGTGAGGTGTCACTGTATTGCCTAGGTTGGTCTCAAACTCCTGG 

GCTCAAGCAATCCACCCACCTCAGCCCTAAATTGCTGGTATTATAGGCGT 

GAGCCACCGCACCTGGTGTAAATATCGAAATTATTGATAAATATTTACCA 

AAACTAGAAATGGTTTCTATAGCTTACAGTTACAAAGAAATAGGACTGAA 

AACACACCTAATGTAAATGGGACGAATTTTTAACTTTATTTATTTGGTGG 

CAGTTCTGAGCCCAAGCCTTAGACTTTTTTTAAATTAGTTATTAAACTAA 

GTATCACTGAAGAAAAGGGATNATGTGTGGAAGAGTTTATGCCCAATTAA 

AACCCTTGCGGTAACTTTAAACCTGGTATTTTCCATTCTTTTGCAACCTA 

GGCGAGGAGGTCTGCACCAGGGGGAG 

>Sequence 1978 

AGTACTTCTAGAATTATTTAACGCGGGCCTTTTTCTGCTGCTTCCCAGCT 

CCACATCAACCCAAAAGGGCTTCAGGAAGAGGCAACCAGGAACCCAACAG 

GCTTGTTCTAGGTGCCTCCATCCCTGGGGCTCTTCATGGACAGCAGCTGC 

CAAGGCCATAGCTCTCATACGTGTCCTTCCTGCAGGTGTTCAAGAGGGCC 

TTTCTTCTCTAGACTGCTCTCAGGTATCCTGATGACATCTCTGCTCAGAA 

GAGTGGACTGATGAGAAATTGGATGAGATCAAAAAGCAAGCCCATAGCTG 

GAGGAAGACTGAGATGAGATCTTGATTCTCTGGTTCCTGGCTCAGGAGCC 

TGCCCCTCATACGCACCCACTAGCTGCCCGGGTGGT 

>Sequence 1979 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGCCACTGCCAGAACCAAAGTGA 

CGGTGCCGACACCCCTCCGCAAGCGCAAGGCCGACTTCCATAAGTAATTA 

GCCAGAGCACCGTCCCGTTCCTGTCAGCACCGAGCCCCAGCCAGGACACC 

GGTATTCCCAGCACCATACAAGAACTACTTTTTCGATGAGGCAACCCAAA 

AGCTGCGAGCGGTTCCCGGTGAGGCCGCCCACTCACCTGGCCGGCGCAGA 

CAAGACTCCGTGCGTCAAGACATAACAGCGCTTCTCAGAACTTTGCTTCT 

CCAGCAGAATAATCCTGCGGAAGACTGAGCAGTTCTTGTGAGGGTGAAAC 

CATGGCCCATGCATTGGTGACGTTCT 
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>Sequence 1980 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCCTGCCTGGAGGGAGCTGCCACC 

CTCAGCTGCAGCCCCAGACCTCGCGGTTGCTCTCATCCGTCGTTCCCAGT 

GTGGGCAGTGACGCAGCACCACGGTAAGTTCTGTAGAGTGGACGCCACTC 

GCTGGCAAAGCCCAGCAGGGCAAGGAATAAGTGTCACTCAGTCTTTATCC 

AGAAAAATCCACCAATGTACTTTTAGTGCAGTATTAACAGATGGTAGAAA 

ATGGAATTGCCTAGAGGGATTNTAATCTCTTGAGGGATAATTCTGGTACT 

TGTACCTGTCTGATGGTCGTGTAAGTCCATGTTAACAAACCTGGGACCAC 

AGGAAAGGAGAACTGATGCGAATACAAACAGGTGGAG 

>Sequence 1981 

TTGATCACAAAGCAAAAGTTTAAGTGTATTACTTAAAATTTTAAGACAAA 

ATCTGGAATAATTATAACTAACACAAATTTTGAGGTAGAGGAAGAGAATT 

CTAGAGATAGGTGAGATAAAATTTTCATCTTTGATAATGAGTAGACAAAA 

ACACTACCTTTAACAAGTGAAGAATTTAAAAAATTTAGAGAAGAGGAAAT 

CATAAGTGGTTTTTAAAATTTATTATACATATCGAGGTAAAGATAATCCA 

ACAGAAAATGAGATTTGAACAGACACTTCACAGGAGATAGACAAATGTCT 

CAA 

>Sequence 1982 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGAGACCATGGGGATCCCCAGCATG 

ATCCTCCTGGGGCACAGTTTGGGAGGATTCCTGGCCACTTCTTACTCAAT 

CAAGTACCCTGATAGAGTTAAACACCTCATCCTGGTGGACCCATGGGGCT 

TTCCCCTCCGACCAACTAACCCCAGTGAGATCCGTGCACCCCCAGCCTGG 

GTCAAAGCCGTGGCATCTGTCCTAGGACGTTCCAATCCATTGGCTGTTCT 

TCGAGTAGCTGGGCCCTGGGGGCCTGGTCTGGTGCAGCGATTCCGGCCGG 

ACTTCAAACGCAAGTTTGCAGACTTCTTTGAAGATGATACCATATCAAAA 

TATATTTACCACTTCAACGCACAAAATTCCAATGGTGAGACCGCATTCAA 

AGCC 

>Sequence 1983 

GTCAGGCTGGTCATGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCACCTACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCGCCCAACCCTGTGT 

TTATTCTTAGGTCTGTACTACGCTTTATGCCTCAGTTTCCACAGTTAAAA 

CACGTTATTTTATTCCTCACGTTATAGGAGCAATTTGTATTCATAAACTT 

GGCCTTCACCTTCAACTTCTGAAGATTTTAATACAGCGCAAATGATTTGG 

GGTCTGTGAATTCAGTTTTATTTATTTGGCTCCTTCCTTTAAGGAGTCAG 

GCTAATGCAAGAAAATCCAATAATTAGATCTTTTGGATTTCAAATAACTG 

GT 

>Sequence 1984 

TTGATCACAAAGCAAAAGTTTAAGTGTATTACTTAAAATTTTAAGACAAA 

ATCTGGAATAATTATAACTAACACAAATTTTGAGGTAGAGGAAGAGAATT 

CTAGAGATAGGTGAGATAAAATTTTCATCTTTGATAATGAGTAGACAAAA 

ACACTACCTTTAACAAGTGAAGAATTTAAAAAATTTAGAGAAGAGGAAAT 

CATAAGTGGTTTTTAAAATTTATTATACATATCGAGGTAAAGATAATCCA 

ACAGAAAATGAGATTTGAACAGACACTTCACAGGAGATAGACAAATGTCT 

CAA 

>Sequence 1985 

AGTTCTTCTAGAATAAATTAACGCGGGTTTTTTCTGCACTCCAACCTGGG 

CAACATAGCAAGACTCCATCTCTAAAACACACACGTGCACACACACACAC 

GCACACACATAACAAAATGCTCCCAAGTTTTTATTAGACCCAAATGTTTG 

CTGTTTATTACCAAAAAGATAAGATTTTCTTTTTAATAAAAAGAAAAATG 

GCTGGGTGCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCAAGCACTTTGGGAGGCTGAG 

GCGGGGCAGGTGAATCACTTGAGGTCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGCCA 

ACATGGTGAAACCCTGTCTCTGCTAAAAAAAAAAAAAAAAAAATTAGCTG 

GGCATGCTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTACTCAG 
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>Sequence 1986 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGCGCCTGTAATCTCAGCTACTTTG 

GAGGCCGAGGCAGGAGAATTGCTAGAACCCAGGAGGCAGAGGTTGCAGTG 

AGCTGAGATCGCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGAGACAGAATGAGACTCC 

ATCTCCAAAAAAAAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAAGAAGGCTCTA 

TTTTGATACTGGGAGCCTAAACTGAATGATTCTGGAGAAATTCACAGATG 

GGGCTGAGGCTCACCTTCATGACAGCTGTATCAAAGGCCTAAATTTCTAA 

GGCTCAGAAATCACTACAATAAGCCTATCAACAGCATGTGATACTCTCCA 

AGCATTTTGCAACCTTAACA 

>Sequence 1987 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATATAGTTCTTCTCATTCTTTGT 

TCTCTTCCTTTATATCAACAGCCTTTTTCTGACATGATATAAAATCATGT 

GCTTATGACATGCATTAAAAAGGAGAAGTGCTGGATCTAATATCCTTGGT 

CTAATGGATCCCCTTGCAGATATACAGGGCTCCCTACACACACTGGGATA 

TCTAGGTACAAGCCCAAAGTTCATATACAGACTTTCTAAAATCATTGTAT 

TTAAAAGCAGAAAAGTGCCGGGCACAGTGGCTCACATCTGTAATCCCAAT 

ACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGAATCACCTGAGGTCGCGAGCTCAAGAC 

CAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTT 

>Sequence 1988 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

TGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTTTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1989 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTTAGGCCTG 

AGTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCA 

GGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGA 

CTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTG 

AATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCG 

GCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAATAGGAAGGAGGAATAGA 

>Sequence 1990 

CTTAGGGAGTCGCCCACGCGTCCGGCTTGCTTGCTGCGCTTCTCCTGCAG 

CCTGGTAGGCACTGGCTGCTACTTCAGCTTCAGCCTTCGTCGCGACCCCT 

ATTTTGGCTCCAGTCTCCGACCCTGCTCCGTCCTCTCTCTACTTGGTTGC 

ATCCTCCCTCCTAGTTCCAGATTTGCGCCAGATCCTGCTCCAAATCCGGT 

AGCCGCATCCCCAAGCCATGGCTGGTCCCTTCTCCCGTCTGCTGTCTGCC 

CGCCCCGGACTCAAGCTCCTGGCTTTGGCTGGAGCTGGGTCTCTCGCCGC 

CGGGATTCTGCTCCGTCCGGAATCTGTACGAGCTGCCACCGGTGAACGGA 

GGAGACTGTATCCNCCGAGCGCTGAGTACCCAGACCTNCGAAAGCACAAC 

AACTGCA 

>Sequence 1991 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCCTGCTAACATTTAGTCCATCAC 

TATCCCTTAAGGGGAGAATAATGCCCATGAGACCTCAGGGGCGGGGTGAC 

TACCCAAGATAGCCATCTGAACGTGACACACGGACCCAATTTTCCTGTAA 

CCTTAAGGTGGTGTAAAAGGGGCAACCATCTGGTCATTTCTTCGAGTTTT 

TTTTATATTTTGTATAACTCCTGTGCACATAATAAAATATGTAAGCCTAT 

TTTTCTGCTAATGTGTGTACTATCAGTTTGTTTTATGGACTCACCCCTAA 

GGAGAAAAATGTAAATTTACCTACATGTGAAATTTAATTTGGAGCTTGGC 

TGCCGTGGACCTATCTAAAACTGGGTGGCCTGGGCTCTTCCTTCCCAGAT 

AAAACTTCTTTTTTTTTTTCTTTCTGAAGATGGTAAGGGTGGAAG 

>Sequence 1992 

GGCCAAGATAATGCAGTTGCGTAAACACTCACAAATTAACTGAAGCTTCG 
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TGCCGGGCCCCCCCTCGTTATGTACTTCTAGAAATAATTAAATGAATTTA 

TATTGGGCATTCATATGTGCTAAACACCATTCTAAGTGCTGAGGCACTAT 

GATGAATATGACAGACAGATACCTGTTCCCAGAGAGTTTATAATGTTGAG 

GTAAAGAGCCACATAAAAGACAATTGTGTTATCACTTATGAAGGGCTTTG 

GGATCAATGAGGAGGGATGCCTAACACAGACAAAAATTCAAAGAAGCCTG 

CATAGAAGAGGTATCATTTAGGTTGAAATGTGAGAGAAAAACAGCATTGT 

AGGGAGAATTCCGGGCATTGTAGGGAGAATTCTGGGCAATGGGAACAGCA 

TGTGCAGAGACCTAAAGGCATGAGGGAGGGCAAGTAA 

>Sequence 1993 

^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^^ 

AAAATCCACGTGTATACAACATTTCAAAACAGAAGTTAAATCATTAAATA 

GTACTTTTTATTTAAATGTTTATAAGGCAGATCTATGAGAATGATAGAAA 

ACATGGTGTGTAATTTGATAGCAATATTTTGGAGATTACAGAGTTTTAGT 

AATTACCAATTACACAGTTGAAAAGAAGATAGTATATTCCAAGCAGATTC 

AAAATATCTAATGATAGATCATGGCTTGAAAATGTCTTTGTACTAATTGA 

CAGTGGGAAATGGAGTGTGATGGGATTGGTACGTGGTGCTGGATAGCGAA 

AAG 

>Sequence 1994 

GCCCTGTCTCGATCTATTCTTAGGGCAATTGGAGCTCACCGCGATGGCCG 

CCGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACATTAAACTTTTA 

TTTATTGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCT 

GAATGGCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCC 

CCCATTTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTTTTAGT 

TATAAAACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTT 

TGTTTAAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 1995 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCATTGTGTGCAGAAGACCTGGAC 

TGGAATCTAACACTGTGAGTACTCCCCAGGATCCGTGTTCCTCTCTTTAG 

CCCAGGCATGCAGTTACATTACATTTTCCAACCTTCCTTGCAGTTAGCTA 

CGATCACGTGACTGGATTTCTGGCCAGTGGAATGTGTGTGGAAGTGATGT 

GGGCCAATTCCAGGCCTGGCCTATAAAAATCCCCCACTTTTTGTTCTCTT 

TCTCCATCCACCATCTGCATGGAGAGCTCCCAGCACTAGAGGGAGAAAAA 

GCCACCAGAGGGAAGGAGCCTGGGTCCCTGAATCACTGTGTAGACTACCT 

GCCAAACATACACCCTGAATTGTTATGGCAATAACAAATAAACTCCTAAT 

GTGTTAAGCCATTTAAATTCTGGGGTTGTTACAGC 

>Sequence 1996 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGTTTTAAAAAAAAAAAGAAAAGAAA 

GCGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACA 

AATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTG 

TGTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCA 

GGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGA 

CTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTG 

AATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCG 

GCAT 

>Sequence 1997 

AGCCATGTGCTCTAAAGAGTTCAGCGGCGTCAAACACCACATGCGCCGTT 

TCCCACTCCCACGTTTCCAGTCTGCGGTAAGGATGGCAACGCATAGCCTG 

TACTGCATCCCAGACCCCTAACCCTTTAAGCAATGATACCGAAGCCGCGC 

TGATCGCCGAGATCCGCACGTCCGGTTGGCTATCAGCGACAAACGGCGCT 

GGTTCTGCGTGCTCGATCACCGTTACCGCAAATCCGTGCTGTGCCAGCCC 

CAGCGCCAGTGCGCCGCCGACCATTCCTGCGCCGACAATGGCAATTTCCG 

TTGGTTGATTTGTCATGGTCAATCATCCTGTTAGCAATATGCTTTAAGTC 

TACAGGATTTTTACCCCTAAGGGCTGATAACGCTCATACTGGTCACAACG 

GCAGCAAAGCATTACACTATGCGCCCTGCATTCCTGGCTACTATTTCGCA 

AGAGCAAGTCGATGACCAAAAAACTCCATATTAAAACCTGGGGCTGTCAG 

ATGAACGAGTACGATTGATCGAAGATGGCCGATCTGCTGGATGCCACCCA 




n O "W f^LE ^ "'^^ ^'i, ^i'^"^^- 
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CGGCTATCAACTGACCGACGTGGCGGAAGAAGCGGATGTGCTGCTGCTGA 
ACACCTGCTCAATCCGCGAGAAGGCTCAAGAAAAAGTCTTCCATCAGTTG 
GGCCGCTGGACACCTGTAN 
>Sequence 1998 

CCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCATGATCTCAGCTCACTGGAAGCTCTGCCT 

CCCAGGTTCACACCATTCTCCTGCCTCAGCCTCTCAAGCAGCTGGGACTA 

CAGGCGCCAGCCGCCATGCCTGGCTAATTTTTTTTGGTATTTTTTAGTAC 

AGATGGGGTTTCACCGTGTTAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGACCTCG 

TGATCTGCCCACTTCAGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCC 

ACCATGCCCGGCCGATTTCACCTTTCAATGGCAATTACTATAAGACAGGA 

AAGTTATTTATTTTTATATATTTACCTAATTTTAAGTTACCTTATACAAC 

CCTCATTAATAGTCTGTTAGAACTAGAATTTAAACTCTATGTGAATATGG 

ACCTTATTTAAACAATGTATCCCTAGCACCTAGACAATGCCTAACCTGTC 

ACATTAACTTAATATATATTTTATTTATATTTTTTGTTTAATTATTTTTT 

TTGAGACAGACTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGTAGTGGTGCGAT 

CCTGGTTTACTTGAATCTN 

>Sequence 1999 

TTTTACTTTTTTTTTATTTTGGTTTTATCTTTTTGAGCTCCCCTCAGACG 

CGCTACTACTAATCCGTGACGTATAGGGAACTACACGCTGGGTACCGGCC 

GCCTCCCTCGAGAGTACTTCTAGAATTAATTAATCCACCCTTGAACCAGT 

CTACCTACAGAATTCCTGGTACATGAGATAATAACATTTCCTTTGTTTAA 

GTCACTTTTAGTTGGATTTTCTGTTATTTTCAACCAAAAGCATTCAATTG 

ATAGAAGTGATGTAGTAAGACTGTGACAGTTTTTATTCACCCACATATTT 

GTTAAACTATGCCTTGTCTGACCAGACTGTTTTGGCTTATGCTTGTTTTT 

TCAGTTCTTTTTTTGGTTTATTGATTATTGTTAGTTTTGTGTTACAGAAT 

TATAAAGCTAATTTCTGTGTATCATTATTAAGTGTTTTTTTGTGGTTTTA 

GTTGTGTTGTTTTTTGTTGTTTTTTT 

>Sequence 2000 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTCTCATACACGAAGCACTCAGA 

TTTTTCTCTCCATCTCTCCACCTGCTTTTAGAATATTGGTGCATTTTTCA 

ATAAGCTCTTCCCTTCATGGTCCAAGATAAACGTCAACAATTTCCAAGGT 

TTCATGCATCCTCATATTCACCCCACACTTTAAAACTATCATTTATAGTC 

CACCCATGAGATTTGCTCTGATTGGACTAGCGTTGATCAAGTGTTCACCC 

CTAGAACCCATCTATGCGGCCAGGAAAAAGGAACGATAGGCTAGGTCATA 

TACTCCACCCTTGGAGCAAGGGCAGAGTCAGCTTCTCCGGAACCAGATGG 

AGCCCCCCTCAAATATCAGGGGC 

>Sequence 2001 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGCATTGTGTGCAGAAGACCTGGAC 

TGGAATCTAACACTGTGAGTACTCCCCAGGATCCGTGTTCCTCTCTTTAG 

CCCAGGCATGCAGTTACATTACATTTTCCAACCTTCCTTGCAGTTAGCTA 

ACGATCACCGTGACCTGCATTTCTGGCCAGTGGAATGTGTGTGGAAGTGA 

TGTGGGCCAATTCCAGGCCTGGCCTATAAAAATCCCCCACTTTTTGTTCT 

CTTTCTCCATCCACCATCTGCATGGAGAGCTCCCAGCACTAGAGGGAGAA 

AAAGCCACCAGAGGGAAGGAGCCTGGGTCCCTGAATCACTGTGTAGACTA 

CCTGCCAAACATACACCCTGAATTGTTATGGCAATAACAAATAAACTCCT 

AATGTGTTAAGCCATTTAAATTCTGGGGTTGTTAC 

>Sequence 2002 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACATTTAACTCTGATTTAT 

TGGGGGGTAAAGCATGTTATAGTGTTCCAGCTTCACTTTTTTTCTGAATG 

GCTATCCAGTTGTCCCAAGATCATTTGTTGAATAATTCATTTTCCCCCAT 

TTGAAATGACACCTTTTCGTATACTAAAGTCCCAAGTCTCTTAGTTATAA 

AACAGTAATAAACCCTTGAAACAGGCATTTTCCTAAAATACATTTTGTTT 

AAGTAAGACAGTTTTCCCCCGCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 2003 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAACTGTCTAACTTAAACAA 
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AATGTTTTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATAA 

CTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGGG 

GAAAATGAATTATTCAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTCA 

GAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAAT 

CAGAGTTAAATGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 

>Sequence 2004 

TTTTCTTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTAGACGGAGTCTCCCTCTGT 

CACCCAGACTGGAGTGCAATGGTGTGATCTTGGCTCACTGCAACCTCCGC 

CTCCCGAGTTCAAGTGATTCTCCTGTCTCAGCCTCCTGAGTAGCTGGGAT 

TACAGGCGCCTGCCATCATGTGCCGGCTAATTTTGGTATTTTTAGTAGAG 

ATGTGGTTTCACCATATCGGCCAGGTTGGTCTCAAACTCCTGACCTCAGG 

TGATCAGCCCGCCTCTGCATCCCAAACTGCTGGGATTACAGGCGTGAGGC 

CACCACACCCAGCCCGGATTACCCTTAAGTAGGAGGTACATTCTCTTCCA 

TTGAAAAAGAGAGAGAGCAGAGAATAGATGCACAGGCAAGCAGATCTGTA 

TCCATTTTGTTGTGGGAAGTTGCTTCCTCTCTGATGTTCTCTCTCTCTCT 

CTCTCTCTGTCTCTCTCTCTCTCTGTTTTTCTCTCTCGTGCTTCAAGTAG 

GGAATGATTAGTGAGTGATACTGTTTGCTAAGTAGTAAGAAAATAAAGAA 

GGGGAACACAGAAAGAGTGTTTCATAGAAAAATGCTGGCAATGTCTAGAG 

ACATATTGCTC 
>Sequence 2005 

^^^^^^^^^^^^^^^yj^yyjyyy^^-jYQ^y^jjQjTGTTATAGTGCTTC^ 

GTTATTTATTTTTATTTTTTTTATTATACTTTAAGTTTTAGGGTACATGT 

GCACAACGTGCAGGTTTGCTACATATGTATACATGTGCCATGTTGGTGTG 

CTGCACTCATTAACTTCGNAATTTATATTAAGGTATATATACCTTGTTAA 

TTGGACCCTTATCGACTTTGCAGCATGCTTATCCATCTAACTATTCATCT 

TTATTTGCCTTCGTTTTTTGAGTTCCCTTATTCATCCTAAAACAAAATAT 

AATGCCTGACTCATAGTCAGACTTCACAGTATTTTTAAATGAATTACATT 

GCATTGGGGAAATATAAATAGTAATGTCCTTTTATAGAGGAAGTCTAAAA 

GAAATTCTTGGGTGAATTGATAATCAAACATTTTTAAGAAGGTATTTTT 

>Sequence 2006 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTTTCTCTTAAGGGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCA 

GGTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGA 

CTCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTG 

AATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCG 

GCATCACATCTCCTTTCCAGGCAGGAAGAAGAGGAAGGAGGAAGAGACAG 

GACAAAGGTGGTCTTTCTTCCAGTAAAGCTTTG 

>Sequence 2007 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGACTGCTAACAATTAGTCCATCAC 

TATCCCCTCAAGTCAAAATAATGCCCATCATACCTCAGGGGCGGGGTGAC 

TACCCCAGATAGCCATCTGAACGTGACACACGGACCCAATTTTCCTGTAA 

CCTTAGAGGCGGTGTAAAAGGGGCAACCATCTGGTCATTTCTTCGAGTGT 

TTTTTATATTTTGGTAACTCCTGTGCACATAATAAAATATGTAAGCCTAT 

TTTTCTGGTAATGTGTGTACTATCAGTTTGATTTATGGACTCACCCCTAA 

GGAGAAAAATGTAAATTTACCTACATGTGAAATTTAGTTTGGAGCTTGGC 

TGCCGAGGACCTAGCTC 

>Sequence 2008 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGAAATCATATTGGGCATTCATATGTGC 

TAAACACCATTCTAAGTGCTGAGGCACTATGATGAATATGACAGACAGAT 

ACCTGTTCCCAGAGAGTTTATAATGTTGAGGTAAAGAGCCACATAAAAGA 

CAATTGTGTTATCACTTATGAAGGGCTTTGGGATCAATGAGGAGGGATGC 

CTAACACAGACAAAAATTCAAAGAAGCCTGCATAGAAGAGGTATCATTTA 

GGTTGAAATGTGAGAGAAAAACAGCATTGTAGGGAGAATTCCGGGCATTG 

TAGGGAGAATTCTGGGCAATGGGAACAGCATGTGCAGAGACCTAGAGGCA 
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TGAGGGAGGGCAAGTATGTTTGAAGATGGCAGATAGTTCTGGAGGGCAGC 
TAGTGGGGGAGGAAGTGAGAAAAGGAATGATTGTGGAGAAGTAGTCAAGG 

>Sequence 2009 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAAAAAAAAAGAAAAGAAAG 

CGCCTTCAAGGCCATCTGTTTCTCTGCTACTACCCTTTTTGGAAAGACAA 

ATCTCCTTCCCCTCCCTGTCCTCCTTCCTTCTACATTCCCCTAGGGCTGT 

GTACCTCTCTCTCAGCGTGCCCTGCCTCGGTGCCTCTGTGGCAGGGCCAG 

GTCTGACTTCCCAGATGAGCTTGCTCTCCTAAGCTGCATCATTGCATGAC 

TCTCCTCTTTCCTAACCTCCCTCACTCCTCCAGCTCCCTTCTGCTGGTGA 

ATGACATCTCTTCACGCCACACAGTCACAGGACGGCTGCTCCACCACCGG 

CATCACATCTCCTTTCN 
>Sequence 2010 

AGATGTTACGCCAGCGCTCATGATCCCTTCTAATTGGAACAAAGCGTGAC 

CACGTGTCAATAAATCGAGAGCTCTTATGGATGCAGCCACCACTGAGCCT 

TCCCTTGTTATTGTGTAGCCAGAATGCCGCAAAACTACCATGCCTAAGCG 

AACTGTTGAGAGTACGTTTCGATTTCTGACTGTGTTAGCCTGGAAGTGTC 

TTGTCCCAACTCTTGTGTTCTGAGCATTGAACGCCTCGCATGCCAACATG 

TATAGTTGAATGCATCAGGTGCGATTAGCGAGCATGATATCATAAACGCA 

TCTGAGCATGCTCGTGTCGGCTATTGGCGTTTGCCTAGATCCGTACGCAA 

GGACTTTTCAAGTCTCGGAAGGTTTCTTCAATCTGCATTCGCTTCGAATA 

GATATTAACAAGTTGTTTGGGTGTTCGAATGTCAACAGGTAAGTTAGTTG 

CTAGAACCCATGGCTCCTTTGCCGACGCTGAGTACATTCTAGGTGACGGG 

TGGTGACAATGAGTCCGGGTCGAGCGCTGATTCTTTCGGCCTTTAGAGCG 

AGATTTATACAATAGAATATGGCATGAGATTGGATTGCTTTTAGTCAGCC 

TCTTATAGCCTAAAGTCTTTGAGTGACTCGATGACATCTCATGTAAGTCG 

CTGATCGGTTTCCAGTTTCCCGTCCTAGGTCTGCATATTGCACTTTGACC 

TTTACTTGGCTTAACCAGTACCAACCCATCTTCTCAACGGACTTATACCA 

TGGGAGCTTTAAGCCCTCATTACTTACAATGAGCGGTGGGTGTTACTCGG 

AAGAAAGCTTACACCGGCCGGTGCAAATTGGGCTTAGCCTGCTTTGAACA 

TGCTCTGAAAGCGGGACGCTTCTTAATAGGAGTACACTACCACGTTTTTG 

CACCGAAACTGGCATACCAAAGGGTTTAGCTCCAG 

>Sequence 201 1 

AGTACTTTAGAATAATTAACGCGGGCACCCAGGGATCGCAGGCGGCCGAA 

TACTGCAGCTGGCTTTTGAAGGCATCGATGCACACTGTGAGGGCCTGCCT 

TGGCTCCTGCACCCCACCACAGAACGTGATACTGCCTTTATTCTCTCCAC 

CCAGAAAGGTGACAAATCCAAGCCCTGGATGTGACGGGGGTCCACAAGAG 

TAATTCTGGAGAGATGGCGTCACGTGAGGAATGCTTAGAGACCCACGGAG 

CCAAGTCACGGGACCTCAGCGACCCCATGGCTGACCTACCGAGACCTCCA 

GTCGACAGCATCGGGTAGGCCCACACGTGTGGCGGAGGAAGTGAGTGTCA 

CTGGCCCATCACCAAGCACAGCTGGCAGAGGTACCTGTGCAGGCGAGTCC 

AATGCCCAGCTCTATAATAAACACGCCTTGCGGTGCTGGAAGAGACTCAN 

AGTCCATCCAAGACAGATTCTGTCTTCCCACTAAACTGGAAGCTCCTTAA 

AGACCGCGATGTGGCAGTTTTGCTATCAGCTATGTGCCCAGTGCTTAACA 

CATGGCCCGGCCTGCCTGAGCACTCAGAAAGACACCTGACGGACAAGGAA 

CCAATCAAACAGAGATTGGCCCACTCCACCCCCAAGACCTGACAGTCAAA 

AGTCATTAAGCACCTGGCAGGCCCACAACTCTCTGGCCATACCCATGCCT 

CAATTTCCCAAGCATGGGGGAACTGAATATTCCAAAATATTGCCCCAAAC 

ACCATGGTTTCACACTCTCTTTGACCCAAAAGTCTTTTTCGGAAGAAATC 

TGACATGCAAACCCCAGATCCACCACAGTTTAGACAGGGGGGTTGGAAAG 

GAGGCTCAAACTGGATTCCT 
>Sequence 2012 

TTGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTGGTGGAGGTTGCAGTGAGCCG 

AGATTGTGCCACTGCCCTCCAGCCTGGCAATAGAGCAAGACTACGTCTCA 

AAAAAACAAAAAAAAAACAAAAAAAAACTGATTTTGACCAGAATGGAAAG 

GGTGTGTGTATTCCATTTGGTTTGTTGTTTGTAATAACTTAAAAATAACA 

ATTTGATACCAAGTTATTTTTTTCAATCAAAAAACATAAAACAAGTTACA 
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ATTCCAGAATGCCATGATTTGGCCAACATTGATGACTTGAACTAAATGAC 
GCAGCCAAGGAGGTAGTTGGTAAAATAAAAATAATTCTGTGCTAGGGAGT 
CAAGATCCCTAGGCTAAAGTCCTTGACACTGCTTAT 
>Sequence 2013 

CCACTCAGATGTTTCTCTCCATCTCTCCACCTGCTTTTTGAATATTGGTG 

CATTATTCAGAAGGCTCTTCCCTTCATAGCCCCAAGATAAACGTGAACAA 

TTCCCAAGGTTCCATGCATCCTCATCTTCACCCCACACTTTAAAACTATC 

ATAACTAGTTCACCCCTGAGATTTGTTCTGATTGGACTAGCGTTGATCAA 

GTGTCCACCCCTTGAACCCATCTCTGTGGCCAGGAAAAAGGAACGATAGG 

CTAGGTCATATACTCCACCCTTGGAGCAGGGGCAGAGTCAGCTTCTCCAG 

AACCAGATGGAGCCCCGCTCAGAAATCACGGGCTATTGGGTCAAGGGAAG 

AAAAAAATAAATGCTGCAAGAGGTAACCAATAAAGGTATGTGCTTGATCA 

TACGAGGAACATTTGAAGGAATAGTGTCCTTAGCTTAAAGATGAATAGAC 

ATGAAGAGGACAAGGTAGCTTAAGATTTGAAAGTGGTATTTGGAGGAAGC 

GTCAGATTTACTGGGTGTAATTCTAGTACTGATGGTTAAAGGGATGCAGA 

TTTTGATTAAATTAAATA 
>Sequence 2014 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAATGAAATCATATTGGGCATTCATATGTGC 

TAAACACCATTCTAAGTGCTGAGGCACTATGATGAATATGACAGACAGAT 

ACCTGTTCCCAGAGAGTTTATAATGTTGAGGTAAAGAGCCACATAAAAGA 

CAATTGTGTTATCACTTATGAAGGGCTTTGGGATCAATGAGGAGGGATGC 

CTAACACAGACAAAAATTCAAAGAAGCCTGCATAGAAGAGGTATCATTTA 

GGTTGAAATGTGAGAGAAAAACAGCATTGTAGGGAGAATTCCGGGCATTG 

TAGGGAGAATTCTGGGCAATGGGAACAGCATGTGCAGAGACCTAGAGGCA 

TGAGGGAGGGCAAGTATGTTTGAAGATGGCAGATAGTTCTGGAGGGCAGC 

T 

>Sequence 2015 

TAGTACTTCTAGAATTATATTAACGCGGGTTTGCCTGGAGGGAGCTGCCA 

CCCTCAGCTGCAGCCCCAGACCTCGCGGTTGCTCTCATCCGTCGTTCCCA 

GTGTGGGCAGTGACGCAGCACCACGGTAAGTTCTGTAGAGTGGACGCCAC 

TCGCTGGCAAAGCCCAGCAGGGCAAGGAATAAGTGTCACTCAGTCTTTAT 

CCAGAAAAATCCACCAATGTACTTTTAGTGCAGTATTAACAGATGGTAGA 

AAATGGAATTGCCTAGAGGATTTTAATCTCTGATGGATTATTCTTGTACC 

TGTACCTGTCTGATGGTCGTGTAAGTCCATGTTAACAAACCTGGGACCAC 

AGGAAAGGAGAACTGATGCGAATACAAAN 

>Sequence 2016 

GTCAGGCTGGTCATGAACTCCTGGCCTCAAGTGATCCACCTACCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCGCCCCAACCCTGTGTT 

TATTCTTAGGTCTGTACTACGCTTTATGCCTCAGTTTCCACAGTTAAAAC 

ACGTTATTTTATTCCTCACGTTATAGGAGCAATTTGTATTCATAAACTTG 

GCCTTCACCTTCAACTTCTGAAGATTTTAATACAGCGCAAATGATTTGGG 

GTCTGTGAATTCAGTTTTATTTATTTGGCTCCTTCCTTTAAGGAGTCAGG 

CTAATGCAAGAAAATCCAATAATTAGATCTTTTGGATTTCAAATAACTGG 

AAGAGGAAGTGGTGTTTATCTAATGGTTTAGGCATAATGCGTGTTTTTTC 

CCGTAGGCCTGTGTGTATATGTGTGTGTGTGGTTGNTCTTAACTTGAAGA 

ATTAAACACTTGTTTTCCCCGTTAATTAATTCTAGAAGTACT 

>Sequence 2017 

CCCAGGCTGGAGTGCAATGGCATGGTCTCAGCTCGTGGTCTCACTGCAAC 

CTCTGCCTCCCAGGTTCAAACGATTCTTCTACCTCAGCCTCCCAAGTAGC 

TGAGATTACAGGTGCCTGCCATCATGCCCGGCTAATTTTTTGTATTTTTA 

GTAGAGACAGGATTTCATCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCTTGAC 

CTCAGGTGATCCGCCCACCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGACA 

TGAGCCACTGTGCCCGTCCTTGTGTTTTATTTCTAAAAGATAATTTTTAA 
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GTTTTCATTCATATGTTATTAAAATGCCACTAAATACTAGAGCAATATAT 

AGCAGGTATGATAGTTTTGCTATTTATTTTATTATGCCAATGGAAAATTA 

AAAATTTAATAAGTTTACTTATGTTATTTCAGTACCAAATAAAAAATGTA 

AATTGACTGATTTTGTAACTATAGTTAAGGATGCATTTCCACTTTTTAAA 

ATGAGTACTTTAAAAATAAACAGTGATCATTGAATGAAAAAAACATAATA 

TTTAAAATTTGTAT 
>Sequence 2018 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTCTCATACAAGAAGTACTCAGA 

TTTTTCTCTCCATCTCTCCACCTGCTTTTTGAATATTGGTGCATTTTTCA 

GTAGGCTCTTCCCTTCATGGTCCAAGATAAACGTCAACAATTCCCAAGGT 

TCCATGCATCCTCATCTTCACCCCACACTTTAAAACTATCATTTCTAGTT 

CACCCCTGAGATTTGTTCTGATTGGACTAGCGTTGATCAAGTGTCCACCC 

CTTGAACCCATCTCTGTGGCCAGGAAAAAGGAACGATAGGCTAGGTCATA 

TACTCCACCCTTGGAGCAGGGGCAGAGTCAGCTTCTTCAGAACCAGATGG 

AGCCCCGCTCAAAAAT 

>Sequence 2019 „ . . . ^ 

^^^^^^^^^^^rj,^.p.j-ppjjjrj,^YTTTTGAGGAAGGCACCTACAAAACG 

AAAGTGCCTAGGGCTTACAAAAGTCATATGTAGCCTTTACAAATATTAGC 

TCAGTCATTTTCAGAAAGGTTTTTCCAATTATCATTTTAGAGATGAGGAA 

ACTGAACCTCAGGGAGGCTTAGGAAACTTATCCAAAGCCTCTTAAGAGGC 

TATGTTAGTCAGACTGGGCTAACAGCTGTAACAACCCCAGAATTTAAATG 

GCTTAACACATTAGGAGTTTATTTGTTATTGCCATAACAATTCAGGGTGT 

ATGTTTGGCAGGTAGTCTACACAGTGATTCAGGGACCCAGGCTCCTTCCC 

TTTGGTGGCTTTTTCTCCCTCTAGGGCTGGGAGCTCTCCATGCAAATGGG 

GGATGGCGAAAGACAACCCATTGTGGGGGATTTTAATAGGG 

>Sequence 2020 _ ^^^^^^^ 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGTTCTCCCAGGGATCGCAGGTGGCC 

GAATACTGCAGCTGGCTTTTGAAGGCATCGATGCACACTTTGAGGGCCTG 

CCTTGGCTCCTGCACCCCACCACAGTTCGTGTTTCCTCCCTTTATTCTCT 

CCACCCAGAAAGGTGACAAATCCAAGCCCTGGATGTGAGGGGGGTCCACA 

AGAGTAATTCTGGAGAGATGGGGTCAGGTGAGGAATGGTTAGAGACCCAG 

GGAGCCAAGTCACGGGACCTCAGTGACCCCATGGCTGACCTACCGAGACC 

TCCAGTCGCCAGCATCGGGTAGGCCCACACGTGTGGGGGAGGAAGTGAGT 

GTC 

>Sequence 202 1 

AAGTGGGATNANTCCACTAAGGGACATGGGCAGAGTCTCGGCCNCCCCTC 

GAGAGTACTTCTTGTATTAATTAACGCGGGCATTGTGTGCAGAAGTATTG 

TACTGGAATCTAACACTGTGAGTACTGCCCAGGATCCGTGTTCCTCTCTT 

TAGCCCAGGCATGCAGTTACATTACATTTTCCAACCTCCTTGCAGTTAGC 

TACGATCACGTGACTGCATTCTGGCCAGTGGAATGTGTGTGGAAGTGATG 

TGGGCCAATTCCAGGCCTGGCCTATAAAAATCCCCCACTTTTTGTTCTCT 

TTCTCCATCCACCATCTGCATGGAGAGCTCCCAGCACTAGAGGGAGAAAA 

AGCCACCAGAGGGAAGGAGCCTGGGTCCCTGAATCACTGTGTAGACTACC 

TGCCAAACATACACCCTGAATTGTTATGGCAATAACAAATAAACTCCTAA 

TGTGTTAAGCCATTTAAATTCTGGGGTTGTTACAGCTGTTAGCCCAGTCT 

GACTAACATAGCCTCTTAAGAGGCTNTGGATAAGTTTCCTAGCCTCCCTG 

AGCTTCAGTTTCCTCATCTTTAAAATGATAATTGGAAAAACCTTTCTGAA 

AATGACTGAGCTAATATTTGTAAAGGCTACATATGAACTTTGTAAGCCCT 

AGGCACTTTCCGTTTGGAGGGGGCCTTCCTCNNNNNNTNAGAAATATNAA 

TAATAATAAAA 
>Sequence 2022 

^^^^^^^^^^^^-J.^^^^^^y-PCACTTGAATTGTTTTTATAGTGCTTCC 

GTTATTTATTTTTATTTTTTTTATTATACTTTAAGTTTTAGGGTACATGT 

GCACAACGTGCAGGTTTGCTACATATGTATACATGTGCCATGTTGGTGTG 

CTGCACTCATTAACTCGTCATTTATATTAGGTATATATACGTGTTCATTG 

TACCCTTATCGACTTTGCAGCATGCTTATCCATCTAACTATTCATCTTTA 
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TTTGCCTTCGTTTTTTGAGTTCCCTTATTCATCCTAAAACAAAATATAAT 

GCCTGACTCATAGTCAGACTTCACAGTATTTTTAAATGAATTACATTGCA 

TTGGGGAAATATAAATAGTAATGTCCTTTTATAGAGGAAGTCTAAAAGAA 

ATTCTTGGGTGAATTGATAATCAAACATTTTTAAGAAGGTATATTTGCTA 

GCAAAGAAAGAAAAAATATGACAGCTTATTTATATAGAAAACCTATGTAT 

TCTGGGATTTTTTTTTGTTTCAAGTCTGTATTATGAATATCATGCTTATC 

CTTCCCCCGCCTTAATTAATTTTAGAAGTACTCTT 

>Sequence 2023 „ ^ . _„ 

TAGAGTACTTCTAGTATTAATTAAGGCTTTGGAAGGGATAGCATGATATT 

CATATACAGACTTGAAACAAAGAAAAATCACAGAATACATAGGTTTTCTA 

TATAAATAAGCTGTCATATTTTTTCTTTCTTTGCTAGCAAATATACCTTC 

TTAAAAATGTTTGATTATCAATTCACCCAAGAATTTCTTTTAGACTTCCT 

CTATAAAAGGACATTACTATTTATATTTCCCCAATGCAATGTAATTCATT 

TAAAAATACTGTGAAGTCTGACTATGAGTCAGGCATTATATTTTGTTTTA 

GGATGAATAAGGGAACTCAAAAAACGAAGGCAAATAAAGATGAATAGTTA 

GATGGATAAGCATGCTGCAAAGTCGATAAGGGTACAATGAACACGTATAT 

T 

>Sequence 2024 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGTTCTCATACAAGAAGTACTCAGA 

TTTTTCTCTCCATCTCTCCACCTGCTTTTTGAATATTGGTGCATTTTTCA 

GTAGGCTCTTCCCTTCATGGTCCAAGATAAACGTCAACAATTCCCAAGGT 

TCCATGCATCCTCATCTTCACCCCACACTTTAAAACTATCATTTCTAGTA 

CACCCCTGAGATTTGTTCTGATTGGACTAGCGTTGATCAAGTGTCCACCC 

CTTGAACCCATCTTTGTGGCCAGAAAAAGGAACGATTGGCTAGGCCATAT 

ACTCCACCCCTTGAACCAGGGCAAAATAATTTTTTCAAAAAACAAGGGGC 

CCCCCCCAAAAAAAAAGGGGCCTTTTGGGGAAAAAGAG 

>Sequence 2025 „„„ 

GCCCCATGTAGCAGTGATGCAACAACCTTAGGGAATATTGTAATTTCTGC 

CCCCCCCTCGAGAGTATTTTTAGAATTAATTTAGGCGGGCTGTTTTTACC 

ACTACACTGCAGCCTGGGTGACGGAGTGAGACTCTGTCAAACATAGAAGA 

TAAGATGAACACGCACAAGAATGAAAATGGACTGTGCAATACTAAAATTA 

ATATGAAAATGTAGAAATTTAAAATACCAAAGAAATTTTGAAAAATAACA 

AAGCTGGAAACTGGCCTTGCCTGACTTTGAGACTTGTAAAGCTATAAAAA 

TTAAGACAGAGTGATAATAATCTCAAACTATACAAATAGTTAAATGTGAC 

AGAACAGGTAGACCCACATATATATAGATAGCTGATATTGAAGAGACATG 

CAAAGTTAATTCATGGGCAAAAAGATAGTCTTTTCAATAAATGGTGTTAA 

AATAATGGTTATT 
>Sequence 2026 

AGTACTTCTAGAATTAATTAAGGCGGGGGAAGGGATAGCATGATATTCAT 

ATACAGACTTGAAACAAAGAAAAATCACAGAATACATAGGTTTTCTATAT 

AAATAAGCTGTCATATTTTTTCTTTCTTTGCTAGCAAATATACCTTCTTA 

TAAATGTGTGATTATCAATTCACCCAAGAATTTCTTTTAGACTTCCTCTA 

TAAAAGGACATTACTATTTATATTTCCCCAATGCAATGTAATTCATTTAA 

AAATACTGCGAAGTCTGACTATGAGTCAGGCATTATATTTTGTTTTAGGA 

TGAATAAGGGAACTCAAAAAACGAAGGCAAATAAAGATGAATAGTTAGAT 

GGATAAGCATGCTGCAAAGTCGATAAGGGTACAATGAACACGTATATATA 

CCT 

>Sequence 2027 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATATAGTTCTTCTCATTCTTTGT 

TCTCTTCCTTTATATCAACAGCCTTTTTCTGACATGATATAAAATCATGT 

GCTTATGACATGCATTAAAAAGGAGAAGTGCTGGATCTAATATCCTTGGT 

CTAATGGATCCCCTTGCAGATATACAGGGCTCCCTACACACACTGGGATA 

TCTAGGTACAAGCCCAAAGTTCATATACAGACTTTCTAAAATCATTGTAT 

TTAAAAGCAGAAAAGTGCCGGGCACAGTGGCTCACATCTGTAATCCCAAT 

ACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGAATCACCTGAGGTCGCGAGCTCAAGAC 

CAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATATGAAAAAC 
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N 

>Sequence 2028 » ^ » a 

AGTACTTCTAGAATTAATTAATCCACCCTTGAACCAGTCTACCTCCAGAA 

TTCCTGGTACATGAGATAATAACATTTCCTTTGTTTAAGTCACTTTTAGT 

TGGATTTTCTGTTATTTCCAACCAAAAGCATTCAATTGATAGAAGTGATG 

AAGTAAGACTGGACAGCATTTATCCACCCACATATTTGTAAAACTATGCC 

TGTCTGACCAGACGTGGTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAG 

GCTGCTGCAGGAGGATTGCTTGAGGCCAGGAGTTCAAGACCAGCCTGGGA 

AACATAGCAAGACCTTATCTCTAGAATAAATAAATAACAATAAAAATTTT 

AAAACTA 
>Sequence 2029 

NGGAAGAGTGGAAAACGCCNTCTAAAGGGACCTTTGGCTGAAGATTTGCG 

CCANCCCTCCAGAGTACTTCTAGTAATAATTAACTCGGGTAGTGTCTAAG 

GGATGTCTTCTATTCTATCTTAGGTGTCTCAAACCGGTAGCAGAGAGCGC 

TAATTAATTCTTTAGTCAAAGCTCGGTATTTTCTCTGAGCCAGGCCATAT 

GGGACACTGGGAACATTGAGGTGACTCAGACTCTGAACCTCCGTGAGCAG 

CTGATGGGGAGGGCCATGCTATTCCAGCCCTTGGAGCTTCTATGACCAGG 

TGAACAGAGAGCTGGCATTCCTATTGAACACAAGAAAAACGAGCTCTGAG 

AGGAGGCTGCATGCACTCAGCCAGGCCAACCAGGACTGGGTCCCGGGCCT 

CCTGACTACAGCACAGCGACCTCCTTCTCCTTCAGCCAGCTCCAGAGTAC 

CTGGGGCTGGAGCCATGTTCCTGGAGCTGGTTTCCCTGGCTTTCCTGTTT 

TGTCTCTGGCGCTCANTGAGCTGAAGGAGCTCTAGGCCCTGATGGGCTCT 

CTGGGCCTGANGGGAGGGCCGGGCCGGGCCAGGCTGAGGAGAAAGGTCTG 

AGATCCACTTTTGGCTCCCTGCCTGTGGGTAGGTGGCACATTAATGGAAA 

GCACTTTTAGGGCTGGGGGAGGAAGGGATTCTGTCATCAAGAGGAGGCTC 

CTTCAGGAACAACGGCTCAAGGAAGTGGGAAGCAGCCCCTGGAACTGCGC 

TGCTTGTCCTTTTCTAAGGCCCTGACTTCACCAACTGGGCTAATCTGGAT 

TCTTGAAAGTCCCAACAAGAGAGAGATGCTTGTTGACCCCGGTGTGGTGA 

AGGGGCACAAAAGGTGGTGTGGGCCTGGACCCTGCACAAACCTTGCTGGA 

GGCAGACCCAGATGCCAGAGAG 

>Sequence 2030 _ 

AGTACTTCTAGAATTAATGTAAGGCGGGTTTTCCAGGGATCGCAGGTGGC 

CGAATACTGCAGCTGGCTTTTGAAGGCATCGATGCACACTTTGAGGGCCT 

GCCTTGGCTCCTGCACCCCACCACAGTTCGTGTTTCCTCCCTTTATTCTC 

TCCACCCAGAAAGGTGACAAATCCAAGCCCTGGATGTGAGGGGGGTCCAC 

AAGAGTAATTCTGGAGAGATGGGGTCAGGTGAGGAATGGTTAGAGACCCA 

GGGAGCCAAGTCACGGGACCTCAGTGACCCCATGGCTGACCTACCGAGAC 

CTCCAGTCGCCAGCATCGGGTAGGCCCACACGTGTGGGGGAGGAAGTGAG 

TGTCACTGGCCCATCAGCAAGCAGAGCTGGCAGAGGTACCTGTGCAGGCG 

AGTCCAATGCG 

>Sequence 203 1 „ . . 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGGGAAAACTGTCTTACTTAAACAA 

AATGTATTTTAGGAAAATGCCTGTTTCAAGGGTTTATTACTGTTTTATAA 

CTAAGAGACTTGGGACTTTAGTATACGAAAAGGTGTCATTTCAAATGGGG 

GAAAATGAATTATTCAACAAATGATCTTGGGACAACTGGATAGCCATTCA 

GAAAAAAAGTGAAGCTGGAACACTATAACATGCTTTACCCCACAATAAAT 

CAGAGTTAAATGTNNAAAAAACAAAAAAAAGTCACATTAAAAATG 

>Sequence 2032 

AGTACTTCTAGAATTAATTAACGCGGGATATAGTTCTTCTCATTCTTTGT 

TCTCTTCCTTTATATCAACAGCCTTTTTCTGACATGATATAAAATCATGT 

GCTTATGACATGCATTAAAAAGGAGAAGTGCTGGATCTAATATCCTTGGT 

CTAATGGATCCCCTTGCCAGATATACAGGGGCTCCCTACACACACTGNGA 

TATCTAGGTACAAGCCCAAAGTTCATATACAGACTTTCTAAAATCATTGT 

ATTTAAAAGCAGAAAAGTGCCGGGCACAGTGGCTCACATCTGTAATCCCA 

ATACTTTGGGAGGCTGAGGTGGGCGAATCACCTGAGGTCGCGAGCTCAAG 

ACCAGCCTGGCCAACATGGTGAAACCCCGTCTCTACTAAAAATATGAAAA 
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ACAGCCAGGCATGGTGGCAGGTGCCTGTAATCCCAGCTAC 
>Sequence 2033 

GGGGAGTTCTTTCTATTCGGGCAATGTACTGAAAACCGCGGCGGCCGCCC 

GGGCAGGTCTAACANGGGTTAAAACCCCCCATTGAACCCGGAAAACNGAN 

NACGGAAGGGGGCTTTTTGGTGGGTATAAGAGCCAGAACTTGCTACCAGC 

CTGAGGAGAAATCAAACACATGGAGAAAGGAAAGCTGACAGCCCAGAGAC 

CCACGGGGAAACAGGCCCCGAGTTACTGGATACAGGCAACCCTAAAACTG 

ACTGTCCCTCTGGACTCTACGTAGTGAGCCAACACATTTCCTCATTATTT 

TGGATATGTTTTTTTTCAGTTGAAGGCATTCTGATTCAATACAGGAGAAA 

CTTTTCTTTGCAAATTACAAAGTGTGATAACTGTTGCTAAAATTAGGAAT 

GTGCTTAAAGGGAAATCATGAACACCAAGACAAAAGGCCTGGATGCAACC 

AAACACTTCTGTTCAAGTGAATTTTAACACCATACAACCTGGGGGATTTC 

CTAAATTTC 
>Sequence 2034 

CCGGGCAGGTACCCAGAAAACCAAAATGAGCTTAAACATTTTGAAAGATG 

TCAACAAAGTTATGCCCTTGGAAATAAGTTTGGTTTATGTAAGAGCATTG 

TTCCTTTAATGTAAAGACACAATAAGTTTGGCTCGCATTGTAAAAGTTTG 

AAATCTCATTTAGGTTTTGTTATCCAGAGTAGAAGATATGCAGGAAAAGA 

TTCTGATGCATTTGGTGGATATGGGAGATCATGCCTCCATATCAAGCGTG 

ACAAAACTCTTACTGGAGTTAAATACCATAGATGTGTTAAACCCAGCAGC 

CCTAAATCACAGCTCAATGACCTACAAAAAATTTGTGCAGGAGGGAAACC 

ACATGAATGCAGTGTGTGCGGGAGAGCCTTCTCCAGGAAAGCACAGCTTA 

TTCAACATCAGAGAACTGAAGGAGGAGAGAACCCCCGTGATTGTGGGGAT 

GGGGGAAACTTTCTTGAGGAAATTCGCTTCCTGGCCTTAAGAGACCTACC 

>Sequence 2035 

CCGGGCAGGTACGCTCCTGTAGTCCCAGCACTCAGGAGGCTGAGGCACAA 

GAATCGCTTGAACCCAAGAGATGCAGGTTGCAGTGAGCCGAGACTGTGCC 

ACCGCACTCCAGCCTGGGCGACAGAGCGGGACTCCGTCTTTAAAATAAAA 

AAAAAAATAAATAAATAATAAATGAATAACTGACTTCTGAAGACAGACTG 

CTGCTTTCAAACTTTGGTTCTATCACTTACTAGCTGTATTATCTTGGGCA 

AGTTACTGCCCTGCACTTGAGTTTTGCCATCTATAAAGTGGAAACATATA 

GTACCT 
>Sequence 2036 

CCGGCCGGGTACGCGGGCTATTTCTTTGTGTGCGGCTGGACCTCTTATTC 

CCTTTCTCTTTGCCTTTCTGTCTCGATCGTAATCTTTCTTTTTCTTCTTA 

TCTGTCCTCCCTCCTCCATCTTCTTTCCTTCTCCTCCTCCTCTTCCTCCC 

CCTCTTCTGCTTCCTCCCTCCTCAGAATAGGACTAAGCTACACAGGTTAT 

TGTGGCTTACATTTAAAATTTTTTTGACATATCCTCTTGTTTTTACAAAT 

CAGGACATGAGTTTTTTTAAGTCATGAATCTTTATTATAAAAGGACCTCA 

CTTGCGTTTGATCTTCCATAGACACAGAGAGCTTCTGCCCTTTTGTCTAC 

AGATAGAAGACGACCAATAGCATACTAGGGGGTAGTATTTCTGGGTGCTC 

CATACCCCACCCTTCACAGCCAAGAAAAGGGAAAAACAGTGGACCAGATC 

AAATACTTTTAAATTGTTGGCAGGG 

>Sequence 2037 

CCGGGAGGTACTGCATTTTTAATTTTTTTAACTGTTTTTATGTTTTCAAA 

TATTTTCAGTCTGCAGTTGGTTGAATCTGCAGATATGGAACTAGTGTATA 

CAGAGGGCCAACATTCTTTTTAATTACTAATTGTCTCTGCCAACACTTAC 

CAAAATTATCCTGAATTCTATTTTTTTGTCTTGTTTTGTTTCGAGATAAG 

GCCTCGCTCCATTGCCCACCCTGGAGTGCAGTGGCGCGATCTCAGCTTAC 

TGCAAGCTCTGCCTCCCGGGTTCATGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCTG 

GGTAGCTGGGACTACAGGCACTTGCCACCACACCTGGCTAATTTTTTGTA 

TTTTTTAGTAGAGACGGNGTTTCACTGTGTTGGCCAGGCTGGTCTCGAAC 

TGCTGGCCTCAGGTGAGCCGCCTGCCTCGGCCTCCCAAGTGCTGGGATTG 

CAGGCGTGAGCCACCACACTTGGCC 

>Sequence 2038 

AGGTACGCGGGAGGGAGAGAGTTGAAATGGTTGGCATCCTCCCACTCTGT 
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TGCTCCGGCTGTGTCCCCTCGCTCTGTTGTTCCAGCTATGTCCCCTCTGT 

TGCTCCAACTGCAGCTCATTCTGTTAGAGTTCCTCATTCAGCTGGTCACT 

GTGGCCAGAGGGTGTTGGCCTGCTCCCTTCCTCAAGTATTCTTAAAGCCA 

TGGATTTTTGTGGAGCATTTTTCTTCCTGGCTCTCCCTTGAGTTATTTTC 

CTTTCTTCGCTATCTTGGGACTCTTCTTTGTGCTTGCGGTCATCGGTTGA 

GAGAAGGACTTCTTCTTCCTTGTCTCCTTGGTGTTGGCTCGTGGTTGCTC 

TTCAACAACTGGACTGGAGGCTCTTGGTTTTCTCTTCATCTTCAACAAGT 

CAGTCTCTCTCAAGGGTCTTACGTTGCAGCATTCTTACCAGAGGCCATTG 

GGCCTGGAGTTCCAGTTCCAGTGTCTGG 

>Sequence 2039 

AGGTACAGGAGAAAACAGTAAAGCCTCAAAAGGAGGAAATTCGTAAAGAG 

TCCTTAAAAACCTTAAATGATTTCCAAAAATTATTTAGGGGACGTTAATT 

GGATAAGACCTACTTTAGGAATTCCCACCTAAGCAATGTCTAAACTGTTT 

GCTTTGCTGAGATGGGATCCAAATTCATGTAGCAAAAGAACTCTGATGCC 

TGCTGCAGCTGAAGAGTTACAAATGATTGAGGAAAAAATTCAAAGTGCTC 

AAGTCCGTAGAAGAGATCCTAGTGTTCCATTACAGCTCTTAGTGTTCCCT 

ACTCTCCATTCTCCTATAGGGGTGATTGTTCAAAATGTTGACTTAGTTAA 

ATTGTCCTTTT 
>Sequence 2040 

GGGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCC 

>Sequence 204 1 

AGGTACCTATAGAAATGCCTTCCTCAGGAACCCCGCCATTGTTAAACAAG 

AGTGAGCGCCTAGTGGGCAGAAATGTAGTGATTGTGGAACAACCTTTTCC 

AAGAAATCAAGCCTTTGTAGTTAATCAGGAATTTGAACAGAGAATAAGCC 

TCACAAATGAAGTGAATGTGGCCCCATCAGTAATAAATTATATCTTGTAT 

CTTACAGATATTGTATCAGAATAAATCTTCTGATACCAGAAAGGTGGGAA 

AATCTTTAGTAGGAATCCTCCAGCCATTATATCCCAGAGAGCTCATTTAG 

GGCTGAAACACTGTGGAGGCAGTGGTTGTC 

>Sequence 2042 

AGGTACATGCACAAAGCTAGGAAAGGCACATCCCCAGAAAAGGAGTGAGT 

GTTCCCACACCCTTTACAACAGGCTAATTAGAAAAGATCTCCCTCTGACC 

AAGTCTTATACAAAACAACTGAGAGAAGCAGTTATTTTACCAAACCTAAT 

CCAAAAATTACAAGGCCTATGAAAGGAAAGAGAAATATGGCTAAAAAATA 

AATAAAGCCCAACCTAGAAAAAGACAGGCAGCTCTCTAAATTACTAGACA 

AATATTTATTTATTTATTTATTTAAGACAGGGTCTCACTCTATCGTCCAG 

GCTGGAGTGCAGTGGTATAGTGTAGCTCACTGCAGCATCTACTT 

>Sequence 2043 

CCGGGCAGGTACATTCACTCTCCGCCTAGGAGTAGGATTTTCTGAGAACC 

GGACTACTGTGAATGCTGCTGCTCCTCTGGGTCTAGCCACCTAGTGGGGC 

TGCCACACTCCAGGTTGGTGCTGGGAAATGTCTGCAAGGGATCCAGTGAT 

GTGATCTGTCCTCTAGTCTCCTAGCAGCAGATACCAGCACTAGCTCTGGT 

GGAGATGTCAGGGGAGTGACGTAGACCCTATAAAGTTCCTTGGTTATAAA 

TAACCTTAGTGTGTTGGCTTTCTCAAATGCTGGCTGAAGAAGTAATGAAC 

TGGTCACTTGGGCAGACTCAGGACCTCCTGGTTAGCCATGG 

>Sequence 2044 

CCGGGCAGGTACAGATCTCATCAGGTATGAGGGCAGTTTCTGACGCGAAC 

GTCTCTTCCTCGTGGTTTTTATTGTCAGTATTCACACGAAGTTTAAGTCT 

CCTAGTGGGCACCCAGACGGGATTGACGATCTCCTGGTAAAACACAAGCA 

TACCCTCTTCCCCACGTTATAATTGTTCCAGGTTCCCAGGTATTGGTTTG 

GGAGTTTTTCCATGACACTGGCTTGCCTTCGTTTAGGGAGAATTTTTTGC 
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CTGTATAATGGCATTTAGCTGCAGTCAGAGTATTGTTTTTAGGAACATTT 

AGAAAGCTTAAACAATGCTAAATATAATTGGGAGTGGGGAGTAGTTAAAT 

TATGCTTTTAAACCAGCCTTGTCTTCTTTTTACAGTAACTTGAAGAGGTT 

TAGTAATTTTTTTCACGTTTTGGACCGAGAACCAATTCTGGAACCAACCC 

CATGTTTTCCATTATATGTTTACTGGGAGCACTGTAAAAGTTATGTGGA 

>Sequence 2045 

AGGTACAGTATAATCCCTATTATAAATCCAAGATGGTATTTTTTTCTTGC 

AGAAATTGGCAATTAATCTTAAAATTCATATGGAAATACAAGGGACCCAG 

AATAGCCAAACTAATTTTAAAAAAGAACAAAGGGACAGGAGGAGAACTCA 

TACTTCCTGATTTAAAATTGACTATCACAGGATACTATGTTAACACCAAA 

ATATGACTCTGACATAAAAATTATTTCTGGGAAGACAGTTAAAGCAGACA 

ATTAACAAGCAGCAGCAAACAGAGAAAAAGCTCTGTCTATCCTTTCCCTT 

TTCTTTATTTATATGGGCAGGATATTAATAACTGCTTTATACACGGGGTC 

TCTGGACCCTTATTAGCCCAGAGCATTTAACATATCTTACTTCCTTTGTT 

TTTTCTCCCACATACAGGCAGTCTCTGACTTATGATTTTCTGATTTTGT 

>Sequence 2046 

AGGTACAAGCAATTCTCCTGCCTTGACCTCCCGTTATGCTGGGACTACAG 

GCACACACAACCACACCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGG 

TTTTACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATCC 

ACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGTGCTGAGATTACAGGCATGAGCCACCACA 

CCCAATCT A GTTTGAC AGTTTTTATATC ATTATGAGC AC ACC AC AGATTT 

AGTTTTGTGCTTTGTTTTTTTACTTATCTTTATAACAATTTTTTTTTTTT 

TAGTTATAGTATTATAATATCAAGCAGCTTAAATAGCAATAGGGCTAAAT 

TTTTTTTTTTTAAGGAGTGGAAAAAGACTTAGTATCAATCTTTTTATCAA 

TCTTAGTATCAAACTTTGATTAATTCCTGTGAGTTTGCTGTTAGGGATGA 

CCTGGAAAAATATTTTAATGCCATTATTTATTTATTGGTTGGTAAGAGAT 

>Sequence 2047 

CCGGGCAGGTACCACCTGAAGACCCTCACACTCAACTTCACCATCTCCAA 

TCTCCAGTATTCACCAGATATGGGCAAGGGCTCAGCTACATTCAACTCCA 

CCGAGGGGGTCCTTCAGCACCTGCTCAGACCCTTGTTCCAGAAGAGCAGC 

ATGGGCCCCTTCTACTTGGGTTGCCAACTGATCTCCCTCAGGCCTGAGAA 

GGATGGGGCAGCCACTGGTGTGGACACCACCTGCACCTACCACCCTGACC 

CTGTGGGCCCCGGGCTGGACATACAGCAGCTTTACTGGGAGCTGAGTCAG 

CTGACCCATGGTGTCACCCAACTGGGCTTCTATGTCCTGGACAGGGATAG 

CCTCTTCATCAATGGCTTTGCACCCCAGAATTTATCAATCCGGGGCGAGT 

ACCT 

>Sequence 2048 

AGGTACAATGAGGATACTGGAGTCCGGAATCTCTGAGTGCTTCTCTGTGA 

TGGACAGAACAATGCCCCGACAAAGATGCTCATGCCCTCCTCCCCAGAAC 

CTGTGAATATGTCACGGTGCATGGCAAGGGGGGAATAAAGTTGCCGGTGG 

AATTTAGGTTGCTAATAGGCTAACCCTAAGATGGGGAGATTAGCCTCGAT 

TATCAGGGTGAGCTTACTGTCATCACAGGGACCCCTATAAGTGAGAGAGG 

GAGGCAAGAGAAGTAGTGTCAGAATTAGAGACGAATTTGCAGAAGCTGGC 

TTTTAAGATGGAGGAAGAGGCCATGAGCCGAAGGATGCCGGTGGCCCCTA 

GAAACAGGAAAAGGCAAGAAAAAGGTTCTCCTCTAGAGCCTCCTGAGGAG 

CACAGCCTTGCCAACACTTTGAACTTTGCCAGTAGTTTGAACTTCTGTCT 

TCCAGAACTGTGAGATAATAAATCTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2049 

CCGGGCAGGTACGCGGGAGCACAGATTTGAGTAGCAATTATCACCAGGGG 

AACAATAACACTGACTCCTATGGTGTTGCTTCTTAAAAGACTGTCCTACT 

GCTGCAGCCACGTGCTCCACCACTCCTATTGCTTTTACCCTGATGTGATG 

AAGCTCTCATGCACAGACACCAGGATCAACAGTGCAGTTGGGCTGACTGC 

CCTGATTACCACTGCTGGGGCAGATTCTGTCTTTATTGTCCTGTCTTATA 

TTTTGATCATTAAGACTGTTCTCAGCATTGCTTCCCCGGAAGAAAGGAAG 

AAAGCCTTCAGCACATGTATCTCCCATATTGGGGCTGTTGCTGTATTTTA 

CATTCCATTGATCACTCTGTCCTTTGTTCACGGGTTTGGGAA 
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>Sequence 2050 

AGGTACCAAGGCCCAATCACCCCAAACAGTGACAGGAACATAATTTCCTG 

TTGGGACCAGTTCTCGGAATTTTGCACCAACATGATCCCATAGTTCCACA 

TCTAACGTTCCCTTTTCAGGAAACCAAGGACAGTGTTCTTCCACTGCCCT 

GAATAGGGTGACCATATTTTCCATGGGAACCCGAACTCCCCCATTTTAAC 

AGGAATTTAATATAGCAGAGATAAGCATAATGTTTAGACTCTGCGTGACC 

CATAGTTACCCCGGACAATACACAGACAACTCACCAATCGTCGGGGAGCC 

AAACAAGCATTTTTGTGGACTGGACCGATTAACATTTTTTCGCACCTACC 

AAAAGGAAATCGGGTTTCCAAATGCCACTTAGGAAAAAGAAAACCACGTT 

GGGC 

>Sequence 205 1 

AGGTACAATAGAGAGCATCAATAGCAAACTTACTCAAGCAAAGAAAGATA 

AAGAGTTTGTTTGGAATTACCAGTGAGAGAAGAATAAATAAGAATGACAA 

GGAGTGAAGAAAGCCTACCAGACTTATTAGATAACATCAAGGGAAAAAAA 

TTTCATATTTTTAGAGTTCCAGAAGGCAAAGAGATGACAAAAGGCATAGA 

AAATATATTTAACAGGTCGGGTGCGGTGGCTCACACCTGTAATCCTAGCA 

CTTTGGGAGGCTGAGGTGGGTGGATCACCTGAGGTCAGGAATTTGAGACC 

AGCTTGGGCAACATGGCGAAACCCCGTCTCTACCAAAAATACAAAAAATT 

AGCCAGGCATGGTGGTGGGTGCCTG 
>Sequence 2052 

CCGGGCAGGTACCCAGAAAACCAAAATGAGCTTAAACATTTTGAAAGATG 

TCAACAAAGTTATGCCCTTGGAAATAAGTTTGGTTTATGTAAGAGCATTG 

TTCCTTTAATATAAAGACACAATAAGTTTGGCTCGCATTGTAAAAGTTTG 

AAATCTCATTTAGGTTTTGTTATCCAGAGTAGAAGATATGCAGGAAAAGA 

TTCTGATGCATTTGGCGGATATGGGAGATCATGCCTCCATATCAAGCGTG 

ACAAAACTCTTACTGGAGTTAAATACCATAGATGTGTTAAACCCAGCAGC 

CCTAAATCACAGCTCAATGACCTACAAAAAATTTGTGCAGGAGGGAAACC 

ACATGAATGCAGTGTGTGCGGGAGAGCCTTCTCCAGGAAAGCACAGA 

>Sequence 2053 

CCGGGCAGGTACCCAGAAAACCAAAATGAGCTTAAACATTTTGAAAGATG 

TCAACAAAGTTATGCCCTTGGAAATAAGTTTGGTTTATGTAAGAGCATTG 

TTCCTTTAATGTAAAGACACAATAAGTTTGGCTCGCATTGTAAAAGTTTG 

AAATCTCATTTAGGTTTTGTTATCCAGAGTAGAAGATATGCAGGAAAAGA 

TTCTGATGCATTTGGTGGATATGGGAGATCATGCCTCCATATCAAGCGTG 

ACAAAACTCTTACTGNGAGTTAAATANCCATAGATGTNGTTAANNACCCA 

GCAGCCCTAAATCACANGCTCAATNGACCTACAAAAAAATTTGTGCAGGA 

GGGGAAACCACATGAATGCAGNTGT 
>Sequence 2054 

AGGTATAATGAGGATACTGGAGTCCGGAATCTCTGAGTGCTACTCTGTGA 

TGGACAGAACAATGCCCCGACAAAGATGCTCATGCCCTCCTCCCCAGAAC 

CTGTGAATATGTCACGGTGCATGGCAAGGGGGGAATAAAGTTGCCGGTGG 

AATTTACGTTGCTAATAAGCTAACCCTAAGATGGCGAGATTAGCCTCGAT 

TATCAGGGTGAGCTTACTGTCATCACAGGGACCCCTATAAGTGAGAGAGG 

GAGGCAACACAAGTACTGTCAGAATTAGAGACTAATTTGCAGAAGCTGGC 

TTTTAAGATGGATGAAGAGGCCATGAGCCGAACGATGCCGGTGGCCTCTA 

GACACAGGAAAAGGCAGGAGAAACGTTCTCCTCTAGAGCCTCCTGAGGAG 

CACAGCCTTGCCAACACTCTGAACTTTGCCAGTAGTTTGAACTTCTGTCT 

TCCAGAACTGTGAGATAATAAATCTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCCCGGG 

CATGTACAAAATTGCCACCAAAAACGATGTTGATGTCCAAATTGACCAGG 

AGTCCTACCTGCCTGAAGACATATCTGATGGAGGTGACATCTATAATGGA 

GATCGTTAAATAAAAGGTTCCCAACCCCCTGGAAAGGCCGGCTGATCTTC 

TTGCCCAGCAGATGATGCCAGAAATCGGGGAGCCTTGGTTTGGTCCAAAG 

CCACACGGGAGTTTTTGAACTTACCCTTCGGGAGGTGGAGCTTGGTTCAA 

GCTATCCTGGTGTGATGGGGAACCTATTCATTTTTGAAAAACCCGAATGT 

TTGCTGAACTTCCTTATAACGTGCCCATTATTGCTTTGATTTAAN 

>Sequence 2055 
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AGGTACTTGGTGCATTTTTGAAGATTTAATAATTAATTAATAGTTGGTGC 

AGGCCAGGCATGGTGGCTAACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCG 

AAGTGGGCGGATCACCTGAGGCCAGGAGTTTTAGACCAGCCTGACCAACA 

TGGAGAAACGCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAAAAATTATCCAGGCGTG 

GTGGCGCATGCCTGTAATCCCAGCTACTCTGGAAGCTGANGCGGGAGAAT 

TGCTTGAACCTGTGAAGCGGAGGTTGAGGTGAGCCGAGATCACGCCATTG 

CACTTCAGCCCTGGGGCACAGGAGCAAAACTTCGTCTCAAAAAAAAAAAA 

AAAAAAAGTTGGGGGCAAAAGCTTGAAATAATGGCCTATTGGGATCCCCC 

CACCTAAAAAAATTTTTAATGGGTTTAAAAAAAGAAGATTGGGAAAATTT 

TTGAAGGGTTTTTTAAGGTT 
>Sequence 2056 

CCGGGCAGGTACTCTCATGATTAAACATCTTCGTTTCTTTTTCCTTTTCC 

TTAAAATTAAAAAAAAAAAAATCCCAAAGAGAATAGGGAGCAACAACCAT 

AGGATAGGAGTCTCCCTAGGACTAATACTCTGCAGATAACTGACGTGCCT 

CAGGAATTGTTTTTATTTTGGTTTGTTGTTGTTTTGTTTTGTTTTTTAGA 

GACAGGGTCTTGCTCTGTCACCCAGGCTAGAGTGCAGTAAGATCACAGCT 

CACTGCAGCCTCAAACCTCTGGACTCAAGTGATCCTCCCACCTCAGCCTC 

CCAAGTAGCTAGGACTACAAGGCAGCTAGGACTACAGGCGCACACCACCA 

CATCCAGCTAATTCTTTTTCATTGAGACGGAGTCTTACTCTGTCGCCAGG 

CTGG 

>Sequence 2057 

CCGGGCAGGTACCCAGAAAACCAAAATGAGCTTAAACATTTTGAAAGATG 

TCAACAAAGTTATGCCCTTGGAAATAAGTTTGGTTTATGTAAGAGCATTG 

TTCCTTTAATGTAAAGACACAATAAGTTTGGCTCGCATTGTAAAAGTTTG 

AAATCTCATTTAGGTTTTGTTATCCAGAGTAGAAGATATGCAGGAAAAGA 

TTCTGATGCGTTTGGTGGATATGGGAGATCATGCCTCCATATCAAGCGTG 

ACAAAACTCTTACTGGAGTTAAATACCATAGATGTGATAAACCCAGGCGC 

CCTAAATCACAGCTCAATGACCTACAAAAAATTTGTGCCCGAGGGAAACC 

ACATTAATGCTTTGTGTGCGGGAGAAC 
>Sequence 2058 

AGGTACTGATGCTTTTTAAGGCATATTATCAACATACAGCCATGACTTGT 

CCAGAGAATCTCACCTGACAAAAACTCAGAGAAGAAAGAGAAAGAAGATG 

AAATGGCTGGTTTTCAGATGTGTATTCTCATTTTATGGAAGACATGTTGC 

CAGAGTAAAGCACAATATATTCATCTTGAAATGTAATACTGAGAAGATAT 

GGAAGTTATGGAAGTTGTGGCCTTCAGAATTGACACTTACGGAGAGACTA 

GAACAGCGTGGGTGAGTTGTGAGGGGCAGGAAGCATGTCTTAATGGACTT 

AACCAATTTTCGTCAACTATTCACAGTAAAATCTTTCAATGTACCTGCCC 

G 

>Sequence 2059 

CCGGGCAGGTACTTTGTATTACAAGAATAGCTTTTTATTTCAAATATTTC 

TTCTCCTTTTTCGTATCCATGTGTTCTTTTATATGCATATTTTATTTCAT 

GTAATCCTGTTCTTTGCCATGATTTTAATTTTCTATGGTTCTTTTCTTTT 

GAAAAATTCAAAAAATTTTAAAAAAGATCTTTTGTCATAATTGTGCTCAT 

AAAAAACTTGATTTTTGTCCCAGTGGGGGAATTTTAATGTACACTTGATT 

GAATTTTTTCATTGAGACTGGTCTTTTATCTTTTTTAAGGGTAAAGGTGG 

TTCCAAGGGGGTTTTAAAAAAACCATTAACTTAAGTCCTATTAATTCAAT 

AGGGTGTAAATTGGTTATTCCAATTTAATTTAACCTTTTCAACCGAATTT 

CCCTTCAATTTGGTTCCCTAAAATTTGGGTTTTTCCTTCAATTAAACTTT 

TTTGGTTTTTTACAATTTTTTCCTTCTGGTTTGGGATTTGGATCCTTTTT 

TTTAA 

>Sequence 2060 

AGGTACGCGGGTCTCTACTAAAAATATAAGTTAGCCAGGCCTGGTGGCGG 

GTGTCTATAATTCCAGCTACTTGGGAGGCTGTGGCAGGAGAATCGCTTCA 

ACCCGGGAGTCAGAGGTTGCAGTGAGCCAGATGATGCCAGTTTACTCCAG 

CCTGGGCAATAGAGCGAGGCTCAGTCTAAAAAAAAAAGACAACAACAAGA 

TCTCCTTCTCTCTCTGACCTTTGCTTCCATTGTCCCATTGTCACATCTCC 
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TTCTCTGTCTCTGAGTCCTTTTTTCTCTTGGAAGGACCTTTGTGATTATA 
TTGGGCCCTTCAAAATCATCCCGGATACTTTTCCCATCTCAAATCCATAC 
CCTTAATCACATTTTACACGTCCCTTTTCCCATGGGAGAATCGCATGTTT 
ACAGGTTCCCTTGAAGGATTCGGATGCCACAAGTTTGGAGG 

>Sequence 2061 

AGGTACTGGACTACTGGGCTCAAAAGGAGAAGGAGGGCAAGAGAGGTCCA 

AATCCAGCTTTTTGGTGGGTGAATGGCCAAGGGGATGAAGTAAAGTGGAG 

CTTCAGAGAGATGGGAGACCTAACCCGCCGTGTAGCCAACGTCTTCACAC 

AGACCTGTGGCCTACAACAGGGAGACCATCTGGCCTTGATGCTGCCTCGA 

GTTCCTGAGTGGTGGCTGGTGGCTGTGGGCTGCATGCGAACAGGGATCAT 

CTTCATTCCTGCGACCATCCTGTTGAAGGCCAAAGACATTCTCTATCGAC 

TACAGTTGTCTAAAGCCAAGGGCATTGTGACCATAGATGCCCTTGCCTCA 

GAGGTGGACTCCATAGCTTCTCAGTGCCCCTCTCTGAAAACCAAGCTCCT 

GGT 

>Sequence 2062 

CCGGGCAGGTACCAGTGTCTGAAGCCTGGGGACTGGCGGCTGCTGGTCAA 

GGCCACATTAGTTTATTGTTAAGTGCAAGGTTTCTGGTAACAGAAATAAA 

GAATTCAATTGATTCATCATCAAGACCAAATATATTTACTAAAGATCTAC 

CTTAAATTCATTTTTTAGCAGGTAGTATGGCATTGTGGTTAAGAATTTAC 

ATTTGTGAACATTTACCAGCTGATGACCGAGGTGAGCTTCTGTTTCCTCC 

TGCATAAACTTGAGATTATAAAAATCCCCTAGTTGGCTGGGCACAGTGGC 

TCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGCATCACGAGG 

TCAGGAGATCAAGACCATCCTGGCCAACAGGGTGAAACCCCGTCTTTAC 

>Sequence 2063 

CCGGGCAGGTACTGTCTGATGACGGGTGAGGGCAGAGTTTTTATTGAAGC 

CTCTCTCACAGTGAGAACACCTGTAAGGCTTTTCACCACTGTGGGTTTTT 

CGGTGGGCACTGAAGTGGGAGCTATTGTTGAAGATTTTCCCCCACACTGC 

ACACTTGTATGGGCTCTCCCCAGTGTGGATGCGCCGGTGAGCACTGAACT 

GGGAACTGCTGTTGAATCTCTTTCCACAGACAATGCACTGGTCAGGCTTT 

TCCCCAGTATGGGTCCTCTGGTGGACAATAAGGCTGGAACTCTGGTTGAA 

GCTTTTACCACATTGCCCACACTGATAGGGCCTCTCCCCTGAGTGAGTTC 

ATATGTGGGCAGTGAGGTTGGAGCGCA 

>Sequence 2064 

CCGGGCAGGTACCCAGAAAACCAAAATGAGCTTAAACATTTTGAAAGATG 

TCAACAAAGTTATGCCCTTGGAAATAAGTTTGGTTTATGTAAGAGCATTG 

TTCCTTTAATATAAAGACACAATAAGTTTGGCTCGCATTGTAAAAGTTTG 

AAATCTCATTTAGGTTTTGTTATCCAGAGTAGAAGATATGCAGGAAAAGA 

TTCTGATGCATTTGGTGGATATGGGAGATCATGCCTCCATATCAAGCGTG 

ACAAAACTCTTACTGGAGTTAAATACCATAGATGTGTTAAACCCAGCAGC 

CCTAAATCACAGCTCAATGACCTACAAAAAATTTGTGCAGGAG 

>Sequence 2065 

CCGGGCAGGTACTTTGTATTACAAGAATAGCTTTTTATTTCAAATATTTC 

TTCTCCTTTTTCGTATCCATGTGTTCTTTTATATGCATATTTTATTTCAT 

GTAATCCTGTTCTTTGCCATGATTTTCATTTCTTTGATTCTTTCTTTGAA 

AAAAATCAAAATTTTAAAAAAGTCCTTTGTTCATATTTGTGCCATAAAAC 

TGTTTTTGTCCAAAGGGAATTTATGTCCTGATGATTTTCTTGGCTGTCTT 

TTTTTATTAAGTTAAGTGTCAAAGGTGTTTAAAACACTACTATATCTTAT 

ATCAATGGTTTACATGTAAATCTATTACTTACATATCACGTATTCACCTA 

TATTGTTACAAAAAAAGATTTCTCTAAATAAACTTTTAATATTATCTATC 

ATTAACTCTTTTTAGTTTTGTTCCATTTA 

>Sequence 2066 

AGGTACCGTATGGAGTCCTCCAGCTGCAGCCCAGCTCACCCTCAATGCCA 

ACCCACTTGATGCCACCCAAAGTGAGGATGTTGTTCTGCCTGTGTTTGGG 

ACCCCCAGGACACCCCAGATTCATGGCAGATCCAGAGAGCTGGCCAAACC 

CTCCATTGCAGTCAGCCCAGGCACTGCCATAGAGCAGAAGGACATGGTGA 

CCTTCTACTACACCACTAAGGACGTCAACATTACCATCCACTGGGTTTCC 



Table 3 



382/1077 



AACAACCTCTCCGTTGTGTTCCATGAGCGCATGCAGCTGTCCAAGGATGG 

CAAGATCCTCACCATTCTCATTGTCCAGCGGGAGGACTCGGGGACTTACC 

AATGTGAAGCTCGAGATGCCCTTCTGAGCCAGAGGAGCGACCCCATCTTC 

CTGGATGTGAAGTATGGTCCTGATCCTGTTGAAATCA 

>Sequence 2067 

AGGTACTTCTGGGTAAACTGGAGAAGAGCTTCAACTCTGTTCACCTGCTT 

GCAGGTGGGTTTGCTGAGTTCTCTCGTTGTTTCCCTGGCCTCTGTGAAGG 

AAAATCCACTCTAGTCCCTACCTGCATTTCTCAGCCTTGCTTACCTGTTG 

CCAACATTGGGCCAACCCGAATTCTTCCCAATCTTTATCTTGGCTGCCAG 

CGAGATGTCCTCAACAAGGAGCTGATGCAGCAGAATGGGATTGGTTATGT 

GTTAAATGCCAGCAATACCTGTCCAAAGCCTGACTTTATCCCCGAGTCTC 

ATTTCCTGCGTGTGCCTGTGAATGACAGCTTTTGTGAGAAAATTTT 

>Sequence 2068 

CCGGGCAGGTACGGGCCACAAAGTATTTCCTGAAGCCAGAAGTCTTACAG 

AAGTATATGGTTGATCCAGGCAGAATTTGCATTTCTGGTGACAGTGCTGG 

TGGAAATCTGGCTGCTGCCCTTGGACAACAGTTTACTCAAGATGCCAGCC 

TAAAAAATAAGCTCAAACTACAAGCTTTAATTTATCCAGTTCTTCAAGCT 

TTAGATTTTAACACACCATCTTATCAGCAAAATGTGAACACCCCAATCCT 

GCCCCGCTATGTCATGGTGAAGTATTGGGTGGACTACTTCAAAGGCAACT 

ATGACTTTGTGCAGGCAATGATCGTTAACAATCACACTTCACTTGA 

>Sequence 2069 

ACTTCTACACGCGCAACGATGGCTTGCAGAACCAGGCCGTGCTGTACACC 

CTGAAGAACCTGTACGACCAGCCGCGCATGCTGCTCGACCCGAACACCCT 

GGCGCTTGATGGCACCGTCGCCCTGGCCGGGCCGAGGTCAGCCCCGACGG 

CAAGCTGCTGGCCTACAGCATCGCCGCGTCCGGCTCCGACTGGAACGAGA 

TCAAGGTGCGCGACATCGACACCGGCAAGGACCTGCCTGACCACATCAAG 

TGGGTCAAGTTCTCGAGCACCGCCTGGACCAAGGATGGCAAGGGCTTCTT 

CTACAGCCGCTACGACGAGCCGAAAGAAGCGACCAAGCTGGCCGACGTCA 

ACTACTTCCAGAAGCTGTACTTCCACCGCATCGGCACGCCGCAAAGCGCC 

GACACCCTGGTGTACGACCGCGCCGACCAGAAGGAATGGGGCTTCGGCGG 

CCAGACCACCGACGATGGCCGTTACCTGATCATCACCACCACCAAGGGCA 

CCGCGCCGAAGAACCGCGTTTCGTACAAGGACCTGTCCAAGCCCGATGCC 

AAGGTGGTCGACCTGATCGACAACTTCGACGCCGGCTACGACTTCATCGA 

CAATGTCGGCACCGTGTTCTACTTCAGCACCGACCGCAACGCGCCCAAGA 

AGCGCATCGTCGCGATCGACGTCAGCAAGCCGCTTGAAACCAACTTGAAA 

AGAGATCGCCGGCGAAACCGNCGACACCCTGGCCGGCGCCGACATCATCA 

ACAACCAGCTGGTGCTCGAGTACCTGGAAGATGCCCAAAACGTGTGCGCC 

TGTGTCCCTCGAAGCAAACCGGTGCC 

>Sequence 2070 

AGGTACGCGGGGAACTCAAAACCCCTGGAGAAGCCAGTGCTGAGCTAGGG 

AAACCTGAACTATAACTGACAAATTGCTACAGCCTTTTAAATCTCTTTTT 

AAGAGATTAAAAACTCCAGGGGAACCAAGTCATGGGGTTACCCATCCACA 

TGAAATGACACGATCTCTGCTCACTGCAACCTCCGCCTCCTGGGTTCAAG 
CAATTCTACTGTCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGTCCTGCACC 
ACCACGCCTGGCTAATTTTTGTATTTTTAGTGGAGATGGGGTTTCCCCTT 
GTTGGTCAGGCTGGTCTCGAACTCCTGACCTCAGGTGATCCACCCGCCTT 

GGCCTTCAAAAGT 
>Sequence 207 1 

AGGTACTGAGGCCAGCAGGTAGGACATAGGCCTCTGCATTGCAGGTCTGG 

GCTACGCCGTCAGCATCACAGTCACACACGCGGATGGTGAGGGTGCTGGT 

GCTGCTAAGTGAGGGAGATCCACTGTCCACAATGAAAATTGGCAGATAGT 

AAACTGATTGTTCCTGTCTCCGGAAGCCGTTTCTCCTGGTCAGTATTGAG 

GCTGTGTTGTCTTTGTTATCTTTCAATGAAAAGTTGTGGTTATTTGTTGC 

ATCCGTTGTTAAGCTGAAGTAAAACTGGTGTCCATTGGATGGCTCATCTT 

TATCCACAGCACTGATTTTCTGGATAACCAAACTGAGATTGAACTGCACT 
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TAATTCTTAGAATTGTAAGACGCTTAAACCCGGTTGGGTAAGGTAGGAAA 

CAGCCCAATCAGCGTACCTGCCCGGGCGG 

>Sequence 2072 

AGGTACTCGGAGGATTTCTGTCAACCTCCGGACTTTCCCTGCCTCAAGCA 

GCTGGTGGCCTACGTGCAGCTCAACATGCCAGGCTCAGACCTGGAGTGCC 

GTGCCCACCTTCTCCTGGCCCAGCTGGAGCACTCGGAACCCATTGAGGCA 

GAGCCTGAGGCTCTGTCACCAGTGCCAGCTCTAAAACCAACTCCAGAGCT 

CGAGCTAGCTCTAACACCAGCTCGAGCACCCAGCCCAGTGCCGGCTCCAG 

CCrCGGAGCCAGAGCCAGCTCCAACACCAGCTCCAGGTTCAGAGCTAGAA 

GTAGCTCCAGCACCAGCTCCGGAGCTCCAGCAGACTCCAGAGCCAGCTGT 

G 

>Sequence 2073 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTCAAGTAAGTGTAGTA 

TATTTAAGAAAATAATACAAGCACAAAGTTAGTATTGAAGTATAATATTG 

ATCACAAAATAATATTTAATTTACCATGAGCACATTAACAATGAAATGTT 

TCTCTTTAAATGCTGTGATTTAGAACTAGATGATGTGGCTTTTTAAATGA 

ATAAATAGAATGTTAGAATAAGGTTGGAAGGGCAGATATGACTTCTCCCA 

TGAAGAAACTACAATACACAGGTGGTTAGGATCATAGGATGCAGACAGTG 

AAAAATACTAGGGGAGCCTGGGCACGGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGC 

TTTT 

>Sequence 2074 

AGGTACTTCTGGGTAAACTGGAGAAGAGCTTCAACTCTGTTCACCTGCTT 

GCAGGTGGGTTTGCTGAGTTCTCTCGTTGTTTCCCTGGCCTCTGTGAAGG 

AAAATCCACTCTAGTCCCTACCTGCATTTCTCAGCCTTGCTTACCTGTTG 

CCAACATTGGGCCAACCCGAATTCTTCCCAATCTTTATCTTGGCTGCCAG 

CGAGATGTCCTCAACAAGGAGCTGATGCAGCAGAATGGGATTGGTTATGT 

GTTAAATGCCAGCAATACCTGTCCAAAGCCTGACTTTATCCCCGAGTCTC 

ATTTCCTGCGTGTGCCTGTGAATGGCAGCTTTTGTGAGAAAATTTTGCCG 

TGGTTGGACAAATCAGTAGATTTCATTGAGAAAGCAAAAGCCTCCAATGG 

ATGTGTTCTAGTGCACTG 
>Sequence 2075 

AGGTACTCTGTGCAGATGGTGCACTGGTAGGGCGAGGCGCCGTTGTGCGT 

TCTCAGGTGCTTGATCATGGCCGAGTAGTCCCGGGAGCGCTGGTGGCAGA 

GCTTACACTCAAAGGGCTTCTCACCTGTGTGCACCCTATAGTGCGTCTCC 

AGCTGATGCTTGAGGCTGAACTTCTTGCCACAGCCATTGCACTCGTAGGG 

TTTCTCACCCGTGTGGATGCGTTTGTGGCTCTTGAGTGTGCTCTCATCCC 

GGAAGCAGCTGCCACAGAACTCACACTCGTAGGGGTGGTCGCCTGTATGT 

GAGCGCAGGTGGCGTTTGAGAGCCGTGTGGCTGGGGAAGGTGCGGTTGCA 

CTCA 

>Sequence 2076 

AGGTACGCGGGGAAGTCTCGGTGGGTTCCCCGCAAAATCAGAGATGGCAT 

CTCACTATGTTGCCCAGGCTGATCTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCT 

CTCTCCTTGGCCTCCTAAAGTGCTGGGATTCCAGGTGTGAGCCACTTCAC 

CCAGCCACATTTATCCATCTTGTAAAATATTGCTTTGTTTTTTGGTGCAT 

TTCAAACCCACAGGTCCTGACTTCAGGAGCAAGACACTTCAAGTGAGGTG 

AGGAGGAGGTTCCAGGACCTGGATACCATCCTTTGCAGGGATGTAATTCA 

CCAGAGACCAAGATTTCTAGCCAGAAATTGAGGGCAGCTCAAGGAGAGAC 

TACAGACACAGCATCCTACTTACTGGCTATTTCCCAGTTACAAAAGAAAA 

TGATCAAGTCCCAGGAATCACTGACCCTGGAGGT 

>Sequence 2077 

CCACGCACAACTCTATAGTCTACACATATCTGTCTAACATTTGAGTGTCT 

CAGACNANTGAGTACATNTACTAATCGTTCTATATATAGTTTGACTTATT 

ATGAGTATATGACTCTATATTATCCATCTATCTAATATTATCATCGACTA 

TTATTATTATCTCTATCNTCAGGAAGATGAGGGCTTGGAACCACTCTCTA 

TAAGGCGAATGGGAGCTTCACCGCGGAGGCGGCCGCCATCTTGGGTCATC 

GATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCTGCTTGTGAGGGAAGGACATTAGA 
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AAAGGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGCAGGAAAACAGATCCTGTT 

GTGGATATTTATTTGAACGGGATTACAGATTTGAAATGAAGTCACAAAGT 

GAGCATTACCAATGAGAGGAAAACAGACGAGAAAATCTTGATGGCTTCAC 

AAGACATGCAACAAACAAAAGGGAATACTGTGATGACATGAGGCAGCCAA 

GCTGGGGAGGAGATAACCACGGGGCAGAGGGTCAGGATTCTGGCCCTGCT 

GCCTAAACTGTGCGTTCATAACCAAATCATTTCATATTTCTAACCCTTAA 

AACAAAGCTGGTGTAATATCTGATCTCTACGGTTCCTTTTGGGCCCAACA 

TTTCTCATATATCCAGCCACACTCATTTTTAATATTTAGTTCCCAGATC 

>Sequence 2078 

GGGGGTCTACGCACTCAGGACAACGGAGCTCCTTCGTGTGGAGGCCGAGG 

TACACATTGTTTTGTTTCTTATATCCAGAGTCTAGTCCTCAACTTTAACC 

AAAGTAAAGGAAACTGGAAAGACACACGCTTTTTCAGTCATTAATAGAAA 

GTTGTCCAGGTAAGTTTCTGATGGTATATCAGTTAGAAATAATATTTAGC 

TATTTGTAATAAAAAGCTGAAAACAGTAGCTTGAATCAATGGAAGACTTT 

ATCTTTCTCCTCATACAGCTGACAATAATGTTGTTGCCTTTATGATATCA 

AAGCCCCAGGTTCCTTTTATCTTTCTGCTTAACCTGCCTTGGCAAATGCT 

TGCTGCTTCATAGTCACATGATGGCTGACTTTACTGTTAACCTTCAGGTA 

GAAAGAAAGGAAGAGGTAAAGAGATAAAGGTTACCTGCCCG 

>Sequence 2079 

GGGGGCTAACACTACTTAGGGCGAACTGGAGCTCCATCGTGGTGGCGGCC 

GAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACC 

CAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAA 

TTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAA 

TTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATT 

CTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTC 

ACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCC 

CTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAANATTCTTTTGCCCCTGAATTGTGG 

TTCGATGCCAAAGNGGAAGATCCTTGTGAGGAAGTCATTCAATGGCGTTG 

AAACAAACTTGGCATGTTTCCTGTTTTGTGGTGTGTAGCCCTGTGGAAAG 

CCCCATT 
>Sequence 2080 

TTCGACCCAATTTACTACTACAGGGCGAATTTTAGCTCCACCGCCGTGGC 

GGCCGAGGTACAAGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAATGTTATGGAATC 

ATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATG 

GAATGGAATGGAATCAACTCGATTGCAATCGAATGGAATGGAATGGAATT 

AACCCAAATAGAATGGAATGGAATGGAATGGAACGGAACGGAATGGAATG 

GAATCGAGCGGCCGCCCGGGCAGGACATATTGTATCTGTGTAACATTTTG 

TATATTCCAGGGGTAGGGCCGCCCCCTGTATCATACCTAGCAGAGGTTGG 

AGCTGGCACATGGGGAGGAGGTTCTAATAATTATTTGGGGCTGGGAAACT 

TATTTATTGATAGCATAGGACAGAGGAAGGAGGCGGGGATGGGGGTCGTG 

GCGCCCTGGTGATGCGACTCCTGTTTATTTTGCTTTTTATTTCGGAATAA 

ATGGATTTAGCCAT 

>Sequence 2081 

CCGGGCAGGTACTCTTTTTTTTTTTTTTCTGTTTTTTAAGATGGGGTGTC 

ACCATGTTGCCAAGGCTGGTCTTGAACTCGTAGGCTCAAGGGAGCCACCT 

GCCTCGGCCTCCCAGGGTGCTGGGATTGCAGGTGTGAGCCACCATGCTGG 

TCTTTTAAATTATTTTTGTTCTCTCATGTCAGGCAGGTAATGTGGGGACA 

TGGTAACAAGGTTTGAGGGAGGCACATCTCACGCATGAGTGTGAAAAACC 

AATAATCATGCTTATGAGCTACAATAGGATCTGGATCCACATGTTTCTGA 

CTCCAGGGCTCATGCTCATGCCACAAATAACATTGATTCCAGGACCCAAG 

GATGGGATCATCAGGAGCGGGAAGAGCAGCCAGGGTTTCCCATATTTTTC 

CCTTAACTTTCCCATCTGTTACCAGTGGGAATCATGTGGGTAGGAGACTC 

TGGAAGACCAGCAGAAG 

>Sequence 2082 

CCGGGCAGGTACATGGTAAGATTTTCATATCTCAATTCAAATAAAATAAA 
AAAGAACCAAGAGCAACAAAATTTCCATCTCAGAAACATAAAGAAGAACT 



Table 3 



385/1077 



TACCATATGAACGCCCAGGACATCTTCAGATGAAGCTTCCTGCACCAGGT 

CCTCATCGTAATCTAGGAAACACAGAGTAACTGTCATCATGTTGGTTCCA 

CTGAAGGAATCCCTTAGGCAACCTTGGATGCTAAGGACAGGGGGCTGGCA 

TGTGTAAAGGAGGTGGGTTAAGGGTAGAAACTTGGCTGCCACTGGGACAC 

CCTCCTGGGTGATGAGGGAAGGCAAATGAGACCATCAGGAAGCCACAGAA 

GTCAGGACCTGGTTCTCTGGCTAAGCCCCCACACCACTGCAAAAAAGGCA 

GAGTCCACACAGGGTGGCACACAAATGCACTGCTGATTTATGACAGTGTC 

CCATCACCCCCT 
>Sequence 2083 

CCGGGCAGGTACATGGCAGGGACATTGAAGGTTTCAAACATGATCTGGGT 

CATCTTCTCCCTGTTGGCCTTGGGATTTAGGGGAGCCTCTGTGAGCAGGG 

TGGGGTGCTCTTCAGGTGCTACACGCAGCTCATTGTAGAAGGAGTGGTGC 

CAGATCTGGTGGAGACAAAAGCCATATGAGCCTGGCAGACTCCCAATGGC 

TGGAAAATTCTCATTGACATTCTCATGCTGGGAGAGTGTGGCACCATGTT 

ACACAGGATGGGATGGATCTGGAGAGGAGAATGGTCAGCCCTGGAAATTT 

CTGATTGACATTTAAAGGGTATACTCCTTCTCAACAGGGCCCCAGGT 

>Sequence 2084 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATGTTTGGTGTGGAT 

GACTTCCAGCCTCTGGGGCCAGCAGTCGCCTCCTCAGTGTATCCTCACCC 

TCTTGCCCTGCACTGGAATGACCAGGACTCTGGGCCTCCTGGGAGTCTGT 

AGTAGGTGGTTCCTGAGATGCTCCAGTTCCGTCACTCGCTTCCTTAGGGA 

GGGCCACAGAGCTGCTCCCTAAGTGTGCATCTGCTCTTCCTACCTGGTCA 

CTTGGAGAATGGCTGGGATCTGGATCCAAGGGTTCTTTACCCAAATTTTC 

TGAAGGGAGGTGATGCCCTTTTCCGCCATCCAGAAAACTCTGCTT 

>Sequence 2085 

CGAGTTGCGTGAACCACTACTATAGGTTTGAATGGGAGATCCACGCGGNG 

GCGGCCGAGGGACTNNNNNTGCTGTNGGTTTTTGTATCCTTAATGGCCAG 

GAGTGAACCCTAAAGTGGCTCACATTAGGGCCCTATTTCTTTCAATTACC 

TACAAGGACAAACACATCTCAAAGTTGAGATAAGTGACCAGTATGATTTG 

CCAAAATTCTAAAGTGTACTCACCATTTTTTTGGANAAAGGTTACCTTTG 

GGGATTTGCACTGCATGAATTCTGTGAAAAGCTTGTTGGATATTGTGATA 

GAGATAGAGAAATGAAGTATATTATATAAGATACTATGAGGTTCCCTGCC 

TTTGCTTCACATCCCAGGCTTACAAACGTGCCCCATAAACATTCCCTCTG 

TGGCTCTTGCATTTA 

>Sequence 2086 

AGGTACTACGAAGCCATCTTGGCTCTGTGGAACCAGCTCTACATCAACAT 

GAAGAGCCTGGTGTCCTGGCACTACTGCATGATTGACATAGAGAAGATCA 

GGGCCATGACAATCGCCAAGGTATGTCCTCAGGGCCACTTAGGCTGCCTG 

GAGGGAGGGCAGCGCTGCCCCCCGCAGTGCCTGTGCCCAACAGTTCAACC 

TTCTTGCTGTGTAGCAGTGCTTTTGTGTCTCGTCAAGCAAGTCAGCTCAG 

CCCTCCTTAGAGGTTCTGGTCTGTCCAATAGAGAACGGGAGGGATTAGCA 

TATGGCTGATTATGAGAGAAAGAAGCAATACTAATTCAGGTGGCCTGACA 

AGCAAG 
>Sequence 2087 

CCGGGCAGGTACATCTTGAGAATAATACCTACAGAGGTTCATACTGAAGG 

GTAGTCTCAATAATGTAAAGAATTTGACAAGCATGATGCTATTGAAATAG 

TTCTGTAAGGAAGTGGTGTTCTTTATACATCAATTATTACAAAAAGCAGT 

GAATTGTAAGTGTGAGGCGTGTTTACTTAGATGTGAAGAGTTCTCCTTAC 

TGCTGTGATGGAATAACAAGGGTCAGATTTCCTCTCCTGCCTTAAACAAC 

TGGAAGCTATACAATACGTATAATAGGTAATGGTTTTTAGACATAGGACA 

AGCACAGGTTTGTGATCCTCAGGAGACTGCAGACAGAGTGAGGTGAGCAC 

CATGGTT 
>Sequence 2088 

AGGTACGCGGGTGAGCTAAAAAAGAATTGCAAAAAAAAATCTCATAATGT 

TTCAAGAAAGTTTACAAATTTGTGTTGGGCCGCATTCAAAGCTGTCCTGG 

GCTGCATGCGTCCCGCGGGCCAAGGGTTGGACAAGCTTGAGTTAGAGGTT 
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TCTGCAGGATTACAGAGATGTGGGAACTTCCAGCCATTGACGTGTGGAGG 

TTAGGATATGAACTACTGTGAGGTGCACTTTCAGAGGTTGAGGCTAATAC 

TCCTTTTCCTACTTCCCAAGGAGGTGAAGTTTCCTGAAGACAGTGCTTTT 

TTACATGTAGAGTTTTTTGTGGTTCTGTTACTCTGTTGTCTCCATTAGTC 

AAGGAACACGTTTT 

>Sequence 2089 

AGGTACCCTGTGGTCAGCATAGTAGATAACATAGTTACAGAAGAATTGAC 

AACAGGAAAGTTGTTTTATAGAGGAGGGAATAAGGGCTCCGTAACATGAC 

ATCATAATTTCTAGACAAACGCTTAACTTCCCTGAAGCAGATTCCGCCAA 

GAGGGATTGGGCCATGTTGGAAAGAGACCAGTTTGCCTGTAATATTCTTC 

CTTTCTCTAATCCTGGGCTCCCTTCAGGTAGAACCCAGATCACCATCAGG 

AACCAGAGAATGAGAAAAAGTAGAGAGATTGTGGAACCTCTAAGCCATCT 

TCTCACAGAGGAGGAAACTAGAGTTCAAAGATGCAGCCACCTGCCCGCTC 

TAG 

>Sequence 2090 

AGGTACGCGGGTGAGCTAAAAAAGAATTGCAAAAAAAAATCTCATAATGT 

TTCAAGAAAGTTTACAAATTTGTGTTGGGCCGCATTCAAAGCTGTCCTGG 

GCTGCATGCGTCCCGCGGGCCAAGGGTTGGACAAGCTTGAGTTAGAGGTT 

TCTGCAGGATTACAGAGATGTGGGAACTTCCAGCCATTGACGTGTGGAGG 

TTAGGATATGAACTACTGTGAGGTGCACTTTCAGAGGTTGAGGCTAATAC 

TCCTTTTCCTACTTCCCAAGGAGGTGAAGTTTCCTGAAGACAGTGCTTTT 

TTACATGTAGAGTTTTTTGTGGATCTGTTACTCTGCTGTCTCCATTAGTC 

AAGGAACACGTTTTGC 

>Sequence 2091 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTAAAAATTAATTGTTTTGGTC 

CAAAGAACAAGACCTGGTTACTGGTTCTGATCTTTCCTAGTTTTAAATGA 

ACATCCATAAAAGGCAAACTGTCATATCACATTGAACTTTAATTTCAATA 

AAATGTGTATCTCATGCTCTTCTTCACTTCCCTGTGTAATCCTGGCACCT 

GCAAGGCTTGTGCTTGCTTCCGTCATTGCAGCGGCAGCAGCCTCATTATG 

AATTGTTCATAATTTCATCAAAGTCTGCATGTTTACTAACTTTGGGTCTG 

AGCTACAGCATTTTCATCTGTCATTTTTATATCAAACATATTCAAGGATC 

ACACAAAACTGAT 

>Sequence 2092 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCTATTAGGATCATTAT 

TATTTAAATAAGAATATCACTATTTCACATATATCAAATCCCAGCAGGAA 

TAATTAACATTAGTAATGTCTGGTGAAAATACTATGAGAAATTTTAACTA 

AAAATGATAAATTTTAAAAATTGTGACTTCGTCACCAATTCTGTTGTATT 

CTGAATAATATTGGGTTCCAGACTTGATTTTAATTTAAATTGTTCCATAA 

TGCCTTTCAAAGGCAGCTCCACTGAGTTAAGGCACATGCCTCAAAGGAAT 

AAATGGACTTTTATCAGTAGATCATGAAATATATGTTAGATTTATAAGCA 

GTTTGTCC 
>Sequence 2093 

AGGTACTTAATCCTGGTTGGTTTACCCATTCTAAATTATTTATGTGAGAT 

AGCTATCTATTTGGAAAAAAGTAAAGTGAAAGTCTTACCTCAATCCACAC 

TCAAAAATAGTTTACTATATGACAGATCTATGGCAGGCAGATTTGATGGC 

TCAATGAACTCCACCCTCCCAGTGTTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

ACAGGGAGCCAAAGGTCCGTGGGACGTGACCAACTCAGCATTCCACTGGA 

GGCTATATGATCAAACAGCAAACTGTTTATCATGAATGCAGGATGTGAGC 

AAACTCACCATTGCTCCTGCCGACAGAAGGTTTTCTGGAGGCAATCACTC 

CCTGGTGCTG 

>Sequence 2094 

CCGGGCAGGTACTCTTAAGGCCTGACCGCTGAAGTAATCCCAGATATCAT 

TTTCCCCATATGGTATTGGGTCAAAGCACTCCCAGGGCCATCCCAGGTTG 

GAGGGGAGGGCAAAAAGACTCAGAAATGGTTGGTGTTCATCTTTGGAGAC 

TATTTACACAGTGATTGTATATTAAAAAAAACAGCAATTATATCTTTGAA 

TTTGAGTAAAGTTAAAGAAATGGTATCTGTGAAACTTCGAATAAACAAGT 
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GGAGCTTAAAATATTTGATTCTTGCATATTAGGTTAATGTGCTCTATGCT 
AATCAGGTTGGAGAAATATTAAGCTCTGCTAGGAATTCTATTGGACTG 

>Sequence 2095 

CCGGGCAGGTACAGTCATGAGAGATTGAGAATGAAAAAGGCAAATGACAT 

TTCAGTATTGTTACAAAAATAGTTCTAACCTATAGGGACCCGTTGAAAAG 

TGTCTCAGTGACCCATAGATGACCCTGGAAATCACTTTGAGAACTACCAT 

TCTATATTTTTTAATATGAGATAATTCCATTGTAGAAAGCATACTTCAAA 

ATTCGAAGTTTTGATGTATCTTTCAGTTACCCAAAAATTCAACTTGACTT 

TTAATGGTGCAATGATGCCGAAATCCCCCTGTCCGTGCATCAGTTTATTT 

TTCTACTGCCTATTTGCATGATGGTTAAAAAT 

>Sequence 2096 

TGCNAGTGATTCGACGCCAATACTGAATACCGGGCGAATATTAGCTGCAC 

CGCGCTGGCGGCCGAGGTACAGGTTTTTAAAAGCCCCACAGAAGTTTATA 

TTACGTTTAAAAACCCATATTAAAATTTGAAAACTTAAAAAAAAAACTAA 

GAAAACAATGGCATATATTCCTTTTCTTAAACCCGTGAAGTCCATTACTT 

TTTGTTCTTGTTATATTCTGCCAAAAATGGGATGGGGTGGGAGAGATGCA 

TAGAAATTGTTTTATCTGCCTTGTTAACAAAGTGAACTCAAGGACCAGCT 

TTTCTTTTCTTTCTTCTTTTCTTTTTTTTTTGAGACTTCTGTCACCCAGG 

CTGGAGTGTCGTTAGGTGGCACTTAACACCCGGGAACAGGACCCCTTGAA 

ATTCCCTTTTTCAAGGGTCCTTTTTTCTTAAGGAAAAAATTTAAGGGGCC 

TTTTTGTCACCCCCAGGCTGGGAGGTTTAAAAAGGGGGGGGGGTTTTTTG 

GTTTAAATGGGAAGCCTTTTGCCTTCTGGGGGGTTAAAACAAAAATTTTT 

TGGGCCCCCACCCCCTCCCCGAGAGGGGGGGAAAAATACAGGG 

>Sequence 2097 

CCGGGCAGGTACTTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCTAATATCTGGCG 

CCCAACGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTT 

TGGTAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTT 

CGGCTCCCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTAT 

GGGTCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCC 

TGTTAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATT 

CAGGGCAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTT 

>Sequence 2098 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGTGGCTGGACCCACGTGGCAGGTGTTAACCAC 

CGAAGGGAGGTAGAATGTTTTTCCCCACCAGAGGAGGCAGCGACCACGTC 

TCCTCTATGGAGGCATTCAAGAGCCGTCCAGCTGAAGCAGCATCACTGTC 

TGAGCTCGGAAGGCACAATCCACATAGGTCTGCATGGTCCACCGAGCTGC 

ATGCCCACGGGGCCAGCGGGAGGTGGGCAGCTGCTGGGCTCTCTTCTGAA 

GCAGACAGGATCTCACTCTGTTGCTGAGGCTGGATCACAGCTCCCTGCAA 

CCTTGAACTCTTCCTAAGCAATTCTCCCACTCTGCCTTCCAAGGACTAGC 

ATTATAGGCCTAAGCCACCACTCCCATCCACTGTAGTGTAAACTGTCTTC 

TTCAATGTTTCCAATAGTTGCGGAGCAGATCAATAAGGGTTCTTTCTGTC 

TGTG 

>Sequence 2099 

AGGTACTAACAGCATTATGTGTGTTGCCTTGTGCAGTTGCTCCAAGAGCC 

CCACAGGTCGTTGTATTATTGTGCCCATTTTACAGATGAGAAAACCAAAG 

CTCTGAGAGGAGTGACTGGCCCAAGGACACCTAGGGAGTGGTGAGGCAGC 

GATTGAAACCCAAGTCTGGTGACTCCAGAGCTCATGCTCTTCTCCACTTC 

TAGAATGTGCCTCCCTGCTCAGAGGAAAGGCTTGGCTCTGATGAGGGTCT 

CTAAGGCAGCTGTCCAGCTTCCAGCTCCATCAACATCCTGAGATAATGCA 

ATGGGAGGTGTTCTACAACTCACAAACCTGCCATAAAAATGCAATCTCTG 

TGATAATGGTCAGAATAATGGTTGGTCTAACTTAGACAATCGGGGTGTTA 

ACTCATTATGGTTGGAAGGGGGCGCCTTCACAGAGAATGGGAGACTACGA 

A AC AGTC AC AGGGG 
>Sequence 2100 

NGGGCGATTGAAATTGTGGCAAACTCGCACATCGGTCGAANTTTAGCGCC 
AACGCCGTGGCGGCCGAGTTACTTATTGACTATTACTGTTTTTCCTTTNG 
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AATTCTCCTCCATTTAGAGAGGAACTTGCCCAGCCTTAACTGATTGCCAC 

TGATTTAAACTTCTATTTATGCCAAATTATAAATCACATGCAAAAGACTG 

TGTTTAAAAATCTCAAATATTTATCAGGTAACAATACTTCCCTATCTCAA 

ATGCTCTGAAAGCTTCTATCGCACTAATATAAAATCCAAATGCTTCAGAT 

CACCTTACAAAAACCTTTTATGACGTAGGTCCCAGCCAGTCTCTCCAAAC 

CCGTCTCATAACATTGTCTCCTTTCCTCTCTAAGCTCCAGCCTTAGTGGC 

CCCTTTTTTCTGTTCTTTGACATGCCAAACTCATTCCTGGATTAGTAACT 

TAGCACAACCTCTTCCCTATCTGGAAAAGCCATTCTTATGATCGTGG 

>Sequence 2101 „„„^^ 
CGGCCCTTTGCACCACTTAGGGCGAACTTGGAGCTCCTTCGCGGTGGCGG 

CCGAGGTACGCGGGGGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCT 

TTTCACATCAATGTAGAGTCCCTCTGTGAATTCACAACACCCAACACCCA 

TGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGA 

CATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCT 

CAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGC 

ACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAA 

ATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGACCCCTGGATTGT 

GAGCTAAGATAAAAAATTTCTGATGCCCCTGAATGTGGAACCATGCCAAC 

GGGATATACTTGGAACCTGCCCAAATGGAAGATTAAAGTGTTTGTTA 

>Seq uence 2 1 02 ^ „ 

CCGGGCACCTACTTGTGCTTATATTCGATCCTTGGCACCCAGCCTCCTGG 

ACGGAAATAAAACTGGATTGTTGGGTATATTTTGGAAGTGTGCCAGAATT 

GGTGAACGGAAGAGTCCTTATGTTGCAGTATGCTGTATAGTAATGGCCTT 

CAGCATCCTCTTCATACAGTAGCTGGGGAAAATGCCAGAATGTAGTTGCC 

ATCAGATTTGATTGTGACCAAGGACTGGCTTGAAAAAATAATGGAAGGGA 

TGTTTAACTTTTTTTATTTCCAAACTTTGAATTGAAAAAAATTTCCCAAG 

GGGGTGGCCCTTATTTTAAATGGTTTAGGGCCAAATTTTTTTTTTTAAAA 

AAAATTAAAAGGGCCCCCTTTTTTATTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAA 

CCATAAATCCCCCTTCCCCTCTTTTAATAAAAAAAGTTGGGGCCCCCCCC 

CGGGGGGGGAAGAAAAATTTTCCTTTTTTCTCTTTTTT 

>Sequence 2103 

ATCACCTAATCGANACGGGCAANATTGCTGCAACGCGCCGGCGGCCGCCC 

GGGCAGTTACTATGCCCGAGTAAGACNCATCTGTGGACACTTCTATTCAC 

AATGGCAGGTAGTAGCCTTGCCAGTGCCCCCGGGTTCCACATTCTTTTTA 

TTTTTGAGACGGAGTCTTGCTCTGTTGCCCAGGCCAGGTGCGGTGGGCTC 

ACAACACTTTGGGAGGCCGAGGCTCAGGAGTTAGAGACCAACCTGGCCAA 

CATAGTGAAACCTTATCTTTTCTAAAAATTACAAAAAATTTGGCCGAGCA 

CGGGGGGGGCATGCCCTTTAAATCCCAGTTTATTTGGGAAGGGTTGGGGG 

ACCAAAATTTCTTTTAAACCCCAAAAGGGTGGGGGGTTTTTTGTGGGGCT 

TGAAAAAAACCCACACTTGTGCCCTTTGGGGCCGTTTTTAAAAAAATAGG 

GGGACCCCCCCCCGGGTGTTGGAAAAAATTTTGTAATATTAAACATTTTT 

TTAGGACCCCCCCCCCCCCCCCCCGGGGGGGGGGGCCCCCCCCCCCCCCC 

CATTT 

>Sequence 2104 ^ ^ 

CCGGGCAGGTACTTCCCAACTAGGGGTGAGTTTGCCACCCTTACCCCCAC 

TCATTGAATATTTGCAATTCCTAAAGACGTGTTTTGATTGTCACACCTGG 

GTGGGGAACATGCTACTGGCATCTAATGCATAGAGGCAGTAATGCTGCTA 

AACATCTTTCAACGCACAGGATAGAGCCCCACAAAAGAGAATTATCTAGC 

CCCAAATGTCCATAACACTGCTGTTGAGAAAACCTACCGCAGGATCTTAC 

TGGGCTTCATAGGTAAGCTTGCCTTTGTTCTGGCTTCTGTAGATATATAA 

AATAAAGACACTGCCCAGTCCCTCCCTCAACGTCCCGAGCCAGGGCTCAA 

GGCAATTCCAATAACAGTAGAATGAACACTAAATATTGATTTCAAAATCT 

CAGCAACTAGAAGAATGACCAACCATCCTGGTTGGCCTGGGACTGTCCTA 

GTTTTAGCATTGAAAGTTTCAGGTTCCAGGAAAGCCCTCAGGCCTGGGCT 

GCTGGTCACCCTAGCGGCTGAGGGACTCTTCAATACAAAATTAGTCTTTG 

TGCACTTGAGATGAATATACTTTAATTTGAACATGTGAAAACATCTATAA 
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TC 

>Sequence 2 105 ^ . ^ 

CCGGGCAGGTACACAGGAGGATATGTTCAGGTCATATGCAAATACTACAC 

CATTTTCTATCAGAGACTTGATTGAGTCTCTGTGGATTTTGGTATCCTTG 

GGGATCTGGAATCAGTCCCCCACGGACCCTGAGGGCTGATGTGNNCGTCC 

ATCCTGGGATNTGATCNNAGTGTCTCCCCAGAGTCTTCCGAGANGGCTCA 

GTCTTGCTCTCTCAGTGTGATTTNTGTGATATTATAAGCATGTGACTGGT 

CTGTGTCCCCAGTCCCTGGCAGTAGAGTTCTTAAGCCCTTGCAGTTTTCT 

GAGACCTGTAGGGGTGACAGGAGCTTCTTTTTTTCTGAGGTGACTCTTGG 

TAGGCTCCTAGGAAGCTTCAGGGTGGCCCTGGTCAGAAAGACCACACACA 

TGATGAGAGGGTTGAAACAGTCTGTGTGACCTCTGCACCCCCAGGGAGAG 

AAGAGGGCTGGAGATAGAGTGAGTCACCAGTGGCCAGTGATTTAATAAAT 

CATGTCACATGATGGAACCCCCATAAAGCCCCCAGGCAACTGGGTTCTGA 

GAGCTCCCACGTTGGTGACCACGGGGAGGTGCTGGGAGGGTGTTGTGCCC 

AGAAGGTATAGGAACTCTGGGCACCCCCTGGCACGGTGCCCTGTGCATCT 

CTTTCTCTGGCTGGTCTGGAGTAGTGTCCCTTATTAATAACCAGTGTTAG 

GAAGCCTGATCCTTTCCTGAGTCTTGGGCATAATTCAGCTAATATTGGAA 

CCGGGGATGGGGTATCCAACCCTTCTTGAAACTGGCCATCAGAATCT 

>Sequence 2106 „„ 
CCGGCAGGNACTTATTTCTTTTTCTTTNTTTTTTTTTTTTTTGAGACATG 

TACTCTTTCTGTCACCCATATTGTGGAGGTTTCTGCCAGTATAAATTAGC 

TAAATCTTATCATTTGTGTGTGTGTGCTTTCTCCTCATAGGTGACTTTAC 

TTCCTGGGACATACAGGAATCTGAATTCAGTAATGGGTCTGGAGGCAGCA 

AGAGATGATACGGGTGGATCTTGAAAAGATTAGCCTAACAGTGAGAGGGT 

CCCCAAGTCAGGCAGGACCAGCCCCATAGACTGGGGAAGAAGGGCTGCTT 

CTGCTGCCAGGGGAAACTCAGTGAGGGTTGGGGTTTAGGGTGCTCAGATC 

TATCCAAATCAATCCTGATGTTCCTATTCCTAGTCTCAAGGTCCCATTGN 

TCCCTAATCAGTAACCCTGTTTTTGCATATGAGACCCGGAGACCCTTATA 

AATCCACCTGGCGTGGAATTTAAACACCCTGAAGGAATTGGTTTTAATGT 

TGAATTCAAGCTTGAATAAGCCTTGTCCTGGAAGAAATAAAAAGGATTCT 

TTAAAACCAAAAAAAAAAAAAAAAAGGGCCCTT 

>SeQ uence 2 1 07 

AGGACAAAGAAGTTAATTTTTTCAAAGAATAGGAATTATGACTTTATATT 

AATCTCCTTTATGGTTCAATACCATATTTCACAGAATCTAAAATTCCACT 

GGCTATAAGACATACTATTATTTTATGAATAAGAAAGAAGCACTGTAATA 

AAACTATGACACAGTGCTAAGACATCACTAATTGTAGCACACATCCTAAT 

TTTAGAGACATTAAAATGTAAAAAAAAAAAAAAGTGTCAAAAAAGCATAC 

CTTGTTTCATGCAATTTGATAAAATTACAGAAAATCTTAGTTATGTAATA 

TGAAATACATGTAAAAATACAAAGTATATATGTAAGCTAAGAAGTATAAT 

AGGTCACCCGTGAACCTACCACCCATCTTAAGAACTAGATTACTACTAAA 

TGCCTTGAATCTATCCGTGTTCCTTGACTTATCCCCATGCTTCCACAAGA 

GGTAACCACTATCCTGAATTTTGTATGCATAATTCCCTTGCTTTAAAAAA 

TAGTTATCACATAGGTATGTATCTTTAAATAAAATACTGTATATTTTTGC 

TTGGCCAATCGATTCCAAAAGTCTTACTGCTCGTTCCCTTGCCTCTCTGC 

ATAACTACAGACCCTGTGACTCTATTTCACAGACTACTTTTCATTCTCCA 

AATAGGCCATGTATTTTTTGCTCTAAATTTCTTCCTTGTCACCATCAAAT 

GCCCCCACGTTCAATCTCTGGCGAAATCCTACTTTTTCATGGACCTAAAT 

GCTTCCTCCTAAAAAAACCTCATCTGAACCTTCAGCTTCATATATCTCAT 

>Sequence 2108 „ „^ , _ 

CCGGGCAGGTACATCACTCTGCTGAGGGACATCCAGGACAAGGTCACCAT 

ATTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCTTCTGCCTGGTCA 

CCAACTTGACGATGGACTCCGTGTTGGTCACTGCAAGGCATTGTTCTCCT 

CCAATTTGGGCCCCAGCCTGGTGGAGCAAGTCTTTCTAGATAAGACCCTG 

AATGCCTCATTCCATTGGCTGGGCTCCACCTACCAGTTGGTGGACATCCA 

TGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACCAACAAGCAGCTCCAGCA 
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CCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCAACCTACCATATTCCCAG 

GACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAGAGGAACAAAAGGAATAT 

TGAGGATGCGCTCAACCAACTCTTCCGAAACAGCAGCATCAAGAGTTATT 

TTTCTGACTGTCAAGTTTCAACATTCAAGTCTGTCCCCAACAGGCACCAC 

ACCGGGGTGGACTCCCTGTGTAACTTCTCGCCACTGGCTCGGAGAGTAGA 

CAGAGTTGCCATCTATGAAGAATTTTGCGGATGACCCGGAATGGTACCTC 

G 

>Sequence 2109 

CCGGCAGGTACGGAGAGGAACAGAGTCCCTCCTTTACTTCTCCATTAGAA 

AGAATGTGATGGCAAGACAATGAAACAGGCAAAGTGAACAGAGATGCAAG 

ACAAAATTCAGGTGAGAGAGCCAGAGCATCACTCAGCCATTCCTGCATGT 

AAAACAGGCAACTAGAAATTTGCAGAAAGGAAGCGAAGTCTCCATAAAGA 

TGTTTTTAAAGTGAGCTTGAAGTATTTGGAGACAATTCAGTGTTACATAA 

AATCTGCAAATCTCTGGATAAAGAAGCAGAGATCCCAGCATGGGACAAAT 

GGAGCCTCAAAAGTGGGAAGAAGACAGAGAAGACCAGGGCAGAATGCATC 

TCTTCCTTTCTCTTGGCTTTCCTGGATAAGGACTGCATCATTCCTGTGGA 

AGGACAGGCCATCAGCTCCGAAACACTGTATGTATTTTCCAGTATATACT 

GCTAGCTGTGTGATGTTGGGAAAATTTGTTACCCTGTCTAACCCCCACTT 

CCCTCATCTGTAAAATGGAAATAATGATAGTACCT 

>Sequence 21 10 

AGGACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTCTTGAATTGGCAAATGGTTTAATTT 

TTCTGTTTTGGGACGCTGGCCTTGCTGGGGCACCATGGAGCGGGGCCCCG 

TGCTGGTGGGTTGTTCACTGGGACCACCCTTCTGGAATGTGGAGGCGGCA 

TGGCAGGACCCACCGAATGCCTTCAAAAGCCAGTGGTCCATGCCCCTGTC 

TCCTTCCTTAGAGTCTTCCAGAAAAGACTGGTCAGAGGTGCAGCACAGAT 

AAACCTACAAAGCTTTTCATCAAAGCATCACTTACAATGGTGAAAAGGCA 

GAAGAATCACTGAATTCCACCAAGGTGGAGCAGCCGAGGAAATCGTGGGT 

AGAACACTAGGGAGTCACAAGAAACAACATATTTGAGGGGACATTTATAG 

CAGAGGAAAATGCTCATGATCTAATGCTACACTAAAAGGGCAGGATACAA 

AATAAGGTGTATTGGAAGAAAGAGGGTAGCATGGTTGTCCATCCACTGCT 

TTCAGGGACTGGACTAAGTGACCTGGATCAGAGGGAGGGCAAGAGATCTG 

CTTCCTGCCTGAGCCCTGTGAACAGTTGAAATCACTCGTGTGTCTGCAGG 

AATCATTCTTATACCCGGGTACCTTGCCG 

>Sequence 2111 

GAGTGCGCGTAGTACTCCTAATATGTACTACTATCTGGAGCTCCACCGTT 

GTGGCGGCCGCCCGGCAGGTACCGAGGTCATTTTGCTTCCTATAGACTGC 

GACCTTTTGGCAAAAGCTGTTCTAACTCCATCTCAGCATTTACAATTCCA 

TACCTGGTGGTCAGAGGAGGCCCGCCTGCAGGCTCAGCTAAATCGGGCTG 

AGGCATCCAATTACTCAGGCTCAGCTCACAGGCTCCGATAATTACTCTGA 

TACTACTGCTCATTTAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAA 

AGGTGTGTATGAGAGCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCTTCT 

GTTTCTTTTACTATTGGTAAACAGGGTCACAATGAATTATATCTTGATTT 

TTTAGCTAAATTACAAGATGCTGTTGAAAAATCTGTCTCTGATGAGCACA 

CTCAAGGTATTCTTCTTCATATGTTAGCTTTTCAAAATGCGAACCATGAG 

TGTAAAATGGCCGTGCATTCCATCCTACGTCAAAATTTACCTGATCATGA 

GGTGTTGCCTGCATATATTAAAGCTTGTGAAGGCGTTGGATCGGAGACCC 

ACAGAGCTATTCTGTGGGCACCGGCCATGAAGCACGGCAACCAAACTGGC 

TCGACTGATTCTTTTCTTGGAGCCTGCTATAATTTGGGGCCAACTGGGTC 

ATACCCAAAAAAACTACACTGTTAAAAACCTAAAAGCGGGCAACCCGGTT 

AACAAACAACGCCAAAAGCTNCTGGTACTGTTTGGCCGCGTTGGCGGAAA 

AGTAAACAATTGGCAGGT 
>Sequence 21 12 

GTAGCCTGAGCCCCAACCTACAAATTCGGGCGAATNGGAGTGGCACCGCG 
GTGCCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGTTACATCAATGCAGAGTCCCTTT 
GTGAATTTACAATACTCCAACACCCTTGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAA 
ATTGAGCAAGTGTTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATC 
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CAGCTANNACTCTAGAAATTTTAATTCTCAAACGTTAAGTTGGCCCCTCT 

TTTTCTTTCTGTCAGAAGGACCATTTCNNTTAGTGGCACTGNNGGGAAAT 

CTTGGCACCCAGAAGAAATTCAACTGGCGCTTTCACTGCAAAAATACCAG 

ATGGCCTACANTTTGGATTTGTAAGAAGGAGAAAGGGGGAGCCCTGTATT 

GTGAGGCTGTGCTATGAAAGAAATTCTTTGGCCCCTGGAATGGGTGGTCG 

ATTGCCAAAAGGAAAGAATCCTTGGAGAAAGTCANTCAATGGGCGTTGGA 

AACCCAAACTTTGGCATGGGTTTCCTGGTTTTGTGTGGTGTAGNCCTGGT 

GGAAAAGGCCCATTCGGGAACAATTGGTTTTTCACTTTGGNAGGGATGGG 

TGGAACCCTACTTGTGAGAACTTGATTAATTATGCCCTCTTTTGGTACCT 

TCGGGCCGGCTCTTAGAACTAAGTGGAATCCCCCGGGGCTTGGCAGGAAA 

TTCGAATATCAAAGCGTTATTCGATACCCGTCCGAACCTTGAGGGGGAGG 

GCCCCGATACCCCAGCTTTTTGTTCCCCTTTTAGTGGAGGGGTTAATTTG 

CGCCGGCTTGGCGGGTAATCATGGGNCAATAGGCTGGTTTCCCGGGGGGA 

AAATTGGTATTCCGGTTTACAATTTCACAACAACATTACCAGGCCGGAAG 

CATTAAAGGGTAAAACCCTGGGGTGG 

>Sequence 21 13 „ „ 

AGTAGCACTGAGCGCTNNAACTGAAGGCGACNNGGAGCTCCACCGTGGTG 

GCGGCCGACGACAAGAAATCGAGCACAATTGTTTCAGAAGAACAGAAGAC 

CCTTCCAGCGCCATTTTTCTGGGAGGTGGTCCAAAGGAAGTCAGTGGGGC 

CAGCTCTCTCCCTCAGACAGCTAACAGGAGCAAGGCTTGGTCAGCCTTCC 

TGAACTCTGCAAGTCCAAGGCTTCTGAGCTATTTATTCTATACTTACTTT 

GAAAACACAAAATTGCTCCAACAGGATGGATATGTTACGGAACAATTAGG 

CATAATAGGATGTGCATTTCTGTCTACTGAGAAACACCAGGTAGAAAACT 

GCACCAAGCTGAATTGAGCTTCGTGGTAATACACAAAAAATGCACACAGT 

CTCAGCTCAACAAGTGCACTGAGTCACACCAAACACATTTGATGTTACAA 

CTTTCCATCCAATTCCAGATAACCTTCCTCCCACTGCTTCTCAACTGCTC 

AAAAGCCTAACTCTCCAAACCCATTTCCACAAGGTAATTTGAAGACTTTT 

TCAAATAAAATGCCAAATTTACCATAGTAGTTATGTATTTCTTAACCATT 

TAACATTTATAAAACTATATCATTTTTATTCAGTTCCTTTTTTCAGATGT 

GTCACTGACAAAAGTTTAGAATATTGGGCCCTTAACCAAAATTTCCCGTG 

AGACCTGTGGGTCATTGGGCAGTCTTCTTAATGTGGTAATTTTTAGAATG 

CGTATGGCATGTGGAATTGAACAGAACTATTTCCAGGGCTTAGGGAAAGA 

ATTACATCATT 
>Sequence 2114 

CCGGGCAGGTACTTT>riTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATATTTTTTAG 

CATANTAAAAAACTAGGTTCTCCTTAGGGAAAAAATACATGCAAATGCTC 

ACAAACTTTTAAATTCACACTTTAGCGGGGTGGTGATTTCTGAAGGCCTC 

TTTCTGTAACCCCTGGTGTCTTTTCAGGAAANNCCCAGGTGGAGATCCCA 

TGTTATAAATTACCTTTCCGTTTACAAGAGCANCTTCNNTTAGATTCTTT 

AAAAAAGGACCCATCTTAAATTTTACANNTTACTGTTACANNAAAATTAG 

CCAGGCAGTGGTGGTATTTATGCCTATAGTCCCAGCTACTCGGGAGGCTG 

AGGTGGGAGGATGGCTTTGGGCCTGGGAGGCAGAGGTTGCAGTAAGCTAA 

GATCGCACTACTGCACTGCAGCC 
>Sequence 2115 

TGTTGGCTGAGNGTCNACGCTGTANNATCGGGCGAATNGGAGTGGCNAAG 

CGGTGCCGGCCGAGGTACGCGGGGGGAGCTTTATGCAGNGCTAGCTCCCT 

TTTTNGGGCCACTGACTACCAGNGNGCTNGGGAGCTGCGTAAGACAATTC 

CCCCCAACGCGTCCAAAAAATAGGACATGGTCCACTGCAGGAGTTCATAA 

TCAGGAGTCCAGAGAGTCCAGGCTCATCATCCCTTCAGAAGAAAGAATCT 

TCAGGCCTCTGCTCTTGTGAGAGTAATTTCTCTTAACACCGACAGTGCAG 

CAATACAACTACCACCACCTTTCAATTATTGAGAGGCAATCATCTAAAGC 

ATTTGGCAAGTGATCCACTTACGGAGCCAAGCTAAGGGAGCTGAAGAGAA 

GAGGCCGCCGCCCCAACCCAGGTGTTGTTAGTTATCTAGCCTTTTGCAAA 

GCCTCTTCCATTTCTACTCTGCTCTTTAAGCTATTTCATGCCTTGAAGAT 

GTCTCTACCAGGGAAAATAAAGAGATTCAGCTTTTCCCCCACCTCCAGCC 

TGTTTCCAAGACAGAGTGGGGCTGATGACTGGAGGTGGGAAGGACTAGAG 
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GAAGGATGCCACAAAATTTAACAACTGGGCCTTGAAATTCACCATTCACA 
CCATAAAACTGGACTAACAGGAAAGAAGATTATGTAAGGAAGGGTTAAAG 
GAGTAACAGGAATAACTCCCGCTTGGAAAGAAAGAACCATGCCCTCTTTC 
CTTGGTAAGGGTCTGGTAACTTTTAAAACCCCAAAACAAATTGGAACTGC 

TTTTTTTGAAN 
>Sequence 2116 

AGGTACTGCAATAACCCCCTAATAGTTCTTTTACCCACCAATCTGGCCCC 

CAACAAAGTTTCCTTTGATTTCTCCTTCCTACCAAGACATTCTCAACATT 

CTCCCTCCACCAGGTGGATCTGGCCATGATTATCATAAATCTAATTGCCT 

TCTGCTTAAAATATTTCAGGGAGACCCATTAATGCATTTGGATAAAAATT 

ATTTATTAGCTGTGTGACTTTGGGTGAAAGATTTGAGCTCATCTGTAAAG 

TAAGGCAATATGGCACCCTTGAAGAGTGGTGTGAGGATTATGGTGTTTAA 

TGTCCACCACAATGCCTACTGTCTTATAGAAGCTGAGTGGGAACTAACGC 

TATTTCTACTTATTTTTGACAAGCTGCACGTGACAGTGGGAAAAGTATTG 

TATTTGGAGTCAGATAATAATGATAACAACCACAAACTACTAGCAAATGC 

TTACACAATGCTTTTCTGTGTGGTAGGTCTTTTTCCAAATACTNTACAAA 

TACTAATTATTTTTAATCTTCACAACAACCAGAGGTAGGTGCTGGTTATC 

ATGCCCATNTAACAGATGAGAAAAGTGAGGCATGAAGGTTAAAGTAATAG 

ATCTCTACAAAAGTATTAAAAGAATCAGGACTTATGCCGTAGTAGTCTGG 

CCTCAGAATCCATGAGCTTAATTAAAATCCCAACTCTATTGCCAGTAACT 

TCAGAACCTGCCTAAGTCATTTTAACTACTTGAGGCTAAATTTTTTCTTC 

AAAAAAGAAAACATGAACCCCTACCTCAAAAGGGATTACAATCGACTGCT 

TT 

>Sequence 2117 

AGGTACTAGCCTCAAAAGAATCAAACTAAATTTTTAGTAACTTGATTGTG 

TCCCAGAACAAAGGCCAAAAATGTTTAAAGGAATATTTAAAGATCCTGCA 

ACATAAAGCTCAGTGTTTAGCATCCAATAAAAAATTATCAGGCATTTAAA 

GAAGCTGGAAAATATGGCCCATAATTAGGGAAAAAATTAACAGAGACATA 

GAAATAACCCAGGTAATCAAATTAGATTAAAATGTTAAAGCTACAAATAA 

AAGCAAGAATTACTAGAACTTGTAGAATTATTTCATTTGAAAAGTATGAA 

ATAATCCCATCCTCTCTCCTACTCAAGGACTTCACTCCTAATAACTATTT 

TATGTCTCTCCTGGATCCATTTAATGGAGATATTGGTTACTAATTCCAAC 

AGGAACTTTTTTTTTCCTTTGTGAAAGGAAGGCAGATAAATGAGAAAAGA 

TG 

>Sequence 2118 

CCGGGCAGGTACCATGAGACAAAGAGGCAGCTTTCAACATCTGTCAGGTC 

TCCAACATGTGATGCCATCTTACGATGGCACTAATTCAGGAAAACAAAAC 

AAAACTCTTTTCTTCCTTTCCTCACCACTTTCTGTGCCTTCCAATCCCAG 

AGGAGTCAATACCAACGGCTAGCCAGCCTGGATAGCCAAGGAAGGGGAAG 

AGCAACCCAGTCTCAATGCCACCCACTTACTCCACTGCACACAGAGACTC 

TGTGGTGGGCCCAGCTGGGGGAGGGGAGAAAATGTAAGTTCAATCAAGTT 

TAGAGTTTTGGGTTACAATTTGAAATGGACATTCTAATTTCTGGATAGAG 

TCTGAGATGATGGTTTAGCATGAATGCAAAGGTCTCTATTGCCTAACAGT 

ACCT 

>Sequence 21 19 

GGGTACTTTAACCCATACTTTGGGCAAAATGAACCACTGGATTATAAGAT 

GCCTGAGGACACAACTCCAATTTAATAGTTCCTTGATACCCTCCCAAAGC 

ACCTAGCACAGTGCTAAGTCTAGAGAATGCTTTTGAAATATCTCTCAAAG 

CAGAAACTTGTGTGTATATATTGGGGGAAAGAAAATAGGTCTACTTCTTA 

AAAAAAAAAGCCTTGACCTACTTGAATGCGATGATGTTAGGGTGCTTCAA 

CTTCCTCAAATGCTTGATATCCGTCTCATTCTGTTCTCTCACTTTCTTGA 

TGGCCACCTCTTCCGCCCGGAACTTGCCCAAGAAGACCGCTCCTTGGGCT 

CCACTACCCAGCCACTGCAGCTCTGAGATCTCCTCAAATGGCACTTCCCA 

AGTATCTAGGCACACAAGCAAGAAATAAGCTTGAAGAGATCTCAGAAGGG 

A 

>Sequence 2120 
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AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTTTATTATCAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACAAACTTG 

GCATGTTTCCTGTTTTGTGTGTGTAGCCTGTGGAAAGCCCATTCGGAACA 

ATGTTT 
>Sequence 2121 

TGTCGTTTCTGCCCTGGTATCAGAGATCCAAAGGAGGAGGAAGCTGAGGA 
GGTGAACCTGGGACCCCATAACCTTGGCCCTGACCTGCATCTACACCAAG 
AAGAGAGGACAGAGGCCAGACTTCACAGACACCATCATTCTCCGGAAAGG 
GGCCTCAGTGGAGCACGTGTGCCACCGCATCCACCGGTCACTCGCCAGCC 

AGTTCAAGTACCTGCCCG 
>Sequence 2122 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTAAGGCAAAAGCATTTTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AAATACAGCCTTTCACCCTCACAGAAAGACACAGGACAACAAATTC 

>Sequence 2123 

AGGTACTTTAAAATAATAGACCTTACAAAGTTTTCTAGACTGACTTCCTG 

TGAAGAACAAGGAGCAGGGGGAAAGGGGAAGGGGTAGAATTTACCAATCT 

GAATATTTCAGCAAGGGAGAATGCATGAGTTTTACTATAAAACCACACTG 

AACATTGCAACAATACTAAATTCCATACATATATAATAATCACTGAGCTA 

TAAGGTTGCTGATGTATTTGTTCTTGAAAGTGAATTAGAGTTACTTTATG 

CAGAATCAGCTAGTTTTATGTTTCATAATGTCTTTCCCTTTTTTGAACTT 

TTTTTAAGTCTAAAGTAGGGGGAACCAAGCCTGCTGGTGGTGATTTTGGA 

GAAGTCTTGAATTCGGCTGCAAATGCTAGTGCCACCACCACGGAGCCTCT 

TCCAGAAAAGACACAGGAAAGCCTGTGAGATTCCTACCTTTGTTCTGCTA 

CC 

>Sequence 2124 

AGGTACAAACTGATGGAGTCACCTGCAATCTCATATCCTGGTGGAATGCC 

ATGGTTATTAAAGTGTGTTTGTGATAGTGTCGTCAAAAAAAGGTTTTTGA 

ATAGAAATTACATTCTTTGACACCCTCAGTTCTTTCAAACTTTCAACTCT 

GCATTTTATTGCATTTTCTCATTTAACTGTTAGTATATGTTTGAATATAG 

GCTGACTTTTTTTCTCTATTGCACTTTCTTCTTTTTTTCTTTTTAGAAAA 

TAAGCAATTAGGGGTTAGATGCAATATGAATATAAAATAGTTCTGTAAAT 

ACCAAATATTATTTTTAGTTCTGGAAGTTAAAAATACTCTCCATAGTAAT 

GTGTGTTATAATAATAAATATTTCTTTTGTTTGACTTTTTTAAAATTCTA 

CAATGGTAAAAGCTATTTTAATCCATGTTAGCAATTTAATTCCTATTAAT 

TCAG 

>Sequence 2125 

AGGTACCAATGAACTTCTTCCCTGAGTTGGTCTTTCTCATATAACACAAA 

AGGCAATTGATAGCATGAACAATACAATTTTCTTGCCAAAAATATGTGAT 

TTGAGTCTAATAAGGTCTTTAGGTTTAATTTCAAGTTTCCTTTGTATGTG 

TCTCCACTGTGCCCGGTCTCTTATGCAGCCCACTGGGAAGGTAGACACAG 

GGTCTTTGTGCCCATCCCATAAAGGGCCAAACAGCACTGCATGCCAGGAA 

AATGTGTAGAGATCAGTGCAACGCAATCCTCACCAGAAAGGAGCTTTGTG 

CAAATTTTGAAGACAGAGGCAAATAGGTTTTTCCATATTTCATCGCATTA 
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ACTTGTTACAGCAAACACGCTGGACTTGTATCTGGATCTCCAAGTATAGC 
CATCACAAATGAAGTCCTTGTTTAAGAATAAATTTAAGCGAAACCAGCTG 

TTTTTTTTT 
>Sequence 2126 

AGGTACTAATTTAAAACTATACATTTCTAAGTTAATGATTTCAGCATCTT 

GCGGCCATACCAGACATGGCATGGAATTAAACTTTCAGTCCCACTGTTCA 

TTTTATTCATACATTAGGGTGGCAAGGGTGGTCTTGCTCATTGCAAGCAA 

AGTCATCCTGGTTCATGAAATGAAGAATGTGGACTGTGCAGTTTTCCCAG 

TCATGAAGACTTTTGATACATCACTTGAAATGTTCCTCCTGAAGTTGAGG 

GTCTTTTGTAATATCACCAGGGCAGTGAATGGCAGAGACCAGATCATGAA 

TCGCTTCATTTAGAGCCTGCCTCCGGGCTTCCCTGCACTCTGTGGCTGCT 

AATACCACACCCCTGTGTCCCTTGTGGTCTTAAGTCACAAAACCAGCTAT 

TATTAGATTTGCCTGGAGTGTCTGAAAACAGGCTTAAAATGAGGAAACCT 

TGTCCC 
>Sequence 2127 

AGGTACTATTCTTTCCTTTTGTGTATGTTTGAAATTTTTTCATTATAAAA 

AGGACAAAAAAAAAAAGAGAGAGAAAACTAAAAAAGAAAAAATAGTGTTG 

CGCTTGTTAGTAAAACCAATCTTAAGGCCAGTTACTAAAAAGTAAACTCC 

TACAATTTTGAATAGCTATTTGCTAATACAGTGATTTGCTGCCTTCTTGG 

GGTTAGTTTAGCCTGTCCATTCCTTATTTAACTTGCTCCCTTCCTTCCCT 

TTTAATAAAGTCCTGCCTAAGCTCCAGGCTCTATTTTCCACCTCTCCCCT 

AAGATTTAGGATTGTTCCGTTTTAAGTCAGTGGCCATATGTCTTCCTGTT 

CTCCTAGTGTAACTCTTACCTTACCCAGCAGCAGGCCCTTTGTTTAGGGC 

AGCCTATAATATTGCTTTTATGATTAATCTTCCCTTATCCACAAACTTAA 

CTGGGGAGA 
>Sequence 2128 

GGAGTGTGCTGAACTCCACATTGAAGGCGACTNGGAGCTCCACCGTGGTG 

GCGGCCGCCGACGCGGGAAGCCGGACCAAGCTGAGGGAGGTGGAGCCAGC 

ATCATGCAGTGGTTTCGTGAAGGGTGAGCAGTGCGCTAACAAAGCCCTTC 

CATTCACCAGACATNTGTCTCCAACATATNCCTCTTGAACCACTCTCACA 

GCTTCTCAAGTTGCACAGCCAAGTTTGCAGATGGACAGCAGTGCTCTGTG 

CCAGTTTTTGACATTACACATCAGACACCTCTGTGTGAAGAACATACCAA 

AAAAATGGATAATTTCTTGAGAGGAGATAACTCCCGTAAAGTTCAGCACC 

AGCAGCAGAGGAAACCCAGGAAAAAAACCAAGCCTCCTGCACTAACCAAA 

AAAAAAAAAAAAAAGGAAAAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2129 

GGGATTATCTATTCGGGCAAGTTAGCGTGAACGCGGCGGCGGGCGAGGCA 

CACATTTTCTCCATATGTTTTGACCCTCNGTTTATTACCGCCGGGGAGAG 

TCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTACTCAGAAAATTT 

GTATTGAGCCCTGCTACATACATGCTAGGCATTAGGGTCTAAAAAGAATG 

AAAATAAAGCATCTCAGGGATGGCTTTTCAGAACACATGCCCAAGCAGAG 

ACTTAAATATTGAGGCTGGCCAGATTAAAAGGGGTAGAGGGCAGGAAAGG 

GTGACAGCATGCCCGGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGAGGCCTGAAAGAAT 

GAAAGTATCTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTTGGGCACTACCAGCA 

GCTCAGCAATGCCAGAGAAAGGGCACACAGGGAAAAAGGCTAAAGATGGA 

GAGCGGGGCAGAAAGTCACAATATGAAAGCCCTATGTGGAATTTTAAGAA 

GCTTGGACATTATGTTAA 
>Sequence 2130 

CCGGGCAGGTTCCTATGCTGTGGATCTGTGCACCACGCATTGTTTCTATA 

CATATTACATTAAACTGTGCCTCATCTGGATTGTGGCACAAGGTAAAATA 

GATGCAGGCTGTCAAGGCTGAGAAAAATGTATAAAACAAGACCAGAAGAC 

TGGAGGGACCAAAAGAGGTGATGCATACACAAGGTTCTAAAGCCCAAGTC 

TGGACTCCATATGCACATTCAAATTTGAGGAACACTGAGCAGTAACATGC 

AAATCACCTGAGAATCTTGCTTAATCAGCTTCTCATTCAGCAGGTCTGGG 

GGAGAGGCTGAGAGTCAGCATTTCTTGCAAGTTCCCAGGTGATGCCAGTC 

TGCGGCCCACATGTTCATCTAGACCCCAAACTAGTAGCAATGTGTGTGGA 
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CAAGGCTGGGTAACAGGCATGAACAATCCTCCAGTCATGAGTAATTTCCT 

TGAGAGCAGTTGTTTTCTGTGGAAGACCCAGCGCTCAGCCTCCATGAACA 

TGGTCGAGCCTTCCTTGAAAACACTGCCCTCCTATGCTAGCACCTGTGAA 

AACATATTGGAAACAGGCTATAAAGAGAGAAAAACCTACAGTGTGACACC 

TGGGCAGGCCACAAGTGGGCACCTGAGAGAAAGCAGACTGGTTTTAACAC 

TTCACTGGTTCTTTTCTAGAAAGGCAGTTCCACCAAAATCCTGTTATTTT 

TGACAACTGGCGGTAACCAAAAGCCCTGAGGGGTTGGAACACACACGGAG 

TT 

>Sequence 2131 

AGGTACATGATGATTTCCTTGTAGTAAATAGTTTTTTCTAATTTTTCCCA 

TGTAGACAAATCCAAAATGCATACATGCTCATTTAAATAATTTGTCCACT 

GGTAACCTCAGCTGAGCGCTGCCCTTGGCAGAATATGTTTACAGGATANT 

TAAATGTGTTTAAAATATTCTTTCATATTACTTGGTTGGCATTTAGATGT 

CTTAAGTTGTTTTAATAAATTAGGGAAAGCTAGAATATAAAAGGTAGAAA 

ATATATACATTTTCAGTGTTCCAAGACACTTTGGTGGACTATAGAATGCT 

TTAAATGCAAGTTAAGATGAATATTTTATATTTGGCTGGGCATAATGGCT 

CATGCCTATAATCTCAGCACTTTGGGAAGCCGAGGTGGGAGGATCGCTTG 

AGCCCGGGAGTTCGGGACCAGCCTGAGCAACATAGTGGGATCCCGTTTGT 

ACCTGCCCG 
>Sequence 2132 

GGTGTTTTCTTACTNANTTTCGGCGTANNTTAGCAGCACCGCCCGGGCCG 

CCGCCCGGTCAGTTTCTGACTTTGATTCTCACCATTTGGTACCTATCCCA 

ANNACAGGAGGNAAGAGAGCCTGATTCAGCAAAAGGGGGGGAAGGAGGCC 

CAGAANNANNGGGGCCANCAGAGNNNAGACCACGAGGGCCACCAACCCCN 

NCGCCCGCGGNNCAGAAGCCGGGGANGCCACAANCNCAAANGCCAANCCA 

GGCACAGNACCCGCAAAACCAGCCAGGAGAAAANAAAACCCAACCACCGG 

GAGGNNANCAACACCAGCCGCCAGCCGCAANACAAGAACCGCCCGGCCCC 

AGAGGGCCAAGANGGAACCCAGGCGGNGCGNCCCGGGCCAAANAGCAAGG 

CACCANANCAACAACCCACGGCGAAGGCGGNGGAACCAACGGGACCCCGG 

CCGCCCCAAAACAAGNGGAACCCCCGGGCCGCAGGAAANCGAAAACAAAC 

CAAACGAAACCCGCCACCCCCAGG 

>Sequence 2133 

GTCCCATGGCAATTGAAATCGCAATGTAGCTCCCCGGGGGCGGCGGGTCT 

GTATTGTAAGGTTTTAAAGTGCTTGCTCTTACGTAAGGGTTCATAAGAAA 

GACAAAAGTTTATGAAACTGTTACTACCAGTCATAAAAGACCTTTTCCTC 

CCTCATTCACAGGCTGGCTTATTAGCTGTAATGGCCCAGATGGGTTGTTA 

CGTCCCTGCTGAAGTGTGCAGGCTCACACCAATTGATAGAGTGTTTACTA 

GACTTGGTGCCTCAGACAGAATAATGTCAGGAGAGTTTTGGGTTCCCCAT 

TAAGGTTCTTATTCAGTCATTTAGATGTGATAAAAGATATTTGCTTCTTG 

TATATGAGCCTTTTAAATCTAATATTTGATTTTTCTGGTGTTACTTTAAA 

AACATCACTTTTTAAGAACTGCATAGNCTCTCTCTCTTTTTTTTTTGAGA 

TGGAGTTTCCCTCTTGTTGCCCAAGCTGGAGTGCAATGGCCCG 

>Sequence 2134 

AGGTACTTACCATCTTGTTTCTCAGTAGGTTTTTGATACCAAAGAGGAAA 

ATGTTTAATATTTGCTTTATCTATTAGATCAGAACCTCTTCGAAAAAAGA 

AGAAGGTGGATCCTAAAAAAGACCAAGAAGCAAAGGAGCGCTTGAAAAGG 

AAGATCCGAAAACTGGAAAAGGCTACTCAAGAGGTAATTCCTATTGAAGA 

TTTTATTACCCCTCTAAAGTTCTTGGATAAAGCAAGGTAAGGATCCTTCT 

CTAGGGATGAAGTCCTCAGGACAAAGGAGTAATATCAACTTCAGGTAGTT 

GTGTCTGTAGTTCACACCTGTGATAGTCATTGGTCAGTAGGCTTGAGCTG 

ACTTGGCCCTAATGAGTCCTTGCTCCTTTTGGAAGCAGGAGAAAGCATCC 

TTGGGGTGGT ACCTGCCCG 

>Sequence 2135 

AGGTACCTGCAATGGGACTCTATTTCTGATATTAGAAAACCACCCAATGG 

AACTGATAAAAATGAGTTGGAACTTGTGACCAGCAGCTGGATGAGAGGAG 

TGTGAATCCCCCAAATCTTATGGATATAGTGTGCTTTCTTTGATGTTCCT 
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GCCAAAGTGAGGCTGGAAAGCTAGGAAGATCTGTAAGACGTGTGCCAGCA 

CAAAGTGACTACAATTCAAAAGTTCCAAAAACCTTGCTTGAAACAATTGC 

AAATAGCTTATCATTTTAAACCAGTGAGCCCAAGGCTGAGTGTTTCATCA 

ATTTACAGAAAACCAAGAAGAGACATCTTGCCGCTTATCCAGTGTATGAC 

TTACCCTGGAGATCTTTCAAAAAGAATCATTTTGGTTTGGGAAAAAAAAA 

AAAAATTAAAAAGGGGGTCCTTGCCCGGGCGGGGCTATTTAAAATTAGGG 

GCCCCCCCGGGGCGGAAGAATTCAATTTAAGTTTTATCAAACCGGCAAAC 

CTTGGGGGGGGC 
>Sequence 2136 

CCGGGCAGGTACTCATTGAACTTGAGCTCCGAGTTCTGATTCACATCCAA 

GCTCTTCATCTTCTCATCAAGAGAGCCCACATCCCGAGGAGACACCAAAG 

GGAAGGGTAGAGTTAGAAACTGGGGTTCTTGAGAAAGTAGGGAGGGAAGA 

ACTGTCAGCTGCTATTCTCTCAAGGCCCTTCCCTCAGAGAGCAGTGGCAC 

CTGCCCCTTCTCTAAAGAAGGAGGCTGCAGCCCCAAAACTGCACCGCCAC 

GGGGTGCCTCTCCAAGGAGCACCAGCAGAGAAAGGTGGGGGGGCCTGAGT 

CCTAATGCTTGCCGTTGTGTAAATACTTCCACGATGGCTGCTTACAAACC 

ACAAACAGGTTGTCGCTGAATACAAAGCTGGAAAGAAATCCACACAATCT 

TCTCTCACCAGCACACCACTGCAGCTGCTGTGGGATCGGCCCAAGGAATG 

CCAGCATCTCAGG 
>Sequence 2137 

GGGAAATGGCTAATCGACTACNGGGCGAATTTTAGCTCCACCGCCGTGGC 

GGCCGCCCGGGCAGTTACCTGAAACCATAGCTGGGGTCATTTTGTTGCAG 

CCAACCTGTGCAGAGAGGGCAACTTCTCGTTGCCTTGAGTTGTGGCCCTC 

CCTGTCTGGTAAGAGAGGAGGAGACGCCTCCCCGATTCAGGGAAGGAGGA 

AGAGAATGAGCGGCAGGTCGCCTACCTGGACATTCTTCATTGCTGCAGAT 

CCACTGGCTGTTTCGGCAAATGCTGTTGGAGGGAAAAAGCACAGGTCATT 

GGTGGTTCTGCAAACACAAGGGTATGCAAATGGATTTAGAGCTCATGGTA 

GTTATCACAGTCCCCAAACGAAGGGATGTGGGAAAAGAAAAGAGCTGGTG 

CTAGCAAAATCTTCATAGGGTTAAAATTGTACCT 

>Sequence 2138 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGCTATTATCCTTATACCTTTTATT 

AAAAAGTAAAGCAATTCTACTCTCCTTATGAGTTTGTGTTTAACAATGAT 

GAAATATGTTAATTTGTGCATGCATAATGAGATGAACTCTGGATTATTTC 

ATCTCTGCGATTACATGTGGAATAGAGTGATTAATCATAAAATGTCTTCC 

TCATGATTCCAAAACTTGGAAATTGAAGAGAGCAACAGACTATATGTTTT 

CTAAACTGATATATCTCCTTGTGATCTAAGGGGATTATTTTCAGTGTCCA 

TATATATATAAACAGCCTGAGGGGGAAAAACCTCAAACTGTGACATTAGA 

ACAAGCACCGCTGGTAACAAATGGAAAACTGAAAATAACAATGCTTATTT 

TTTCAAAACGTTTAAAACTGGACTTTCTAGCCATTTGGTGGAGTTGCAAA 

AAGCATAAATTTACCCAATCCATGGTTTT 

>Sequence 2 1 39 

AGGTACATCAGTTCAGCTTCTGCTGGCAGGATTCCACTAAAATCAAAATA 

GCACCAAAGGAAGAAATGGTTAAGGGCAGCCAGTGGAAGATCCCACTCTC 

CCGATGGCAAATTCCAGAGCTGTGGTTTAGCTCTAGTTTCTGGGAAGAGC 

AATCATTACCCAACTGTGAGGGTAGGGTGCATTACTAAGTAATTCATTGA 

CATTTTTCCCAGTAGCCTTTTACTTAACAGCGAATAATAAGAGGAAGGTA 

AAGTATTTAATTAAGAGCCACAGCCCTGTAAACATGAAATCATTATTCCA 

GACATCCCTTCGAATATGTTGCCTACTTTAAAAAGAAGTTATTTTTCTCC 

CATCTGGGAGAAATCCTCACTATTAAAAAAAAAGGAAAAAGTTTATCATG 

AGGATAATATTTTGGGAGTCAAAGGCCGTGGCTCATGCCTATAATCCCAA 

CACTTTGGGAGGCCGAGGAGGNCAGATCATTGAGGTC 

>Sequence 2140 

CCGGGCAGGTACTGTTGCTTCTTGTTCATTGTTGGTTAAGGAAATCCACA 
CTGTTCATTACTACGGTTCTTATACTACTGATCGCGAGAGCTTATACGTC 
TCGAAGACATTTAGAATCGCTAGGCTCTTACTGGGGCTAAAGGTCTAACT 
TGAAAGTTAGATTATTTTGGAAGAGGGGGCTAATAGACAGTACCAGGGAA 
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GAGAGGGGTAGCTTATTTTAACCAACCCAATAAATTGGGGCGAAAAATCA 

CATAGGGAGAAAGAACTTGATGGGGGAGGGAATATATGTCTGCCGACCAT 

ATTCACAGGGTGCCGCACTCAGTTTACATTGGTGGAATTTAAAGGCATAT 

ATATAGCCGCCGTTGCTCCTCTCTGTAATACCCCAAGACTGTAAATCTAT 

AACCACTGCAATGATTTAGTGATTAAAAACATGATAACCTATTGTGTAAC 

TGCAAACCACAGAACCCCTGCCAACTTTTTTTTTCTA 

>Sequence 2141 

CCGGGCAGGTACAAAGGAAGTGGCTCACATCATAGGGTAAGAAAAAGCAA 

TGTTATGCAAAGAACAAAATAAAGAACATTCCAAGAAAAGGGAACAGCCA 

GTGTGAAAACCCAGAGGCAGAAAAAACTTAGGTGTGATAAAAAAAAAAAA 

TGTAAGAGAAGCTGGTTTACCCGGAATATCCTGAGCTTGAGTGAAGTAGA 

AATACAAAAGTTTGGCAAGGCTGGCAGGATTAAAAACATGAAGATTTTGG 

AGGAAGACTTTGTTAGAAACTGGAATTTATGCTAAGAACAATGGCAGTAA 

GCCACCAAACATTTTTTTGCCAAGAAAACATGTTCTGAATTGACAGTTCC 

AAAACATGACTGTCCTATGGAGAATGAATTGAAAAGATGAAATTATAGAA 

GGGAATATGCTGGAGGTTATGGCAGAATTCAGATGGCTTGATCAGGAATA 

ATTACAATGGAAATGGAGAA 
>Sequence 2 142 

AGGTACTCAGCTGAAAACACTGTTTCAGCCCCCTCTCTGGTGACCTCAGC 

CTTCTCCAGGTGTATCTCTTGATGATCTTGGAGACCAGCAGCCACAGCTG 

CTGCTACTCCTGCAGGAGACTGTCAGGCTGTGGTGGGGGGCAGGGGTGTT 

GGAGGAGAAGTTGAAAATCCGTGTGTTCTCTGCCCCTCTGCTCCTCCATC 

TTAGCTTCTGGAGGAGTTAAGGCACCAAGGGCACCAAGTCAGGTTGGCAG 

TTTTGTTGCCCTTGCCCAAGCCTCCAGCAAAACTAGCTGGTCCCCTGCTT 

TGCTGGGTCCCAGCCAGGTGTGATTTTGGTTGTTGATTAGTAACCACACA 

TTGTTTTTCCCCACCTTTTTCATTAGTGGAGGTTTTTGTTTTGTTTTGTT 

TTTGTTTTGTTTGAGACAAAGTCTCACGCTCTTTTCAGACTGGAGTGCAA 

TGGTGCGATGTCAGCTCACTGCAACCTCCAC 

>Sequence 2143 

AGGTACATAACAAAATGAAAAGTCTCCCATGTCTACCTGTTTATACACAG 

ACATGGCAACCATCCGATTTCTCAATCTTTTCCCCATCTCTTTAAAAAAA 

AAATGGGAATGACAATAATTATATCTGCCTCATAGTGTTATTGTGAGGAT 

TGGTTAATACAGGTAAAGGATTTAGAAAGGGGCCTGGCATATAGTAAGCA 

GTAATTTTATTAATTAATTTACCTTAAGCCCTGTCCCAACACTCCTTTTT 

TAATATGAAAATACTCAGGCCAGCACTATGGCTCACACCTGTAATCCTAA 

TACTTTGGGAGGCCGAGGCAGGAGGAGTGCTTGAGGCCGGGAGTTTGAGA 

CCAGTCTGGGTAATAGAACAAGACTCCTGTCTCTACAAAAATGGGTTAAT 

NATATTTGGTAGAAAAAAAAATAAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2144 

AGGTACGCGGGCCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGTTCCCAACCTTG 

GCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAATACCAATGACTG 

GGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAGGTAGACTTGAGA 

ATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTGAGGAAGACTGCT 

GCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATTCAACCTTTCCCTCAG 

CTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCACAAATACAGCCTTTCA 

CCCTCACAGAAAGACACAGGACAACAAATTCAATAAATTAATTCACTGGC 

ATGGATGATTTTCTCAGACTAATTGTTTCCAGTTTGATAGGAGACAATTA 

AAGGCTGGAAGGCACTGGATGCCTGATGATGAAGTGGACTTTCAAACTGG 

GGC ACT ACTG A A ACG ATGGG ATGGCN 
>Sequence 2145 

CCGGGCAGGTACACAAGGATTCATTATCTGTATTAATTTTTCTACTTTTC 

TATGTTTATGGAAATTACCTTCAAAATGTAAAATATATGTTTGGAAACAT 

AAAAATATATTCCAAAATAGCTCATGAATTAAATGTAAGTCACCATAGAA 

ATTACACGTTTTTTGGAATAGAACAGTCATGAATTATACTATTTCAAAAC 

ATGTGGGATGCAGGTAAAGCAGGACTTAAGGGTAAGTTTATTGACTTAAG 

TCTTCCAAAAAAAGATGTAAATGAATTAAGTTCAATTCAAAAGTTAGAAA 
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ATGAAACACAGAAAAGCTGGAGGGAAAAAGAACAGAAAAAATAGAAATAA 

GTTAATAATGCAGTCATCTTTTATTAACAGGTAGCTGAGAAGATTGGATT 

GAACTAAGGCATTATTCTGAGGGAGGTTGGTCTGTAATATTCCTCTCTTT 

AATATCCTTGGTTCTGTCTCGGG 

>Sequence 2146 

CCGGGCAGGTACTATTACTAGGTTCATTGTTTCCAGAGGGGTGAAACGGG 

GCTTTGGAGAGGTTAAATAACTTGCCCAGGGTCACACAGCTATTAAGTGG 

TAAAGCTGGGATTTACATGAGCCCAGACAAAGAACCCAAGAAGCTAAGCT 

ATTCTCTTGTAATACCTCCAACATAGGAGGCAAGAAGTGAGGTATTATAC 

AGGTTGAGGAGATAAAGGGGAGAGAGGCCTGCAGTGCTAACAGGAGGAGC 

TGGGATTCATCCTGGCTTGTTCTGATAGGTCAGTTAGTCTTAGAGATACC 

CATGAGGTCACCTACTCAAAATGGGGCTCAGAGTAGCCTTGTCCCATT 

>Sequence 2147 

AGGTACCTTTCATTGGATTGTCCATGGTGCATCGCTTTAGCAAGCGGCGT 

GACTCTCCGCTGCCCGTCATCTTGGCCAATATCTATCTGCTGGTTCCTCC 

TGTGCTCAACCCAATTGTCTATGGAGTGAAGACAAAGGAGATTCGACAGC 

GCATCCTTCGACTTTTCCATGTGGCCACACACGCTTCAGAGCCCTAGGTG 

TCAGTGATCAAACTTCTTTTCCATTCAGAGTCCTCTGATTCAGATTTTAA 

TGTTAACATTTTGGAAGACAGTATTCAGAAAAAAAATTTCCTTAATAAAA 

ATACAACTCAGATCCTTCAAATATGAAACTGGTTGGGGAATCTCCATTTT 

TTCAATATTATTTTCT 

>Sequence 2148 

AGGTACGCGGGGACATTAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGA 

^Sequence 2149 

GCCGGCAGGTACACATTTCCTGATGTAGGAAATACTAAAATTTCAGAGCC 

TATGGCATTGGCTTTCACCACCTATGCAATTTTCTACACATCTGAAAATT 

ACCAGTTTATCTAACTCCTTAAATGTTCCTCTCTTCAACAACAAAAAACA 

CAAACAAAAATTGCTGGAAGAAACAGGAAGCATCCAGGTCCAAATGACAG 

CATAACAGACTATGAAGAAACAGGGCTTAAGTGCCCATCTAGAACAAGAT 

GGTCTAGATTACAATAAGGACCCCATGGGACAGAACATCAAAACATTCAA 

CTTTCAAGTAAATGTCTTGGAAGTAAACATTTAAAATTTATAGGACTTCC 

TCTGGCATGTAGG 

>Sequence 2 150 

AGGTACAATCAGAATGCTGCATTCTCCAGCCATAAAGATCGCTCCCTCTT 

CTTTTAAACATCCCTGTCCCTCAAGGCCTAGCTCAAGACGGTCACCTTAA 

GAAAAGCTCCTTTTGTCGAGCAGTGACTCCATACCAGGCCCTGCTTTAAA 

CGCTTTATCTGCATTATCTTACTTGATTCTCGCAATAGCCCTGGGTGGTA 

GGTGCAATTATTATCTCCAGTTTATAAAAGAAGATACTGAGGGTCAGAGA 

AGTTAAGTGACCGGCTCAAGGTGTCACATTCAGTAAGCGTTGAAGGGGTC 

TGTGTTGGTCTGTCCTTGAAGATGCCCCCTACGACTACACTTTCAATGAT 

TTCTGCCT 
>Sequence 2151 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 
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TTAAAAGGAAAN 
>Sequence 2152 

CCGGGCAGGACGCGGGTCAGTTAAAAATTATTTGAATTTTTCCAAACAAT 

CAGCGTGGGCAAAAAATATTATGTCTGAATGTATTAAAAATAGACAAAAC 

ATTTTTTGTTAATTAATTACATTGAAAGTTTTAGTCAGCTTTATTCCAAA 

ACTGGTATTTGTTACTTCTTAAGTCAGTTTTGGTAATTTCTGATTTCTTA 

GAAATTGGTGTATTTCTGAACATTTATAATTTAGTAGCATAAAATTGTTT 

GTTTTGAATCTCTTGTTTCTCACTTCTATATTTAAATATAAATATATATC 

TACATATACATACACACACAGACCCTTAATGGGTTTGCCAATGATTTATC 

ATCCA 
>Sequence 2153 

AGGTACGCGGGAACCACATATATGTATAAATTCACCGTTACTTTTTAGCA 

ATACTATAAAATCCAACAGAAAAAAATAGCATTTACTATTAAAAAAAGAA 

TTAGTCTTTGTGGGTTTGGGGCAAACAACTGCCCTTCTCAGTTAGGATGG 

GGGAGTTCTGGACATTTCTAGCTAAAGCCCAGGGGTCAAGGGAATGATAA 

ACTCCTCGGTCTTGAGCATTGAGAGAAATTCTACCAGCTCGCCCTCAGTA 

GAAGGGTCTATAGTCCTGCCCCTCACCCGCCTGGCAGGGAGAGCTGCCTT 

TCTCTCCTGCCATCCCCCTATATCCACGGCTTCTCTCAGAGGAGCTGCTG 

AGTGCATNTTG 
>Sequence 2154 

AGGTACTACTCGATTGTCAACGTCAAGGAGTCGCAGGTCGCCTGGTTCTA 

GGAATAATGGGGGGGGGGAAAGGCAGAGGTGAATATGGAAGAGACAGTTG 

CCCTCAGCTTGGTCCAGGAAAAAATGCTGTGTGATATGATGATTCAGAGC 

ATGGGCCTGAGGCCAGGCTCATATTGGTGTGAATCCTAGCTCTGCCTCTC 

ATTTGGTGGGAAGTTTACCTCTCCATATCTTATATTTCTTAGCTCTAAAA 

TGGAAATAATAATATCTGTCTCATAGGGTTACTGTTAATATTAAATGTGT 

TAGAAAGCAAATTATTGCCGAGTGAAAATGCCATTAAAATCTATCCATGT 

GTTCAAACTCAAAAAATTTTTTGAAGAAGCAGGTCAATATTCGATGGAAA 

CAATCTAGTGCCAAAAAACACAAGAAAGGGCAAAGCCAGTTTAAATATAA 

TTGCT 

>Sequence 2155 

CCGGGCAGGTACTACCGCATTGCTTGAACAGCTGGAAGAGACAACGAGAG 

AAGGAGAAAGGAGGGAGCAGGTGTTGAAAGCCTTATCTGAAGAGAAAGAC 

GTATTGAAACAACAGTTGTCTGCTGCAACCTCACGAATTGCTGAACTTGA 

AAGCAAAACCAATACACTCCGTTTATCACAGACTGTGGCTCCAAACTGCT 

TCAACTCATCAATAAATAATATTCATGAAATGGAAATACAGCTGAAAGAT 

GCTCTGGAGAAAAATCAGCAGTGGCTCGTGTATGATCAGCAGCGGGAAGT 

CTATGTAAAAGGACTTTTAGCAAAGATCTTTGAGTTGGAAAAGAAAACGG 

AAACAG 
>Sequence 2156 

AGGTACTGACATGACACTTAAAGAAAATGCTCATTGAACCAGCATTTTAG 

GTTTCAGATTTTTGGATTTGGAATATAACTTATACTTCTGGCTTACTTGT 

TTCTTAAGGTCATCCCTTTAATGACCTTGAAAATTAGAAGAAGCAAAATT 

ACTTTTCTTATGGTTAGCCTTCTACGCTGTGCCTCAGCTCTAAATAGACA 

TTAACAAGTAGAACATAGAGATTTCTGGGGCTTGTAGATGTAGGAAGTAT 

TGATATAAGATGTCGAGAAAGTTCTGAATGGAGCCTGTTACCAGGAGGCT 

AGAAAAAAATCCTTCCCTCTAAGTAACTGCTATAATGTTTTGCAGAGGCA 

ATAN 

>Sequence 2157 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAATTTCCACCGGTGCCGAGGCCTCA 

GTGGAGCCTGGCTGGCGGCTTGTTAGAGCCTGCAGCCTACCTGTCCTGCA 

TAGGAATGAAGCCGGGAGGAGTTACATGATATGCCCTAGTTGCAGGCCGG 

GGACACAGCTACCGCATTCAGAGACCAGGAAACAGAGCAAAAGCTGTTCT 

CAGAGTGCGGCTGAGCGAGGAGCTACAGGGGAATGGAGGGGGCCAAGCTG 

CATGGAAGATTGTCCCATTAACCTGGCTTTTTACCAGGGTGGTCCTCTCC 

CTAACCCCTAAGAATCACACCCTGCATCCAAACGGCAGCAACCCCAGAAA 
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ACGGGCTAAGAA 
>Sequence 2158 

CCGGGCAGGTACTTTTTTCTTTCTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGGGG 

TTATGTGAATTATATCTCAACAAAGTTGTTAAAAAGAATCCTTTCTATGT 

GAGCATTAACTTTTGTTTTTTGTTTTGAGACAGTGCCCAGGCTGGTGTGC 

AATGGCGTGATCTCAGTTCATTGCAACCTCTGGGCAAAAGAGGGAAACTG 

TCTCTAAATAAGTAAATAAAATAAAATAAAATAAAAATTTCTTAACCCTA 

GGTGTGACTTTCTTCAGGCCTAGGGTCAGTGATAGTAATAGAATGGCTAC 

ATTAAGATTTTTCCATTTTAGACAATACATTCAGGTATTCATAGATCCAA 

GGCAAAAATA 
>Sequence 2159 

CCGGGCAGGACCAAGGCCCAATCACCCCAAACAGTGACAGGAACATAATT 

TCCTGTTGGGACCAGTTCTCGGAATTTTGCACCAACATGATCCCATAGTT 

CCACATCTAACGTTTCCTTTTCAGGAAACCAAGGACAGTGTTCTTCCACT 

GCCCTGAATAGGGTGACCATATTTTCCATGGGAACCCGAACTCCCCCATT 

TTAACAGGAATTTAATATAGCAGAGATAAGCATAATGTTTAGACTCTGCG 

TGACCCATAGTTACCCCGGACAATACACAGACAACTCACCAATCGTCGGG 

GAGCCGAACAAGCATTTCTGTGGACTGGACCGATGAACATTTCTCCGCAC 

CTACCAAAGG 
>Sequence 2160 

CCGGGCAGGTACTGTCGGGACACCTTTGACCACCCGACTCTCATAGAAAA 

CGAGAGTATATGCGATGAGTTTGCGCCAAATCTTAAAGGCAGACCACGCA 

AAAAGAAACCATGCCCACAAAGAAGAGATCATTCAGTGGTGTTAAGGATT 

CCAACAACAATTCCGATGGCAAAGCCGTTGCCAAGGTGAAATGTGAGGCC 

AGGTCAGCCTTGACCAAGCCGAAGAATAACCATAACTGTAAAAAAGTCTC 

AAATGAAGAAAAACCAAAGGTTGCCATTGGTGAAGAGTGCAGGGCAGATG 

GACAAGCCTTCTTGGTGGCACTTTATAAATACATGAAAGAAAGGA 

>Sequence 2161 

CCGGCCAGGTACTTGATTGTTCTGAAATTCCTTATGCATGATTAGAGAAA 

GAGTAAATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACAAAAGTGAGATGCTAAT 

TCTTGAAAATTAGGCCTGTCTATGGGGACTGCACGTAATCACATTACCCT 

AGATCTTGAGTTAGCGAGAGAATATTCACTGTCAGGTGATTCACTGACCT 

TGCCTATAACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGATGTAGTTTCACTGGCCT 

TTGAAGTCCAGGGCAAAAAGACAGAGCGTGACTCCCTGTCTCCCCATTGC 

ATCCTGATTGTCTCCCTGTCCAGGGACAGAATAAATATCCTCAAGACATT 

GACTCTTTTAAC 
>Sequence 2162 

CCGGGCAGGTACAATGCAGTTCTAACTAGCTTCCTTAAATAGCTAATATT 

AAATGTCGCTCATCAACTTTCACAAAAAGTGTTTTTGGGAGACTCTAAAA 

TGCACCATCTTACCTTAAGGATGTTTTAGGAGAAGCTCCACTACACAAGG 

CAGCAAAAGTTGGAAGCCTGGAGTGCCTAAGCCTGCTTGTAGCCAGTGAT 

GCCCAAATTGAGTGAGTATGAAAACAGTGGCTTCACATTTTATGTTTTCT 

TGGATTAAACTAATCAGACTCCTGAAGCTTAGTTACATGTGCTTTTAAAA 

ATAATGCTTGCGTAATTGATAATTTAGTGTTAATCATTTAAATGTTAAGT 

TAGGTTGTTGGT 
>Sequence 2163 

AGGTACCTGTCAGTGTTCAATATTTAACAAACTCCAGTTAAACAGGTAAG 

AGGTCAGCAGTAGCTTATAGGCCTTGGTTCTATTATCCATGTGCCCAACT 

GCAGCCATCGTGGGCTGGTGTTAAAATTTTCCTTTCAATTGTCATTTTTC 

TAATAATTGCAATCAGTGAGAGGAGAAGAAAAAGTTCAAGGGAATGACCT 

GACCTTTCACCATCCTACACAGGAGATGACTGATGACATGGATTCATACA 

CTAATGTATATCGTATATTCTCCAAAGACCCTCAAAAATCGCAAGAAGTT 

TTGAAAAATTCTGAGATCATAAACTGGAAACAGAAACTCCAAATCC 

>Sequence 2 164 

AGGTACCCCAGAACTTAAAGTATAATTTTAAAAGAACAAATTTTCTTTTA 
ATTAAGCTTTTATCATAGAACTTGTAAAGAAAATCGTTTTCAGTCTCTTA 
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CTACCACATCATAGCTGGGACAAACTGCTGATATTTTAAAAGCAACACAA 

ATATCAAACAGAAAGAACTAGACTTAGGAACCAAACTCAGGTTTCTGTAG 

TGAACAGGGCAGAATCTTAACATTCGGTCCCCACCATTACTCCTTCAGTT 

TGGCCTTTGCTAGCAAAAGATGGCCTTGTTATGTAGATGAGACCACTTAT 

ATAAAAAAAAGTTTTAAAAAATTTCCAACTGGATTTTCTGTGTTTTTTTT 

TG 

>Sequence 2165 

CCGGGCAGGTACTTGATTGTTCTGAAATTCCTTATGCATGATTAGAGAAA 

GAGTAAATGACGTATTTTAGGATTGTGTTTAACAAAAGTGAGATGCTAAT 

TCTTGAAAATTAGGCCTCTCTATGGGGACTGCACGTAATCACATTACCCT 

AGATCTTGAGTTAGCGAGAGAATATTCACTGTCAGGTGATTCACTGACCT 

TGCCTATAACTTGAAACCAATAGCAAATCCAGATGTAGTTTCACTGGCCT 

TTGAAGTCCAGGGCAAAAAGACAAAGCGTGACTCCCTGTCTCCCCATTGC 

ATCCTGATTGTCTCCCTGTCCAGGGACAGAATAAATATCCTCAAGACATT 

G 

>Sequence 2166 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGAGCCAAATGCAGTGCTTGCTTCCTATCTGTG 

GTCCATTGCATAGCAGTGTGCTTGGGTGCTGCGTAAGACAATTCCCCCCA 

ACGCCTCCAAAAAATAGGACATGGTCCACTGCAGGAGTTCATAATCTAGG 

AGTCCAGAGAGTCCAGGCTCATCATCCCTTCAGAAGAAAGAATCTTCAGG 

CCCCTGCTCTTGTGAGAGTAATTTCTCTTAACACCGACAGTGCAGCAATA 

CAACTACCACCACCTTTCAATTATTGAGAGGCAATCATCTAAAGCATTTG 

GCAAGTGATCCACTTACGGAGCCAAGCTAAGGGAGCTGAAGAGAAGA 

>Sequence 2167 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAG 

GAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGT 

CCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAA 

GGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCC 

ATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTT 

TTTTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACC 

CAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAA 

>Sequence 2168 

AGGTACTCTTAAAAATCTGTTAAGAGAGTGGATCTCATTTTAAGGGTTCT 

TACCACAATAAAATTAAATTTTTGAAATAAATCAGTCATATTTGAGTGAA 

ATGAAACCTTTCCGAGTAGTTTCAGACAATTGATAATACCTAGTTTACAG 

TTCCTGTAGTCATTTTGGAGGGTGAGGACTTGATGTGTTTAGTAAAGTTG 

AGAAATAAATACATGAAAGAATGTGTGGGGAAGAGAAATTGTGGGGAAGA 

GAAATTGTCTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCAC 

CCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGC 

>Sequence 2169 

AGGTACTCACTCTCAAGTTTACGTTAAATACTATCCCATACAAAAACCAC 

TCTTTCTCTTGTTTTCATTATTTATATGTTGTCTTGTTTAAAGGAAGAAC 

ACAAAAATGCCCTGCTAAAGGGATTCTGTTTGGCTGCAGGCAGCAAGAGG 

GAAAAACACAGAGCATATTTTGCAGAAAATGATTTATTAGAAGTCAGAAC 

TATGACACGAAGCCAAGCAGGGCACTCTAGGACTGAATTTGCTGTGCTGC 

CTTCATACGCTCCTTGCTCTTTCTTTTCTGGTAGCTGTGACTCACACAGC 

TCATGGAGAGTATCATTCCCTAAGAG 

>Sequence 2170 

CCGGGCAGGTACTAGGGGTTAAGATGTCAACATATGGATTTAGGGGGGAC 

ACAATTCAGCCCATGACAGAAGGTGGCAGAGTATACCTAAGGCAGGAGGT 

AGAAGGAGGGCAAGGAGGGCCTCTCTGAGATGACAATGAGCTGAGATCTG 

AATGAAAAGAGGGAGCTAGCCACGCAAATGTCTAGGAGAGCATTCCAGGC 

ACAGGAACAACAGGTGCTCACCCCGAGGTGAGGACATGGCTCAGGACTAC 

TTGGCATACTCCATCTTCAACGATAGTAAGAATGGGATGGGATGATGGGA 

AAAAGGGAGATGTTAGTCAAAATGTAC 

>Sequence 2171 
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AGGTACCTGCCTATAGGCCATATCATACTTGACAGCAAGAAGTATCTTCA 

TGGCTAAGTAACTTCATTGTGGGGCAAATGAAAATAGGAGGACTCCAAAA 

AAGCCCTTGCCATTAACAACCTATGCCATTACTGCTACAAACTTTTACAA 

CCTAGGCCACTGAGGAAAACAAAGTTACTGCCAACATTAAATACTGTTGA 

TAAAGCTGAACAAAGACTATACCATTTCACTTATCTGGAAACAGAGTTAC 

TACACCCTTCTCAACTAGCACACTAAGGACCAAGTGCAGGTGAAAGCCTC 

TATGAAAGTGACTGTAGAAAAATGGGAAGACGCCATTGTTTCACCAGATG 

CA 

>Sequence 2172 

CCGGGCAGGTACACAAAGAAAAATAAGGCAGAGGAAGGGGATGGTGACTG 

AGAGGGGAAAGGGTCAAGATTCTCTCAGGAGGTGCTACTTAAGGAGAGAC 

GAGAATAAAATGAGGGTGTGAACCATGAGGATATTTTGGGGAGAAGGCAG 

AGGAAACAACAAGTGCAAAGTTCCCAAGGCAGGCACACACTTGATCTGCT 

CTAAGAACAGCAAAAGGATGGATGGAGCAGGGTGAGCAGAAGGTGTGGAA 

AGCTAGATCACCTGAGGCCATGATAAGGACTTCAGCATTAATTCTGAGGA 

AGGTGGAGAGCCCCAGAGGGCACTAGCAAAGAAGTGACATGTTTTA 

>Sequence 2173 

AGGTACGCGGGGACACACACACACACACAGCACCTGCACGCAGATGCACA 

CATCTCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGGGCTTTTTGATA 

CGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGACTCATTGCAAT 

TCAGAAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACTACAGCTCAAAGAAATTCT 

CGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGCTGGGGATG 

AAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCTTCAGCACC 

AGTGAGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTTCTGCTGGN 

>Sequence 2174 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTAGAACTGAAAGTATATTCTGATTCGGTGTGT 

GTATAAGGAAATATACACCAGTATATGCATTAAAACGTCAAGAAGAGCTG 

GGCACAGTGTCACATGCCTGTAAACCCAGCTATTCAGGAGGCTGAGGTGG 

GAGGATCGGTTGAGGCCAGGAGTTTGAGGCTGCAGTGAGCTATGATTGCA 

CAGCTGCACTCCAGCCTGTGTGACAGAGACTCTGTCTCAAAAAATAATTA 

TTTGCCTCTTCTCTAATTTATTTCATTAATATATTTTTATTGTAAAGATT 

TTTTTACCTCCTTGTTTAAATTTGTTCTCAGAAATTATTTTAATGCTACT 

GTAAATAAGATTGTTTTCTTAATAATCAGTTTGCTTTAAGTGTATGGAAC 

CATAACTTAAACTTGTATGTTAATTTTATATTTTGCTAATTTACTGAATG 

TATTTATTAATTTAAACAGGTTTTAGTGTACCT 

>Sequence 2175 

CCGGGCAGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGT 

CTGGTTCAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCAC 

TTCTCCTAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTC 

TATTAGCCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCAC 

TGGATCTCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTT 

TCTGTCTCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTA 

TTCTTATTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACCT 

GGATG 

>Sequence 2176 

CCGGGCAGGTACAATGAGGATACAATGTGTAGAGCACAGCATACTGAATG 

GCAGGGAAGTGAACAGCCAGGTCACTGTGCACAATCATCAAATTCTTACT 

CAGAAGTGCAAAGACAGTTGGAGATAGCGCCCACATCCCTATTAGTGAGT 

TTTTGGCATTTCCAATTGTAGTCAGGGCACTGAGGTCAAATTTAACTACA 

AATTTTGCATTGTCTACATTGAACACATGATTCTTAAAAGCCTCATGTTT 

TATTTCAGAACAGGACTCAGGAAGCTGCAGACTGTGCAGGAGGTTGTTTA 

GGGCACAAGTCATTTCTCCCAATATTAACTTATAGGCAGTCTCCAAAAAG 

>Sequence 2177 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGACTCTTTCCAGACCTTTGATAAAGGGGCTGC 
TCAAAAAAGCCACGACCTTGGGCCCCTGCTAAAACCATGGCTTTAAGTAA 
GGAGGGAGCAGATATATAAAAACCTTATCCCTCTTTCTAATCTCTTATGT 
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CCTGTGAGTGTCACCCATTGAGTAAACCCAAGTGGAAGTCAGCAGGAAAG 

TAGCTGGGATGATGCAGTCTTTACAGGGTCTCTCTGTCACCCAGGCTGAA 

GTGAAATGGTGTGATCTCGGCTCACTGCAACCTCTGCCTCCTGGGTTCAA 

GTGATTCTCCAGCCTCAGCCTCCCAAATAGATACCAGTAAAGATGTCATC 

TGGCCAATTTGTGTGAAAAAAAGAGAATAATTCTCATCCAAACCGCCTGT 

CTCTGGAAATAAGAAAAGCTCTGAGGGTCTCCAAAGTTACCAGAGGAAGG 

CTGAATTTTATGGCGATTGATAATATTTCCAAGCTTATGAAGAAAAAATA 

TCATTAGTCTTTTCCATGGTAGAAAAGAGTAAAGCCTGTAACAAAAAAAG 

TGATACAGTGGATGGGATGATGAGACCCTTGAAATAAGCAAGGATGGACC 

ANAAACTGGNNACAA 
>Sequence 2178 

AGGTACTTTAGGCACTAACTGTCAGCATGTGGTATAAAGTTAGACGTTAA 

GAGAAATTCCTGTGCTCCTAGCTGCTTCATCATACAGTGATGAAAGCAGA 

AAGCACAAACACAGGGTCAAAGTGGAGACCGGAATCACAGGTGTGCATCC 

CAACCCACCATGACTGGCAAACCAGCAGTGGGTTCAAGGGCACTGCTGGC 

CTCTTCCTCTCCTTTCATACAATGAGGAGCAACAGAAACACTGAGTCAGC 

GCTGGTCAGGGCCGAGGACACAGCTCATCTACCCAACCGTGCCCAAAATA 

CAGTTGGTATCACAGGCAGGTGACATCATGCAGGGGCTTTTTAACTCAAG 

TGAGCAAACACGAATGAGCTGCAAATACCCCAAATGGACAAACGCGCTTC 

CCAGTGGCCCTGTGTGTGTGCTGGCGTGTGGGCAAACACCCATACACTCT 

GGAGGTAGATGTGGGGTATAGGTACCTGCCCG 

>Sequence 2179 

CCGGGCAGGTACGATTCCTTAGTGTGGGAGTTCCTGGAACTGGAGGTTGT 

TCACTTTCCTCATTATCCTTCTTTAAAAGGGAGCCAAAATCTATACCAGA 

TTTTAGGAACTCAGTGTAAGTCCCCTTCTGCACCATTTTACCCTAAAATA 

AAAATAAAGAATTTCAGAGAGATACATGTGCAGGTGATAATGTTAACCTA 

ATCTAATTCTAATCCAGAAAAAGTAACTGATCTTAAGTTATGATTATACT 

TAGGTCCGGAATCCTAGTTGACAAATCTAATACAATTCAACTTGATACAC 

AACTGAGTGTTTCTGTTCTCAGCCAGACTCTGTGTTAGGTCCTGAAGAAT 

ATTTTTAAAATGGTAATAGTGTGTTACAAATGGCGATTATTATCAACAAA 

TGTTGGTGACCGTATTGGTAGTCTTATTACAGAACATGAAAACTGTGATA 

AACCTTATGCAATAAGATTGAAGGAATGAGTAAA 

>Sequence 2 1 80 

CCGGGCAGGTACGGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAA 

CACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTAT 

TTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTA 

GAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGAC 

CATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGC 

GCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGG 

AGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTG 

GTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAAGAGACGGGGGTTCACCCGGTAGC 

CCGGAGGGTTTCGGATCTCCTAACTTCGGAATCCCGCCCCCTGGGGCCTA 

AAAAGGGTGGGGTTCTCGAAAGGAT 

>Sequence 2181 

AGGTACAATTTTACTGCAATTTCCTTTGAACTTTCTTGCCACTGTTTGGA 

ATCTTAAAAATTCATTAGCCTTCTCCTCTCTGACATAAAGCTACTCTTCA 

TCAGAGATGAGTTCCTATGCATGTCCTTTGTTCCTTCAATAGCTAATTAA 

TGTGCTTGAGGATACTTCAGTGGAAAAAAAGGTTTAAATATGCAAATTAC 

TAATAAATGTGTAACCTTATGTAACTTGTGTTACATCAAGTAACAAGCTA 

ATCTAGTTTGTTTCACTGGACTAGGCTTGTGCTCCCTACTTCAGTATTTT 

GATGCTTTCCTTGATCTTTGTTTCACAAAATGTTGTGAATTTTGGTATCA 

TTCAAAACAAATGACATTTATTAGGTTTCATTTTGAAACGATGTACCTGC 

CCG 

>Sequence 2182 

AGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCGCCCAAC 
GTGATTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTTTGGTAG 
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GTGCGGAGAAATGTTCATCGGCCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTTGGCTC 

CCCAACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTCTCCGGGGTAACTATGGGTCA 

CGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGTTAA 

AATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATTCAGGGG 

CAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAGATGGG 

GAACTATGGGATCATGTTGGTGCCAAAATTCCGAGAACTGGTCCCAAAGG 

GAAATATTGTTCCTGTAACTTGTGGGGGGGATTGGCCCTTGTAACTTGCC 

CGGCGGGCGGTTAGAACTAGGGGATCCCCGGGC 

C?GGGCAGGTACCACTTGTTCTACCCCCTGTGAAGAGCTGAATACTCGTT 

CATGGCTTTCATCCAAAATCAAATTAATGGTCTGGTCAAAACCTTTCAGT 

GTTCCCACAATCATTCTCCCATCTGATGTAATAACGGCAACAGTTCCTGA 

TAACTGAATCAAAGAAAGTGTTCCTTAGGGAATGCAAATTGAAAACAGAC 

TCTGGCAAGGGAATGATTTGAATTTTTAGAATAAATATGACAACTAGGTA 

TAAGTATTCAACACAGCCACTAAGTTCACTACATAAAAACGTTAAAAGTT 

TCTTCGACGCCAAGGCAGGAGGATCACTTTGGGTGAGACCAGCTTGGGCA 

ACAACAAAAGATAACCCCCCATCTTTTTACACCTGGCCTGGTGACCTATA 

GTCCCAGCTACTCAGGAGGCAGAGGCAGAGCGGAGGATTGCTTGGCTCAA 

GAGTAAGGGTTTTGGCCTGATCAACCACTG 

>Sequence 2184 , , ^ ^, , 

CCGGGC AuGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCCCCTGGTAAAAG x ^ 

AGAACCTGGGATGACCAGAAAGTAACAGGACAGATTTCTCCCAGCAAATC 

AGTCTCCACAACCAAATGAATATTGTTCTCCAAGGAGTCAAGCTATAGAC 

TCACAATGACAACGTGGCCATGGCTCAAAACACTCTCTGAAATTACAAAA 

TTGCTTTCTGAGCCAATTTAAAAGTCACATGATTGAATCCAAGCTATTTT 

ACTTTAAATGGTCCTTTTGCTTTGCACCTGAGACCTCGCTTGGCCACAGA 

CGTCATTCGCTGGACTCCCTGGGCACTAAATGAGTGTCTAGCATCCTTAA 

GGCTGCTCAAACACAGCCCCAGACTTTCCCTGGCCGTTTTAAAAATAGGG 

GCCCCCCCCGGGCGGGGAATTGTATTAAAATTTTTAACCCCCCCCCCTGG 

GGGGGGGCCCGGCCCCCACTTTT 

>Sequence 2185 ^^^^ ^ 

CCGGGCAGGTACGCGGGTAATGACAGTGCCCTTTTGGGTCAGTAATGTGG 

CTTTTCCTCTCTTCTCTCGGCTCCTCACCTCACCCTACCCACCCCCTCTC 

TCGACGCTCAGTGCTCGCCAAACCCGGAGTCATCAGTGTGATGGGAACCT 

AAGCGTGGGTGGCCAACATCATATACCTCTTGAAGAAGAAGGAGTCAGCC 

ATCGCCAACTTGTTTTTGAGAAACCTCGGGTGGAGAATCCTTGCACTGGA 

TTAATTCATGCCTTGATTTACACTCCAACTCGGGAGGGAACAATCCGGTG 

GCTGGACCCCACAAAAAGGGGGCCAAAAACGTTTTTGGGGGCCCCCTTTT 

TTTTTTATTTTCCGCCCCCCCCCAAAAAAAAATTTTTTTTTTGGGAAAAA 

GGGGAGCTGCTGGGGCTTTTTTCCCCCCCCCCCGGGGGGCAAAAATCCAA 

ACCAAAGGGGGGGGCCCCTTTTTTAAAAAAAAAAAGGGGAGGGG 

>Sequence 2186 „„^^ 

GAGTCGCTCACCACTCGTATACTACGAGGCGAAGCGCCGCCGCGGCGGCG 

GCCGAGGTACCCCAGCCAGGCGCACGATGTCGTGTAAGCAGGGTATCCTT 

GTGCCAGCATTTGCTTCTCTGTGAAAACACAGCGCCGTCAACATTTTGCA 

CTTTCCAGGGCCCTTCGGAATTGGAAGTGCCTGTAGCTAAGCTGTTTCCC 

CTGGAGAGTCCAGCTGTTCTCCTGATCCGGCCCTGCACACACACACCCAG 

CCACAAATTACTAGGATGTCAAACCCAGGTGATCAGGATACTCTCATGGA 

CTGCCCTGCTCCCCCAGGGCTCTCCCTACAGTGTAATCCTAAAGCCAAAC 

TTCCTTTCAGCAGTGGCTGAAGCAAACTCTGCAGTCAGAGGTCATACCCA 

GCAGGCTTCACCATGCAGACTTGAATGTTGATTTGAGGGCCTAGCTGCTC 

AGCACAGGGCATTTGGGAGACAATGTGTACCTGCCCG 

>Sequence 2187 ^ 
CCGGGCAGGTACCTTAGTCTTGAGGACTTATCAGCCTGATGGCTCTCATG 

ACCAGCACGCAGTTATGCAGAGCTCAGCACTCAGATCAGAGCCACCTCTA 

GGAACCACATGGCTGAGAGCAGACACAGACAGGCTCCGCAGCCCCTGACA 
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CAGTCCCATGGCTGGGTTTACTTAAGACAACAGCTACACACAGAACGATG 

TCAAGCCCCATTCTCCCATGTTTTTCTTACCTAAGGTAATGATGGCATGT 

GCTCTAATCACAGAGGGCATGACAGACCCTCGGACCTGGGGGGGTGGCTG 

AGACGCTGGGGGCTCACTGGTTCCCTTGAAAAAAGGGGCCCCAAAAAAAG 

GGGGGGAAAAGGTCCCCCCGAAACCTTTAAAAAGGGGTGCGGGCTTCCAA 

AGGGTGATTTTAAAAGCCTCTTCAGGGGGGAGAATTAGGAGACAAAACCC 

GGAGGGCTTTGATTTAAAAGGGGGGAAGGCCTTTTCCCCCCGGTGGGGAA 

AGGTACATACCATAGGTTAAGTAGGCGCCTGATATTAGGAAGATCAATAA 

TTCATCTAAGTGCTGTATGAAACAGCATCTACAAAAGTTGCTTTATTCAA 

CAAACTTTGAGGGAACCGTGGTACATCACCCTGCTGAGGGACATCCAGGA 

CAAGGTCACCACACTCTACAAAGGCAGTCAACTACATGACACATTCCGCT 

TCTGCCTGGTCACCAACTTGACGATGGACTTCCGTGTGGTCACTGTCAAG 

GCATTGTTCTTCTTCAATTTGGACCCCAGCCTGTTGGAGCAAGTCTTTTT 

AGGATAGACCCTTAATGCCCCATTCCATTTGCTGGGCTCCACCTTACAAG 

TGGTGGACATCCATGTGACAGAAAAGGGGGTCCTCAGTTTATTAAACCAC 

AAGGAAGTTTTCGGCCCCCAAAACTTTTTTCCTTGATTTTCCCCATTACC 

CAACCTCCTTTTTTTCCAGGCCAAAAACCCCCCCCGGCCCCCCCCATTTA 

CAAAGGA 

aSttctctccaaagccctcaggctggaatgtttaagttgcccgaacggg 

AAAGATGGCGGCCTGCCCCATCTTTTCTCTCAGAGTTTTATCTTGTTTCA 

tggaacttaatttttagcctgttgattttactgtctacattagacttgtt 

GAGAAAGATTCTGTAATCTTTTAGGTTAGACAAATGAGAATTCATTGTCT 

tctgtaaataaacctgttcatgtcttgttctctggaaagaagtctctttc 

agctctctgactttggtcacaatcatgtagagcagtagccagtctacaat 

gatgtaattgaatttccatttccagtgtttcgtcgttgtgtcttacattg 

TCCAGTTCAGAACTGAGCATTTTATTCTCAGTTGTCAACATGCTAAGCTG 
TCCACTGTACCTGCCCG 

aStacaaagtccctgaggcaaaagcatgcttgctgtgttctaggaaaag 

caaggaagacagcatgtctatagcagtgggaggtggaaggataataaaca 

gtaggtgaggttagaggggaccaaatcatgtattttcatcagaggttccc 

aaccttggctgcacattggatttattctaaggagcttttaaaaaatacca 

atgactgggtcccagcctagagtgattaaatcagaatctctggaggtaga 

cttgagaatctgatgtttgcaagtttcctaggcaagtcaaggctgaggaa 

gactgctgcaggccattgtaagagccaggcgttgatctcattcaaccttt 

ccctcagctcttctagagacagccagcattctcttatggcacaaatacag 

cctttcaccctcacagaaagacacaggacaacaaattcaataaattaatt 

cactggcatggatgattttctcagactaattgtttccagtttgataggag 

acaattaaaggctggaaggcactggatgcctgatgatgaagtggactttc 

aaactggggcactactgaaacgatgggatggccagagacacaagagatca 

agtggagcaagctcaataaacaagtggttcaacgaggacttgaaatgcat 

ggagctggagctgagtttaaccccaatgtttactagntgaatgaaatgtg 

atgaatggatgacaattttaactctggccttaggttcccaaccataaagg 

GATCACAGTTGACTATA 

>ScQucncc 2 19 1 

NNTTGTATAGTTCTATACTACGGGTCAANNGGAGTGGCAATGCGGAGCCG 

GCCGAGGTACTTGGATCAAATTTCTACTTTAATTGGTCACGGTATCATTA 

TGAATATTAATTTTGNGCGGAAATGACCCAGATAAAATCACTGTTCCTTT 

CAACAAGCAACAGGTTAGACANAGCCTTTATCAATTCTGGGCATGGCAGA 

TGTCTTGCCGATTTTGTGGGAATTATTGACAATCGTTACCCCAAAACAAA 

AATCTTCCAGTTTTTAAAATTGACTACTTGGATTTTACCTAAAGTTACCA 

AACATAAGCCTTTAAAAAATGCTCTGGCAGTGTTTACTGATGGTTCCAGC 

AATGGAAAAGTGGCTTACACCGGGCCAAAAGAATGAGTCATCAAAACTCA 

GTATCACTTGACTCAAAGAGCAGAGTTGGTTGCCGTCATTACAGTGTTAA 
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CAAGATTTTAATCAGTCTATTAACATTGTATCAGATTCTGCATATGTAGG 

AACAGCTACAAAGGATATTGAGAGAAGCCTAATCAAATACATTATGGATG 

ATCAGGTAAACCCCGCTGTTTAAATTGGTACAACAAAATGTAAGGAAAAA 

GAAATTCCCAATTTAATATTACTCATATTCGAGCACACCACTATTTACCA 

GGGCCTTTTACTTAAAGCAAATGAACCAACTGACTTTGCTGGTATAATCT 

GCAATCATGGGAAGCCCAAGAACCTCATGCCTTGACTCAAGTAAATGCCA 

ATAGAATAAAAAAATAAATTGGTATTACATGGGAAACGCCCAAAAATATG 

GAACTTGGCCCGGCGGGCGTTTATAAACAAGGGAATCCCCGGCTTGG 

>Sequence 2192 ^ „ 

CGCCAGACTTANGCTTTGATTTGACAGCGCCAACNCGAGTTGCAATTGCG 

ANGCGCGGCCGAGGTACTCGGATCAAATTCTGCTTTAATAGAGCACGTTT 

ACTATGANATTTAATTTTGTGCGGAAATGACCCAGATAAAATCACTGTTC 

CTTTCAACAGGCAACAGGTTAGACAAGCCTTTATCAATTCTGGCGCTGCA 

GATGTCTTGCCGATTTTGTGGGAAATATTGACAATCGTTACCACAAAACA 

AAAATCTTCCAGTTTTTAAAATTGACTACTTGGATTTTACCTAAAGTTAC 

CAAACATAAGCCTTTAAAAAATGCTCTGGCAGTGTTTACTGATGGTTCCA 

GCAATGGAAAAGTGGCTTACACCGGGCCAAAAGAATGAGTCATCAAAACT 

CAGTATCACTTGACTCAAAGAGCAGAGTTGGTTGCCGTCATTACAGCGCT 

AACAAGATTTTAATCAGTCTATTAACATTGTATCAGATTCTGCATATGTA 

GTACAGGCTACAAAGGATATTGAGAGAGCCCTAATCAAATACATTATGGA 

TGATCAGTTAAACCCGTTGTTAATTTGTTACAACCAAAAGGAAGAAAAAA 

AAAATTTCCAATTTATATTACCAAAATCCGGGGCAACACTAATTTACCGG 

GGCCCTTTACTTAAGCCAATGAACCAGCTGACCTGGTAGGATAATCCGCA 

TCATGGAAGCCCAAAAACCTTAGCCTTGGCTAAGGAAAGGCCAAAGGGTT 

AAAACAAAAATTTGTTTTCCATGGAACACACCAAAATATTTGCCCTGCGC 

CGCGGCGTTTAAAAAAAGGGGACCCCGGCTCG 

!>ScQucnc6 2193 

AGGTACCTTTCATTGGATTGTCCATGGTGCATCGCTTTAGCAAGCGGCGT 

TACTCTCCACTGCCCGTCATCTTGGCCAATATCTATCTGCTGGTTCCTCC 

TGTGCTCAACCCAATTGTCTATGGAGTGAAGACAAAGGAGATTCACGCGC 

ATCCTTCGACTTTTCCATGTGGCCACACACGCTTCAGAGCCCTAGGTGTC 

AGTGATCAAACTTCTTTTCCATTCAGAGTCCTCTGATTCAGATTTTAATG 

TTAACATTTTGGAAGACAGTATTCAGAAAAAAAATTTCCTTAATAAAAAT 

ACAACTCAGATCCTTCAAATATGAAACTGGTTGGGGAATCTCCATTTTTT 

CAATATTATTTTCTTCTTTGGTTTCTTGCTACATATAATTATTAATACCC 

TGACTAGGTTGTGGTTGGAGGGTTATTACTTTTCATTTTACCATGCAGTC 

CAAATCTAAACTGCTTCTACTGATGGTTTACAGCATTCTGAGATAAGAAT 

GGTACCTTGCCG 

^^cQucncc 2194 

CCCCCTGAGTGCTATTCTAAAACTACANGGCGAATNGGAGTGGCAACGCG 

GTGCCGGCCGCCCGGCAGGTACTGTGTTATGGCGCAGTGGGTGACAGTTG 

GCCACATAGTTGTCAAAAGCCATGGCCAGCAGCACTGTGGATTCCATGCC 

AGATAAGGAGTGGATGGCAAACATCTGTAGCAGACAAGCATCAAACTGGA 

TGGAGGAATTGAACCAGAAGATGGCCAGCATTTTGGGCATGGATGAGGTG 

GAGATGAGGATGTCAATGCCTGAAAGCATGCAAAGAAATATATACATGGG 

CTCATGCAGGCTGTGCTCAGTCCGCACAATGTAGATGATTGTCAAGTTAC 

CTAGCACAGCAATAAGGTAGAGGGAGCACAATGGGAAGGCCAACCAGAAC 

TGAGCCTCTTCTAAACCAGGGAGGCCTATTAAGATGAAGTATGTAGCACT 

GGATTCATTGCCATTGGGATCCACCATCATGAAGAAGCTGAACTGTGACC 

AGCACCAGGCAGGTAGAGGCTCAACCGTATTGGAGGAATGTGTGACCCCC 

TTTGTCCAGTCTTTCTTCCCCCGCGTACCT 

^ScQUcricc 2 195 

CCCAAGACGGCGAAATGCACACTACANGGCGAATTGGATTGCACCGCGGT 
GCCGGCCGCCCGGCAGGTACTTTTTGGCCACAAGATCCACCATCTTTTGT 
ATGTGAGTTTATTAACCCTTTTGAAGACTGCTGCTAACCAGAGGAAGGTA 
ACCATTCCTCCTTATATAAACACATATGGCTTTGCAGTCTGGAAATGCTG 
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TTACCAAGGGTTAACCATCAAAATCCTCACTTGCTGGCCCTCCCTCCACC 

CTCTCTTTGCCTGCAGCAAGGCAGGGAAGAGATAGGTGGTAGGGGAGGGA 

GAACAAGACTGTTTAGACCCACAGGCCCTTTTTAATGGAGATTAAGTGAC 

CAGATTGGTCCTTCTCCAGTTCTCTATTTGTTCTATGGTCTCATTTCTTC 

CTCTCATTATTTTTGGTTTCACAACGGGAAACGTTGATTTCTTGGTGCAA 

GGCTGGTTTTTGAAAATTCGACACTTACTATCCAATTTTTTTGCGACGTC 

AGCACCTCGGGCTCAGGGGGGAGGGGGGAAAATTTTGGAGGGAAAAAAAT 

TAAACAACCCACCCGGGACCAAAACTTAATTATTTAAGGGGGCCTTAATG 

GATCAAAAAGGCTTTTAAAAAAATAAAGGCCCACTCAATATTCATTTTCC 

CCCCCACCCAACTTCATTTAAGGGAGGGGGGGCGCACGAAAAAGGTTCTG 

AGTGGGTTCAAAAAGGAAACCCTTTGATGAGAGAAAATTTGGTTGTTTTG 

GGAAAGGGAAAGTGGTTATATTTTTTTGTGGGTATGTATTGCTCTCTCAA 

TCGTTCCCTGTTGAACCGGCTCATTAGTGCAACCCACAGTTCTTC 

>Sequence 2196 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAACCTCAAGGGTATGGTGT 

TTAAGAATAGAGGTAGCAGTTTGGTGCCACTGCCTTGATTTGTGCTAAGG 

CACAAGCAGGTTCACAAACCATTGCTTTTGCACCACAAGCAGAATTTCAA 

AATGATAAAAAGGCAAATAATGGCTTAGTATGAAAATAGTTTTGACCTCT 

TGAAAGAATCACCTATCTCTAGGATGTCATCTTTGGCCTGGGTAACCATA 

ACAATTTTCTAACTACTCTCCCTGCATTCACCCTTGCATCCAAATCCTTC 

CCTATACTGTTTTCTGGCCGATTTTTCTGGGATTCATTACTTGTTATTTA 

AAACTCTTCAAAGCTGTCTAATTTTTCTTTGACATCTCAGTTCTTTAATT 

AGCCTATAACGCTGTACCTGCCCG 
>Sequence 2197 

ACCGGACAGGTACTTATATTATTATTTTNTTTTNTTTAATGGGAGATTAT 

TTTTTTATTGACGTGTTAAAAAAAAATGCTGGTCTGTCAGTGAGGCATGG 

GTTTGTAGGGGTAGCACAGAAACTTTCATCGTTCATACTAGATTACTCTG 

AAATTGGCTCTGTCCCCCACCCAGAACATCAGTAAAACTGAAAGAAACTC 

AGTCAGAGCCTGGGATGATGAAGATGATGATGAGAATATCATTCCTTTCT 

CTCTATGTCCATGGAGAATTTAGCAACTTCCATCGTGAAGAAACTGAACT 

CTTTCATTACTTTTTCTAAGGGAAGACACAGTTCACAAGATTTATTAGCA 

CAAGAGGAAATTTTATGTAATGTTAGAGCTGAAAGGAACTATAGAGATTA 

TGAGGCAGCACCTCATTTTACAGATAAGGAAACTGAGCCTTAAAAAATGA 

ATGACCTTTGGCAAGCACATTTTTACAGAGGAAGAAGCACAATTTCCCTA 

GTTCAGCGGAAATTCCCCCCTCTGTTGGCTCTTTGATTTCAGAGCCCCCC 

TGACCACCCAAGGTTTTACCCCACCAAGAAAGGGTTCTTTTTTTTTTTTT 

TTTTTGGTTCCTACTTTTAGGGTTAAATTATTTTTTTTTTTTAAAAGGTT 

GTTTTATCACCAAAGCCCCAACGGTCCATTCTTTTTTTGGCTTCCGAACC 

TGGCCGGGATTAAAGGCTCCCGGGGGGTTCTTTTAAGAAGCCGGAGTTAA 

AAAAGAT 

>S6Qucncc 2198 

AGGTACAAGATATCGAGCACAATTGGGTCAGATTAACAGAAGATTTTTCC 

AGCGCCAATTTTCTGGGAGGTGGTCCAAAGGAAGTCAGTGGGGCCAGCTC 

TCTCCCTCAGACAGCTAACAGGAGCAAGGCTTGTCAGCTTCTGAAGCTCT 

GCAAGTCCAAGGCTTCTGAGCTATTTATTCTATACTTACTTTGAAAACAC 

AAAATTGCTCCAACAGGATGGATATGTTACGGAACAATTAGGCATAATAG 

GATGTGCATTTCTGTCTACTGAGAAACACCAGGTAGAAAACTGCACCAAG 

CTGAATTGAGCTTCGTGGTAATACACAAAAAATGCACACAGCTCAGCTCA 

ACAAGTGCACTGAGTCACACCAAACACATTTGATGTTACAACTTTCCATC 

CAATTCCAGATAACCTTCCTCCCACTGCTTCTCAACTGCTCAAAAGCCTA 

ACTCTCCAAACCCATTTCCACAAGGTAATTTGAAGACTTTTTCAAATAAA 

ATGCCAAATTTACCATAGTAGTTATGTATTTCTTAACCCATTTAACATTA 

TAAAACTATATCATTTTTAATTCAGNTCCTTTTTTCAGATGTGTCACTGA 

CAAAGTTTTAAAAATATGTGCCCTTAACCAAATTTTCCCCGTGAGACCTG 

GGGTTCAATGGCAAGTCTGCTTATGTGGAAATTTTAGAATGCGATGGCAT 

GTTGAATGAACAGACTATTTCCAGGCTCTAGGGAGAGATTTACATCATTC 
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CTAAAATACAATAA 
>Sequence2199 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACTCTGATGAGGGCTCAGACTTGATAACGCCC 

GTGGTGCCCCATCCCTATAGGAGCTGGTGAGATTGCAGCCTGCTGCCCCC 

CCTCCATCAGCCACAGCTATTGGATTTCCCACCCAGAATCTTTAGGTAAA 

TGAGGTAAGTCCTGATTTTTAAAACTTCTTTTGAATCTGGAATCCAAACA 

CCTGAGTGGAAAGAGAAGCCTGCTTTAAACTGGACAGATGAAACTAGAAC 

AGACTCTTGGAGACGGCTGGCAGGAAGTGAAGCTCACCTTACCTGGGCTT 

ACCTCACTGGGTCAAATCAGAATTTTATTTTGGAGGGCGGGTTGGCTACC 

TTGGATATTATCTGTGAATTTCCTGCATTGTCTGGACTTCTAATCTCTGT 

GAAATTAAAAGCCCCCTCGTTTCCCTATGCCTGGGTGGCAAAACCATTCC 

CCTGGGTTGAATTCTTCTGGAACAAATAGGCAGCTAGAGATAGGTGGCTC 

TGATATAGCTCAAAAAAGAAGTGGNTGGGCTAAGTAGCTTGTAGGGCTCA 

GAGGNACTT 
>Sequence 2200 

AGGTACACGCTTGTCTTATTCAGTCTCCATGTTTTAGAATACTTTTTTGG 

TTTTCAGGCCGCAGCCTTGGTTGGGGTCAATCCAGTACACAAAAGAGAGA 

AGAGCCCCAAGATCTCAGTGTTGAGGCAGTCTGATGCTTACAGTCAGGAT 

GATAAGGAAGAAACACCAAAAAAACAGAAGGAACAGTTTGGAGATGCGGG 

AATAAAACCACGAGAGCGCAGGGTCCTGGAAGCCACCTGCTGGAGGGTTT 

TCCAGGTGGAGGGAGCTATTGGCTGAGTCAGGGAGAGGAGCCCTGAGCAT 

TGGCCATGGGAGTTAGTAATGCAAAACCATTGGTGCTAATGAGAGGGTAG 

TGCTGTGGAGTCAAGTGGAATAAGTTAATAGAGAATGAAAGGAGAGAGAT 

TGGAGACCGTGGGCAGACATTCACAACTTTTTCATGTTATCTGACTTGTA 

AAGAAAGGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTCCTTGCCCGCGGGT 

>Sequence 2201 

GGGCGTACGTAGGCTGATACGTTACATCTGGGCGAATTGGATTGCCACAC 

GCGGTCGCGGCCGCCCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTNNNNNNAACCCCCT 

TTTCGGTTTATTTTATTGCCCCNCNNCCTCNGCCTTGCCCTAAATGTTGG 

CATGTCCCATGCAATGGTCTTGAGCCCTCCTCATTCTCTTATCCACACTC 

TCTCCTTAAGCATCCACATCCAGATCTTCTCTGATGATGACCTCCCCAGG 

TGGATATCTCTCAGTCCAAGGCCGTCTTCCCTGTACCCANNACTAACGTG 

CCCACTCTCTTCTTATTTTACCAGCGACCTACCAAGTATTGCCTTTACAG 

GCACTCTCANNAACTTAACATTGTCTAAAACCAGANNACTTTTTTCTGGC 

CCCTGGTACCTCGGCCCGCTCATAGAACNNTAGTGGATCCCCCNNCGGGC 

TTGCAGGAATNTTCGATATCAAAGCCTTAATCTGATACCCGTCCGACCCT 

CGAGGGGGGGGGCCCCCGGTACCCCAGGCTTTTGGTTCCCCTTTAGGTGA 

GGGGTTAAANTGGGCGCGCCTTGNNGCGTAATCAATGGGTCATAAGCCTG 

TTTTCCTGGTGTGAAAAATTGTTAATCCCGCTTCACAAATTTCCCACACA 

AACAATACTGAGCCCGGGGAGCCATAAAGGTTGTAAAAGCCCTGGGGGTG 

CCTTAATGAAGTGAAGCTAACTTCACATTTAATTTGGCGTTGGCGGCTTC 

AACTGACCCGCTTTTTCAAGTCGGGAAAACCCTTGTCGTGGCCACGCTTG 

GATTTAATTGAATCCGGGCCCACCGCCGCGTGGGAGGAGGGCCGGGTTTG 

CGGGATTTGGGCGCCTAATTACGCTTTTCTTCGTTCACATTGACTCGCCT 

GGGCCTTCGGACCGTCCGGCTTGCGGGCAAGGCGGTATTAAGCTTAAATC 

AAAAGCCCGGNAATAACGGTTAATCCACCT 

>Sequence 2202 

AGGTACTCACCTATCTCCTCTACCCAACTTGTGTTTTAGATGAGTCCTTT 

TGGATCTTTTTCCCCATAATGGCCTCTCTCCTTTTGCTTTACAGTGCAAT 

CAGGGCAGAATAACAGATATGTTGAGTAACTAATTTATATTTCTGAAGAT 

CTCCATAGAACTCTTAAGTTCTAAGTCTTCATAGTCTTTGCACCTTGCCA 

AGTTTGCTTTCCTTTGGGAATTCTGTCATAACCACAAGGTTATTCCCCAG 

ACATGCAGTTTGGGGAAATTAACCCGGCAGTAGTAAACAGACTGGATTAG 

AAAAGGTGGCAGTCGTAATAAGGATATTCCAATAACCGGTGAAAGCTACA 

GAAGGGATCTTGAGCTAAGATGATGACAGTTACAATAGAAGGAGACGCTC 

GNNNNNCCTNTTGGTNAAACCGGACCGCCGGTCAGGGTACTACATATGCA 
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GGATCTGATACAATGN 
>Sequence 2203 

AGGTACGCGGGGCTTCTGGGAATCTCCACACCCTGAAGACACAGTGAGTT 

AGCACCACCACCAGGAATTGGCCTTTCAGCTCTGTGCCTGTCTCCAGTCA 

GGCTGGAATAAGTCTCCTCATATTTGCAAGCTCGGCCCTCCCCTGGAATC 

TAAAGCCTCCTCAGCCTTCTGAGTCAGCCTGAAAGGAACAGGCCGAACTG 

CTGTATGGGCTCTGTAAGTAAAACTGTTTTGTTCAATGAAAATGCTTGAC 

TCTAGATGAATTGGACTTTCTCACCCACAGGGAGTAATTTCCTCACAATG 

TGCAGAATTAGATTAGATGTTGGTATGGTGGGCTGAGGAGGACGGTAGAA 

TTTCAGAATTATTTATTCCCAGGAAATACGTAGAGAATGGGTATTTTCGT 

TCTGCCTGATATAGGTTAGATAACTTGTTTTTAGTCAAATGGTTAATCAG 

TGTGCTGATATATTTATCACAGTCAGT 
>Sequence 2204 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGCATA 

TGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCTA 

CTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTATTATGGGTTAGCTGTCAC 

ATACAACTTTTTTTTTTTTGAGATGGGGGTCTCGCTTCTGTCACCAGGCT 

GGAGTTGCAGTGGCNNGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACATCCCAT 

GTTTGGAAGTAATTCTTCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTGAGG 

GAACGTGCCACCATGACTGGCTAATTTTCTGTATTTTTTAGTAGAGACAG 

AAGTTAACCATGTTGCCAGGAG 
>Sequence 2205 

GGGGCGTACCTCGAGGCAACTGCGCACTACNGGGCGAATTTTAGCTCCAC 

CGCCGTGGCGGCCGCCCGGGCAGTTACGCGGGGCTCTCAACGCGGTGTGT 

AAGGTAGCCTGTTACAGTGCTGGATTCATAAAAGGGCCTTTATGGTTTGT 

GAAAGAATATCTGTGTGCTTAGGGAGGAAACTTTTTGATCTGCAGAAAAG 

CCAGAAGACATCTAGGACATCCATAAAAATTCATCAGAGAGCATTTTACT 

ACTGAGCTGCAAAGGGAAAAACTTAAAATGGATATGAAAAGTGAAGAAAG 

TGATCATAGGAGAAAACCATTTCAGATGACAAGAGCACCTCAAAGGCAGC 

AGCCTCAAGGAGCAGCCATGGCCCCAGACTTGTCGCACGGATGCAGAAAA 

CTTAATGGAGGAGGCTGAGGTCAGAAGGGAAGAGTTTTTAAAAAATAAAA 

AGGGGAGCTAATATGTGAGGAAAAAAAAAAAAAATAATAATTTAATTTTT 

AAAAAAATGACGCCCCGTGCCCC 
>Sequence 2206 

CCGGGCAGGTACTTCAAAAATATTATCTGTTTCCTTCCAACCTTCATGGT 

TTCAGATGGAAAATCTGCTGTGGTTTACATTATTGTTTTTCTGTAAGAAA 

TGTGCCATTTTCTCTGTTTGCTTTCAAGATTTTTAATTTTTTTTTTTTCA 

TTTCCAGAAATTGAATGTATTTGGGTGTATTCTATTTAGGGTTTGCTCTG 

TTTCTTGAATATTTAGGTTTATGTCCTCCATCTAATTTGGGAAGGTTGAA 

GTCATTATTTTTTAATAGTTTTTTTAGTCCCACATTCTATCTCCTCGTCT 

TCTATATCTCCTGTGATTATGAATGTTAGCTCTTTTATTATTGTTCTAAA 

GTTTCCTGAAATGCTGTTAAATTTTTTTTATCGGGNTTTCTTCTTCTTGC 

TCAGACAGTAAATTTCTGTTGGCATGTTTTCAGATTCACTGATTCCATCT 

TCTGCTCTGTGCTCTCTT 
>Sequence 2207 

GCCGAGGTACTCTTTTTTTTTTTTTTTTTAGTTCATCTACTGCAGGAATA 

TTTGGCTCTTCAAGTAGACTTTAACATCATTTTTGGGGGCCCCCCTCTCT 

CCAAAAATAATTCTTTTGAGATTTTCACTGGGTTCATTTTTTAGTTTTTA 

ATTTCAAATTTTAAATGTTTTTCTAAATGTGATTCTAAATTAGCTTTTTA 

TATTCATTACTGAAACACATTTCTACATTAACATGAAATTTTATTAACAT 

ATTGAGACTCACGAAAAGAATTAAGCACCTTATTGATTTTTCCTCTTTTC 

TTTTTTTAAAAACAGGGCCTGACTCTCTCACCAAGGGAAGAATGTGGCAG 

CATGATCTCAGCTTCTGCCACCTGTGCCTCTTGGCCTCAGGTGATCCTTC 

CACCTTTACCTCCTAAGTATTAATAATTGGGATCATAA 
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>Sequence 2208 

GGGGGGGGGGCCGGCKZAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTACACTGTAGTGA 

GATAGTTGGTCCTGGATGAGGGGCCTGTTGAAAATCTGATAAAAATATGC 

ACAATATACAATACGTGCAAATACATAATATTTGCCTATAATTTCAGAAT 

TGAACATGAACATCTGAAGTCAATTTGTGGATTCCCACTTCAGATCTCCT 

CCATGTCCAATACTTGTTGGTAGCCCCTAATGCTCAAAACATTCATTGAC 

GTGCCCAGAGATCTATGGGCAGCTGGTGGTGTATTTTTTTAAAGCTGGAA 

TATTAGACTGAGGATACAGCATTGAGCTTCAGGTGCTGGGAAGAGAATGA 

GTATAAATGCTCTGGGAAAAACAAAAGATGGTACCT 

>Sequence 2209 

AGGTACGTTGAAATATATGGGGCAAGTTCCCCCATTATCTGGCGCCCAAC 

GTGGTTTTCTTTGTCCTAGGTGCATGTGGGGACCCGATTCCCTTTGGTAG 

GTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTCGGCTC 

CCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTATGGGTCA 

CGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGTTAA 

AATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATTCAGGGC 

AGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAGATGTGG 

AACTATGGGATCATGTTGGTGCAAAATTCCGAGAACTGGTCCCAACAGGA 

AATTATGTTCCTGTCACTGTTTGGGGTGATTGGGC 

>Sequence 2210 

AGGTACGCGGGGGGAGTGGAGATTATGGTTGGATTAGCTTCAATTTTTTT 

TTCTTTGTGGGGGATGCAATTTGCAAAAGAAAGTTCTTATAAGAGTGAGA 

CTTTGTTCATTTGAAGAATGATGGAGCTGGCTTTTCTGTCAATTTCTGCA 

GCTTTTTCTTATTCTCCAAAAACCAGAAAGTGGTAATATTTGTTAGTGAT 

CAAATCAAAGATGATATTTAAAAACACATGTTGACAGGAGGACCTAGAGG 

CATTATGAGTATTAGAAAGTCTGCAAATTAGGTTGTTTGCTTTGTGGTGA 

GGTGTGAAACAGGATATGCATTTTTGAAAATGTATCTTTGGATTTGCTGA 

ACTGGGCTCAAATGTGGTCAAATTGAGAGAGCTTATGATGCCCGTTTTAC 

TGCATTCTTTTTAGATGGGTTCCCCCAAAATCCTGG 

>Sequence 22 1 1 

CCGGGCAGGTACTATTCAAAGGACAGAGAGTTAAAGAATAAAAAACAAAC 

AGAGCTGCAGAAAAAATGCGGGAAATTCGTATGTTAAAATCTAATTTCCA 

ATGTGATGGTTTTAAGAGAGAGGGCCTTTGGGAGAGAATTATAAGGGGGA 

TTAGTGCCCTTATAAAAGGTGCCCTTATAAAAGTGGCAAAGAACCTAGAA 

GAATTGTTTGTGTCCTACTGTTTTGTAAAAAAGAATTTGTAAGGAATGAT 

ATAGAATATTTGGCTGAATACATTTCTTTCTTTTATTTTTTGAGACAGGA 

GTCTCACTCTGTCACCCAGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCGGCTCAC 

TGCAACCTCTGCCTCCCAGGTTCATGCAATTCTGTCTCAGCCTCCAGAGT 

AGTTGAGATTACAGGCACGTGCCACCACGC 

>Sequence 2212 

AGGTACGCGGGACACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACC 

CAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAA 

TTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAA 

TTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATT 

CTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTC 

ACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCC 

CTGAATTGTGAGCTGTGCTATGAAAAAGTATTCGCCCCTGAATGTGGTCG 

ATGCCAAAGGAAGATTCTTGGGACAAGTCTTAATGAGCACAATCAACCTT 

GCCTGATTCCTGTTTGTGTGTGCGGCCCGTGGA 

>Sequence 22 1 3 

AGGTACAACCAATCTGGAGCTTACTTAGGATTTTCTAGTGCAGTAGTTCT 

AAAATATGGTCCCTGGATCAGTAGTGTTAGCATCCCCTGGGATTTTGTGT 

TTTAACAAGTTCTCTATATGATTCTGATGCACACTAAAGCTTCAGAATCA 

CTGCTGTAGTATAAACTGTGATGGTTCTCAGCCTTCCCCACTGCTGGCTT 

AGGTGTTTGCTTTCTTGGGCCTACTAAGTCAGTTAGTTCTTTATCTGTTT 

CCTTTCCAGTTTCCAAAATTTTTGTTGCTATCTTTTCCTCTCCAGTTTTC 
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CTCATATGTGTGAATTTATATCTTTTTTTAAAAAAATCTCTTTATTGTAT 
AAGAGGCCAGGTATGGTGGCTCACGCCTGTGGTCCCAGCACTTTGGGAGG 
CCGAGGTGGGCGGATCACTTGGGGTCACGAAGTTCAGACCAGCCTGGCCG 
ACGTGTTGAAACTTCGTCTCTGTTAAAGGACCTGCCCGGGCGGGCGTA 

>Sequence 2214 

CCGGGCAGGTACACTGGAGGCTGGAGCCTGCAGATGGCATGGCTCTGCGG 

CTCACCTTGCTGCAGTTGGCGGTGGTGACAGAGACTGCAGCTTGACTGTA 

GTGGTGGTTACCAGGAGCTCTGCCACTGCATGTCCACTAGTGACGGGTTC 

GCTCCACCACCCCAGCTGGGTAGCCGCTGCTCTCACATAAGGGGTCCAAT 

TAAAATTGCCAGGAATAAATTCCCCCGGACTTTGACTTCTCAAGAGCTAA 

GAAGGTTTGCTGAGTATTCTGGCATGATGTTTGGTGATCAAACAACTGCT 

GGCCAAAAATGATGAGTATTTCCCCCTCTTGCTGAAGATGTGCTCCATAC 

AATAGTCCATCACATTCATCATTCATCAGTCTGGAAGTGTGCAGCCAATC 

ATATTATCTATTACATGGTGTTCTGGGCTTTTTTTTTTTCCCATGGCCAG 

CCTAAACTATAAAGGTCCTCGGCCCGTCTAAAACTAGTGGATCCCCCG 

>Sequence 2215 . 
CCGGGCAGGTACAGGGCACATGCACAGAGCTTTGAAGAACATACACAAAC 

CTGTTGAATCAAGTTACTTTCCTCATCCTCAGAGACTTTGACAATTCAGA 

GCTCACAGATGGCAGGGGGAATTCTCAGGCTTCCCTTCCTCCTGATTGAC 

ACTTTTTAAAGGAAGTGATGTGGAAGTTGTTCTAGAAGTTAGATGGACAG 

TGGGAGCACATTCGTGAGTGGGGCTTGGGAGAGCCCAAAAGTGGCAi,TTT 

GATTTTAGGCTGGGCAGGCAGAAGTCTCACAGTAAAATATATTTCACTAG 

ACGTCCAAACCAACACTGCATTGTAGTAACCTCTTCTGAAGTAACTGGTT 

AAATTAATAACTGGTCCCATAAGTCAGGGTCAAGCCACATTTATAACCCA 

TTCGGGCCGGCCATGAAGGGTTCTGACTCGACATTGGTATTTAAATGCTG 

TTACTTTCCCCATGCTTAGTAGCACTTGAGACTTTATTTCCATCGG 

>Sequence 2216 

AGGTACGCGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTTATATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCGGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGAATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

AGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCATTGAAACAAACTTG 

GCATGGTTCCTGTTTCGTGTGTGAAACCTGTGGAAAGCCCATTCCGGAAC 

ATTGTTTTTCACTTGGAGGATGGGGAACCCTACTGGGAGACTGATG 

>Sequence 2217 

AAAAAATTGATCCGTTGGCACACCNGTGCGACCTTACGCCCGTTCTCTAC 

CTTGTGTGATGGTGTTTGTTCGTCTTCCCAGAGGCCGGTCTCTTCCTTAT 

GTGATGGTGTTTGTTCTGTCTTCCCAGAGGCTGTTCTCTGCCTTGTGTGA 

TGGTGTTTGTTCTGTCTTCCCAGAGGCTGTGGCCCTGAGAAAGATCACGT 

CTACCTGCAGCTGCACCACCTGCCTCCGGAGCAGCTGGCCACGCGCCTGC 

CCGGCATTTCAGAGACAGCCATGATCTTCGCTGGTGTGGACGTCACGAAG 

GAGCCGATCCCTGTCCTCCCCACCGTGCATTATAACATGGGCGGGATTCC 

CACCAACTACAAGGGGCAGGTCCTGAAGCACGTGAATGGCCAGGATCAGA 

TTGTGCCCGGGCTGTACGCCTGTGGGGAAGGCCGCTGTGCCTCGGGACAT 

GGGGGCCACCGGCTCGGGGCCAACTTCCTGTGGGACTGGTTCGTTTTTGG 

GCGGGCTTGTGCCCTGGACT 
>Sequence 2218 

GGCAGGTACGGAAAAACAAAATAAGGTGATTTATAAAGCGAAGCAGGTGT 

CCAGGTAGATTGTTTCTGCTTTTGGAAAGCCATTTGCTAAACTCATCCAT 

CAAACCATCAATGTCTCCCAGGATAAGAAACTTTTGAACTATATGATAAT 

GATCTTGATTCTCTTCCAGAACTCTCTTTTTGTCAGAAGCTTGAAGTTCC 

TCAAAAACCTTTTCTAACGTCCAGGTTGCTCCCAGATATTCTCTAGGGAG 

TTTCTTCAGTTTCATCCAAAGTTGCTACTGATGTCTAGATCTCTTGTTCT 
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ACCAAACTGTCCACCATCACCCGGAAGTAGGCCCAAAACTGTGTCTTCCC 

AGGTGTCACAGACAGGAAGCAGCTACTTAAGATTCCCACTTAAAGCTGCA 

TAAATTGCTCTCTCGTATCTATTAAAAAGCTCATCTTCTGCCAT 

>Sequence 22 19 

AGGTACAAATAAATGTTAACGAAATTACATTATTTTCACACTATCTTTTT 

CCACGATTAATATGTArrTCCTTCAATTTTCAGTGAAGACTTTTCTAATA 

ATACTATTATTACCTTCACCCCATTTCCTGTCCTCATCTACTATTTAGAT 

CACCTACATCAAAGAAATAAAAATAGGCTGGGCCCAGTGGCCCATACCTG 

TAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGATAGGCAGATCACAAGGTCAGGAG 

TTCGAAACCAGCCCTGCCAACATGATGAAACCCCATCTCTACTAAAAATA 

CAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCGCGCGCCTATAGTTCCAGCTACTCGG 

GAGGCTGAGGAAGAAGAATCGCTTGAACCCGGGAGGCGGAGGCTGCAGTG 

AGCCGAGATCGCACCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACA 
>Sequence 2220 

AGGTACATGGATTCTTCACTTGTTAAGAGTTATTTATACCAAATCCTACA 

GGGGATTGTGTTTTGTCACTCTAGAGGAGTTCTTCACAGAGACTTAAAAC 

CTCAAAATCTCTTGATTGATGACAAAGGAACAATTAAACTGGCTGATTTT 

GGCCTTGCCAGAGCTTTTGGAATACCTATCAGAGTATATACACATGAGGT 

AGTAACACTCTGGTACATGGATTCTTCACTTGTTAAGAGTTATTTATACC 

AAATCCTACAGGGGATTGTGTTTTGTCACTCTAGAAGAGTTCTTCACAGA 

GACTTAAaACCTCAAAATCTCTTGATTGATGACAAAGGAACAATTAaACT 

GGCTGATTTTGGCCTTGCCAGAGCTTTTGGAATACCTATCAGAGTATATA 

CACACGAGGTAGTAACACTCTGGTACCTGCC 

>Sequence 222 1 

AGGTACTGCTCCCTGCACGATCCAGTCAGCCCCCGCCCGGCTGGTTATGT 

AACAAACAAGTCTGTGTCTGTGTGGAGTGTTGCAGGACGAGTGGAAATGA 

CTGTTTCCAAGTTCATGGCAATTCAGAAGGTCCTTCAGCCAGACTGGTTC 

CAGTGCCTCTCCGATGGAGGAAGTATCTTGTAAGGGAAGCAAACTTTCAT 

AAAAAAGGGGTCTAGAAAGTTCTTGTTGACACGATCACCTTTCTTTTTTC 

TTTGGATAACCTTGTCTGTCGGCCTGCGGGGTAAGAAAGTCAAGAGGGTT 

TCTTTTCAGCAAGCAAGTGGTGATTCATTTGGAAGGTTGGATTGAAAAGG 

TTGGTAAGAAATGTGATCGGAAAGCAGAAGGGCCTGGAGGGTGTACCTCT 

CGTATAAGAATAGGCCCAATATACTGTACATGTGGGGTGGGACTTTCCCT 

TCGTGGGTCGGGTATATTCTTTTGAAATTTTCCTTTCAATCCCTCTTGAA 

GGGCTAACTACTTACAG 
>Sequence 2222 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCACTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGCGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGGAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACAACTTGG 

ATTTTCCGTTTG 
>Sequence 2223 

GGGGATATTGACTTTATGAGTCTGGGCAAATTAGCTCACCGCGGTGGCGG 

CCGCCCGGGCATGTACTTGATGGATTCATCATTACAGATAACTCCTCGTT 

GGAAGGGGGTATGCCTTGAAGTAAGAATTGCAAAAGGCAATCCAGCTAGC 

AAAAGGGAATAAATGAAAATATCATTAAAAAAGAAATATCAAAACTAATT 

AATGGCAATAATTATCCCACAGACTCTGTCTAAAAATGCATTTGCCATGA 

AAATAAATGAGAGCACATGTAAAAAAGGAAATGCAGCAATGCATGCAACA 

GAAGTTAGAAAGATTACAGTTTTAAGATAAAGATGTTTTGTCTACAGCAA 

ACAAAGTGTTCAAATCCTCTATTAACCAATTTAACAAAGAGTTATCTTTC 

CTTTGTTTCTGTCCAAACACACTAAATGGATTTTGGAAAAATCTCTTCTC 

ACGTTCTTGGTGTCATTTAATCACCAGGTTTTTAACCCTAT 
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>Sequence 2224 

CCGGGCAGGTACAAAAGTTAATAGCATGTTAGAGTTTTGATGGCAGTTGT 

TGTTTATGAATAAGCTTCATTCCATCCTAATACCTTAAAATAACTAATTT 

GCTTTCCTTTCCAGGTATTCCTGATGACAGTCTGCCTCTATCTTACAGTA 

AGTTGTTTTTCGAATTCTATGGGCCTATTATCTAATAGATAACTTAGCCA 

TTTTGATATTTGTTACCAAAGCCTGCTTAACCCATAAAGTTTTCTGGTTC 

CTCTTGTTCTCTGTAGTGATGTTTCTAGATAGATGCCCACTGATATATGC 

CCCTTTTTTCTCAGATAGATGCCCACTGATCTGCCCAGGGTCAGACGAAT 

GCTTGTCAGTTGTAGCTTTCCAGGATTCTGCTCCAATGAGGAGGAAACAT 

CCTGCCTTACCCCTGTTTTAGCCTGGGAACCAGTAATTGTGAACTCACCC 

GGGTTAACATGAAAAG 
>Sequence 2225 

AGGTACTTTGCAGTGTATGATGGACACGGTGGACCTGCAGCAGCTGATTT 

CTGTCATACCCACATGGAGAAATGTATTATGGATTTGCTTCCTAAGGAGA 

AGAACTTGGAAACTTTGTTGACCTTGGCTTTTCTAGAAATAGATAAAGCC 

TTTTCGAGTCATGCCCGCCTGTCTGCTGATGCAACTCTTCTGACCTCTGG 

GACTACTGCAACAGTAGCCCTATTGCGAGATGGTATTGAACTGGTTGTAG 

CCAGTGTTGGGGACAGCCGGGCTATTTTGTGTAGAAAAGGAAAACCCATG 

AAGCTGACCATTGACCATACTCCAGAAAGAAAAGATGAAAAAGAAAGGAT 

CAAGAAATGGGGTGGTTTTGTAGCTTGGAATAGTTTGGGGCAGCCTCACG 

TAAATGGCAGGCTTGCAATGACAAGAAGTATTGGAGATTTGGACCTTAGA 

CAAGTGTTGTC 
>Sequence 2226 

AGGTCACTATTCCTCCACATGTCTGTCCCCTTTGCTCCAAGACTGCAGAG 

GACAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTATTTTACTCAGAA 

ATTTCTTATTGAGTCCTGCTACATACATGCTANGTGTTAGGGTTTAAAAA 

GAATGAAAATAAAGCCTGTCAGGGATCGCTTTTCTAGAACACCTGCCCAA 

GCAGAGACTTAAATATTGAGGCTAGCTAGATTAAAAGTGGTAGAGGGCAA 

GAAAGGGTGACAGCATGCCACGCAGCAGCAAGAGCAGGAGCGAGGCCTGA 

AAGAGTGAAAGTATTTGCCTGCAATAGAAGGAGGAGTGAGTAGGGCATTA 

AGAGCCACTCAGTAATGCCAGAGAAAGGGCACACAGGGAAAAGGGCTAAA 

GATGTAGAATAGGGCAGAAGTCAGATTATGAAAGCCTTATGTGTAATTTT 

AAGATGCTG 
>Sequence 2227 

AGGTATTCAAAGTTCAAATGGAGCCCAGCAAGCCAGATCTCCTTTACTCC 

TAAGTTCCCTCAACAGTTTCTCCTCTGCTTTAGAGACTGCCTTGAAAATA 

TTCTTGTCCTGCTGTTGTGTTTTGGCTTTGGAATGATGTGATGCAGCTCA 

ATGGGTCCTACCCCCAAGTTGATCAGAGTAAGAAACAGCTGGGAAAGTCA 

GTGCAAATTCAAGTTCATCATCCTCCTTACAGGGATTCTGATTCAGAGGG 

CTCAGGTGGGGCCTGGAATGTGTTTGTTAACATGACTCAAATGTGCAGTC 

AGTTTGGGGACCCGCTGATACCATCGACCTTATAGTTTATGGGATGATTC 

TGTTTTGCTGATAAAGAAACTGAGGCATAGACAGTCTGTAACTTGCCCAA 

GTTCCCCTTGCTGGAAGTCCTGGAACCAGATTTTAAGGGGAGCAGCCCTT 

TCCCCATCCCCTTCCCG 
>Sequence 2228 

AGGTACACTAGCCGCACTTCAGGTGCCCAGTGTCCACACTGACTAGTGGT 

GACGGCGTTGGACAGTGCAGATACAGAACATTTCTGTCATCACAGAAAGT 

TCCTTTGGACAGAGCCATGTTAAGTGATGTTATCACAAGATGGACAGAAA 

CATTCCTGTTTGATTTATTTTTCAGACCCAGTTTGTGGAGAAAAATAATG 

ATGCTTTACATATGTCTCTTGAATCCTTAATATGTGAATCCAGAGATAAG 

TTTATACGGGAATTATTTGAATCATCCACAAATAACAACAAAGATACTAA 

ACAAAAAGCAGGAAAACTTAGCTTCATCAGCGTGGGAAACAAGTTTAAGA 

CACAGTTAAATTTGCTTCTGGATAACTTTTGGAAGT 

>Sequence 2229 

GGACGTGTTGTCGAACTATTTAGCACTACAGGGCGAATTTGAGCTCCACC 
GCCGTGGCGGCCGCCCGGGCTTGTACAAAGATGCTATCACCGGATAAATG 
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GGGATCTGGTGATCCTAATTTTGTCACCAGCTTTGAAATCTTTAGCTAGG 

CATTTCAGCCCTATAAAAATCCATTTTCTCACTTGTAAAAAGAAGAGTTG 

AAGTTATGTTTTTCCAGGGCTTTTTTCTCTGACAAACCGAATTGCAGAAC 

AATTTTATGACTCAACCGACGTAGCAGAGTCCAGAGAGAGTTTGAAAAAA 

CACCTTACAAAACTTATAACTGAAGTTCTCCCTCCAAGGGCACTTAATTT 

TTTCAAGTGAAAGCATGCATGCAGATTCATCCAGCTGTTACCCTGGAAGA 

GGACAGAGTAAATATACTCCATTTTATATGAAGCCCAAAGTGTGATTGTT 

AAAAATCCCCATGCACAATTAGAAAACCAGTGGCTGGTCTCTGGCTCATC 

TATA 

>Sequence 2230 

AGGTACGGTATTCTGTGAGCTGGGGAAGACAGATACCCTTTTATTGGGGG 

CAGGGGGAGGATGTATCAAAGGACCAATTTTCCTGGAGATCCTATTACGT 

GAAGGGACTTATACTGGACACATCATGGAGAAAATCAGAAAGAAGGCTGC 

TTAATAAGACCCACTCCTGGATATGGCCACTCTCAATTCTCAGTGTCTTT 

GGGAAGCAAGGTTCGCCATCCACTTGTCTAAACAGATGATGACAGCAGAG 

GTGCTGCACACCTTCTCCCTGTGACTTGTGAATGCCTTTCGTGCTCCCAA 

ATAAGGAACCTCCTTCACTGCTGTCTGCTCTTGAGCTGTATTTCATTTTG 

ATAGCCATTTTGCAGGAAACACCTTTGAACTTCATGCAATGTAAAAAAAT 

GTGGTTTGAGAAATTCTTTAATGGGAATTCTTTCCCTTTTTCCCCCG 

>Sequence 223 1 

AGGTACGCGGGGGAACTGGGCGGGTGTGATTTCACGAGGTACACAGCGCT 

GCTCTGCCTCAGAGAACCGGACACTTCGGCCCCCTGAGACCAGTTCACGG 

ACGGTGGCAAATATCACATCTGCTGGTCTCTGAGTCCTGAAGGAAATGAG 

TGGGTGTGTAAGGTCAGGATACAAACAGGAATGCTCGACATCAACAGAGA 

ACAATGGTGGCCAGTGTTAGAATTGAGGCCAACCTCAGACACATGGCCAC 

AGAAGACAAAGTGGCACAGCTTTGTCCTTCACTAAACCACTCACCTAGCT 

GTCTGCCCCTTGTCTCCTAGAAGAGAGTCCTTTGACATCTCCATTAAAAA 

AAATTAAATACAATATAAAAGGTTCCTGCCCG 

>Sequence 2232 

CCGGGCAGGTACATGTTCAGCTCGATTTTTTTGTTCAAATATTTGCCATG 

TAAGGTTGGGTGACTTTATGGATGCAGAACCCATGTATATGGAGAGCCAA 

CCGTAATCTGTAATACATATAAAAAATAGTGAATAGAGCAGCCATGTGTG 

TAACTGTATACCACACAGAAAAGGGCCTATGAATTTACGCTTAAACAGAG 

AGAGACAGACAGTAAACATCAAAACCTGGGTAATTAAATAATATAATCAT 

GTCTCACCTTCAGCTAACTTGGGTCATTTAACTTAGAAAGGTATGATAGA 

TAACCAACCTGAAAAGTGTCAGCAACTCGATGTAGGAACTCAATTACAAA 

GAGAGGTGGCACTTCGGTCTGTATGACAGATACAAAGAAGAGCTTATCCC 

GGTAGATACTGATGAGGTAGTGGTGAGGTGTTGAAATGACA 

>Sequence 2233 

CCGGGCAGGTACAGCCCACAGAACTGTGAGCCTTTTCAATCCCTTTTCTT 

TTTCAATTACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGAT 

TAATACACTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATG 

CCAGGTGTTCTAGGGTGTTATCTTAGCCAATAATTCTTCCTCTTCAGCAA 

GATCTATTTGCCTATGACAGCTTGACCTACATTTCCTACCATACTTGTCA 

GTAACAAGTAGCCCATAACATCTGAATGGACTTCATTGAAATCACAGAGG 

GTCTTTAGTTCTCTACTTTATTAGCAGGCATTCGGGAAACACATCAACTT 

TCTAATTTAATAAGGTGCCTGTTGCTTTGAAAAACTGCTCAAAAGAAGAT 

AGGAGAGGCTTACTTAAAGATATCACTATAGGCATGGCATGCT 

>Sequence 2234 

AGGTACAACATCATCAAGGCAGAAACAGTTTTCCAACAGGTTATATTTTC 

TTAATGGTAGTCATGAAGTCATAAATAAAAAAATGGAATCATTTAGTATG 

TTCTCTTGATTTGACTTTTTCTTTTTTTTGGAGACAGAGTCTCACTCTGT 

CGCCCAGGCTGGAGTGCAAGTGACGCGATCTAGGCTCACTGCAACCTCTG 

CCTCCCAGGTTCAAGCAAACTCTCCTGCCTCAAGCCTCCTGAGTAGCCTG 

GGATTATGGGGCACCCACCACCACACCCCAGCTAATTTTTTGTAATTTTT 

AGTAAGAGGCCATGTTTTTCACCCAATTTTGGCCCAGGGCTGGGTCTTCG 
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AAAACTCCTGAACCTTCAAGGTGAATCCAACCCACCCTTGGGCCCTCCCA 
AATGGGGCCGGGGAATAATAGGCCATGGAAGCCAACCGGAACCCAAACCT 

CTTCCTTTGTCTTTTTTCCTTCTTGTTTCCCCG 

>Sequence 2235 

AGGTACGCGGGGCCTGTGGAGGTGAGTGAAGGGTCTGCTGCTGAAATTTG 

GGGGCAAATAACCGGAGTAGGTTTGTTCCTGTGCCTTGGCGAGTCGCCGG 

TGCGTATCGGAGTCTCTGCCAGCCATTGATTTCTACGGGTTTCAAGAAGA 

GGGAGAACAGGATGGAGGAGATGTTGGGCTGATGGTGTTTGGTCCCCTGA 

CACCCGGAGAACGGCTGCCCGGGTTATCCCAGTTAAATTCCTGGGCCTGA 

ACGGAGTGAAACGATGTTTTTGTTCGTGTGCAGTTGTCCATGAGGCAGTG 

CTTCCTTCATCCGTTTCCTCCCAGTCCATACCTTCCTTGGCTTGTCTGAC 

CAGTCTCTTTCCTCAGCTTTTCTCCCCCAGCCATTGCATAAAAGTCTTAC 

GTGTGGGGTTTCTCTTTAAAGCTTTCATTTCTTTTTCCTGAGGTGTTGGC 

CCACTGGTTACCG 
>Sequence 2236 

CCGGGCAGGTACATGCTTCAGTCAGGGCTCACATCTTCAAATTCAGTGTC 

TGTTCTGTAGAGAAACCTTAATAATGTGATATATGTGACAGCAAAGAGTT 

ATAAGATATGAATATGTTAATTTTAGTAGATACTTCCGAAAAGTATTTCA 

AACTGGTTGTGCCACTATAAACTCTGACCATTATTAGGCAAGAATTGGCT 

TTTTTTTTGTTTCTTTTGAGACAGTCTTGCTCTGTCACCCAGACTGGCAT 

GCAGTGGAATGATCACGGCTCCCTGCAGCCTTGACCTCCCAGGCTCAAGA 

AATCCTTCTGCCTCAAACCCTCAAAAGCTGGGACTATTGGCATGCAACAA 

CACGCCTGGCTAAATTTTTGGTGCAGAGAAGGGGGTCTCACTATGGTGCC 

CAAATTGGGCCTTAAACTTCTGGGCTTCAAGCGATTTTCCCTTCTAAGCC 

TTCCAAGG 
>Sequence 2237 

ACGGGCAGGTACACTGGAGGCTGGAGCCTGCAGATGGCATGGCTCTGCGG 

CTCACCTTGCTGCAGTTGGTGGTGGTGACAGAGACTGCAGCTTGACTGTA 

GTGGTAAGAGGATGCCTGTGGCAGCCAGATGATAGGGGCCTTATAGGGTG 

GGCCAGTGCATTGAGGGTGACAGCAGAGGTGGTTGTATTGGCATCAGTGC 

TAGTGGTGGCAGCAGCAGCAAGTCTGGGAAAAGAAAAGATGAAAAAGAAA 

AATTCACAACTGCCAGATCTTCTCCTGTCTGGAAGTGTTGTGTGTGCTAC 

CAGTACCT 
>Sequence 2238 

CCGGGCAGGTATTTCACAAAGTTTGATTACTTTGGTGGGCACAGTAAAGA 

TAAAAGTAACTTTCTAGAGCAGTGCTGCTCAAACTTTCATGTGCATACGA 

AACAGCTGGGATCTTGTTAAAATGCAGCTTTAGATTCAGTAGGGAGGAGC 

TTAAGATTCTACATTCCTAACAAGCTCCCAGGGACTGCCGAGGCCACACT 

GCCAGTCCAAGGACCACACTGTGCATCTTAACAAGGTTCTGGAGAATCTT 

CCCCTCCAGGCAAATAAAGCTAGAAAGTGTGCTGGGTGCACATGAATGCC 

TCACTGAAGTGGGACGTGGGGACAGCCTCCAGTCACTCCAGGCCAGGAAG 

ACTGTAGCTGCGCCCACTGGACAAGAATGGGACAAGGCTACTCTGAGCCC 

CATTTTGAGTAGGTGACCTCATGGGTATCTCTAAGACTAACTGACCTATC 

AGAACAAGCCAGGATGAATCCCAGCTCCTCCTGTTAGCACT 

>Sequence 2239 

AGGTACACACAACATTCTGGAATGGCGGCACGTTTTGGTTATGAGAGAGT 

TAAATGTCATTACACTGGAACATAGTGATGCTAAATAAAAGGAGACATCA 

TTCTACTTCAAATGCACCTACAACTTTAAAATGGCATCTGACACCAACCT 

GGATTCTTCGGATGCTGACGATTGCCTCTGACACCCTCTCAATGGCTGAG 

GGGAAGAAGAGGGTAACCGCCAGCCGCACAGCCCCATACAGCGTCACTGC 

CACGAACACGCGGCTGGCTGTGATCACACTGCCGAGGAGCACGTAGGTGG 

TGAAGGTCACAAACACGATGATTTTGCTTGCACTGAAAAATGAAGCCAAA 

TTCATCCCTCTGAGGCAGGAACTTCTCAGAATCTTGGAAATCTCCTTCCT 

GAAGAGAGT 
>Sequence 2240 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 
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GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATA 

AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATA 

TGTGAAGGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAAGCAATGCTAA 

TGGCTCAAGCAATGAGGGGGCTCACTCTAAGAG 

>Sequence 2241 „. ._ 

AGGTACGGGGAGGAACAGAGTCCCTCCTTTACTTCTCCATTAGAAAGAAT 

GAGATGGCAAGACAATGAAACAGGCAAAGTGAACAGAGATGCAAGACAAA 

ATTCAGGTGAGAGAGCCAGAGCATCACTCAGCCATTCCTGACATGTAAAA 

CAGGCAACTAGAAATTTGCAGAAAGGAAGCGAAGTCTCCATAAAGATGTT 

TTTAAAGTGAGCTTGAAGTATTTGGAGACAATTCAGTGTTACATAAAATC 

TGCAAATCTCTGGATAAAGAAGCAGAGATCCCAGCATGGGACAAATGGAG 

CCTCAAAAGTGGGAAGAAGACAGAGAAGACCAGGGCAGAATGCATCTCTT 

CCTTTCTCTTGGCTTTCCTGGATAAGGACTGCATCATTCCTGTGGAAGGA 

CAGGCCATCAGCTCCGAAACACTGTATGTATTTTCCAGTATATACTGCTA 

GCTGTGTGATGTTGGGAAAATTTGGTCCCCTGTCTAACC 

>Sequence 2242 ^^,x-t, 
CGTGGTCGCGGCCGAGGTACTTCTTGGATCTTACATAGGCCTGAAAGTTT 

AGTTGCACTACTTTAGGAATCTCTTTTTATGCATTTGTTCAATTAAAAGG 

CAACAAAGACAAATCCTTAAGAAAATACCAGCATTTTTCCTACATATGAA 

ATCAAGGGTCCTTGTCTGACGATGGATTTTACTAGCGTGGTCGCGGCCGA 

GGTACGCGGGGGGACTGACAACCCGGATAGCTCAAGGTCCAAAAAACCGG 

TTTTCAAACATTATAAGTTCCAGGCTTTGCAAGTCTTTATTCTCTGGGGT 

AATATCCAGTCTTTCTGTTATTGTCTCTTAAAATTCTCTTCCATGGCCCA 

CATTAAGGGAGTTTGCAGAGAGTGAGGGAGGCAAAACTTGAAAAGGGCCT 

GCAACACTTTAAACCTTCTCAGGTTCACCCACATGAAACAGCTGTGCTGA 

GTGTGCTGCCGGTGCCCGGGGAGCTTCTCTGACTGTGACCCGCAGAG 

>Sequence 2243 _ „^ 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTGTGTGTGGGATCACATC 

CAGAGTTGTTGCTGCTGATCTGGGCACCTGCCCTGGATGTGCAAAAGTGG 

TGGTGGGAAGCTGAGTGGAAGTCTGCTCTGCCTTTTTGCTTGTGGGATCT 

GGTCTTGAAAAAGTAACTCCAGAGCTCCTTGCCATTGCAGCTGGTGTGAC 

TGCACTTGTAATGTGCCCTATAGAGAAGGGCAACTGTGAGGTAGCTGGGC 

TGATCATGGTTTCCAAAGTGAGTTCCTGGGGAGTTGTGGCCCCCTGAGGA 

GCTGAGGTAGTGGCTGTGGCTGATGAACGGAGATCTCCCAGTGTCCCAGT 

CAAGAGTGGACAGAGAATCAAACAGAAAAGTGGACAGGGGCGTATTTGGG 

GTCAATCTTTTTTACCTTTGCCGTTTTGAACTAGTGGATCCCCCG 

^ScQucncc 2244 

CCGGGCAGGTACGCGGGTGTGACAGAAATGGAGTCATCAGTTTATCAACC 

AACAAGCAGCTCCAGCACCCAGCACTTCTACCTGAATTTCACCATCACCA 

ACCTACCATATTCCCAGGACAAAGCCCAGCCAGGCACCACCAATTACCAG 

AGGAACAAAAGGAATATTGAGGATGCGCTCAACCAACTCTTCCGAAACAG 

CAGCATCAAGAGTTATTTTTCTGACTGTCAAGTTTCAACATTCAGGTCTG 

TCCCCAACAGGCACCACACCGGGGTGGACTCCCTGTGTAACTTCTCGCCA 

CTGGCTCGGAGAGTAGACAGAGTTGCCATCTATGAGGAATTTCTGCGGAT 

GACCCGGAATGGTACCT 

>Sequence 2245 „ , ^ 

CCGGGCAGGTACTAATATGATCCACAGTTTTCAGCTGTGGAGGATCTGAG 

AAACAGAGGGGTCAAATGACTTGACTAGAGTCACACAGCTGGAATGTGGA 

GCCAGGATATGAACACAAACAGTTTGAATCCAGAAGCTTTACTCATAACC 

ATGATTCTATGTCATTTCCAGAAATGGTGGCCGGCACATAATCTCCCTTT 

GCACATAACAGATTTCACACAAGCCTTTCTTGCCAAGAATCAGGTTCACT 
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TCTGTAATGCTCTTGTTAGTAGAAAAGATAATTTCAATCTGACAATTCTA 

TATTTCCCAACGTTCATGGGCCCTTTCAACCATCTTATCACCCAGCTAAT 

CAAGAATCAGTGTTCCCAGCAATTTCTCGAAACGTCATGGGCAGGATGGA 

GAAAG 
>Sequence 2246 

AGGTACCCCACAAATAATGCAAAAATATATATGTAAATTGGATGATGAGG 

CTGATTAAAAAGCTTGGGCTCAGTGGTCAGACTTGGGCAAGTGGCCTAAT 

GTCGTCCCCTAGTAAGTGGACTTAGAGTGGGGTCTCCAAATACGGAGAAT 

CTTTGGGTTGCAGCAGGAGCTTTCACTGACTGCTGCGTGAGTTGCTCGTT 

CTTTTTCCTTCATCAGGTGCGTAGTTTCTCTGAAAAGCATCACCCAGGTC 

AGAATGAAAGGAAACTCTCTGTGCAGACCGTTGTATGTGGGACCTTTGAA 

GACAGTCAAATAGTGTTCAATTCTTTTGTAAGCAGATTTTCTTGGTCTTT 

CTGGAGAATTACAGTTTTTTGGTTAAAAATTGATCCAGGTTTTTTT 

>Sequence 2247 

CCGGGCAGGTACTACAACTGATTACTCTGTTTGAGGAATTCATGAATTTG 

TCTCAGTCAAACAAGATGAAGAGGAAGTCTCCCCGCCTAGCGCCTTGCCT 

CCAGGTTTGGGTAGTCGGGCCCTGGAGAGAAAAGATTCAGGTGAGCGCAA 

GCCCAGAGAAGGCATCCTGACCTCATCCTAATACAATCACTAATGAGCTC 

ATTTCTTGAAGCTGTATTGATTCTAATCCTTGTCTTATTCAGATTGTAGT 

TTTTACGGCAATCTTTCATTACGTTTCCTCTTACAAGAAAACTAATGTAT 

TGAGAAACAATTAATTTTGCATGATACACACGCATTCAAGGATCTAGCCA 

AAAATACCCCAGGGGTTGGTCTATCATTTTTAATATTTAGCAAA 

>Sequence 2248 

AGGTACGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTTTGTGAATTTACAACACCCAA 

CACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTG 

GTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTT 

TATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTT 

AGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACT 

GCAAAAATGCAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTG 

TATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGATG 

CCAAAGGAAGATCCTTGGAAAAGTCATCAATGGCTTGAAACAA 

>Sccjucncc 2249 

CGTCCATGTACCATGAGATCAATTACCCTAAACAGTGACAGAAACATAAT 

TTTCTGTTGGGACCAGTTCTCGGAATTTTGCACCAACATGATCCCATAGT 

TCCACATCTAACGTTCCCTTTTCAGGAAACCAAGGACAGTGTTCTTCCAC 

TGCCCTGAATAGGGTGACCATATTTTCCATGGGAACCCGAACTCCCCCAT 

TTTAACAGGAATTTCATATATCCCAAATAAGCATACTGTCTAAACTCTGT 

GTGACCCATAGTTACCCCGGACAATACACAGACAACTCACCAATCGTCGG 

GGAGCCGAACAAGCATTTCTGTGGACTGGACCGATGAACATTTCTCCGCA 

CCTACCAAAGGGAATCGGGTTCCCACATGCACTTAGGAAAAAGAAAACCA 

CGTTGGGCGCCAGATATTGGGGGAACCTGCCCCTAATATTTCAACGTACC 

TTGGGCGGTCTACAACTAGAAAG 

>Sequence 2250 

CCGGGCAGGTACTGCAGACACCATTTAGTTTTGCATTGACCTTACTAGCA 

ATTATTATTTTATACTGGCTTTGCCCTTTTCATTCTGTTTTTTGGCACTA 

GTCTGTTTTCCATCAGAATATTAGACCTGCTTACTTCTAAAATATTTTTG 

TGAGTTTGAACACATGGATAGATTTTAATGGCATTTTTACTCTGCATTAT 

TTTGCTTTCTAACACATTTAATATTCACAGTAACCCTATGAGACAGATAT 

TATTATTTCCATTTTAGAGCTAAGAAATATAAGATATGGAGAGGTAAACT 

TCCCACCAAATGAGAGGCAGAGCTAGGATTCACACCAATATGAGCCTGGC 

CTCAGGCCCATGCTCTGAATCATCATATCACACAGCATTTTTTCCTGGAC 

C 

>Sequence 225 1 

AGGTACATCTACATTTTCCTACACTCTTAAATATATAGTAGCTGCAGAAT 

CTGTTTGTGTATACTTAATAGAGGTAATTTTTTCTTCCCCTAGTTATTTC 

TTTCCCATTGAATCAAGTTACATACAAGTTTCTAACCATTCCTGTTATAG 
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GCTTGTTGGTGATTGACTTCATTTTAATAATCTTTTTATTTCATTGCCTT 

TCACCCAGTTTTTTAAACTCATGAAATTCCACACCCCTTTCCATCTCTAT 

TTTCCTTCCTTAAATCAATACTTTACTATAAGCACCTCTTATATGTGATC 

CTTTGACCATAGTCATCTTGGTTTTTGATTAGTCCCTTCCCTGCCTTTCA 

TTTACTGTGTTATCAACTAGAGGTCTTGTAGGAACTGGAGTAAACTTTAC 

TTGAAGAAACATTCAGATAAGCAGTTGTCTTGAGAGGGCTCATCACAGTG 

GATTCAAAGATGAATCAGTGAACATA 
>Sequence 2252 

AGGTACACTAGGACTTGACTGGAAAATTTTACAAACCAAGAAAGCAAGGG 

ACTTCTGTTCCTCTTACCTCCTAGTCTTTCTGTCTCCTAGGGAAAGAGAA 

AAATTACAAAGAAGAAATCTCTCTCTCTCTCCATTTTAAAGCAAAAATAG 

AGTCGGGTGTGGTGGTGCATGCAGATACTCTGGAGGCTGAGGTGGAAGGA 

TTGCTTGATCTCAGGAGGTCGAGGCTGCAGTGAGCCATGATCGTGCCACT 

GCACTCCAGCCTGGGTGACAGAGCGAGACCCCATCTTGAATGAATGAGTG 

AACGGAATGAATGAATGAGTGAACGGAATGAATGAATGAATCATTCTCTG 

CCTTCTGGGTAGTAACCCTGGTTTTTAGCATGTTGTGT 

>Sequence 2253 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACAAACTTG 

GCATGTTTCCTGTTTTGGGGGTGTAGCCTGTGGAAAGCCCATTCGGACAA 

TGTTTTTCACTTG 
>Sequence 2254 

CCGGGCAGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGAT 

CGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGT 

CCACTACGTGATGCTGTAGAATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATA 

CAGCGCCGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTT 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

TATTGAACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTA 

TTGATAAACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTG 

GATACTGTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCT 

ACTTGATTTTCTCTTGGGGTTTTGGCTTGTCTAACCTGCGTTTGAGGGTG 

TAATGTTACAGG 
>Sequence 2255 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATATGTGGGATTCATAAGGGCATA 

TTTGTGACTACCAAGTCAATTTCTTTAAAGGATGTTGGTTTACTGAGGTT 

TTCTATAACTCCATCGTCAGTAAAATCTTAAGTATTAGAATAATTTACAT 

TAAAAATGCAGCTTGAAATTTATGAAACAGAAGAGCATACTCATTACTTG 

TAATCCAGTAAAATTCTACTTTTGTGTAGTTTTTAAGCTGAAATTATCAT 

AAACATATAGAAAAATGTATATGTATGATTAAAGTTCAATACAGCATTTA 

TTATAATGCAAATAATTTGAAAACTATATAAATATCCAAAAATAATTGAG 

ATTGATATTTAAAGGGTGTCCTATTCATCCCATTGGGTTTCCTCAAGCCA 

ATGAAAGTTGTAGTCTTGAATCTTGGGGAACATTAAAGATTATGAGAAAA 

TCTTTGTGTTGGCA 
>Sequence 2256 

GGCGCTCGTGCAATAGTACTACNGGCCGAATTTGAGTTCCACCGCCGTGG 

CGGCCGCCCGGGCATGTACTTTCTTCTTTTTTTTTTAGATATATTTTGGG 

CTGATAGAATTTGACATTGTTCAACTTTAACTTTGTCCTCATTGAACTTT 

ATCCTGCTAAGGAGCTAAAAGGTCCATATGATCAAAAAGGCAGCTCTCAA 

CCCAGCACGAAAITCTAGGCTCATTCATTTCTGTTTACCTACTGCCAAAT 

AAGTCAGACAACTGCATACTTGCTTTACAGACGAATAGAGGACAGCATGT 
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TGTTCAATAATTGAAGTTTAAAAAGTATATGTAAGATACATCCACAAGAA 
GAAAGATAGAGGGAGCATACCGGTTGTCTTCTAAGTATAGGCTCCCTGCC 
CATGGAGATCACACAGTAGAATTATGATGGGTGCCTTAAAGACCAGCCTC 

CTCAAGAACATGAGTTCACCTTGGACCAAAGGTTTGGCA 

cggSck:?gagcanctagtacgcaggcngaactgagttccaccgcggcgg 

CGGCCGAGGTACCATTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATTCCTTAAGAT 

cgccctgttttctggcttcatcaatgactgcatgcagtgcaccaccctgt 

ccactacgtgatgctgtaggattaagtctcacagtgggcggctgaggata 

cagcgccgcgtcctgtgttgctggtgaattagacgccatcgctgtgggtt 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

tattgaacctctgaaggaggccgatactgaagctcggttggcagccggta 

TTGATAAACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGGG 

gatactgtatctgagttggcattgccgggatagagactctgtccctttct 
acttgattttctttgggggtttgtgcttgtctaaccccggttgg 

>Sequence 2258 ^ , 

AGGTACTCACCAGACCCTATATCCCTAGAGTTGCTCCCTCCATTCCAACA 

CCCTTCCCAGCATATTCCAACTACCGCCCCAACTCTGAGCTCTGTCTTCT 

CAGCTCAGTAGGACCACCACTGCTGAACTTCGTTCTTCCTCTGAGTCAGT 

CCTATAAGTGATTCCAGGTAGACAGCTGGAATCATTCTAGGGCTCACCTT 

GTTTCCCATTTTTAGGAATTCCAATCCTATACTACCTACCTTCCATCuAA 

TGTTTGAACGTTTTTCATATGGATTTTTTCCTCTTTTTCTAGTTGTTTTG 

GCAACAGAGCTAATCCAGTACCTGCCCG 

>Sequence 2259 

AGGTACACTAGCCACACTTCAGGTGCCCAGTGTCCACACTGACTAGTGGT 

GACTGCGTTGGGCAGTGCAGATACAGAACATTTCTGTCATCACAGAAAGT 

TCCTTTGGACAGAGCCATGTTAAGTGATGTTATCACAAGATGGACAGAAA 

CATTCCTGTTTGATTTATTTTTCAGACCCAGTTTGTGGAGAAAAATAATG 

ATGCTTTACATATGTCTCTTGAATCCTTAATATGTGAATCCAGAGATAAG 

TTTATACGGGAATTATTTGAATCATCCACAAATAACAACAAAGATACTAA 

ACAAAAAGCAGGAAAACTTAGCTTCATCAGCGTGGGAAACAAGTTTAAGA 

CACAGTTAAATTTGCTTCTGGATAAATTTCCGAAGT 

>Sequence 2260 „ „ ^ ^ » 

CTAGTAGCTCCACCGCGGTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTACGCGGGGCTCA 

CAAGGTCTCATTGTTTAAAAGTGTGTAGCACCTCCCCCTTCGCTCTGTCT 

CTCCTGCTGTCTTGTGAAGAAGGGACTTGCTTCCTCTTTGCCTTCCACCA 

TGATTGTAAGTTTCCTGAGGCCTCCCAGCCATGCTTCCTCTGAAGCCTGC 

GGAACTTCCTGAGCCTCCTACCTCTGCTGGAAGCCCAGATCCCATTGTGT 

GCCAACCTAGTACCGGTGCCCATCACCAACGCCACCCTGGACCAGATCAC 

TGGCAAGTGGTTTTATATCGCATCGGCCTTTCGAAACGAGGAGTACCT 

>Sequence 226 1 _ . ™, 

AGGTACAGATCTGGGAACTAAATATTAAAAATGAGTGTGGCTGGATATAT 

GGAGAATGTCGGGCCCAGAAGGAACCGTATAGATCAGATATTACAACAGC 

TTTGTTTTGAGGGTTAGAAATATGAAATGATTTGGTTATGAACGCACAGT 

TTAGGCAGCAGGGCCAGAATCCTGACCCTCTGCCCCGTGGTTATCTCCTC 

CCCAGCTTGGCTTGCCTCATGTCATCACAGTATTCCATTTTGTTTGTTGC 

ATGTCTTTGTGAAGCCATCAAGATTTTCTCGTCTGTTTTTCTTTCATTGG 

TAATGCTTACTTTGTGACTTCATTTCAAATCTGTAATCCCGTTCAAATAA 

ATATCCACAACAGGATCTGTTTTCCTGCCCATTCTTTAAGGAACCAATCA 

ATTCATTTTCTAATGTACTTCCTTTACAAGCGGGACCAGGCACATGGGCA 

GGCTTAT 
>Sequence 2262 

GCCGGGGTCCGCGGGGACACACACAGCACCTGCACGCAGATGCACACATC 
TCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGGGCTTTTTGATACGTG 
TATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGACTCATTGCAATTCAG 
AAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACTACAGCTCAAAGAAATTCTCGAA 
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TGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGCTGGGGATGAAAT 

TGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCTTCAGCACCAGTG 

AGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTTCTGCTGGAGTGG 

AACCAGCTGGACTTAGCCAATGATGAGATTTTCACCAATGACCGCCGATG 

GGAGTCTGCTGACCTTCAAAAAGTCATGTTTACGGCTCTCATAAAGGACA 

GACCCAAGTTT 
>Sequence 2263 

CCGGGCAGGTACTTAGGAAGACCACAGCTAGATGGACAAACAGCATTGGG 

AGGCCTTAGCCCTGCTCCTCTCAATTCCATCCTGTAGAGAACAGGAGTCA 

GGAGCCGCTGGCGGGAGACAGCATGTCACCCAGGACTCTGCCGGTGCAGA 

ATATGAACAATGCCATGTTCTTGCAGAAAACGCTTAGCCCGAGTTTCATA 

GGAGGTAATCACCAGACAGCTGCAGAATGTAGAACACTGAGTAGGACAGC 

TGACCTGTCTCCTTCACATAGTCCATGTCACCACAAATCACACCAACAAA 

AAGGAGAGGATTTATTTTTGGGTTCCAAAAAAGTTAAAAGATAATGGAAC 

CTGCATTTCTTTTAGTTATTTTTGGGCCCCCAATATTTCCCTCATTTTTT 

TTGTTGGTTGCCATGGATGGGTGGTGGACATGGGCCTTTGTTTTTAGAAG 

GGCCGGGTTAACCTTTTTGGTTTTGGG 
>Sequence 2264 

AGGTACGCGGGGGTTGTATGTGGGTCGGCATTCTTGCATGATGGGAGTGG 

CCACCTGCTTTCATATTCTGAAGTCAGAGTGTTCCAGACAGAAGAAATAG 

CAAGTGi^CGAGAAGTTGGCATCAGAAAAACAGAGGGGAGATTTGlGTGGC 

TGCAGCCGAGGGAGACCAGGAAGATCTGCATGGTGGGAAGGACCTGATGA 

TACAGAGGTCTGTAGGCCATGGGAATGGGTTTGGAATTTTATTCAAAGAG 

CTATGGGAAGTGACTAGAAGGTTTAAAGTTGGGGAAGAGGTTTTGTGTTT 

CTGTTATATTTGTGTTTTATACAAATTACTCTGGTTGCTGTGTTGATAGG 

ACAGCAAAAGGGTAGGAGCAGGGACACCAGTTAAGTTATTGCAATGGTTA 

AGGTGAGAGGTGGTGGGCTTGGGCCTAGGCCTTTTTGGAGTGAACCAGCT 

ATTTGCTTGGTTTCC 
>Sequence 2265 

AGGTACATGCATGAGTGAACATAAAGAGGATGGGATTAGAGAAGTTCTGT 

AGCGAAGTCCTAAAATGATTAAATGCTGAGAAACATGCAAAAAAGCTTCT 

TAGGGCAGCTATCACTGATAGGTATGGTTTAGTGTGAATCCTAATAAACA 

GTCGAATGGATTCAGGACTGGACATAAAATGATAAAAGGGACCAGAAAAA 

GAGAACCAAGTTTTTTGCACATAGCATTTATTATCATTAGGGTGTAAACA 

TCATGATAAATTATTGTAAATGATAATAGCACTTTTGAGGCCTTGCCATG 

TGCCAGCCACTCTACCAGCCCTTTATCTGACACGAGAGATTCCACTTTTG 

ATCACTGCCACTTAAAAGCAAAATGCTGGCCAGTTACACAGAATTAGATT 

GATTTGTATTGGGAGGGCCGTGGGGATTTCAGGGATGTAGGGAAAGTTCT 

TGCCTGGGCGGCCGTTTTT 
>Sequence 2266 

AGGTACAAAAATGAGGCAGGTGTATTTTTTTCCATCTAACAGGGGATGAC 

CACATGAAAAGAACTGGTGGCCTGTGTGTCCCATGGTCTTACAGGGCAGT 

GGTGGAAGGTGGCCCGGTCATCCACTTTCTGGGGAGGCAGAACCAGAAGC 

ACCAGTTGGACAACTGCATATGATTTCATGTATTTGGAAATAAAAACTCA 

TGGATAGTGACTGGAAGTGGATCAGTGGTTACCCATAAATTCATTGCCAA 

GTGCAAAGTCCAGACGAATATTTCCTAGGTTTTCTTCCAGGATTTTTATA 

GTCAGAGGATGTAATCTTATGCCAACGGGTCTTAATAATCAAATGACTTC 

ACAGTGAGAATCATTACTCTGAAAAATTGATTTTTGTTAGAATGATGGGA 

AATTTAAATATTTGAAAGTGAAAACACATGCCACCTTTTTCCTAGAACTC 

TGCAAGGCAAAT 
>Sequence 2267 

AGGTACTGGAACAGGGATAAGTTCTTGGATTAGGTGCCAACATACCTATA 

AAAGCTGATTTTTGAGTAAATTATTGATTCTAACATATGTAATGGATTTG 

GTGTGATAATTTTCTGATCTTTAACTATAAGTGACTTTTTATTCTCCACC 

AGAAAAGATAAATGACTGAGAATGTAAGTCTGCGCTCTGATTAACACAAT 

GGAGAAACGGAAAAACTATCTCTGTTAAAAACTGATTCCTGTCATTCTTC 
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TGATATCAAATAAGAGGAAGGAAAATAAACTTTTTTGTGTGTAGATAGAA 
AAACATACCTGAGGCCAGGTGCAGTGGATCACGCCTGTAATCCCAGCACT 
TTGGGAGGCCAAGGCGGGCAGATCAGCTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAG 
CCTGGCCAACATGGTGAAATTAACGTCTTTACTAAAAATACAAAAATTAT 

CTGGGTGTAACCGGTGCCTGT 
>Sequence 2268 

AGGTACGATTTACCTTTACACCTCAAAGTTTTTTAGATGTGAGCAGCGCT 

GGATTATGGCAATTTACCTTATAATAACTCACCATAGTTGGCTGTTATAA 

GAATAAATATTGTTCTTCTAAGATTTTTAATTAGTTGCTTCAGTTACTAC 

ATTTTTTTCTATTTTTTTTTTTAAATAGAGATGAGGTTTTGCTATGTTGC 

CCAGGCTGGTCTCCTGGACTCAAGCAATCTCCCACTTCAGGCTACCAAAG 

TGCTGGGATTTACAGGCATGAGCCACCTCTCCCAGTCTCAGTTATTATTT 

TAATAAATGAGACTGAACGTCCTCTTATAAGGCTCACTCCCTTGTTCCTA 

CTACATTTGCTCTGGTTAAGTATCTCTTTAAATTCTTCAGTTAAGATCAT 

CCCTTTTATCAGAAACCTAGACACCACCAAGTAGCTTTCTTCCCTTTTAA 

TTTTTCTAGGGGATCACTATTATACTTTAA 

>Sequence 2269 

AGGTACATTGGTGGAACAATTCAGTATGATGTATTTTCTGTGGTTTGAAT 

GTATTCCCTCCAAAATTCCAGTATTGTCAATGTGATAGTAATAAAGAATG 

GGGCGTTTAAGAGGTGATTAGTCTGTGAAGGCTCCTCTCTCTCCTTACTG 

GAAGTAAGAACCTTATGAAAGAGGTGCCACGCAACATTCCACTAGCTTGC 

TCTCCTGTCCGTATGCCATGAGAAAACATGAAGTTCCTCCTCTCTGGAGG 

ATGCAGCCCTCACCAGACAACCAAACCTGCTGGTGCCTTGAATCTTGGAC 

TTTCTGGAGCCTTGAATCTGGAAAGTTCCCAGCTTCCAAAGCTGTGAGGA 

AATAAATTTCCATTCATTATAAATTATTCAGTCTCAGTTATTCTATTATA 

GCAACCAAAACGTCTGGTTTCATTCAGGCTTTTGGGCATTAAACATTAGT 

ACCTGCCCGGGCGGGCCGTTCTAAAACAATGGG 

>Sequence 2270 

AGGTACTATGGGGAATGTGGAAGTGGAAAGTAGTGTGGAGTTTTGGAAAG 

ATATTTCTGCCTAGGAGAGTAGTTGGGCATGAGGACAGGACTAAGAAAGA 

GTGAGTGAAGGAAAAGGTGTGAAGGGAGCAGAAAAGTGGAGGGGGGACTC 

GAGGTTTGGAGACTTGTCCATTAATTCCTACAACAGACACCTGGGAGGAC 

TGGGTGGTTCCTGAAAAATTAGGTAAAGCAGAGTAGGTTGCCTGGTATTA 

ATTTAAAAATATACTGGCCTACCTGCCACCATCAGGGTTACCCTTGGCTT 

GGATGAGGCAAAGGTTAGTTGCCAGGGTGTTCTGTTCCAGGGCACCATCA 

TTCTTCAATGGCAAGGCCGATGAGATATAAGTGGGAAGGGTTTGGCTTGC 

TCAAGAAGGGATTGGGGCAATCCCTTGTGGGAGCTGA 

>Sequence 227 1 

CCGGGCAGGTACCAAATGAAGTGTGAAGACAAGGCCATCCACCACTTTAT 

AGAGGGTGTAAAAATAAACCAGAAATCAAGGGAGAAAGAAAAGATGAAAG 

ACAAACTGCAAAAAATTGCCAAAATGCGACTTTCTAAAAATGGAGCAGAT 

TCTGAGGCTTTGCATGTCTTGGCATTCCTTCAGGAGCTGAATGAAAAAAT 

GCAACAAGCAGATGAAGACTCTGAGAGGGGTTNTGGAGTCTGGAAGCCTC 

ATCCCTTCAGCATCAAGCTGGAATGGGGAATGAAGAAAGNAGATGTTGGT 

GCCCACTAGGCTACTGCTGAAAGGGAGCTGAAATTCCTTCACCAAGTTGG 

TATTCAAAATATGTAATGACTGGTATGGCAAAAAGATTGGACTAAGACAC 

TGGCCATACCCTGGACAGGGGTTATGTTAACCACCGAAT 

>Sequence 2272 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCAGTCTTTATGGGAAAAAGTTTGTGAAAATCA 

GAGAAACCTGAACGTGGAAACCACCAGAATCAGCCACTGGAAGGATTATG 

TGAATGTAAGGCTAGAAGCTATTAGAGCTGAGTATCAGAAGATGCCTGCA 

TTTCATCATGAAGAATAAAAACATAATTTGGAGATGCTGAAAAAGAAGGG 

GAAAGAAATTTTTCATCGACTTCATTTAAGTAAAGCCAAAATGGCTCACA 

TGAGGGAGATTTTAAGAGGAACGTATGCGGAGCTGATGAAAATGTGCCAT 

AAACCAGATGTGGAGCTACTTCAGGCTTTTGGAGACATATTACACAGGAG 

TGAGTCCGTGCTGCTGCACATGCCCCAACCTTTTAAATTTAAACTTAGGG 
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CATGGCCCATACTGGACTGATGGACGGCTCAA 
>Sequence 2273 

CCGGGCAGTTACATGCTCCTTGCTAGTAGTCCTAGTCTTTGAACCCTCAG 

AGCCCAGGTTCCAAACATGATTGAAGCCATCTTGAATCCATCAAACCAAC 

CCATCTGCCAGATGAGTACGCGGGTCCTATATTCCGTTCAATGTAAGCTC 

TATGAGACCAAGAACCTGGGCAGTTTTATTCACCATAAGTATTCCAAGCC 

CTAGTGGTTCCTGGCACATTTTGTATTCACAATAAATATTTGTTAAGTCA 

ATGACCAGATGAATGGCTTTTAAACTCAAGATAGTTTTTTTTTGGTTTGG 

TATTTATTTATTTATTTACTTTGACAGACTTTTGCTCTTGTTGCCCGGCT 

GGAGTGCAATTGGGGCGATCTTGGGTTACTGCCTTAACCTCCCGAGTAGC 

TGGGATTACAAGGGCCCCATACACCATCCTGGTTA 

>Sequence 2274 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGCATA 

TGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCTA 

CTTTCTCTCTCTTTTTCCTTTCTTTTTTTTTATTATGGTTAGCTGTCACA 

TACAACTTTTTTTTTTTGAGATGGGGTCTCGCTCTGTCACCAGGCTGGAG 

TTGCAGTGGGCGCCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCAATCCCATGTTGA 

AAGTAATTCTTCTGCCTCACCTCCCGAGTAGCTGGGACTAAAGGAACGTG 

CCACCATGACTGGCTATTTTCTGTATTTTTTAGTAAG 

>Sequence 2275 

AGGTACGCGGGGGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTT 

AATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGA 

AATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCA 

TTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGC 

TCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAG 

CCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTCCCCTTGATGTGGGT 

CGATGCCAAGGAAAGATCCTTGGAAGAAGTCATCAATGCCGTTGAAACAA 

ACTGGGCATGTTTCCTGTTTTGGGGTGTGTAGCCCTGTGGAAAGCCCATT 

CGGAACAATGGTTTTTACTTGGAGGGTGGGGAAACCCTCT 

>Sequence 2276 

AGGTACTCCAGCCTTTCCATGACTTTTTGGACAGTGGCGCTTACCTCCTG 

AGGATATGGGTCGCCTCTGTTGACCATCTGCAGCAGAGACACAATGGGTG 

TTCAGCCATTAACACTGGGAAGGCCCCGAGAGCCTCTGACTATGTGCTGA 

CACAGTGTGAGCCCTGGAACAAAGCCCTCCCTTTCTGTCTCCTGCACCAA 

TGATGATATGGTCTGAGTTCAATCACCAAACTTCCTTAGTTCCACTTCTT 

CATCAGCCAAAGAAAAACACCGCAGTCAATCATCTCTAAGGTCCCTAAGA 

GGGTGGAGAATTCCATGTTCCACGTTATTCATGGGGGACTCACAAGATCT 

AACTAAAGAGGATGGTTCTCTCTCCCTCATCCAATAGATGAAGAAGACAC 

AGAAAAGCTTGGCAGGATGGGAAACTTCTACCCTGGTGGTCATGTGTGTA 

GTTGATTTCACAACAGGAACTGAAACAGTGCTGCATGGACAATGTACCTG 

CCCG 

>Sequence 2277 

CCGGCAGGTACTTCCCCTTTATACTCTTCTGTATATTTGATTTTTTTTTT 

TTTTAAGACAGAGTCCTGGCTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGCGACAT 

AGTCTCAGCTCACTGCAGCATCCGTGGAGGCTGAAACAGGAGAATCCATG 

AATTTTAAAAAATCTAAACATGTAATTTTAAAACGGGCTTAAGAAGAATG 

ATAACAGTTTTGGTCTTCTTTTTTATCAACCATGCTTTTATTTTACTTGA 

ATCTCGTGCCAATTGCTTTGTAATATTAAAGTAGGATTTACACAAGTGGA 

ATTTAGAAAAGATGATAATCTGTCAAATCTGTCAATACCAATTAGAATGT 

AATCAAGAAATTAGGATAGTGGAGGTTTGAGCACGTAAAGGCTCACCCAA 

ATTCAAAGCCATTACTTGATGCTGAGAGGGGAATATTTCTGGGAAGGTAA 

TTTTTAAAAAATTAAAGTCACAATTTTAAATTTGTATATTGTCCTAATAA 

AAGAAATCTCAACTCATGGGACAATTTTGAAATTAAAACGCTAATTGGTC 

CTCATTCAGTGATGAACAAGTCAAAACGTTTCATAACAGAAAGCCTTTAA 
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GAAGAATCCCGGCCCAGAAAATGTCCTTTTGAAATTGCCTTCTTCCCCAT 

CTCTAATGCCTATGTTAAATTTCTGACTTGCCCATTAAGTAACAGTGAGG 

TTTTCCTGTGCCGAAATTACAATTTATTGACCTGTCACATTTGAAGAAAT 

TCAATTATGTACCCAGAAGCTTGAATAACTGGCATGGTTACCTGGCATAA 

GCGCTTTTGTTGTTCGGTATTAAACTTTATCAAGAAATTGGAATCTTAAA 

TATAGGCGGCAATGCTGGTGCTCAAACGCCCNTCTATAAGGGGTATATTT 

GCTCTTAGCCCGATTACG 
>Sequence 2278 

AGGTACGCGGGATAAAATAGTATGATCAATCACAATGTCCATCTTTAGAC 

AGTTGGTTAAATAAATTATCTGGTCTTTGAAAAGACCGTGCTGGGCGCGG 

TGGTTCTTGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGCAGATCA 

CCTGAGATCGGGAGTTTGAGACCAAGCCTGACCAATATGGAGAAACCCTG 

TCTCTACTAAGAATACAAAATTAGCTGGGCATGGTGGTGCATGCCTGTAA 

TCCCAGCTACTTGGGAGGCCGAGGCAGGAGAATTGCTTGAACCCGGGAGG 

CAGAGGTTGCAGTGAGGTGAGATAGCGCCATTGCACTCCAGCCTGNGCAA 

CAAGAGCAAAACTCTGTCTCAAAGAAAAAAAAAAATGATGGAGCTCCGAA 

TGTGCTTAAGTGGAAAAGATATCTATTGAAATATGGGTGGTTTTTTAAAA 

CACAAAAATTATAGAATATGGGATCCCGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTG 

TGTGTGTGTGTG 
>Sequence 2279 

AGGTACAACCAATCTGGAGCTTACTTAGGATTTTCTAGTGCAGTAGTTCT 

AAAATATGGTCCCTGGATCAGTAGTGTTAGCATCCCCTGGGATTTTGTGT 

TTTAACAAGTTCTCTATATGATTCTGATGCACACTAAAGCTTCAGAATCA 

CTGCTGTAGTATAAACTGTGATGGTTCTCAGCCTTCCCCACTGCTGGCTT 

AGGTGTTTGCTTTCTTGGGTCTACTAAGTCAGTTAGTTCTTTATCTGTTT 

CCTTTCCAGTTTCCAAAATTTTTGTTGCAATCTTTTCCTCTCCAGTTTTC 

CTCATATGTGTGAATTTATATCTTTTTTTAAAAAAATCTCTTTATTGTAT 

AAGAGCCACTGCACC 
>Sequence 2280 

CCGGGCAGGTACGCGGCGAGGGGAGGGGAGAGCCCGAGCGCTGAATTTGT 

TGCTGGGAAACCCGGGGCTAAGGTTGACAACAGGCTCGAGATTGTCCTGG 

GTCACATAATGCCAGCTGAGCGTAAAAAGCCAACAAGTTTGGAAGAAAAA 

GACTCTTTACCAAACAACAAGGAAAAAGACTGCAGTGAAAGGCGGACAGT 

GAGCAGCATGGAGAGGCCAAATGACGATATCAAGCTCACTGCCAAGAATG 

AGGTCAGCAAGGCCCCTGAAGACAAGAAGAAGAGACTGGAAGATGATAAG 

AGAAAAAAGGAAGACAAGGAACGCATGATAAAAGACGAATAAAAGGTGAA 

GGCAGAGGAAGAATCAAAGAAAAAAGAAGAGGAAGAAAAAAAAGAAACAT 

CAGGAGGAAGAGAGAAAGAAGCAAGAAGAGCAGGCCAAACGTCAGCAAGA 

AGAAAAAGCAGCTGCTTAGATGAAAGAAAAAGAAGAATCCATTCAACTTC 

ATCAGGAAGCTTGGGAACCACATCATTTAAGAAAGGGAACTTTGTAGCAA 

AAACCAAAATGCTCCGGACAAGCCGACCAGAGAAAACTTCTTCAGGCGCC 

TTGACTCAGGTTTGAGAANAATACTGTTTTGGCAAGAACCTTAAACTTTA 

CAGAACCACAGAGAGACTTCTTTGTCCATGAATTTAAGGGCCTAAATNTA 

ACCAATTCTTTGCAAAGCCTGTAGCCTTCATTGTGGAACCAAAACTAAAA 

ATCTCTGATGTGAACCGGGCTGTGCACCCTTGGTTCTTTTTTCACAACGT 

TATGCTACCTTGGCCCATACT 
>Sequence 2281 

TCGGAGGCTCCACCGCCGTGCCGGTCCACCGGTCAGGTACAGATCCTGTA 

TTGCCCACCCTTCTCTATTGCTTTGTCCCCGCGCGCCCTCTGTTTTGCCT 

AAATGGGTTCCAGGCCATAGCCACCGACTCTCGCTTTGCCTTCTGGCCTC 

TCGGCAGTGCGCTTCAGCACCATTGCGCCAGGTGACGCTGCTGAAAACAG 

CTGAGTGGCCGGCACTAGTGCAGCTGGAAGCCAAGGCCCATAATTCTCAG 

GAATCTGCACTGTACCCAGGCGAAAAGCCCAAGGGCTCTCCCCACAGCTT 

CCCAACATCCGTCTACAGAGTGTTTAAATATTAGACTTATTAACCTGTAG 

AGATGGAGAGAATCAAAGAAATCACAAGGTATCTCTGAGGGAAAAAGAAG 

AGCACCAGCAGTAAATCACTTAAGAGTATTGAACCAGCAAGCCAGGGATA 
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GGAGAATGGAATGGAAACTGACAGGATGACTGCAGAGGATGGTACCT 
>Sequence 2282 

CCGGGCAGGTACAGCAATGACTTCAGTAAGCCAGGCATCCTTGGATGTCT 

CCATGATAATAATAATTCCCTTAGGACCAATTTGTGCAGGGTTGCTGGTA 

ATAATGGCGCTATTTGCAACTAGGTGTACCCGCGAGAAAGAAGGACACTT 

AGATCCTATAACTGCAGGGTGGCCGAATCAACTTACCAGCACCACCCAAA 

AAGGCCATCCCGGCAGATTCACAAAGGGGACATCACATTGGTGCCTACCA 

TAAATGGCACTCTGCCCATCAGATCTCATCACAGATCGTCTCCATCTTCA 

TCTACTACCTTAGAAAGAGGGCAGATGGGCAGCCGGCAGAGTCACAACAG 

TCACCAGTCACTCAACAGTTTGGTGACAATCTCATCAAACCACGTGCCAG 

AGAATTTCTCATTAGAACTCACCCACGCCACTCCTGCTGTTGAGCAGGTC 

TCTCAGCTTCTTTCAATGCTTCACCAGGGGCAATATCAGCCAAGACCAAG 

TTTTCGAGGAAACAAATATTCCAGGAGCTACAGATATGCCCTTCAAGACA 

TGGACAAATTTAGCTTGAAAGACAGTGGCCGTGGTGACAGTGAAGCAGGA 

GACAGTGATTATGATTTGGGGCGAGATTCTCCAATAGATAGGCTGGCTGG 

TGAAGGATTCANCGACCTGTTTCTTACAGATTGGAAGATTTCAACACCTA 

TAAAATCTTCACCGAGAAGTCAAGGTCCTGGACATTTTTACCATGCTGGA 

TGCAACACTGGCCCCACCCTTTTTGATTATTGGAGTACCATGTTCTTTCA 

GGGAAGAATTCCAA 
>Sequence 2283 

CCGGGCAGGTACACCACTGTGCCTGCTTTGAATCCTTTACGAAGAGAAAA 

AAAAATTAAAGAAAGCCTTTAGATTTATCCAATGTTTACTACTGGGATTG 

CTTAAAGTGAGGCCCCTCCNCACCAGGGGGTTAATTCCTGTGATTGTGAA 

AGGGGCTACTTCCAAGGCATCTTCATGCAGGCAGCCCCTTGGGAGGGCAC 

CTGAGAGCTGGTAGAGTCTGAAATTAGGGATGTGAGCCTCGTGGTTACTG 

AGTAAGGTAAAATTGCATCCACCATTGTTTGTGATACCTTAGGGAATTGC 

TTGGACCTGGTGACGAGGGCTCCTGTTCAATAGTGGTGTTGGGGAGAGAG 

AGAGCAGTGATTATAGACCGAGAGAGTAGGAGTTGAGGTGAGGTGAATGA 

GGTGCTGGGGGTGAGAATGTCGCCTTTCCCCCTGGGTTTTGGATCACTAA 

ATTAAGGCTCTTCTGGATGTTTCTCTGGGTTGGGGCTGGAGTTCAATGAA 

GTTTATTTTTAGCTGGCCCACCCAAATACACTCAGCCAGAATACCTAAGA 

TTAATACCTTGGGCC 
>Sequence 2284 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGTCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTNTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAAGAGTTGATGTAATTACAGAATATGTGAA 

GGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAGGCAATGCTAATGGCTC 

AAGCAATGAGGGGGCTCACTCTAGGAGGACAAGTTAGAACATTTGGGGAA 

AAAATGTTATAATTGTGGTCAAATCGGTCATCTGAAAAGGAGTTGCCCAG 

GCCTTAAATAAACGGAATATTATTAATCAGGCTATTAACAACAAAAAATA 

AAAGGCCTTTGGCCTGGTTCCCCAAATGTGGAAAAGCAAAACATTGGGCC 

AATCAATGTCATTCTAAATTGGATAAGATGGGCCACCCATTGTTTGAAAA 

CAGGAAAGGGGCCAGCCTTAGGCCCCCAAACAACTGGGGGCTTTCCAAGT 

TAAACTGTTGTCCCTAAGGTTTTAAAGGACACCAACCCTACCGAAATACC 

ACCCTTTT 
>Sequence 2285 

CCGGGCAGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCG 

CCCAACGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTT 

TGGTAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTT 

CGGCTCCCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGNGTAACTAT 

GGGTCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCC 
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TGTTAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATT 
CAGGGCAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAG 
ATGTGGAACTATGGGATCATGTTGGTGCAAAATTCCGAGAACTGGTCCCA 
ACAGGAAATTATGTTCCTGTCACTGTTTGGGGTGATTGGGCCTTGGTACC 

T 

>Sequence 2286 

AGGTACACCATGAAGTGATAAGTATTAATCATTCATTTCAATATGTCCAA 

TGGACCAAAAAAGGGGCAGATGGGTATTAATGATTCCCAAAATAAATATC 

CCCTGTTTTAAAATTTGGCTAAAGAGTAGCTTTGCATTTTCCTGGAAAAG 

AGGTTGGTGGGAAAAAAAAGATAATATTTGAACCTGTACTTAAATGGGCG 

GCATTTCCCAATGACTGAATTGTAGTAGAATCTGTTCTCATTGGCACGAC 

ACAATCCTCTGTCTGCTGGAGTGAGACACCATGAGGGGCCGTGAAATTCA 

AAAAGGCTGGGAACCTTGGTTGATTGCGGAGTCAGGGAGTTATTC 

>Sequence 2287 

AGGTACGCGGGACACACAGCACCTGCACGCAGATGCACACATCTCTAGTC 

AAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGGGCTTTTCGATACGTGTATAACC 

AATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGACTCATTGCAATTCAGAAATGAG 

AAGCTGATCCGGAACTCCACTACAGCTCAAAGAAATTCTCGAATGTTCTC 

ACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGCTGGGGATGAAATTGTGAGC 

AATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCTTCAGCACCAGTGAGCAAGG 

CAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTTCTGCTGGAGTGGAACCN 

>Sequence 2288 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCAAGATTATGGTATAAAGTTTTATT 

TTAAATAACATACCTATTAACATACCACCACATGGGACCAACCTTATCCC 

AGAAACTATATTCATTACTGACCCTAACAGCAAAGCTCAGGAACTTTTAT 

CATTTATTTTATGTAGTCACTCATTCATTTATTCCCTCATTCAGCAAGCA 

TTCAACCAACAAGGCACATGGAATTTACTACTTATCATTAACTAGGCTGG 

CACTTGGGGGTGGGGGTTACAATTATGGTAAAATAAGGTAATTTTCTATA 

ATGATTCAAAATGTAGGGGGAGCAAGAAAGAATG 
>Sequence 2289 

CCGGGCAGGTACTGCTTTTATAATTTCTTCAGATAAGGTCATTTTAAAAT 

TTAATCCAGTGGTTTTCAACTAGGGGACAATTTTGGTCCCCAGGGAACAT 

TTGGCAGGGCTGGAGACATTTTTGGTTGTCATAGCTTGGGGGAGAGTTGC 

TACTGGCATCCAGTGGGTAGGCCAGAGGTGCTGCTGAACATCCCATAGAG 

CATAGTTCCTCACAGTGCAGGGTTATCCTGCCCAAAATGCCAGTGGTACT 

ATGGAGAAGAGAAGTGACTTGTGAGTCCTTTGCCAGGGGTAAGTGGGGGG 

GAGGGGGGCNNTNTATCTTTATGAAGTGTTCATTCTAATGACCAGTG 

>Sequence 2290 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGAAGAAATGGCAAGTGCCGAGAAGCTGGCAT 

CAGAAAAACAGAGGGGAGATTTGTGTGGCTGCAGCCGAGGGAGACCAGGA 

AGATCTGCATGGTGGGAAGGACCTGATGATACAGAGGTCTGTAGGCCATG 

GGAATGGGTTTGGAATTTTATTCAAAGAGCTATGGGAAGTGACTAGAAGG 

TTTAAAGTTGGGGAAGAGGTTTTGTGTTTCTGTTATATTTGTGTTTTATA 

CAAATTACTCTAGTTGCTGTGTTGATAGGACAGCAGAAGGGTAGGAGCAG 

GGACACCAGTTAAGTTATTGCAATGGTTAAGGTGAGAGGTGGTGGCTGGG 

>Sequence 229 1 

AGGTACGCGGGGTTTGACCACATATCTGGGCACCGTGGCCCAGCCAAGTT 

GACATATTAAATTAACCCTTGTAGTCCCTTTTTAAACTTACACCCATTGC 

AATTTAGGTCGCTGCTATGGAGCAAGCCACAGAACCTGGCCTTTAACTCA 

TTTACCCGGGCTGACCCATTAGGCCTTTGAGTCACCAACACCTCACTAGA 

GAACAAGCATAATGAAGAAGCTCTGCTGTAATTCGTTAATGTTAACACTT 

TTTTCTTTAAAGATGTCTCATGCTGAGCTTCGTGGCACACGCCTATAATC 

CCAGCACTTTGGGAGGCTGAGATGAGAGGATGGCTTGAGCTCAGAGGTTC 

GAGACCAGCCTGTGCAGCATAGTAAGATTCCGTCTCTACAAAAAAGAAAA 

GAAAAAAAGTTGTCTCATAATTATTAAAAACCACTATTCCAGATCA 

>Sequence 2292 
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AGGTACATTTTAACAGAGGGATATAACACCATTAAGCJCTCATGGACTTAA 

TTCCTGTCTCCAGGGCTATGTATCTTTCAACTGCCATACTGAGGACTTTT 

CAGCCGTGGTCCCGGATGTCTGGCCATACCCATCACTTGAAACAACTGTG 

TGATAGTGAGAGCACTGACTCCTAATTTTCAGAGACTGACCAAATCAACC 

TCACGTCTTTGCCCCATAATACTCCTTTTTCTTAAGTCCTACACCACTGG 

TTTCCCTTTCTTTGAAGGGCGTCTGTATTTTGCCAAGGTTAACTCTAAGC 

TTGTGCTCTTAATTCCATCCTCTTGTGCTTTCTTTGAGAATTTCACCTTC 

CCATTTCTTTCTTACCAGCTTCTAGCTCCTCTGCCTACAAATGTGATTTC 

TTCCTATCCTAAAAACAACAAAACCCAAATAACCCTCCTCTGACTTTGCA 

CTAGCTGAGCTGTTCTCCATCTTCTTTCTTTTTCTTCACCATCTGATCTT 

AAGATATGTCTGCATTCATGAACTGCCACTACTCTCTCACTCTCAAATCC 

AGTGCCTCTACTCTCACAAATCCTTGATTCTTTAATCCTGCATCTGCCCT 

GACCACTTTATATCAATAGATCTGTCAAAGATTTAACTACAACTTTTCAA 

GTGCCACATTAACTTGGCCTTTTAACTCTTCCATTACAAAAAACTGCAGC 

GGTTGACACTGAGACAACTTTCTTCCTCTTTGTAAATATTTTGATCACTG 

GCACACCAAAACATGCAAGCCTTAGGTTTCCTTCCTCTCTTTGAGCCCCG 

GT 

>Sequence 2293 

AGGTACCCCCTGACCCCTTCCTCCGAATATACTTTTGTCTCTTGTCTTTT 

ATTCCTGTGTTCACCCCACTGTGTTCAGTCCCCCTAGGTCTGTGCGGGAT 

ACAAGTGGCGCCCAAACAGGGACAGAATTGGGTGCTCTACACCCTCTCCT 

TGAGCAGGGACTGGCCTAGTGACTTACCTCTATTCAGAATACGGCAAAGG 

CGTTGGAGTCTCACCTCCTTAATTAAGCTATACATGTTTAAAAAAATTAT 

TCAATGAGAATTGTTAAAGCACAGTAAGGAAGACTTTATTCAGGGCCATT 

ATGACAGGTATATAGACAAATGTAATGGGATTTTGCAGTGGTAGAGGGTG 

AA 

>Sequence 2294 „ . ^ . 

GCACTTACAATTGCACCCCATCCTCCTACCCACTCTGATCCCAGAGGAGA 

GTGCTTCTGCTGTAACCTCTAAGGCACAAGTGGGTCCCAAAGTCCTTAAA 

TATGGAGGGATGTGGGGAAGCAGTGGTGAAGATGCGGCAAAGGTCAGCAG 

GCAACACTGGTCTTTGTTGTAGGTAACCTTCATCTAGAGATTCTTCTAGT 

TCTTTCCAGATTTATCTTCTAAAAACTAACTGGTATGGACATATTACAGT 

CCTGTAATTCTTTCTTCTAGGTCATATTGAACATTCCAGATACCTATCAT 

TACTCGATGCTGTTGATAACAGCAAGATGGCTTTGAACTCAGTAAGTGGT 

TAATTATTACCTTCCTGGCCTTTTCTTTGTTCCCTTGTCCCTTCTGTTAT 

TCCCAACATTGTTTGGGGTCAGCAATTGCAAGGGCTATTTGTAGGGAACG 

CCGGGCCACGCTGATGCTGTTCAAGGCACCCTCTAGAAAGAGTGAGTCAG 

GTGCGCAGCCACACAACTGCCCAAGTGAGTCGCAAGAGCCATGGCTGTTG 

GGTACCT 

>Sequence 2295 _ 
AGGTACAGCAGAACTGCATGATCAGGTAAGTGTGCTGAGCTGTTGATCCT 

CCTCATTCCTGAGCTGGGTGTGTAGAGACAAGAGCAGGAGACTAGGGGCT 

GATGATCTTTTAGTCACATCCATTTACCCCAGAGTGCTCTATACAAATAG 

CATTTTTATGTATTCCCCGGCATGAAAAAGCTGGAAAGCACCAAGAGAAG 

GTTGGTGTTAAACAACATGAAGTTTTGGAATCTCAGAAAGTCTGAATGAG 

TTAATTTTTTTGAGCTTTAGCATACTTATCATTTTATAATGAGGATAATT 

CCTTAAAGCAATTCTGTCCAATAGAACTTTGGGATGATAGAAATGTTCTG 

TATCTGAGCTGTCCAATGGTGTAGCCACTAGTCACATGTGGCTTTTCAGC 

ATTTAAAAAATGGCTAGTAAGGTTGGGGCACAGTGGCTTATGCCTGTTAT 

ACCAGCTGGTTGGGAGGCCGATGTGGGAGAACTGCTTGAGTGTAGGAATC 

TGAGGCTGGAATAGGCTTTATATAATGGGCCCAGTTCACTCCAACTGGGT 

GACAAGAGTGAGACATTGGCTTTTAAATAATTTAATAAATATGTTGAGGG 

TCCCTGGCCGGGCGGGCCGTTTAA 

>Sequence 2296 „ . „ 

AGGTACAGAGTGATGCCAGGCGTTCATCTCCCCACTGAGCTCCTGCTGAG 

TGTTTGCCTGGGGCCAGGTCCTCCTTCCGGGAAGTCATTTTAGCTGGAAA 
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GAACAGGGTGGGGGCGGGTGGCAAGGGATCAGAGCATGAGCGTTTGAGGG 

CTTCGTCAGGGGCAGTGAGGAGCCTCTAAAGGACTCTACATTTAGGAATG 

ACAGAGTCAAACAATTTAACAAAGCCCTAAAGGTCCCTGCCAGGAAAGAA 

TGAGCCCCATGTATCACCATAAGCAACTTCTTAGAAACATAACCCACCCC 

TGTCATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAGGGAGGGAGGATTGCTTGAGGTCA 

GGAGCTCGGGATCAGCCTGGTCAACATGGTGAGACCCCATCTTTGCAAAA 

AAAAAAAAAAGTACCTGCCCG 

>ScQucncc 2297 

AGGTACTAGTTCCCATAAAATACACAATAAATACCAGTTCCCATTTTCAC 

TATCACTATCCATACCTACTTCAATCTATTATCTCCACATAGCAGACAGA 

GTAATCTTAAAAATGGTAATTTATAGACCTGTGGTACGGCCGGGCGCGGT 

GGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGGCAGATCA 

CGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACATGATGAAACCCCGTCT 

CTACTAAAAATACAAAAAAGTAGCCGGGCGTGGTGGTGGGCGCCTGTAGT 

CCCAGCTACTCGGAAGGCTGAGCCAGGCAATTTATGGCTGGGCACAGTGG 

CTTATACCTGTAATCCCAGTACCTGCCCG 

>ScQiicnc6 2298 

GNGGCCATTGAGACTGCCATGGAAGACTTGAAAGGTCACGTAGCTGAGAC 

TTCTGGAGAGACCATTCAAGGCTTCTGGCTCTTGACAAAGATAGACCACT 

GGAACAATGAGAAGGAGAGAATTCTACTGGTCACAGACAAGACTCTCTTG 

ATCTGCAAATACGACTTCATCATGCTGAGTTGTGTGCAGCTGCAGCGGAT 

TCCTCTGAGCGCTGTCTATCGCATCTGCCTGGGCAAGTTCACCTTCCCTG 

GGATGTCCCTGGACAAGAGACAAGGAGAAGGCCTTAGGATCTACTGGGGG 

AGTCCGGAGGAGCAGTCTCTTCTGTCCCGCTGGAACCCATGGTCCACTGA 

AGTTCCTTATGCTACTTTCACTGAGCATCCTATGAAATACACCAGTGAGA 

AATTCCTTGAAATTTGCAAGTTGTCTGGGTTCATGTCTAAGCTTGTTCCA 

GCTATCCAGAATGCCCACAAGAATTCAACTGGATCTGGAAGAAGAAAGAA 

ACTGATGGTGGTAACTGAACCCATTTTGAATGAGACCTACACAGGGCTGA 

TGTCATTCATTGGGNACCGGAACAAACTTGGCTATTCCCTTGCCCGGGGG 

AGTATTGGTTATTGAGAGTCTTTTGGTACCTTGGG 

!>ScQucncc 2299 

AGGTACTTACTAACTTTTAGGGCTGTGTAAGTGTAGTGTTGTTTGAAGCT 
CTGTGTGTGTTTCTGTAAAGACTGGTCTGGAAAACTGACCAGAGGAAAAC 

ATTTCCTTGCTTTTCCTCTGCTCTCACATGAAAACAACAAACACAGTTAG 

AGTCAACACCAAAGACTTCAATGACCCCCAGATATGTGGGGATTTCCCCC 

TACCAGCAAGCAAGCAATCAATTCTGCAGCAGACACTAACTGTGTATCCT 

CCAATTTAATTCTGACACTATCTGCCTGGAAATAGCATCAGATCCCTCAT 

GTTGAGGGCTCAGTCCCCAAGACTGCCATCCCTTCAGACACCATGTGCAA 

GTCTGGGCCTATAGAACTTCTGACCAGCTGAGCTTCAAATTGGCATTCCC 

AGACATTTACAGTGGCTCATGGCTGGAGGATCACTTGAGGCCAAGAGTAC 

AAGACCAGCCTGGGCAACAGAGTGAGACCTGTCTTAAGAAAATAAAAAGT 

TAAAATAGCTGTGCCCTGAGGGACCTATTAATATTTCTATTCTAACGACA 

TTATATTAAAGTATTTGATACGTATATATTTGATGTAGTTTCTGATATAT 

CACTGAATGTGAGCTTAGGAATATGTTATATATGAGTGAAATTATTTAGA 

TAATATGTATGAGGTATTATGTGACATATAAATATAATATTTACGCTAAA 

TATTTGATGTATAAGATGAACGTAATATTTTATATTAATGACATGAATTA 

GGATCGATGTGAGGTAATACGCTATTTATGAGAGTTAAGTGACTGTGAAA 

CGTGATTAATCATTAATATATTAGATATAATAATTC 

>Sequence 2300 . _ 

CCGGGCAGGACGCGGGTGAGAATGGAGTCAAAAAGGATTCAGGTGTTTAG 

AGGAGCTGCTTTTCATTAGGACCTTGGAGAGTCCCCTCAGTTTTGACACC 

CTTGTTTCACCACAAGAAAGCACCCGACACCCTGGGTTGCATACTTACTA 

CTCAGGGGCTTTCCCCCCAGCTTTCGGAGCACTGAATTATTGTGAGCTGG 

TGACTCTGCAGGCCTGAGTGGTATTAGGGTTGTGGAATG 

>Sequence 2301 . „ . ^ 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 
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GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATA 

AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATA 

TGTGAAGGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAGGCAATGCTAA 

TGGCTCAAGCAATGAGGGGGCTCACTCTAGGAGGACAAGTTAGAACATTT 

GGGAAAAAATGTTATAATTGTGGTCAAATCGGTCATCTGAAAAGGAGTTG 

CCCAGGCTTAAATAACAGAATATAATAAATCAAGCTATTAACAGCAAAAA 

ATAAAAAGCCATCTGGCCTGTGTTCAAAATGTGGAAAAGCAAACATTGGG 

CCAATAATGGCATTCTTAATTTGATTAAGATGGGCACCCATTGTCTGGAA 

ACAGAAGAGAGGGCAGCTTAAGCCCCCCAACAAACTGGGGCATTCCCAGA 

TAAACTGTTTGTTCCTTAGGGTTTTAAGGGACAACACCTCCTCAAGAAAT 

AACCCCACTTTAGGAGGTAGGCAATTCAAACATTCAACGCTTTCT 

aggtaccaS^tgcggtatggggggcata 

TTGATTGTGATCACATAAATCACAATTACTTATTTGTCAGACGGCAGGCA 

GAGGTCAGGGGCATGGGGTATGGCCAGGGAAAAGAGAAAGTTATTGGTCC 

AAGAAGGGTTGCCTCATGTCTTGGCTTCTGGAACATTGAAATAGGATGTA 

AGAGTGAAGGACACATATGCACACACACACAAACACACATACATGCACAC 

ACATGCATGTATACACCCATATACACACACTCACATACCTGCACTTGTGG 

ggagaggggagaagcaaataataagtgagaaagattggatcatgggagag 

AGGCTTGAGAAGCTTGAAGCTTTTGAGACATGAGGAGTATGAATCAACCT 

GTCATAAGACAACCAAGAGTCATTCTTCCATCTTTGTTTTTCCCATCAAA 

CACTAGTTTATGTGTAAAAAAAATAAAGAAACAATTGGNGATATGATATT 

TTTTTTCTCCCAACAGACACTTTTGTTTTAACTCTAAGTCTTTAATTTCT 

TCTCAAAACAACCTGTGGCCAAAACTGGGTTATTTGGTGATGTCCAAGAT 

CCAGAAAATCCATAGTGGCCAAAATATATACGTGACTTCTTGGAATTTTG 

CCTCTAAATTTGAACATTTTTATTTTTCCAGTTTTGTTTTCCAAATTCTG 

GTTTCCAGTGGCCAGAGCTTTTAAATGATCCAAAAGGTATTTTCTTTTAA 

TCCTAAACTCATTAGAAAGATGGGTTAATGTAGTATGTGCAAATTATATA 

TAATTTCCGTT 

AGGTACCTGTCAGTGTTCAATATTTAACAAACTCCAGTTAAACAGGTAAG 

AGGTCAGCAGTAGCTTATAGGCCTTGGTTCTATTATCCATGTGCCCAACT 

GCAGCCATCGTGGGCTGGTGTTAAAATTTTCCTTTCAATTGTCATTTTTC 

TAATAATTGCAATCAGTGAGAGGAGAAGAAAAAGTTCAAGGGAATGACCT 

GACCTTTCACCATCCTACACAGGAGATGACTGATGACATGGGTTCATACA 

CTAATGTATATCGTATATTCTCCAAAGACCCTCAAAAATCACAAGAAGTT 

TTGAAAAATTCTGAGATCATAAACTGGAAACAGAAGCTCCAAATCCAAGG 

TAACAAGTCTGAAGAAATGGGCAAGCAGCTGTGCTTCTCAAATTGTGTCT 

TCAACTAACAGCATTAGCATCACCTGAGAGCTCATTAGAAATGTAAATTC 

ATAGAAACTCTTTGAGCTGGGAAAAGTGGAACAATCTGTGGTGTGCCAAG 

GACTATAGCTGATTGTGGGTGTAACTCAACTTTGAAAAACACTAAGCACT 

GAGGTATTAAATAAGGTGGGAACAATGTAAATTGAGAAATGTATGGTTTC 

CCCCCCCCCCCCCCGCCTTTTTTTCAGGTTTAAAGAAAATTTAGGGAGGG 

GAATAAAACACATTCATTTTTAAATTCGGGAGGGAGAGCTTTCTAAACCC 

TTCTTTTTGTCACGAAAATTCTTAGACTTATTCACCAATAAAACACACTT 

GGTACTTGGCTTAAACAGCCACCCCATATCCAATTTGAAAGGTCCTTCCC 

GGGCGGCCTTATAGAATATGAGGACCCCGGCTCGAGGT 

>Sequence 2304 

AGGTACAGTTATGCAGTAAAGCCATTAAAACATCAGATATCGACAATCCT 
AGCCACTTTGAAAAGCAATATGAATCTAGTTCTTCTAGCACTCACAGTGA 
TAGTAGCAGTGACAATGAGCAAGACTTTGTTTCCTCCATTCTACCAGGAA 
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ACAGACCAAATTCAACAAATATTAGACCACAGCTGCACCAAAAAAGCATA 

ATGAAAAAGAAAGCTGGTCACAAAGCTAACTCCAAACACAAAGACAAAGA 

ACAGACAGTAGTAGATGTCACTGAGCAGTTAGGCGATTGCAAATTAGATA 

GTCAGGAGAAAGATGCTACATGTGAACTTCCTTTACAGAAAGTAAATACT 

CAGAGTTCTTCAAATAGCACTTTGCCTGAAAGATTAAAAGCGTCAGAAAA 

TTCTGAAAGTGAATACAGTAGGTCAGAAATAACTCTAGTAGGCATAAGTA 

AGAAAAGTGCAGAGCATTTTAAGAGAAAATTTGCCAAATCAAACCAAGTG 

TCTAGGTCAGTGTCTAGTTCAGTGCAGGTGTGTTCTGAAGTTGGAAAGAG 

AAACTTACTTAAAGTTTTGAAGGAGACTTTGATTGAGTGGAAGACAGAAG 

AAACATTGAGGTTTTTGATGGCCCAGATTATGCCTTGGGTGTCTGAAACC 

CTAAGCTTTCTTGGTAAAGAAGAACTTGATGAAAATGACCTAATCTTAGA 

ACCAGATGGCATTTCCTGCCCGAAGGAATTTAAAACCGCTTGATGAAGCT 

TAACTTTAGGGCTCAGTCCCGCCCG 

>Sequence 2305 „^^^ . » 

CCGGGCAGGTACCTACACATGGGGAGGGTTATTGCAGGGGTTGGGGAGCA 

GTGCATTTAAATTTTGTTTCTTCCCTGGATCTTTCACAAACAATTATCGG 

TAAGGTTCCTCCTTCCCCTTGGAAGCACAGAAAAGACACTGCCTATTTGA 

AATTATATTATTTGGGGTTGTCTTGGGCTTCTCTTACATGGAGGTGCCAC 

CTTCATTTTGTAGAACGGTGTAAGTGGTTTCCATTCCAGCATGAATGTGG 

TCGGTCACATGGCAGTGGAGTAACCAAATTCCAGGTGTTCCTGGAAACAT 

TTCTAGGGTTTGGTATGTTCCAGGGAAAATGTCAAAGACATCAGAACTAT 

AAACTCCCCTGTGCTTGTATTGGAAGCTATGGCCGTGAAAATGTACCT 

>Sequence 2306 ^ . ^ , 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGATGTGAACTCTTTTAAACTATAACATGGACA 

CTTTATTGGAACCAAACTTTAGTTTTCTACATTAATGAGAAACACTGGTA 

ACTTTGCTTCATTGAAAAAATAATTGCTTGTTCTCTGTCAGATGCACTTC 

GTCTTAGTAACATGGCCATGGGGAAGACGACCACAGGCCAGATAGTCAAT 

CTGCTGTCCAATGATGTGAACAAGTTTGATCAGGTGACAGTGTTCTTACA 

CTTCCTGTGGGCAGGACCACTGCAGGCGATCGCAGTGACTGCCCTACTCT 

GGATGGAGATAGGAATATCGTGCCTTGCTGGGATGGCAGTTCTAATCATT 

CTCCTGCCCTTGCAAAGCTGTTTTGGGAAGTTGTTCTTATCACTGAGGAG 

TGAAACTGCAACTGTCACGGATGCCATGATCAGGACCATGTATGAAGTTA 

TAACTGGTATTAGGATAATTAAAAATGGACCT 

>Sequence 2307 

CCGGGCAGGTACTTGGGATATATTGGTGAACAAAACAGAAATGTCTGTGC 

CTTCTTGGATCGTGTGTTTTAGAATTATGAGAATTAAATGAAAATAAATA 

TTCAATATGGTGCCAGACACATAGAGGTGCCCACAGTGTCTTATCTCACT 

TTCTTCCTGCTTGCCATATCTTTTCCATCAGGGCCAAAGAGAATGGGAAG 

TGGGAAGAAATAAACTATATATTTCATTTGTATAGCTGTGGAGAGTAACA 

GGCCCTGTGTCCCTTTGGGGAGGTCATGCGAACTGGGCATGGCCTTCTGT 

CAAGAATTATTAGACCAGGCATGGTGGCTCATGCCTGTAATCCTAGCACT 

TTTGGAGGCTGATGCAAGAGGATTGCTTGAGGCCAGTAGTTTGAGAACAG 

CATTACCCACCATGGCGAAACCCTGTCTCTAATAAAAATATAAAAATTAG 

CCAGGCCTGGTGGCACATGCCTGAAATCTCAAGTCTTCCAGAAGGCTGAG 

GCATGAGAATTGCTTGAACTTGCGAGGTTGAGGGTTAAATTAATTTGAGA 

TTGGGCCAATGCACTTCCACCTTGGCCAACGAGATGAGAACTATGTGCTT 

CCGATGGAAACTATGTGACGAGAGTTCCCTTTGCCGTTATTAAAACTAGT 

GGAGTCCTCCGATACGGCATGAATTTCGATGTGAGATTTAGTCGAGACCT 

GTGACGCTATAAGAGGGAGCCCCGAGACACAACATATGTTTCCATTAGAG 

AGGAGATAAGAGGACACATGACGTGATATATCGTCATGACACAATATCAG 

GTGGAAATAGGATGATCGTGATATGATGTCATATGATATACTACGCTGAG 

ACGCTGAGACTAAAGCTCGAGGCG 
>Sequence 2308 

CCGGGCAGGTACCAACAACGCACTTACCCACTGTTTTAATCTAGGTTATT 

CTTGAAAGCAGAGCCTGAGACAAAGGTAGACACATTCTATTTATGAGTCT 

AACACCCAGGAGCAGGAATGAGAGATAGGGGAGTGAACTGGGGAAAAGGG 
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AAACTAAGTCCGAGCAAAACCAGATACTGCTCTTATCAAGTGGTCCACCC 

CTATTAATGGCTACATAATGCAGAACTTTCTCAGGATTCTTCTTAAACTT 

TATCTCAGAACTGTCTGCCTCAGGGAGAAAGGAGAAGTATTTCTCCATCA 

GCAGCCACCTCCTGTGTGTTGAGGGCTGCTCCTTTTGGGCATTAACCCAC 

TGCCTCCACCACCCCAACCCTCTGGGCTGCAAAGAGCTAGCTGACAGTCC 

AGCTGGTACCT 
>Sequence 2309 

CCGGGCAGGTACAGACAGAATTAAAGACCTGGAGAAACAGTTCGTAAAGC 

CTGATGGTGAGAATAGAGCTCGCTTCCTTCCAGGGAAAGATCTGACCGAA 

AAAGAAATGATCCAAAAATAGACAAGATGAATGGCTATCAAAGAAGGATC 

AAAAATGCAACTGAGAAAATGATGGCTCTTGTTGCTGAGCTGTCCATGAA 

ACAAGCCCTAACCATTGAACTCCAAAAGGAAGTCAGGGAGAAAGAAGACT 

TCATCTTCACTTGCAATTCCAGGATAGAAAAAGGTCTGCCACTCAATAAG 

GAAATTGAGAAAGAATGGTTGAAAGTCCTTCGAGATGAAGAAATGCACGC 

CTTGGCCATCGCTGAAAAGTCTTAGGAGTTCTTGGAAGCAGAATATCGCC 

AACTGCCCAATGGTGTTTACCCAACTGCAGAGCAGCGTACGTATGCCTAC 

ATCCCAGAAGCAGATGCCACTTCTTACTTTTGCAAAAATCTTATGGGGCC 

TTTGGCTCCTTTTAAACCCAGTGAACTCTGAGCCCATTATTAGGCACATT 

AAGGAAACCGGTTTATAAGCCAGTTGAAGTCTGAATTTGTGAACCAATCC 

GGCCCTTTCAGGGAAAAAATTTAACAAGCTTTCCTGTTCCTGGGCGTTTT 

AGAAGTATGGAACCCACGGCTGTGAGAATTGGAGTAAGCATATCCACTCC 

GCGAACTTAGGGGGGGCCCGAAACCCAGTATTATTACATTTGAGGGGGAA 

AAGCGCCTATGGGTATGAAGGTATAGG 
>Sequence 2310 

AGGTACTAAGAACTACTTTGTGATCAATATAAATCTCTTCATCTCACTGT 

ATCATTATGTCTATATGGTTTCCATTTGTTCTAACAGAAGCTGTTGGGAT 

GGAAGCCAAAAACACCCTTTGAGACTTGTATTGAACAGTTTTCATATGCA 

ATAAAGATAACTTTATGCACATGCAGGGAAATAAGAGAGTTGAAAATGGA 

AGGAAAATATTTGCCAAATTGTTTAAGTGTTTTAAGGTGATTACTGGTAA 

CACAGTAAAGTTTCCAGGGGAAAATTCCATCTCTCACCCTCCACATAAAA 

ACTCACAGTCACTGATCACTGCTTGCCAAGTTTGAGTTCAGCTCTATTTT 

CTGGCTTTAAGATTGAAGATTCAACAGAATCAATTTGAGGGCCTGATGTG 

GGTGGCTAACGCCTGGGATCCCCAAACTTTTGGGAGGCCAAGACGTGCCG 

ATCATGATGTCAAGAGATCAAGATCATTCTGGACACATGGTGAACCCCTG 

TTTT 

>Sequence 23 1 1 

CCGGGCAGGTACACTCACACACACACACACACACAGAGCTCTTAACAACT 

GGTCCTGAGTAGCTCTTTGTAAATTCTTTATTGCCAGGAGTGAACCCTAA 

AGTGGCTCACAAGAGTGCCCTATTTATTTCAATTAACTTCATGGACAAAC 

ACATCTCACAGTTGAGATACGTGACCCTTGTGAGATGGCATGTTTCTAAA 

AGAATGTCACATACAAGAGTGTAGCAGTCAGCTGTGCAGCTGATATCTTT 

GAAGGCCACCAAAGAGGACAGGTTGGATGAGGTCATTAACATTGACATAC 

CTCTCATCAAGAAGAACTCACTTGAAAGCAGTGGGGTCCGGACAACCAAA 

AATGAAGAGGAGAATGAAAAGGAAAAGGAGCTCCAGCTGGAATATCTGCT 

GGGTGCCTTTGAAAGCCTGGGCAAAGCCTGGCCGCGAAACGCGGAGACCC 

AACGTTGGTATCGTCAGGAGCTGTGCAACTGATGTGTG 

>Sequence 2312 

AGGTACATATTTTTAAATCCAGCAGAATAAATGTGAATGTTTTGATTACC 

CATCATTAAATTTTTTAAAAAACTATCCCTACTTCAGCTGTTGGAAAATA 

TTATCTGGCAACTTCAGGTGACAGATTAACTCTGTTGTTTGTTTTAAATA 

AAGTTTAAAGGAAATAAGTATCTAATACCATTTTCAACTAGCCATGCAAA 

ATTGGCTTCTCTCCCCAAATCCTGTATTTGAAAAAATAACTTTAACATAA 

CGTTTGGCATTAACTTATATTTGCTCATCATAAAAAACCAAAAGAAATTT 

TTATATCTCAAATTGGTAAACTTTACAAAATATTTAACATATGAGGAAGA 

GGTATATCTTACAGAATTATTTGGCTATGTCATAAGGCAGTAATGAAGAT 

GGAATTTTTCCTATCATAAATCTGACATAAGTGAAAGTCTATAACATGGT 
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CATTCTCCATAAATCTGAAAGCTTGTTGGTG 

>Sequence 2313 „ „ _ 

AGGTACTCCACACCTGATCAAGTGACAGCGTGGCGTCATGTCAGCCAGCA 

AAATGTTTGAGTGACTTTTGAGTAATGGTGGCATAGAAGGTAGAGGGGGT 

TGAAGGAAATAATAATGGGAATTTTTTTCCTTTCCTATATATTTTAGCAT 

GTATAATGCTTCAACTCTCTGGTGGAAATTTGGAACACAGGATAGTAAAA 

TATTCCTTTTCCTAGAGGGTAGTAAAAGTGGAGTAGAAAGTAGGAGCTGT 

TAGAATTTCCATGATAAATATAATTTGATTACATATGTTGGGGTGGGTTC 

CCTCTGAGCTGAGGATTTTACTTTGAGAGTTGTTTCACAATGGTATATTT 

CTTTCCAGTTTTCAGAAGCAAATTTAGCCTTAAGAATTTGCCCTGGCCAG 

TCCCAATGGCTTATGCTTGAAATCCCAACACTTTGGGAGGCTTAGGTGGG 

CGGATCACTAGGTTAGGAAAATCAGACC 

>Sequence 2314 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCACAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCATAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCGAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATATGTGAA 

GGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAGGCAATGCTAATGGCTC 

AAGCAATGAAGGGGCTCACTTAAGAGGAC 

>Sequence 2315 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGCATA 

TGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCTA 

CTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTATTATGGTTAGCTGTCACA 

TACAACTTTTTTTTTTGAGATGGGGTCTCGCTCTGTCACCAGGCTGGAGT 

GCAGTGGCGCGATCTCGGATCACTGCAACCTCCACATCCCATGTTGAAGT 

AATTCTTTTGCCTTAACCTTCCGAGTAGCTGGGACTAGAGGAACGTGCCA 

CCATGACTGGCTAAATTTCGGATTTATTAGTAGAGACAGAGTTTACCATG 

TTTGGCCAGGATTGTTTTGATCTTCTGCCCTTG 

>Sequence 2316 

AGGTACTATTTTCTACAAGAAGCCTTCAGGGGAAATAATGGATCCTAGTT 

ATGTCAAAGAAAACAATGAGACAAAATGGCAACTTCACAGTCTTCAAGTA 

AATATAATCCCTGATATAAATGGAAATTAACATGTAATTTTGGGGGCAAT 

AGAAACAACAACAAAAACCTGTGACAACTCTGTCCTACTCCTTTAAAAAT 

GAGCTTTGACTCTGTAGTCTCTTAAGGCACAAAACCTGATAGACGGCATT 

TAACTGGTGGCCTGCACCTCTGATTTGGATTTTAAAAAACAACTATTGAC 

ATTTAAATAAAAATAAACCATTTTGTTAGAGCTGGAGATTCTTGGATAAG 

TTGGGAGAAATATTTCAATGAACTAGCATCTTGGATGTATAAATATTTAG 

TGCCAAAGTTAAAAAAAAGTACCTGGCCTGGCGGTCTATTTAGAACTAGA 

GGATCCCCTCGGCTGGAAGAATTCTATTATAATGTT 

>Sequence 2317 

CCGGGCAGGTACAGCCCACAGAACTGTGAGCCAATTCAATCCCTTTTCTT 

TTTCAATTACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGAT 

TAATACACTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATG 

CCAGGTGTTCTAGGGTGTTATCTTAGCCAATACTTCTTCCTCTTCAGCAA 

GATCTATTTGCCTATGACAGCTTGACCTACATTTCCTACCATACTTGTTA 

GTAACAAGTAGCCCATAACATCTTGATGGACTTAATTTGAATCACCAGAG 

GGTTTTTTAGTTTTCTACTTTTATTTTCCGGGCTTTTTGGAAACCCACAT 

AAACTTTTTTAATTAATTAAGGTGCCTTGTGGTTTTGAAAAAACTGTTAA 

AAAAAAAAAATGGGAAGGGCTTCTTTTAAAAAATTTCCATTTTTTGGCTT 

GGGCATGGTTGTTTAAACACTTTGAAATTTTAACTCTTTGGGAGGTTGTG 
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GAGAGAAGAATCATTTGAGCG 

>Sequence 2318 „^ . 

AGGTACGCGGGGGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTT 

AATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGA 

AATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCA 

TTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGC 

TCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAG 

CCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGT 

CGATGCCAAAGGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATTAATGGCGTTGAAACAA 

ACCTGGGGGGTTGTCCCCTTTTGGGGGGTTACCCCGGGGGAAAGGCCCAT 

TTGGACCAATGTTTTTTAATTTGGAGGAGGGGGACACCTTCTGGGAGACT 

GGATATTTTGCCCTTTTGGGGCCCTGCCCCGGCGGCCTTTTAAAACACGG 

GGGGGCCCCCG 

>Sequence 2319 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCGTGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATGAA 

CCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATAA 

ACTACCAGCGGGTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGGGGATACTG 

TATCTGAGTTGGCATTTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCTACTTGA 

TTTTCTTTGGGGGTTGTGCTTGAATACCCGAGTTG 

>Sequence 2320 „ ^ 

AGGTACTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACACCCGGGCTCTGTGATTTG 

TTTGTTTTTTGAGATGGAGTCTCGCACTGTCATCCAGGCTGGAGTGCAAT 

GGTGCAATCTCTGCTCACTGCAAACTCCGCCTCCTGGCTCAAGCTGATTC 

TCCTGCCTCAGCACTCCCGAGTATGCTGGGATTACAGGCACATGCCACTG 

CGCCAAACTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAAACGGGGTTTCACCATGTTG 

CCTGGGCTGGTCTTGAATTCCTGACCTCAGGTGATACTTGCCTTGCCCTC 

CCAAAGTGCTTGGGTTACAGGCGTGAGCCAGAGCGCCCAGCCGCCTCTGT 

GATTTTTTAAATTGTGTCACTCACACTAAATTTAACAGCACATTTTTTGA 

TAACTCATTTTTTTTGGAGTCTTTCCAAAACATTAAACCTAAGTTTCAAA 

GAAAATCGCAATTCTTTTTGATTTAATTAACTTACCTAATTAAAATAACC 

ACTGGCCATAAACCAGAACTTGGGGAAAACTTAAACTCTTGGTAAGGTTA 

AAAACCTCAATTGGAGGGGAGTTGAAGTTTTCCGGAAAAAAAACAGGAAT 

TGGGGGAAAACCCTATTAAACCTGGAATATTTAGGGGTTTTTTTGGCATA 

AGCAGGGATGCTTTACACCAGAAGAGGCCTTTGGATTGGGGAACTTGGGG 

GGGTAGGTTAAGAAAACACCTCTAATTTGGGGCCCCCCCCCCCAAAAAAA 

ATAATTCTCTGTGGCCCCCCCACAAAAAAAAGAAAATA 

>Sequence 232 1 . 

AGGTACGCGGGGAATGCCAGATGATCTATCATTGTCTCACTTTGCCCCCA 

GATAAGACCATCTAGTTGCAGAAAAATAAGCTCAGAGCTTCCACTGATTC 

TACATTATGGATATGGTGCCGCCGAAGCAAGCACAAAGCCCTATTTTACA 

CATGCCTAGTGATGCTTCATGGACAAGGCTTGGCTCTGTTGAGTCCAGCT 

AACCTACCTGAGATTCTGAGATTTCTCTTCAATGGCTTCCTGTGAGCTAG 

AGTTTGAAAATATCTTAAAATCTTGAGCTAGAGATGGAAGTAGCTTGGAC 

GATTTTTATTATCATGTAAATCGGGTCACTCAAGGGGCCAACCACAGCTG 

GGAGCCACTGCTCAGGGGAAGGTTCATATGGGACTTTCTACTGCCCAAGG 

TTCTATACAGGATATAAAGGTGGCTCACAGTATAAATCTGGTAGCCAAGT 

AAGAAGAAACAAACACTGATCTCTTTCTGCCCACCCTCTTGACCCTTTGG 

AACTCCTCTGACCCTTTAGGACAAGCCTACCTAAATATCTGGTAAAAAAA 

AGACCAACAACGGCCTTAAAGGAATTCTTACCATTGAAGGCTTAGACTAA 

TCTTGGCTTAAAATGGGGTTCCAAATTAGGGTCTGAATATTGGGGGGAAG 

GGGCACAATTGCTAATTTTGGGGGGGGGATAAAAGGTAGGGATGCTCACA 

GGGCCCCAAACCAGGGGGGGCTTGCTTGCGTTTTTTGGGGGGGGAAAACC 
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CAAAAATTTTGGGCGGCCCCTTTTTGTGGAAAAGGCCCCG 
>Sequence 2322 

CCGGGCAGGTACGCGGGACACACACACACACAGCACCTGCACGCAGATGC 

ACACATCTCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGGGCTTTTTG 

ATACGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGACTCATTGC 

ACATTCAGAAATGAGAAGTCTGATCCCGGAACTCCACTACTAGCTCAAAG 

AAATTCTCGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGCT 

GGGGATGAAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCTT 

CAGCACCAGTGAGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTTC 

TGCTGGAGTGGAACCAGCTGGACTTAGCCAATGATGAGATTTTCACCAAT 

GACCGCCGATGGGAGTCTGCTGACCTTCAAGAAGTCATGTTTACGGCTCT 

CATAAAGGACAGACCCAAGTTTGTCCGCCTCTTTCTGGAGAATGGCTTGA 

ACCTACGGAAAGTTCTCACCCATGATGTCCTTACTGAACTCTTTTTCAAC 

CACTTCAGCACGCTTGGGTACCTCGGGCCGTT 

>Sequence 2323 

CCGGCAGGCACAGTGGTGCGATCTCAGCTCACTGCAAGCTCCGCCTCCTG 

GGTTCACGCCATTCTCCTGCCTCAGCCTCCCGAGTAGCTGGGACTACAGG 

CATCTGCCACCACGCCTGGCTAATTTTTTTTGTTTTAGAGAGACGGGATT 

TCACTGTATTAGCCAGGATGGTCTCAATCTCCTGACCTCATGATCCACCT 

GCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCATGAGCCACTGCGCCCA 

GCCGAGTCATTTTTTAATACTACTGCATGTGAGTTAACACAATCATTCCC 

AAATTGAAGTTTTAGATGGGCCCTCAAAATTTTTAGGATATGGTTTTCCT 

ACAGGTTTATATTGAAAGTATGGGGTATCTCCTATTACTCCTCTTTTTAT 

TTGTCTTAAAGGAGAAAGGGAGAGGCCAGAGACCAAATGTCCCCATTTCC 

CTATAGCTAATCTCTCTGGAAGACAAGCAGCCCAGACTTGAGCTTCTAGA 

TGGATACAACCAGGTGCATGTCCAAGGCACAGAGGAGGGTATTTATAACC 

CATAGTAACATTAAATGCAGTGCCTTCTCCTGGCTTGAGCGGGCACGGTT 

AATCTGGAGTTGCAGGCATCCACACCCTATATGTAGTATAGATTTCTGGC 

GGAGCCTTCTTCCAGGTGGGAAGGCCAAATAAGTGGGAGGAAAAAGGCAC 

CATTAAAGCCCCCCCCAATTTTTGGGGGAAAAATTTTAGAATTTTTTTTT 

TTTGGGGGG 
>Sequence 2324 

AGGTACGCGGGGAGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCC 

CTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCT 

GTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAAGGAAAATT 

GAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAG 

GCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCT 

GTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGA 

ATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAG 

AGGAGAAAGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCC 

CCTGAATGTGGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGC 

GTTGAAACAAACTTGGCATGTTTCCTGTTTTGGGTGTGGAGCCTGTGGAA 

AAGCCATTCGGAACAATGTTTTTCACTTGGAGGATGGTGAACCCTACTTG 

GAGACTGATTATTATGCGCTCTTTGGAACCTGGCCCGGCCGGCGGTT 

>Sequence 2325 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AAATACAGCCTTTCACCCTCACAGAAAGACACAGGACAACAAATTCAATA 

AATTAATTCACTGGCATGGATGATTTTCTCAGACTAATTGGTTCCAGTTT 

GATAGGAGACAATTAAAGGCTTGAAGGCACTGGATGCCTGATGATGAAGT 
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GGACTTTTAAACTGGGGCACTACTTGAACGATTGGATTGGCCGAGACACC 
AGGAAATCAGATGGAGCAAGCTTATAACAAAATGGGTCAACCAGGACTTG 
GAAATTGCTTGGAACTTGAACTTAAAATTTAACCCCAATTGGTTAACTTA 
GATTGGGAGTGGAAAATTGGTGTTGGGGGAATATGAAAATAATTTGGGGG 

GGAAAATTTT 

M3GTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCACTTCTCC 

TAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTCTATTAG 

CCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGATC 

TCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGTC 

TCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTATTCTTA 

TTGGGCCTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACCTGGATGG 

ATGCTCCTGCAGAAATCTATACTAACGATAGTGTGTGGATGCCTGGAACT 

ACAGATGACCGTTGCACCGCTC 

^^coudicc 2327 

AGGTACGCGGGGAGAAGAAATAGCAAGTGCCGAGAAGCTGGCATCAGAAA 

AACAGAGGGGAGATTTGTGTGGCTGCAGCCGAGGGAGACCAGGAAGATCT 

GCATGGTGGGAAGGACCTGATGATACAGAGGTCTGTAGGCCATGGGAATG 

GGTTTGGAATTTTATTCAAAGAGCTATGGGAAGTGACTAGAAGGTTTAAA 

GTTGGGGAAGAGGTTTTGTGTTTCTGTTATATTTGTGTTTTATACAAATT 

ACTCTGGTTGCTGTGTTGATAGGACAGCAGAAGGGTAGGAGCAGGGACAC 

CAGTTAAGTTATTGCAATGGTTAAGGTGAGAGGTGGTGGCTGGGCCTAGG 

CCTTTTTGGAGTGAACAAGCTATTTGCTTGGCTTCCATGATCCTTCTCCC 

TCCACTGGAATGGAG 

2328 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTAGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATGAA 

CCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATAA 

ACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACTG 

TATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCTACTTGAT 

N 

^ScQU&riC6 2329 

AGGTACCGCACACAATTGTATGCGCTGCACTTTCATCTGACTGGAAGCAC 

AGTGGGCTTACACCAGCATCAACACAAACACGTGAGCAGCGCCTTGCACT 

ACAACAGACACGATATCCCTAGGGGACAGCACTGTTTTCAGCCCCATTAT 

AATCTCATGGGACTACTGTTACAGATGAGGTCCACCATTGACCAAAACAT 

GTGGAGCACGGCAATTAATTCTGGATTTGGATGGGGACGCAAAATAAGCA 

CAGCTCTGGCAGGTCTAATCAAGATTAAGAGAGAAAAGCAACTAAAACAT 

CTGAGAAAACAGATACAGAGGGCATAACACCACACAGAAAATACTACATA 

CAACTGAGCTATAATTTTTAATTGACTTGCTGGAAATTACTAAATTACTA 

AAATTG 

cS^AGGTACATTATTTGTCCATATGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAGAC 

TGCAGGGGAGAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTA 

CTCAGAAAATTTGTATTGAGTCCTGCTACATACATGCTAGGCATTAGGGT 

CTAAAAAGAATGAAAATAAAGCATCTCAGGGATGGCTTTTCAGAACACAT 

GCCCAAGCAGAGACTTAAATATTGAGGCTGGCCAGATTAAAAGGGGTAGA 

GGGCAGGAAAGGGTGACAGCATGCCCGGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGAG 

GCCTGAAAGAATGAAAGTATTTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTAGG 

GCACTACCAGCAGCTCAGCAATGCCAGAGAAAGGGCACACAGGGAAAAGG 

GCTAA 
>Sequence 233 1 



Table 3 
435/1077 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAGATAGGGT 

TTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTCTTGAACTCCTGGGCTCAAGTGATCCA 

CCTGCCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGTGTGAGCCACCACAC 

CCAGCCCAAGTTCAACTTTTTTTTTCATTCTGTTTGCTGCTTGTGTTTCT 

TCTGCTGTGAACACTCTCTGTTCATGTCCTTTGTCCATTGTTCTATGGGG 

GTGTTAACACTGTTTTCTTATTGATCTACAACCACAGATATTAAGGCATT 

TGTTTGTCATACTTTTTGCAAATGCTTTTCTCATTTGCTATTTGCCTTTT 

AACTGTACAGAAAAGGTGAATCTGTGTTCTGTATATTCTGCCTAAGGCAA 

AGAT 

C?GGGCAGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCG 

CCCAACGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTT 

TGGTAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTT 

TGGCTCCCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTAT 

GGGTCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCC 

TGTTAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATT 

CAGGGCAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAG 

ATGTGGAACTATGGGATCATGTTGGTGCAAAATTCCGAGAACTGG 

aggtact¥aatcctggttggtttacccattctaaattatttatgtgagat 

AGCTATCTATTTGGAAAAAAGTAAAGTGAAAGTCTTACCTCAATCCACAC 
TCAAAAATAGTTTACTATATGACAGATCTATGGCAGGCAGATTTGATGGC 
TCAATGAACTCCACCCTCCCAGTGTTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

acagggagccaaaggtccgtgggacgtgaccaactcagcattccactgga 

GGCTATATGATCAAACAGCAAACTGTTTATCATGAATGCAGGATGTGAGC 

aaactcaccattgctcctgccgacagaaggttttctggaggcaatcactc 

CCTGGTGCTGAGGTTATCTACTGCAACATTTAGAGAATGTAGTCTTGC 

>Sequence 2334 

AGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACACTGTGA 

TATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTGCAGCTA 

CACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATATTTTAGCTTTT 

TATAGGCTTTCTTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATGATTTTCTTGCTTTGA 

ATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTCCATAGGCT 

GAGAAACTGTTTAGCCAAGTTCGGATAAAATTGTATCCAAAGTAAGAGTA 

TACAAGCTATGGGCAAGTCCAAAATCAAGCTGTTCACAGGACCATGTTCT 

CTCTAAAGGTTCTAGGAGAGAATCCCTCATTTCCTTCCAGCTTCTGGGTG 

GCTGCTGGCATTA 

>Sequence 2335 „ „ 

CCGGGCAGGTACATTATTCCTCCACATGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAGAC 

TGCAGGGGAGAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTA 

CTCAGAAATATTTTATTGAGTCCTGCTAAATACATGCTAGTCATTAGGGT 

TTAAAAAGAATTAAAATAAAGCCTGTCAGAGATGGCTTTTCTAGAACACA 

TGCCCAAGCAGAGACTTAAATATTGAGACTAGCCAGATTAAAAGGGGTAG 

AGGGCAGGAAAGGGTGACGGCATGCCACGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGA 

GGCCTGAAAGAGTGAAAGTATTTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTAG 

GGCATTGCCCGCAGCTTAATAATGCCAGATACAGGGCACACAGGGGAAAG 

GGCTAAAGATGG 

>Sequence 2336 . 
CCGTGTTGGCACGGAGGCTGATACAGCCACAGGCTCTCCCCATCCCTCCA 

GCCTTATCTAGGATCACCATCAACCCCTCCCATGCACCTAAACAAAAACT 

AACTTGTGATATCCTTGAACATGTCAGGCATACATTATTCTTTATGCCAG 

AGAAGCTTTTGCTTGACTCTGAAATCTAGAATGACGTAAAGATTTGAATA 

AGTTGACTATCTAACTTCATGCAAAGAAGGGACACATATGAGATTCATCA 

TCACATGAGACAGCAAATACTAAAAGTGTAATTCGATTATAAGAGTCtAG 

ATAAATATATGAAATGCAAGAGCCACACAGGGAATGTT 

>Sequence 2337 
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CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTAATTGCCTTTCTCCT 

TTACCTTCCCTGGAGTTCCACCTTTGTAATTGTTAGAGAAAATCCCTCTG 

GGCCTTCAGGATAGTCATCATCAAGGATTTCAACATGCAGACTTTTCCTC 

ATCTCCCCTGCTTCAAAGAGGAGCTCCCCTGCTGCAGGAACAAAATCCAA 

GCCTGCTTCCGCTGTCCCGCTCATCGTCTTGTGGACGCGGGGACACTTCA 

GGTGCCCAGTGTCCACACTGACTAGTGGTGACGGCGTTGGACAGTGCAGA 

TACAGAACATTTCTGTCATCACAGAAAGTTCCTTTGGACAGAGCCATG 

aStact¥aatcctggttggtttacccattctaaattatttatgtgagat 

agctatctatttggaaaaaagtaaagtgaaagtcttacctcaatccacac 

tcaaaaatagtttactatatgacagatctatggcaggcagatttgatggc 

TCAATGAACTCCACCCTCCCAGTGTTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

acagggagccaaaggtccgtgggacgtgaccaactcagcattccactgga 

GGCTATATGATCAAACAGCAAACTGTTTATCATGAATGCAGGATGTGAGC 

aaactcaccattgctcctgccgacagaaggttttctggaggcaatcactc 

CCTG 

>Sequence 2339 . „„„^ . ^ . ^ 

aggtacttaatcctggttggtttacccattctaaattatttatgtgagat 
agctatctatttggaaaaaagtaaagtgaaagtcttacctcaatccacac 

TCAAAy^ ATAGTTTACTATATGAC AGATCTATGGCAGGCAGATTTG \TGGC 

TCAATGAACTCCACCCTCCCAGTGCTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

ACAGGGAGCCAAAGGTCCGTGGGACGTGACCAACTCAGCATTCCACTGGA 

GGCTATATGATCAAACAGCAAACTGTTTATCATGAATGCAGGATGTGAGC 

AAACTCACCATTGCTCCTGCCGACAGAAGGTTTTCTGGAGGCAATA 

>Sequence 2340 „„ 
CCGGGCAGGTACAACCAATCTGGAGCTTACTTAGGATTTTCTAGTGCAGT 

AGTTCTAAAATATGGTCCCTGGATCAGTAGTGTTAGCATCCCCTGGGATT 

ttgtgttttaacaagttctctatatgattctgatgcacactaaagcttca 
gaatcactgctgtagtataaactgtgatggttctcagccttccccactgc 

TGGCTTAGGTGTTTGCTTTCTTGGGTCTACTAAGTCAGTTAGTTCTTTAT 

ctgtttcctttccagtttccaaaatttttgttgctatcttttcctctcca 

GTTTT 

>Sequence 2341 

ccgggcaggtacatctctagatgatcacgaatgtcaaatatcacactaca 

ctgtgatatggggattccccttgggggttttcatgtgtatagggtgcctg 

cagctacactaaacatcttaaagctaccacaatgttcacttcatattttt 

gctttttataggctttcttggtctcctcctatgttcccatcattttcttg 

ctttgaatctgtaagaatcgagttgaatcttctccattttaaattttcca 

taggctgagaaactgtttagccaagtttggataaaattgtatccaaagta 

agagtatacaagctatggccaagtccaaaatcaagctg 

>Sequence 2342 ^-^^ . 

aggtacatctctagatgatcacgaatgtcaaatatcacactacactgtga 

tatggggattccccttgggggttttcatgtgtatagggtgcctgcagcta 

cactaaacatcttaaagctaccacaatgttcactacatatttttgctttt 

tataggctttcttggtcttcctcctatgttcccatcattttcttgctttg 

aatctgtaagaatctagttgaatctcttttcattatacattcatgcatta 

ggcttcaaaaccattttttaaaaaacttgacaacctatttatgtgattcc 

aaatgttatagatttacaattcctatgttacttattttcaaaagaattaa 

gcatttacttcttttttttaaaataccaattaattcctgtttattgatta 

aaaatttacagg 

>Sequence 2343 

ccgggcaggtacaaaggaatttgagcccaaggggtctgcctcctgaggct 

ggctctcagccaggagacctgtgcttctcaaacgggagcgattgcacccc 

ccggggacatgtgattgtgtcaggaaacatcttccatttgtcacagcttg 

gtcgggtatgggggaatgctactgtcatctcgcgggcagaagctggggat 

gctgctaatcaccatacaacgcacagggcaaagaattatgcagcccagtt 
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CCGAGCCTGAGAAGCCGCATATCACCCAACATGGCCTCTCTGTAATGCCT 
TTTAAATAACCAGCTCTTAAGCCCTCAGTGAGCAGAACTGTATGAAGTTG 
CCACGGCACGACTGAAGAGTGAT 
>Sequence 2344 

CGAGGTACGCGGGGGGTCTTGTTAAGTGGAAACTGCTGCTTTAGAGTTTG 

TTTGGAAGGTCCGGGTGACTCATCCCAACATTTACATCCTTAATTGTTAA 

AGCGCTGCCTCCGAGCGCACGCATCCTGAGAACCCGAGCCTTTGGTTAAG 

ACCGAGCTTCTATTAAGCTTGAAAAGAATAAAAACTCCTCCAGATGTTCT 

TCCAGTTAATGTTCGAACGTTTTTCATCCCAAGTGCCACCAAGGGAAAAC 

AACCAATGCGCTTCCCCTCCGCGGACAGACTTTTCAAATGAACCCTTGAA 

GGCCATTTTACTTGAAAGGGAAGCTTGTGTTTAAAGTTTTTTCAATTAAC 

CATCCTGGCTATTCGGAGGTAAAAAACTGGAAGGAGGTGGGCTTTTTCTT 

ACCCTTTGGTACGAAAAAACCCAGTTTTGAGGAAAAGGAAAAATAATTAA 

TCCGCAATTATTT 

>Sequence 2345 

CCGGGCAGGTACTTTTAGCGTGTGCTCATGGTTCTTTAAGGGCCACGATG 

CCGGCTCTTTAAACTTTTTCACAACTTTCACCACCCTCCCTTTATTAATA 

AAGTCTTCAATTTTTTCCTTCTGATTATAAAAATATAACTACCGTTTGGG 

GAGAATTAAACTGTTACTGAAATATTTAAAGAAAAATGTTTCTTAATGAG 

TCATATTTTAGCATATTTCCTTTCAGTCCTTTTTTTCAGGGACTACTCTT 

AAGGGAAGCCATTGAGAAATGGAAGAGGCCATATTTTGTTTAAGAAATAA 

AATGTGGNCCGGAACACAAGTGACTTCACGCCCTTGTAATTCCCAAGCAC 

TTTTTGGGAAGGCTTGAGGGTGGGCCCGGAA 

>Sequence 2346 

CCGGGCAGGTACCGAGGTCATTTTGCTTCCTATAGACTGCCACCTTTTGG 

CAAAAGCTGTTCTAACTCCATCTCAGCATTTACAATTCCATACCTGGTGG 

TCAGAGGAGGCCCGCCTGCAGGTTCAGCTAAATCGGGCTGATGGCATTCC 

AATTACTCAGGCTCAGCTCACAGGCTCCGATAATTACTCTGATACTACTG 

CTCATTTAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAAAGGTGTGT 

ATGAGAGCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCTTCTGTTTCTTT 

TACTATTGTTAAACAGGGTCACAATGAATTATATCTTGATTTTTTAGCTA 

AATTACAAGATGCTGTTGAAAAAATCTG 

>Sequence 2347 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GGTGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCCGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGTCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTAC 

>Sequence 2348 

AGGTACCAATGTGATTGAAGCAAGGGAAATTGCTATGGGATATCTGACCA 

ACTGGATATTCTGCTGGAAGAGCAGAATGCACTTCAAAGACTAGCCAATA 

AAACTCTCATGTAAGATATGTTTTTCTTTTTGTTTCTATTTAACTAATGA 

ATAGAACCTCAGTGATTTAAGGAAAGGCAGGCCCATGATATGGAAAGAGA 

AGGGGATGATGATGATATTCTGGAATGGTCGTGCAAGGCTTCAGGAGGAA 

GTGAGAGTGGTGATTGAATCATATAACTCCTGAATAAATATCTGGAATAA 

ACATCTCCAGAATAAAACATCTGGAGGATTCTCAGTATACTTAGAATAAA 

ATTGAGCCTCCTCATGAAAGCCTACTAGCACCTTCAT 

>Sequence 2349 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 
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CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 
GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATC 
>Sequence 2350 

AGGTACATTATTCCTCCACGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAGACTGCAGGGG 

AGAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTACTCAGAAA 

TATTTTATTGAGTCCTGCTAAATACATGCTAGGCATTAGGGTTTAAAAAG 

AATTAAAATAAAGCATGTCAGAGATGGCTTTTCTAGAACACATGCCCAAG 

CAGAGACTTAAATATTGAGACTAGCCAGATTAAAAGGTGTAGAGGGCAGG 

AAAGGGTGACGGCATGCCACGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGAGGCCTGAA 

AGAGTGAAAATATTTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTAGGGCATTGC 

CAGCAGCTCAGTAATGCCAGAGAAAGGGCACGCAGG 

>Sequence 2351 

AGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCGCCCAAC 

GTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTTTGGTAG 

GTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTCGGCTC 

CCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTATGGGTCA 

CGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGTTAA 

AATGGGGGAGTTCGGGTACCCATGGAAAATATGGTCACCCTATTCAGGGC 

AGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAGATGTGG 

AACTATGGGATCATGTTGGTGCAAAATTCCGAGAA 

>Sequence 2352 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTATTTGTTTGTTTTTTAAGAAAGACTCAA 

AAGGAAAAAAAAAAAAAGAAACTATAGTTATTTTCTCATGATATAAAAAG 

ATTCTGTAGTTGTATATACATTTGAACTTTTTGTAAGACATCTCCTACCC 

CCCTAAAATTGGAAGTCATTTATTAAGACTTTGTGTTCTGTAAGAGGATT 

GGAAATGAATAATTAAGAACATTAAAGAGGAAAGCAGGGGGTGGTGGGAA 

AGTGTGGTCTTGAGGGGGTAATAAACCTTCTACAGGCCACACACACACAA 

GAAAAAAAAAAGGGCAATAAGTGTACCCCAGTAACAATAAGGTGGGGGAT 

AAGGATAGGGGTAAGGTTTATTCTACAAGTTCAAAGCCCAGA 

>Sequence 2353 

AGGTACATGGTTTGCCAACCCTGTATTATGTTTATAGCATTTGTTTTACA 

AAATATACCTGATTCTGAAAAAATGAAAAATGGTTACTATAGGCTAGATA 

GTAGGTAGTTAAGTCCTATAACTACTAGTAGGTAGTTATAGGACTTAATT 

AACAGATAGATATGATGTGACAATTCAGTTTAAGTGCAACTTTCAGTTTC 

TATCTTAACTATAACTTGAGAGATTAATTTAGAATTACAAATGTGTGTAT 

ATATATATATGAGCATATGTATACATAACATATTTACACACAAGGCACAC 

ATACTATGAGCACCCTGCAGTTTGTAGGCATTTTTACATGCGAATGTTAT 

TGGAACAGATAGGCATCACGGGAAGAAATTTTGCC 
>Sequence 2354 

CCGGGCAGGTACTTAGTTTTAATTGAGGAAAGCTCCTTAAACACAGGATC 

TCAGTGAATTTGTCTTCATCCGTGCCCCATCTGTTCTCACCAGCTTTATA 

GAGAATCTATTCACAAGAGAATGATATTAGAGACACAATTATTTTCTTTT 

TGAGAGGTGACATGAGAAGAATCGGAGTTGTATTTCAGAGGTCAGTGCCA 

TCATCTATTATCTAAATCTCTCACTTTCAGAAGACTAGAAATCAAAAATT 

GGGCTGTCAGGAGCCAAGGAGAATGATAACTACCACTGGGGCAGGCAAAA 

AGTTAGGGTTTCCGATCCCCAAGCTTCAGGCTTCTCTTTCAAACAGGAAA 

AAAAAAAAGGGAAAAGTCCCTGT 
>Sequence 2355 

AGGTCCCACCACCCATGGCTCTTGCGACTCACCTGGGCAGCTGTGTGGCT 

GCGCACCTGACTCACTCTTTCTAGAGGGTGCCTTGAACAGCATCAGCGTG 

GCCCGGCGTTCCCTACAAATAGCCCTTGCAATTGCTGACCCCAAACAATG 

TTGGGAATAACAGAAGGGACAAGGGAACAAAGAAAAGGCCAGGAAGGTAA 

TAATTAACCACTTACTGAGTTCAAAGCCATCTTGCTGTTATCAACAGCAT 

CGAGTAATGATAGGTATCTGGAATGTTCAATATGACCTAGAAGAAAGAAT 

TGCAGGACTGTAATATTTCCATACCAGTTAGTTTTTAGAAGATAAATCTG 
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GAAAGAACTAGAAGAATCTCTAGATGAAGGTTACCT 
>Sequence 2356 

AGGTACGCGGGGAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAA 

GTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAA 

TTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAG 

CAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCT 

AACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTC 

AGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATT 

CAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGG 

AGAAAGGAGCCCTGTATTGTGG 
>Sequence 2357 

AGGTACACAATTACCTTAACTTCAAATAAAGTGTTCTTTTCTCCATACTC 

TTCTATTCCCTTAACAATCCCTGTTCTCAAAGGCCTTTGTGTTTTATTTT 

CTGCTTTATAACAAAACAAAAAAACAAACACCCACCGTCCTATGACACAG 

GTGTTTTTGAATCCATGTCAATTTTTGTAGTTAGTATATGCTGGTTAAAC 

CACATAGCATATCCCCCAAAAAGCCAGAGGCAAGCAAAAACTTAATTTGA 

TGCCCTTCAAGTTTCGGAAGGTCCCATTTCTTTTTATTAACCAAAAGATA 

AGATGAAAGCTCAGCATGGCTATTGGCTGTGATTAGATAACTTTTTGATA 

TTTTCATTTTCCCTTACCGAGCTGCTGCTTCTAAGCTGAACTCAT 

>Sequence 2358 

TTTTACGGACCGCTATTCTACGACTATATGGACCTCTCAGCAGGCTCCAC 

CGCGGTAGGCGGCCGAGGTACAGATCTCATCAGGTATGAGGGCAGTCTCT 

GACGCGAACGTCTCTTCCTCGTGGTTTTTATTGTCAGTATTCACACGAAG 

TTTAAGTCTCCTAGTGGGCACCCAGACGGGATTGACGATCTCCTGGTAAA 

ACACAAGCATACCCCTCTTCCCCACGTTATAATTGTTCCAGGTTCCCAGG 

TATTGGTTTGGGAGTTTTTCCATGACACTGGCTTGCCTTCGTTTAGGGAG 

AATTTTTTGCCTGTATAATNAGTTTTTTATTCTACATTTCAGAGTATTTG 

TTTCCTAGGAACCATTTAAAAAAGCTTTATATCTCTGCTAAATATTATTT 

CTTTTTTCTTTGTTTTTATCTTTTTTGTTTAATATTTTATTTTTTCAATA 

TGTTATTTATTTCTATAATTTTATTATTATT 

>Sequence 2359 

AGGTACTTGTAGTGAAAAAATATACATTTTTACTTTCAAGGTTAAAATAG 

ACCATCAGCTCATTATCTCTCTTAGCCAATAGCTATGAAGACTAAAATGG 

CTCTTCTTGCTTCTGGCTCACTTGAACATCTTATTTGTACTGAAGACAAA 

AAGGATAGCAGTGCTAAAGAAAAGGGTATACCCGGTTCCCAAGATAGGTG 

CGGTTGAGGTTCTCGCACAAGGTGACTTAAAACAAAAATAACACAACTCA 

GTTGATCCAATCTACACACAATGGGTGTTGCATAATCAACTTGTTCCAGC 

CCTCAGAGAAGAAGCTCCCTGGAAAGGAGCTTTTAAGGATTCTGGCCCCT 

TGTTTGTTTCAAACAAGAGGGCCTTCAAGGGATGGGAAACTTGGTC 

>Sequence 2360 

CCGGGCAGGTACGCCGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 

GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAA 

>Sequence 2361 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAGACACCTGTGATTTGATGTGAGCCAGTCAC 

AGAGGAAGCCATTTCCAGAGAGGAACAACCGTGTAGACTGCTTTCCTGGG 

AGTCAAGTTAAAACTTCTCTCCTGTGACCTTGTCACCCGGCAGTGGAAAG 

TTACCCTTGGCTGCAGCCACGACTTCCGCATACTCTTCAGAACTTGCTCT 

GCCCTTGAGTTTTCCAGCTTTCCTTTAATGCACTAAACCTTTAATATTGT 

ATTCTCCTAAATGAGACGTCTCGCATTTGAGCAGGGAGAGTCCCGTATTC 

TCAGAGTAAAAGTTGTTTCTGGAATTGATCTCGCCAAAAAGGACATTTTT 



Table 3 



440/1077 



GGAGCCAGTGATCCCTATGTGAAACTTTCATTGTA 
>Sequence 2362 

CGGGCAGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACAC 

TGTGATATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTGC 

AGCTACACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATATTTTTG 

CTTTTTATAGGCTTTCTTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATCATTTTCTTGC 

TTTGAATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTCCAT 

AGGCTGAGAAACTGTTTAGCCAAGTTTGGATAAAATTGTATCCAAAGTAA 

GAGTATACAAGGCTATGGGCAAAGTCCAAAATCAAAGCTGTTCACAGGGA 

CCAATGTTCTCTCTTAAAGGGTTC 
>Sequence 2363 

CCGGGCAGGTACGCGGGGCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCT 

CCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACAC 

CCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTA 

ATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAA 

ATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCAT 

TCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCT 

CACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGGAGAGGAGAAAGGAGC 

CCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTG 

>Sequence 2364 

CCGGGCAGGTACCGCCTGCAGAGCCATAATCCAAATATATCTTTTTTCTT 

TGTAAATTACTGTCTCAGGTATTCCTTTATATAATGCACAAATAGCCTAA 

CATAACACGCATCTCAATAATTGCCCCATTGTCACATTTCAAAAATACCT 

TGTGAAGGTTGTTATAGAGATATTGGCTATCTGGGTTGTTTTGTTTTGAG 

AGGACAGTAACATTTGATTATTAAAAAAAAAAATCCTAGCACAATGTGGC 

TTGGCATTGTTTATTGTTTTCTATACAAGTCATAAACCATTATTATATGT 

GCTCATGTTCCTTTATATAGAAAATATATAAAAAAAGGATTTTTGTTTTA 

CTCTTTAAAAAGTTTTCATGGCTGGGCGTGATTGGCTCACTTCT 

>Sequence 2365 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 

GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGATTGGTCAGTCGGCCA 

TAAAGCCATTAAAGGGAAAAGTTCC 
>Sequence 2366 

CCGGGCAGGTACTTTGCAAATGATTATCGAGTAGTTAACCAATTTGCCAG 

ACATTATCAGACTGGACAGCCACTGCCAAAAAATATGGTGTCTCGTCTTT 

GTGAATCTAAAAAGGTTTGTGCTGCAACTGATATGCAACTATTAGGGTTT 

TTTATGCCCACTTTTGGGATCAAAATCTTACCATTGTGGAAGGCATCCCC 

TCTGAAGGGAATTTCAATCCACCAGTACAATTCTTCAAAGGATAACCATC 

AAGGAGAAAATTTTCTTATGGGCCCTTACCAATTATGTTTCCCAAAATTA 

CCTTGCCTTGAGCAAGCTTGACGATTTCCAGACCCAACTCTTCGTAGGGG 

GTTATTGGTTGCCTTAAGATAATCTAATTTCTTTAACCCTTCAATGTTCC 

AAGTAGGCCGGGTCCGCCCATCCCAATTGGGTTTTTGGGAAAGAAAAGTG 

GTTTTTTTCTTACCATGGAATTCCCTTTATCAACCAAGGGGCTTGGCCCT 

GGGG 

>Sequence 2367 

AGGTACGCGGGGGAAATAAGGAATGAACGTTATGTAAAGACCATAATGCT 

AGTCAGAGAATGTTCCAATGGAAAACTGATGTTTCCTTCTGCCACCAGGA 

CAAAACTTTTGTGATCTAAAGGCAAAACAATAACAAAAACAGCAACAGCA 

ACAAAAACCAGCCTAACAGTCCCAAGTGGTCTTCACTGTCATGATTATTA 

AGCATTTTCTCCAAAGTCTGAACTACAGTTTGTTGAGGTTTCATTGAAAA 

TGATACTAAAACAAATTTGCTTAAAAGTAAAATGGAGTTATTGGCATCAC 
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AAAGATCATAGTCACCTTTCTTAAGAATTGCATAACCTTTAATGACTGTA 

AAGGATTTTTAAAGAACGAATCCTTGC 

>Sequence 2368 

AGGTACGCGGGGAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACTTTCCAACACCCAT 

GAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGAC 

ATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTC 

AAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCA 

CTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAA 

TACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGTATTGTG 

AGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGATGCCAAAGG 

AAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACA 

>Sequence 2369 

gtagcccgatacactactatgggcggattgagctacctcgccgtggcggg 

cggccgcccgggcaggtaccgaggtcattttgcttcctatagactgcgac 

cttttggcaaaagctgttctaactccatctcagcatttacaattccatac 

ctggtggtcagaggaggcccgcctgcagGctcagctaaatcgggctgatg 

gcaattccattactcaggctcagctcacaggctccgataattactctgat 

ACTACTGCTCATTTAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAAA 
GGTGTGTATGAGAGCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCAAAGG 
TTGCTGGTACTATGGTTAAACAGGGTAACATTGAATTATTTTTTTGAAAA 
TCCAGCTTAGGGTTTCCAGATGTTTGTTGAAAAAACTGGCTTTAAATGAA 

CACACTCAA 
>Sequence 2370 

CCGGGCAGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACA 

CTGTGATATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTG 

CAGCTACACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATAATTTT 

GGCTTTTAATAAGCTTTTCTTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATCATTTTCT 

TGCTTTGAATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTC 

CATAGGCTGAGAAACTGTTTAGCCAAGTTTGGATAAAATTGTATCCAAAG 

TAATAGTATTCAAACTATGGTTCAAGTCCAAAAATCAATCTTGATCACAA 

GAACCCTGTTTCTCTCTAAAAGGCTCTAAGAAAAATAATCCCTCAATT 

>Sequence 2371 

AGGTACGCGGGGGAAATGACACATGAAAAAAAGGTTACATCAGCCCATAA 

AGCACATAGCCACCGTAAGTAATTGCATAATGGAACAGATATAAAAGGAC 

TGTATGAGGCAAAAGAAGTCTTCTGGGAATTCTCACACCCCTGAAGACAC 

AGTGAGTTACCACCACCACCAGGAATTGGCCTTTCAGCTCTGTGCCTGTC 

TCCAGTCAGGCTGGAATAAGTCTCCTCATATTTGCAAGCTCGGCCCTCCC 

CTGGAATCTAAAGCCTCCTCAGCCTTCTGAGTCAGCCTGAAAGGAACAGG 

CCGAACTGCTGTATGGGCTCTACTGCCAGTGTGACCTTACCCTTTCCAGT 

CACCCCTTCTTTATTTCCAGGCTATGAATTTCCTGC 

>Sequence 2372 

CCGGGCAGGTACTTTCTTCCTCATACTGACTATAGTCATCCACCTCCATT 

CGAGACTCCAAGAGAGAAAGAGGATCACTGCAGCACACCCCATTTTCATG 

AAGCCCCTCTGTATAAGACCCCCTATTTTCCTCATCTCGTTTTAGCTGGA 

TTTTTAATTTTGTAGAACTACTGCCTGATCCTGAGTTAAATCCATTATTA 

AGCTTTGCTACATAGAGATTGTTATCGTTGTCATGGTCTTTGCTTAACTT 

GATGCTTATTTTGGAAGAGTTTATTTCCATCATTCTCTTGGTCATTTTGT 

TTTGTCTGGATGCTATTATGATCTCTCTCTGAAGTAGTCAATATTGGGAT 

TTCCTCCTAATTTATTTTTCTAGGAATTTACCTGTTCTATTTATTCT 

>Sequence 2373 

CCGGGCAGGTACCGAGGTCATTTTGCTTCCTATAGACTGCCACCTTTTGG 

CAAAAGCTGTTCTAACTCCATCTCAGCATTTACAATTCCATACCTGGTGG 

TCAGAGGAGGCCCGCCTGCAGGCTCAGCTAAATCGGGCTGATGGCATTCC 

AATTACTCAGGCTCAGCTCACAGGCTCCGATAATTACTCTGATACTACTG 

CTCATTTAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAAAGGTGTGT 

ATGAGAGCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCTTCTGTTTCTTT 
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TACTATTGTTAAACAGGGTCACAATGAATTATATCTTGATTTTTTAGCTA 

AATTACAAGATGCTGTTGAAAAATCTGA 

>Sequence 2374 

AGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCTTTTTGTTTTCCCCAATTTTA 

ACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATTGGCACT 

CCGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTATAATCTG 

AATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGACTTGAT 

CTCCCTCAAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATACCCCTCT 

AGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTTGGGTGG 

AACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAACTTGTGG 

ATTTGATGTATATGTCTGGCCTTCTTGTATGTGTT 

>Sequence 2375 

AGGTACGCGTCACAGTAGATAGTGTCCTATAGCCACTGGAATGTCCTAAA 

CCGAATGAATCTGACTCTGGTGACCTTTCAAACAGAAGTCACATGAGCTC 

CTTCATTTGGTTGTAGTTCTTCTTAGAAGGTGTGATAACCACGATCTCAG 

GGGAAAGAATTAGAAATGGGGTTGTTGGAACCATTTCTTACAAACCAATT 

ACAGTAATTTCCACAAGCCCAATTAGCCATGTCTGTTTGCTTACCCTTGG 

GGATGTTCAATTTTGATGTTCATTCCATATTAAATATATCCATTGGTACA 

CAAAAGCCCAACCTTTTTCATTTTTTTTTTAAATTTTATTTTTTGCCTTT 

ATTTACCGGGAAAAAAACAACAACCCCACATTATATTTCAAACTTATGCC 

AAAGGAAGGAACTGCTTTTCAGGGGTCGGTGTTAAAAATGGAAAAGGGCT 

TTTCCAGGGCTAGG 

>Sequence 2376 

CCGGGCAGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGAT 

CGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGT 

CCACTACGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGGTGAAGATA 

CAGCGCCGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTT 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

TATTGAACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTA 

TTGATAAACTACCAATCGGTTTGGGTCTTATTTTTCTACCGGCTGATATT 

GTGGAATACTGTTTCTGGATTAGGCATTGTACTGGAATAGAGAATTTGTT 

CCCTTT 

>Sequence 2377 

AGGTACGCGGGGCTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTT 

TCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACAC 

CCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTT 

GGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTAT 

TCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGT 

GGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCA 

AAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGTAT 

TGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGATGC 

>Sequence 2378 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGCATA 

TGGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCT 

ACTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTATTATGGTAAGCTGTCAC 

ATACAACTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGATGGGGTCATAGCTCTGGTCAC 

CATGTTTTGGAATGGATTGGGCTTCGATATTTATGTTTTAACTGTAATCT 

CTAACAATTCTCTAATGGTTTAAAATTATTTTATTTTTGTATTATTATAA 

ATTTTTCTGAGTTTGATCTTTGCAATTATGTTTTTGAACCTG 

>Sequence 2379 

AGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGGAAAAG 
CAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAATAAACA 
GTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGTTC 
CCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAAATA 
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CCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAGGT 
AGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTGAG 
GAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATTCAACC 

tttccctcagctcttctaaaaacagccagcattct 
cSSdSvggtaccaggagggtattgatgtttgaggtccaaactgaaaacc 

CATCACCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGGGGTTCATTAT 

ctagccagttcacaccttctaaagtggggctctgaaaatgtcttacttcc 

CTCACAGACAAAGCAATTCTCAAGCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAGA 

gcaactgctgtcacttggaggtgcagctgaattcttctaattgtgacaca 

AACTCTTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTCA 

gaaggttttacaagtaaaagtaagtcaaatcaataggtctttatttcata 

TCTGTAATGGTTTAGCTCTGCGGGAAGTGTTAGCAGCTATATGAAT 

SSggcaggtacgcggggacatcaatgcagagtccctctgtgaatttaca 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

tttaattggttggacattgcataaaagaggtccatatccaggctaactct 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGA 

ccattcttagtggcactggggaaatcttggcacccagaagaattcaactg 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAC-AAAG 

gagccctgtattgtgagctgtgctatgagaaattctttgcccctgaatgt 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCAT 

ccgggcaggtacgcgggacatcaatgcagagtccctctgtgaatttacaa 

CACCCAACACCCGTGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTAT 

ttaattggttggacattgcataaaagaggtccatatccaggctaactcta 

GAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGAC 

cattcttagtggcactggggaaatcttggcacccagaagaattcaactgc 

GCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGG 

agccctgtattgtgagctgtgctatgagaaattctttgcccctgaatgtg 
gtcgatgccaaaggaagatccttggagaagtcatcaatgcgtt 

agctactttc^ 

CCATGGATATCAATGACTGCCATCAGGCCAGCCAGGCAGACTCAGTCATC 

AATTGGGCCCACCATTAAAATCAGCTTTCCTGGTTGAGGAGAACGCTAAT 

TCTTTCTTTGGAAAGGACACAAGCAAGCAGTGGGTGAATACAGGTGTGAA 

GGACTTAAAAGCTTTTTACCAAAAGCAGCTTACCTTTTTTATTGAATTGG 

TTCCTCCTATTCATTTTAATTTTATTTTTTTTGAGGACCAAGAGTTCTTT 

AACCTTCTGGTCACCTTCAACTTGCCAACCCTTCTGGCTTTCCCTGGGGT 

TTTCAATAACGGAATTTTCTTCCCTGCCCTTCCATGGAGATAGGCTTGGG 

GGATTTACCAAGGATTGTTGGCCCCCGGCCGGAAATTTTTCCTGGAATTT 

TTTTTTAGCTAAGGAGAAATAGGG 

cSScAGGTACATACATTCTATGACAGACTCTAAAAGTTCTCTGCTAGA 

CATGCATGATTTATAACACTTAACTGATCTATGATCGCGAATATCTGAAA 

TGCTGACTGCTACTCTCTGAGAGACTGAATGACAGAAAGATGTGTGTGAA 

CCCAAGGCTGCGCATAATAGCTAACTCTATAAAATAGATGGATAATTCTA 

AGGGTCTCCTGCAAAAGATGGCCTTCTGAAGGCTAACTGCTGAATGAAAG 

TTTCTATTCCAACTAAAGCCTTAGAATAGATGGACATGCAAACTTTCAAA 

GGCAGAGCCTCCCGAGAAGCCATCTGCCTTCGAGCCTGCCATTGAAATGC 

AAAAGTCTGTTCCAAATAAAGCCTTGGAATTGAAGAATGAA 

AGGTACCATGCTGACTTCTTGGTATCTTTTAAGGCCTAATTTTCCCTTC^ 
TTGAGATTACTGTAGTGTGTTCCAGCTAATTTCTATTTGGAAACGAGTTG 
GAACAGCTGAAAACTAGGTATTATTGAAGGCAAAGCAGCCTCACGTCATT 
TTTTTATCAGCTCATTTGGGAAGNNNNTNTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 
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GGGGTAATTAGAAAGTAGGCTGGGCACGGGGGCTCATGCCTATAATCCCA 
GCACTTGGGGAGGCCGAGGATCTCCTCTCTGGTGGATCACTTGAGGGCAG 
GAGTTAAGAGACCATCCCGGCCAACATGATGAAACCCTGTCTCTACTAAA 
AATACAAAAAGTTGCTGGGCGTGGTGGCATACTCTTACAATCC 

aStacgcggggacatcaatgcagagtccctctgtgaatttacaacaccc 

aacacccatgagttcagtccttaagaaggaaaattgagcaagtatttaat 

tggttggacattgcataaaagaggtccatatccaggctaactctagaaat 

tttattctcaaacttagttggcctctttttcttctgtcagaggaccattc 

ttagtggcactggggaaatcttggcacccagaaaaattcaactgcgctca 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTACAGGATTATAGGTAGC 

cctgtattgtctaacttgtgctatacaaaaatttttaatgccccttgtac 

CTTTTACCTTTTCCCGTAGGAATTACTCCCCTTGATTATCCTTTGCAAAG 
C 

>ScQUGncc 2387 

CCGGGCAGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGT 

CTGGTTCAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCAC 

TTCTCCTAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTC 

TATTAGCCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCAC 

TGGAT'"T'CACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTAC\CTT 

TCTGTCTCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTA 

TTCTTATTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACCT 

GGATGGATGCTCCTGCAGAAATCTATACTAACGATAGTGTGTGGATGCC 

>Sequence 2388 „„„ . . . 

AGGTACCGGCCCTCCAAGTAGTGTTTGCGAATACACGTCCTGTTGTGAAA 

GAGGTGAGGAGAAAGGAGTAGGAAGGCTCATAGGACATAACAGGCAAAAA 

GAAACAAGAGAGGTAAATAAAAAGAATTAATCTAATGGCTTCACCCGGCT 

TAGGCGCAGTTTTAAGGGGCCTGACCCAGGCTTTGGGACCCATGTTTCTA 

GTTGGGCTCTGTTGGCCTTTTTGTTGTGGGAGTGATGAATCCAAGCAGGA 

ATTCCATTCCCCTCCAGAACCGTTGGCGTTCGTGAGGATGTATGGTGTTT 

AGGTTTCTTTACAAGCAGTGCCGTAAGTCCTTTCTTTTTTTGGAAACTTT 

TTTAACAATACACTTAAGTTCTACTATGACTTGAAACAATAT 

>Sequence 2389 „ . 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAA 

>Sequence 2390 „ „_ 

GGCAT1TCTCCCAGGGATCTCTGTGCTTCCTTTTGTGCTTCCTGTGTGTG 

TGGATATTTAAAGGGGCTGGAAATGTGCAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGTCATCTTGCTGTTTCTAGTGATGTTAATTATCTCCATTTCA 

GCAGATGTGTGGCCTCAGATGGTAAAGTCAGCAGCCTTTCTTATTTCTCA 

CCTGGAAATACATACGACCATTTGAGGAGACAAATGGCAAGGTGTCAGCA 

TACCCTGAACTTGAGTTGAGAGCTACACACAATATTATTGGTTTCCGAGC 

ATCACAAACACCCTCTCTGTTTCTTCACTGGGCACAGAATTTTAATACTT 

ATTTCAGTGGGCTGTTGGCAGGAACAAATGAAGCAATCTACATAAA 

>Sequence 239 1 . ^ 

AGGTACCGAGGTCATTTTGCTTCCTATAGACTGCGACCTTTTGGCAAAAG 

CTGTTCTAACTCCATCTCAGCATTTACAATTCCATACCTGGTGGTCAGAG 

GAGGCCCGCCTGCAGGCTCAGCTAAATCGGGCTGATGGCATTCCAATTAC 

TCAGGCTCAGCTCACAGGCTCCGATAATTACTCTGATACTACTGCTCATT 

TAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAAAGGTGTGTATGAGA 
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GCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCTTCTGTTTCTTTTACTAT 
TGTTAAACAGGGTCACAATGAATTATATCTTGATTTTTTAGCTAAATTAC 
AAGATGCTGTTGAAAAATCTGTCTCTGATGAGCACACTCAAGGTATTCTT 

CC 

>Sequence 2392 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCAA 

TGCCAAAGGTAAGATCCTTTTAGAAAGTCATTAAATC 

>Sequence 2393 

GCCGCCCGGGCAGGTACTTCCTAGAAGCACTGGAAGAGGACTGGTGATGG 

TGGAGGGTGAGAGGGTGCCGTTTCCTGCTCCAGCTCCAGACCTTGTCTGC 

AGAAAACATCTGCAGTGCAGCAAATCCATGTCCAGCCAGGCAACCAGCTG 

CTGCCTGTGGCGTGTGTGGGCTGGATCCCTTGAAGGCTGAGTTTTTGAGG 

GCAGAAAGCTAGCTATGGGTAGCCAGGTGTTACAAAGGTGCTGCTCCTTC 

TCCAACCCCTACTTGGTTTCCCTCACCCCAAGCCTCATGTTCATACCAGC 

CAGTGGGTTCAGCAGAACGCATGACACCTTATCACCTCCCTCCTTGGGTG 

AGCTCTGAACACCAGCTTTGGCCCCTCCACAGTAAGGCTGCTACATCAGG 

GGC 

>Sequence 2394 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAAATAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCT 

>Sequence 2395 

AGGTACTTGGAGCTTAAATACAAGGCAATTGTGTGCCTGCAAAAACAAAA 

AGAGCAATATTATCCTTAAGATTTCAACAAGACACAGTGTCTCATCACAT 

AATCCAAAGAAGTCCAGGTTACAAGCCCCAAAATATTCAGCATTATGAAA 

AACCAGGGAGATCTTAATTCACATGGCAAAGAGAATCCTTGCATAACAAT 

ATTGAGAGGACACATATGTCAAAATCATCTGACACATACATTAAAGCAGT 

TATTATAACAATGCTCCTAGAATTACGGGATAGCATTCATGAAGTGAATG 

GAAAGTTGGAAAGTCTCACCAAATATTTGGAATATGTAAACACCAATTTA 

AACTTAAGAATTAAAGTATTAACCAAAACTATTAGGGGAAAT 

>Sequence 2396 

AGGTACGCGGGATAGGAACTTGGCTTGAAATGTTAAAAAGGCAGGAAAAA 

ACAGCAGAATCTATTTTTCATTGTGGGAGAGCCCAGGTTGTCCTGCTTAT 

CTGAAATTAAGCCCAAATCCTAAAATTTCTGAATACCTGCTGTCAGCTTC 

CTGCAAACGGGCCAGGTTGCCTAAGGAATGTCATGAGAGAGCTGACAGAG 

GCAGGGGACAGGACAGGCACCAGCAAACACCACTTCACCATGCAGCTATT 

TTCATGTCCTCCCAGCCCACTGAAGTGCTGATAATGGCTTGGATCAATTC 

AACAAACACATTTCGTATACCTCCTTTGCACCAGACAGTGTTCACCGAGG 

CACGCAGGGTGGCCGCAGGTTTAAACTTACACGAATCGCTTTT 

>Sequence 2397 

AGGTACAAGCTTCATTTGCCACAAAACTCACAAAAAAGTAATTGATTAAA 

GAATATCTCTTTTATGCAAAATATACATTTTAGGATATAATTTAATTGAT 

ATTCTACTATATACTGACATTGCTCCTTGATCATTGAATAAAAAAATACT 

CTCATTGCCAGAATTATGTTTTTGTAATATTTATAATTGAGGTAATAATG 

ATAAAAGACTTAAACTATGAATAATGTTGGTGAGTTCCATTTAAGCTATA 
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ACAATTTCCCAGAACTAAACAAATATGTGACTAAACATAGGTCATTTTTG 
ATAAATGAATACTAACAATTTCACAACATAATTGACAAGCTGATTACATC 
AGTAATTTATAAGAAAATTATACAATCAAGTTCATAGA 

>Sequence 2398 

AGGTACCGAGGTCATTTTGCTTCCTATAGACTGCCACCTTTTGGCAAAAG 

CTGTTCTAACTCCATCTCAGCATTTACAATTCCATACCTGGTGGTCAGAG 

GAGGCCCGCCTGCAGGCTCAGCTAAATCGGGCTGATGGCATTCCAATTAC 

TCAGGCTCAGCTCACAGGCTCCGATAATTACTCTGATACTACTGCTCATT 

TAGGCTTTGATGCTCTCACCACGGAACAAGTAACAAAGGTGTGTATGAGA 

GCTTGGGATAAATTACGCACCCCAGGCCAAGCTTCTGTTTCTTTTACTAT 

TGGTAAACAGGGTCACAATGAATTATATCTTGATTTTTTAGCTAAATTAC 

AAGATGCTTGTGAAAAATCTGTCTCTGGTGAGCACA 

>ScQucncc 2399 

AGGTACCGGTGCCATCACACGCTGGTCAGAGTGGCCATTTGTCTTGTCTT 

TCTACCGATGATAAAATCAGGAATTGAAGGATATATGCACAACGGTATAC 

TCTTCGACCATCAAACTTCCGGACATCAGTTCACTACCAGCAAGATGGAG 

AAACCTGTCCATCCATAGATGAAGGGATGAAGAAACTGCAGTATATCTGC 

ACAACACAATACTCTTCATCCATAATTAATGTAATTTTCATTTGGAGCCA 

TATGGATGAACCATGAAAGAAAAACGCCCCAAAGAAGCTGGGCCACGGAG 

AAACCACGCCAAAGCACTGTCCTCAGCAGTTAGCACCATGGACAGGAAGG 

TGGTTTCTTCCCCAAGATGCGCCCTCAAGTTATCC 

>Sequence 2400 

CCGGGCAGGTACCATCATGCCTCACTAATTTTTTTTTTTGTATTTTTAGT 

AGAGATGGGGTTTCATCATGTTGGTCAGGCTGGTCGTGAACTCCTTACCT 

CGTGATCCGCCCGCCTTGGCCTCCCAAAGTCTGAGATGACAGGTGTGAGC 

CACCGTGCTTGGCTGACATATGATTCTTTTGATTATGTTGCAACCATTGA 

AAAATATAAAATCACTCTTTTTTAATATATATTTTTCTTTTTTTAGGAAA 

TTAAAGGAAATAAGAATGGCTCCTACATAGGCAGAGTAGGCTAAAATCAC 

ACTTAGCTGACTGTGAAGTCATATACTGCATATCGTTACTTCATTGATCT 

CCTTGTCTCACTTTCCCACTTCCCTCACCCCA 
>Sequence 2401 

AGGTACCCCTCCAAGCCGGACAACCCGGGCGAGGACGCACCAGCGGAGGA 

CATGGCCAGATACTACTCAGCGCTGCGACACTACATCAACCTCATCACCA 

GGCAGAGATATGGAAAACGATCTAGCCCAGAGACACTGATTTCAGACCTC 

TTGATGAGAAGAAAAGCACATAAAATGTTTCCCAGAAACTTCGGCTTGAA 

AAACCCCTGCCAATGGTGGTGAATGGGGAAAATGGAGAACTTGCTTCTTC 

TGGGCCTTTTTTCCTTATTTTTCAAGCCCCCATAATTTTCAATCGGTGGT 

AAAAAACGAAGAAATTCCCACCCCAATTCCTTACCCCAATGGCCATTGCC 

AAGCCCAACTGTGGCTTGAAAATTCCTTGGCAAATGGTTTTTTCCCTTTT 

TGGCCAATCCATTTGGTAATAATAATGGTGGTGGTTTTAAAATTAAAAAG 

GTATTCAATGGCCATTTCCAAAAAAAAAA 

>Sequence 2402 

AGGTACGCGGGGCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATG 

CAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCT 

TAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAG 

AAGGTCCATATTCCAGGCTTAACTCTAGAAATTTTTATTTCTCAAANCTT 

AGTTTTGGCCTCTTTTTTTCTTCTGTTCAGAGGGACCATTTCTTAGTAGT 

GCACTGGGTGAATATCTTTGGTCACTCCATGAAGGAATTTCAAACTTGCG 

TCTTCACCTGGCAAAATAATATCAAATGAGCTCTACCATTTGGAATTTTG 

TTAGGAAGGAAGAAATAGGGAGGCCCCCTGTTATTTTATGGAAGCCTTGT 

TGCCTATTGGAGGAAAAATATTTTTTTTGGCCCCCCTTGAAATTTGTAGG 

GTTTCGATATGGCCCCAAAAGG 
>Sequence 2403 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 
CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 
GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTTAGGGCCT 
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GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAAGTCGGCCATAAAGCC 

ATTAAAAGGAAAAGTTTCCAGCAGGAGTTGGATGTAATTACAGAATT 

^ScQucncc 2404 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGTGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTTGTAGAGGGAAAAGGAGCC 

CTGTTTTTGTGAAGCTGGGGCCTTTGAAGAAAATTGCTTTTGCCCCCTGA 

AATGTGGGTCCTATGCCCAAAGGGAAAGAATCCCTTGGGAAGAA 

>Sequence 2405 

AGGTACATCATATTTGCTTGTTGGCTTTATGATAACTTAGAAATAATATT 

CTGGATTAACTGTGTGACTCATGAGAAGATTTGTGCAACTATGTTTCCAA 

ATTTACTTGATTTTCAAGACTTACACTAGAACCGTGAGAACAGGGTAATA 

AATAAGCATATGTATTAATATCACCTTTGGTCAACTCTTGGGTAGCCCCA 

ACGGTAGTGTAGGAATTAACGTAATTTTTCCTACTAAAAGTATTGGATTT 

GTTTTGAGAGACCACAGTTGAAAATCATTGACATACAAAGTTTAAAAATT 

GTTAGGTTAAAAAATTTTAAATGCATTTGAAGTGGTTTTATAGAAAAATA 

ATTATCTAACTTGGTTTATATTGACAGGTTGTTTTCTTGGATAAGAA 

>ScQucncc 2406 

CCGGGCAGGTACCATTCCTCTAAATTTACTACCTAATTCTTTGCCTTTAA 

TTGTCCCCATGGGGGTCACTGGCCCTTTACCTCAAGGTTCGGTGGGCCTG 

GTGTTAGGCAGGGCATCCACCTCATGATACTAAAGGTATCATAGTTCATA 

CTAGTCTCATTAATTCTGATTCCTCTGATGAGATTAAACTTATGTAAACT 

TATGGTGTCTGCCAAAGTTCCTGTTTCCATTCCGGCCAGTGAGTCAATTG 

CTCAATTACTTTTACTACCTAACATTGTTTTAAACAAAGGAGATAAGACA 

TGGGGCCCTGGGATGGGCTCCAGCGGTGAAAAAGCCGCTTATTGGATTAA 

TGTAATTTCTAAACAATGGCCTACCTGA 

S}GTAccSggggagtgataacattagaaactcattggagcacgaaccctg 

TTGTGAACTGCCTATCCGAAGGATCTAGGTTGTGTGCTTCGTATGAGAAT 

CTAATGCCAGATGATCTATCATTGTCTCACTTTGCCCCCAGATAAGACCA 

TCTAGTTGCAGAAAAATAAGCCCAGAGCTTCCACTGATTCTACATTATGG 

ATATGTGCCGCCGAAGCAAGCACAAAGCCCTACTTTTACACATGCCTAGT 

GATGCTTCATGGACAAGGCTTGGCTCTGTTGAGTCCAACTAACCTACCTG 

AGATTCTGAGATTTCTCTTCAATGGCTTCCTGTGAGCTAGAGTTTGAAAA 

TATCTTAAAATCTTGAGCTAGAGATGGAAGTA 

>ScQucncc 2408 

AGGTACCATACTCTTTTGGTTGCTATAATTCTGTGGTATAATATGAAGTC 

AGAAAATATAATTCCTCCAATTTTATTTATTTATTTATTTTTGCTTAGGA 

TAGTATTATTTCTTATAGTGAAAGCATTCTATGTTATTTATTATTAGTCT 

AATTTTGTAGTTTTACAATGCTATCCTCTTTTACAAAGCTATGATCAACT 

CAGTGTGTCCAGATCAGGATCATTTGTAGCTATTTGCAAAAGTAGCAATA 

TTCTGGCTGGGCATGGTGGCTCATGCTTATATTCCCAGCACTTTGGGAGG 

CCAAGACAGGCAGATCACCTGAGGTCAGAGGTTCAAGATCAGCCTGGTCA 

ACATGGTGAAACCCTGTCTCCAATAAAAA 

>Seauence 2409 „ . _, 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 

GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGATCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 
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AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAG 

SgSESctacatctctagatgatcacgaatg^^^^^^ 

CTGTGATATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTG 

SSctaJaSaaacatcttaaagctaccaca^^^^^^^ 
SS£t5^ga°aac^^^ 

aagagtatacaatgctatgggccaagtccaaaatcaaagcttgttcacag 
ggaccaatgttctctctaaaaggttctaggag 

iSmCAGGVTTTTTTTCCCTCTCCCTCATGTATCATGTTTGAAAATGAA 
TGAAACCGATCCAAACGAATGCTGATGGATTTAATG 

JcG^A^^TACCAAAGAGGGCATAATAATCAGTCTCACAGTAGGGTTCA 
cS?rcTCCAAG^^^ 

acaS^aaaac^^^^^ 
^ccaJctttcc^^^^ 

r¥ScASGATTTCACAAATTGTG^^ 

SJAGTGTrTTTGCAAATAATGAAAAGGGACCCCATATGTAG 

aSSStc^gggagagccgggttcattccctgtcctcattggtcgtcccta 

TGAATTGTACCTGCCCGGGCGGCCGCTTCTAGAAC 

Sg^'a^tactttatacagagtccttgtttgcctt^^^^^ 

acgaagaacaaaaccttcactccaaacttctctacctggttgcaaagt/^^^ 
toa^gggaaagctcactaaggaagctactcccatagatcccagaactgt 

tactgggtgtggccaggggactgcaga 
?cgg^?aggtacgcggg 

rrrxr at agttttctctctctttaaagagaataaatagagggccaggtgi 

GSrGCK;TCACGCCTGTGATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGAGGGGCGG 

??I?SSgtcaagagatcaagatcatcctggccaacgtggtgaaaccctg 

TCTC?ACTAAAAArACAAAAATGAGCTGGG^ 

ctScatgtacctcggccgcccgggcaggtccgggc^ 
S?Sgagac£agggtggcagcctgttcttgcacagaaccaagaattacag 

SSIaaaagtccaggaagctggagaggcacaacatcttc^^^ 

JSggcaggtacaaagtccctgaggcaaaagcatgcttgctgt^^^ 

SSaScaaggaa^^ 
?aaacaS™S^^^^^^ 

ISg^tcccaaccttggctgcacattaaatttattctaagga^^^ 
aaataccaatgactgggtcccagcctagagtgattaaatcagaatctctg 

SASG?SAS?GAGAATCTGATGTrTGCAAGyT^^^^^^^^ 

gcctgaggaaagactgcttgcaggccatttgtaagagccagggcgttgaa 
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TCTCATTTTCAACCCTTTTCCCTCAACCTCTTTCT 

aggtTcgc^ggacatcaatg^ 

A AC ACCC ATGAGTTCAGTCCTT AAG A AGGAA AATTGAGC AAGT ATTT AAT 

^Gg^AS^TiATAAAAGAGGTCCATATCCAC^^^^^^^ 
TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

^TG^ACT^^^^ 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAG^^^^^ 
TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGGTCG 

ATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAA 
iSTArcX-i^CATTGGATTGTC^ 

TCAGTGATCAAACTTCTTTTCCATTCAGAGTCCTCTGATTCAGATTTTAA 

to™cattttggaagacagtattcagaaaaaaaa^^^^ 

ATACAACTCAGATCCTTCAAATATGAAACTGGTTGGGGAATCTCCATTTT 
TTCAATATTATTTTCTTCTTTGTTTTCTTGCTACATAT 

JSJScaggtacttccaaaccctcctgttct^^ 

S?™(^TAAGGC^^ 

gSactccSjg^^^^ 

ATCTGAATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGAC 
TTCATCTCCCTAAAATAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATAT 

IScSctaSaatct^ 

??tcS?5Saacataaatctactgcggtgctgcctgctgtggcgc«^^^^^ 
agctgttSattgttgtaattggctgactccctgaagtggtggtattttc 

ttaggg 

aggta^cacttgtaaaattaccaggaaccgccatgcctcaagatcgcc^ 

cgtgatgctgtaggattaagtctcacagtgggcggctgaggatacagcgc 
cSgtcctgtgtcgctggtgaattagacgccatcgctgtgggttgctggt 
atggtgccgtgctatttggcacaggacacaccgcttgaggtctgtattga 
aottcaSS^ggccgatttctgaaagcttcggttgggcagcccggtat 

?tgLttaaccttaccaagcggtttgggttcttaatt™ 
ctggataattgtggggaatactgggattcttgaaatttgggcatttgccc 

ggggtatagaaaactt 

^ScQiicncc 2420 

AfifiTACTTTTTTTTACTTTGGCAACAAATATTTATACATACAAGATGCTA 
nTTCATTTGAATATTTCTCCCAACTTATCCAAGGATCTCCAGCTCTAACA 
AAATGGTTTATTTTTATTTAAATGTCAATAGTCGTTTTTTAAAATCCAAA 

tcaISaLtgcaggccaccagttaaatgccgtctatcaggt^^^^^^^ 

TAAGAGACTACAGAGTCAAAGCTCATTTTTAAAGGAGTAGGACAAAGTTG 
TCACAGGTTTTTGTTGTTGTTTTTATTGCCCCCAAAATTACATGTNTAAT 
TTCCATTTATATCAGGGAATTCTATTTACTTTGAAGACCTGTGAAGTTGC 
CATTTTTGGTCTCATTGTTTTTCTTTTGACATTAACTTAGGGATCCCATT 

ATTT 

JSggcaggtactttctctttttttttttttaaataaatg 

AA?AAAATTATAATTrAACTTACAATATTGAAACAAATACAGACTTTCA^ 

GAGGTTGTTAAATTAATAGTCTTGCATGCCCTTCACCCAGTGATGACATT 

TTTTTTTTTGAGACGGGGGTCTTGCTCTTGTCACCCAGGCTTGGAGTGCA 

CTTGCX:TTa3ATACTCAAGCTCACTTGCAATGCTCTCGCCTTCCCAGGTT 

TCATTTGCCGGTTCTCCCTTGAACTTAATCCCTCCCATAGCTTGACTTGG 
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TTATCTTAACAGGGTTGCCTCGTTTTACCACTTCACCTCATCCTAAATTC 
TCTTTTGTAATTTTATTTAGATTTAAATAACATCTCCAATTTATTATAAT 
TTGGCCTTTTTTTCCCATTCTAGGGTTTATTTGTTTATATAATTCTCTTG 

TGCCAAGAAGTTCTTCCCTCCCC 

>Sequence 2422 . 
AGGTACATTGGATGTGAACTCTTTTAAACTATAACATGGACACTTTATTG 

GAACCAAACTTTAGTTTTCTACATTAATGAGAAACACTGGTAACTTTGCT 

TCATTGAAAAAATAATTGCTTGTTCTCTGTCAGATGCACTTCGTCTTAGT 

AACATGGCCATGGGGAAGACAACCACAGGCCAGATAGTCAATCTGCTGTC 

CAATGATGTGAACAAGTTTGATCAGGTGACAGTGTTCTTACACTTCCTGT 

GGGCAGGACCACTGCAGGCGATCGCAGAGACTGCCCTACTCTGGATGGAG 

AAAGGAATATTCGCGCCTTGTTGGGATGGGATGTTCTAATTACTTTTACT 

GGCCCTTGTATAGTCTGTTTTGGGGAAAGCTTGTTTTCTATATATTATGT 

GCTCATAACCTGATTC 
>Sequence 2423 

AGGTACTCTGCACGGGGTGGGAGAAAGACAACANAGGGCAGGTGAAGTGG 

GCAGGCATGTGCTTTGGCGACCCCAAAAAGCTGGCAAGGCTGCGGAGGTT 

CAAACTTACCTTGAACACCAGGGGGGACAAAGATGACAGTAATCATGATC 

ACTACAGCTAAGGAGAATCCCATAGGGAGACTTCTTTGGGACAGGGTTTC 

TGCATTTTGCCCCCTGAGGAAAGGGGTATTGGGAAGAGCAACACAGCAGG 

CTCAGCTTGCAGGGGAATGTGTGTGCTGCAGCACCCCAAGAACTCTTCAG 

GGACCAGGGAAATGGGAGCCCCACGCTTTCTTTTTACTTTCATCTCCCAG 

ATAGTATAGGACCAGTCATGATTCCATAGNTAATTTATAAGGAAA 

>ScQU6ncc 2424 

AGGTACTTTTTTTTTTrrrTTTTTTTTTTTGGTAGAGACAGGGTTTCACC 

ATGTTGGCCAGGATGATCTTGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCGTCTT 

GGCCTCCCAAAGTGCTGGGATCACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCT 

CTATTTATTCTCTTTAAAGAGAGAGAAAACTATGAGAGGCCAAAATTATT 

TAATTAAATCTTTACCTTAGCGCAAGGGAAAAATGGAATTTGCCTAATAT 

AGGTGATGAAGCATACACAATGAACAGAAACAATCACATTTTAGTAAAAG 

GCAAAAATTTGAGACTTATTAAGCTTTATGGTAAGCTTATTTTTGGGTGG 

GGGAAGAAATGAGAAAAGAATTTTACATCTCTT 

>Sequence 2425 

CCGGGCAGGTACCATGACCCGTTGCAGCCATCAGCAGTCTCCCTATCAGC 

TTCTGTTTGGGGAACCCTACATCTTTGAAGAACTTCTGAGCTTGAAGATC 

CGCATCTCTCCAGATGCCTTTTTCCAGATTAACACAGCTGGTGCAGAGAT 

GCTGTATCGGACTGTGGGGGAGCTGACTGGAGTGAACTCTGACACCATCC 

TTCTTGACATCTGCTGTGGAACTGGTGTGATTGGCCTCTCTCTGGCTCAG 

CATACATCTCGGGTCCTTGGGATTGAATTGTTGGAGCAGGCAGTGGAGGA 

TGCAAGATGGACTGCAGCCTTCAATGGCATCACCAACTCTGAATTTCATA 

CTGGTCAAGCAGAGAAGATTTA 
>Sequence 2426 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATACAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTCCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 

GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAN 

>Sequence 2427 _ „ . 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTaGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 
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CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGGAAAGGGAGC 

CCTGTATTGTGAGGCTGTGCTATGAGAAAATTTCTTTGCCCCCTGAATGG 

TGGGTCGATGGCCTAAGGGAAGAATCCTTGGAAGAA 

>Sequence 2428 ^ 
AGGTACAAAAATATCACGCTACTAACCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCATAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GTGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGGATGACAATTGCCCGAAAAGTTATTGTAAG 

AATTAATGGGCCTATGCAAAATAGCAAATTCCATGAATGGTCAGGTCGGC 

GCATAAAAGCCATTTAAAAGGGAAAAAGTTTCCACGCAGGAAG 

>ScQucncc 2429 

AGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGGAAAAG 

CAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAATAAACA 

GTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGTTC 

CCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAATAC 

CAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAGGTA 

GACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTGAGG 

AAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATTCAACCT 

TTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTT 
>Sequence 2430 

AGGTACCACCCTCTTGCTGAAAGCACTGGTTCCCCTGTTGANAGCTTGCT 

AGGGATTACAGTGGGTTTGACTCAATTCAAGTAAGTAAGCAAACATTTAA 

GTATTTTTCAGGCATAAATGTTAGCGTTCTTATCCTGTAATATGCGAAGT 

AATAAATTATATACTTACTGCCTTTGTTACAATGCATGCAAACACGTGGT 

AAGGTGTTCATACCTTAGGAAGAGATCTGATTCTCAAGAACAGCAGAAAA 

TAGGAAGCAGAGAATGAGTTAGGATGAAATTCAAATGGGAGAAAGAAATG 

AAGAAGCCAGATACTTCCAGTAGTTAATTTCTTAACATGGCTACTTATAA 

TAATAGAGAAATGGTTAGAAAAGAAGGGAAAAGCAAGAAAAATGT 

>Sequence 243 1 „ 
CCGGGCAGGTACACATAACAGAAAAATTTAAAAGGTTAGGGATCATTTAG 

GAAAAAATGCAAATGCCAACAAATGTGAGAAAATGCTCAATCTTACTTAT 

AATTTAAGAACTACAATTCAGCCAGGCGCGGTGGCTCATGCCTGTAATTC 

CCAGCTACTTTGGGAGGCTGAGGCACGAGAATTGCTTGAACCCAAGAGGG 

AGAGGGTTGCAGTGAGCCAAGAATCATGNCCACTTGGGCACTCCAGCCTG 

GGGCGACAGTAGCAAAGAACTTGGTCTTCTAAAAACAAAACAAAACCAAA 

AATACAACCAATAAAAAATTTACCCAATTTAAAAAATGAGAAGGAGTTTT 

TTTCATTTGGGCAANAAGTTTAAAAAAAGGAAAAGGGTGGAAAAGAAAAA 

ANACCCTTAACTTCTTTCTTCCGATTG 
>Sequence 2432 

AGGTACATCCTGACTCTCAATTCTTGTTTTCCTTTGAAGATCCTTCGAAC 

CCAACGTCTCAACTCACCTGGACTGGTTTACCCCAAGGGTTCAGGGATAG 

CCCCCATCTATTTGGCCAGGCATTAGCCCAAGACTTGAGCCAGTTCTCAT 

ACCTGGACCCTCTTGTCCTTTGGTACGCGGGGCCTCTCCTCTGGCCGCCG 

CGCGGGAGAGAGGCCGAGATGGCAGATGAGATTGCCAAGGGCTCAGGTCG 

CTTCGGCCCTGGTGGTCGACACCGATCTTTTGGGGAAGAATCATCCCGCT 

AAGGGAAATAACCAGCCCCAAAAATCATTTTTTTGAGGGAATGAACCCGG 

TGGCCCTTGCTTTTTCCCATGGACAATTTTCCCCCTTTAAGCCACCCAA 

>Sequence 2433 

CCGGGCAGGTACTGGAACGTTTGTCAGTGAGTTTCATTTCCAAAGTTTAC 

CCTACATAGGGAATTGTAGAAGTGAGTTAGTAGAAGTGAGTTCGTGTGAA 

ACCCTGGAAAGAAAACAAAAGCCCCATGCAACGCGTTCCGGGCTGTTGTG 

TAGATGCTTATTCTAGTCACTAGGGGAAGCACATAAAAACACCTGAGGTG 

TGTGTGCTGAAGGGCGAATTTTGTCCTTTTGGGGAGTTCATGATATAAAC 

ATCTAGAACCAAAAAGGTCAAATCATAAGGGTCAGTTTTAGGTCTTTTAG 
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TTTTTCTTTGAGGGAAAGATTTTAAAAGGCAATTAGACCTATATTTAGTT 
TTACCCCGGTTTGTAACTTAAAAAAATTTTGGCCTTTTAAATTTCTTT 

aStacaatgaaagtttcacatacggatcactggctccaaaga^^^^^ 

TTTGGCGAGATCAATTCCAGAAACAACTTTTACTCTGAGAATACGGGACT 
CTCCCGAGTGTTACTTGCTCAAATGCGAGACGTCTCATTTAGGAGAATTC 
AATATTAAAGGTTTAGTGCATTAAAGGAAAGCTGGAAAACTCAAGGGCAG 

agcaagttctgaagagtatgcggaagtcgtggctgcagccaagggtaact 

TTCCACTGCCGGGTGACAAGGTCACAGGTAGAGAAGTTTTAACTTTGACC 

tcccagggaaaggcagtctacacgggttgtttcctcttcttggaaatggg 
cttccttctggtgactcccccgcggtacctg 

^ScQucncc 2435 

CCGGGCAGGTACGCGGGGATGTCTCTTGTCAGCTGTCTTTCAGAAGACCT 

GGTGGGGCAAGTCCGTGGGCATCATGTTGACCGAGCTGGAGAAAGCCTTG 

AACTCTATCATCGACGTCTACCACAAGTACACCTTTCACAGCAGTCTTAA 

AGTTGCAGCAGAAGAATTTAAAGTTCCTGCTGCAACAAGTGCAATT^ 

CCAATGATGGAATAGGAATAAATCCTGCACAGACTGCTGGAAATGTTTTT 

CTAAAACATGGTTCAGAACTGCGGATTATTCCTAGAGATCGTGTTGGAAG 

GTTGTTAATATCTGCTACTTGNGAACATACGATTGCCTTTCAGGGATAAA 

TATTGGTATTTTTTTGTTTGTTG 

?GG?ACTAicAAATGCAGTAGCCAACAAGATTACCATGCAAT^^^ 

AGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAAACCAGATTTTGAAC^^^^^ 

TTAAAGTAGTTCTTTGATGAATATGAATGAGTAGGGAAAGGATTCTTTGl 

AATAGTGATACCTCTGTGGTAAGAGAAGGGTGGTATGTGAGTTTTAGTCT 

ACAGATTATGGCAAATTCAGTGACAACAATCAAATGGTCTAAGATTGACA 

GTAGCACAGTTTTACTCTGTGAAGGTAATGTTCAGGACAAATTTCAAGAA 

AACTAGAAAACCATTCTTTACAGCTGAAATCTTTCCCTAACCATTGTTAT 

TTCCACTTTTAAGTCCTTAAGAGATGAGAAAAGG 

>ScQucncc 2437 

AGGTACTATTGCATTCATGAATGATTACGCACTTAGTTTATAGGCTCTTA 

GCCTGAATAGATGTTCAGTAAACAAGGAACTTTTGAAAAATTACATCATA 

TTATCAGTTACATTTAATAATTAATTTCTGACATTAATTTGATTCCTCAA 

AAGTGTTGATGATCCTCTCTTATTGAGTATGTAGTTGATGCCCATCATTT 

TCAATATCAGTTCATTGTAAAAGTTAAAATAGCATGAGTCTTTAGTGCTA 

TCTTTACCAGTTGTGAAATTAGTAGTATTTAATAACACTAAAAATTCTCC 

ATCTTCATTGTCTTCAGTGATTTTTAGATTTTTGGTTATTGACTGATAAT 

TCAATGAGATCTTTTGTTAAAAACTAAATTGTTACTTTCTGTTG 

>ScQU6nc6 2438 

AGGTACAAGGATAAGAATTATTGAAATATGTTACTAGTTAGCTTTTTCCT 

TTGTATTTCAATTCTTTTTGAAATCTTGGAAGTTTGGCTTAGTCTTTGAT 

TACACCAAGGATACAGGGCTTTGAAGACCTGGAGAAACTAGTGAGTATTC 

ATTTCAAAAGCAAGTCTTAAGACTGGTTCAGAACCACAAGCATGTTTTTT 

TGGGAAAAGTGGGAGGATTATTGAACCCAATTGAATCACCTTTTTAACTG 

AAGCAAACTGAAATGAATATAGCAAACCCATCAGTTATATCACTATATTC 

TTTTTAAACTAATCTACCATTTCCTTGCTCACCTATCAGTTCATCCATGT 

TGTATGTATGAGACAGTATGACGTGGTGATTAAAAGTTTGGAA 

>S6Qucncc 2439 

AGGTACATTATTCCTCCACGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAGACTGCAGGGG 

AGAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTACTCAGAAA 

TATTTTATTGAGTCCTGCTAAATACATGCTAGGCATTAGGGTTTAAAAAG 

AATTAAAATAAAGCATGTCAGAGATGGCTTTTCTAGAACACATGCCCAAG 

CAGAGACTTAAATATTGAGACTAGCCAGATTAAAAGGTGTAGAGGGCAGG 

AAAGGGTGACGGCATGCCACGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGACTCCTGAA 

AGAGTGAAAGTATTTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTAGGGCACTGC 

CAGCAGTTC 
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J?gSS:agctacactggaggctggagcctgcagatgg^ 
StcgtggtS^cc^ggagctctgccactgcatgtccactagtgacgggtt^ 

S?CCACCACCCCAGCTGGGTAGCCGCTGCTCTCACATAAGGGGTCCAAT 

SIaat^S^SSgaataaattcccccggact™^^^^ 

GAAGGTTTGCTGAGTATTCTGGCATGATGTTTGGTGATC^^^^ 

ggccaaaaatgatgagtatttccccctcttgctgaagatgtgctccatac 

AATTATTCCATCACGTTCATTATTCATCAGTCG 

EraGGSSGTACGCGGGGTGACACACACACACACACACAGCACCTGCACG 

caSatgcacacatctctagtcaaatgaggctctcagctttttgatagggg 

?S™aattcagaaatgagaagctgatccggaactccactacag 
Iaga^tt™^ 

Sctggggatgaaattgtgagcaatgccatctcctacgctctatacaaagc 

??tcago?cS?tgagcaagacaaggataactggaatgggcagctgaa 

ttctgctggagtggaaccagctggacttagccaatgatgagat 

JSggo\ggtacaaagtccctgaggcaaaagcatgcttgctgtgttc 
gSaScaaggaa^^ 

¥^AA^AGTASrGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTC^^ 

Igottcccaaccttgoctgcacattagatttattctaagga^^^^ 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 
CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCA 

?GCTACT^?5CAAAGCTTTGCAGTATAGATCGCCCTGAAGAAGGAGGTCT 
GCCACCTTATGTG1TTGCCCTGATGGCCATTTTCTTTCTTCAGCAGAGGA 

CTACTCT^AGATAATGATAGCGCCCATTTTTTGAACACTGTGTGCCA^ 
CACTGTGCTAAGCACTTTACAGACACTATCTCACTCAGTCCTCCCAACAA 

ccc 

Sgggcaggtactttttttttt^^ 

TTATCTCTATTTGGAATGACACTCTTTCGTCCTTGGTCTCTCACCAATCC 

ctacttcatagtcatcattaaaacccaaattttccttttacgcccaattc 

AAATGCCAGTTCTACCCTGAAAGCTTTCTGGGTCTGCCAAATAAGCACTA 

actacttgtctctctctgtttctgtaatggccatcaca^^^^^^^^^ 

GTGATTTTACAGCTGACAATATATATCCTATCAGCCCTTCCGAATTCTTT 

ctccatccagctctgtgccctggatgtctcgcatggcctaacttgatgga 

TGTCCTTGCCTTCTAGCTTCTCACTGGGTTCAC 
iSTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCC 

ACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATTGGC^^^^^^ 
JcGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTATAATCTG 

AATAAATTACCCCAGTTTGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGACTTGAT 

ctJ^ctcaaaggcctaccctcccttctggcagcgggccatat 

AGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTTGGGTGG 
AACATAAATTCTACTTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAAGCTGT 
TGGGATTGATTGTAATTGGGCTGACCTCCCTGAAGTTGGTGGTAT 

>Sequence 2446 
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AGGTACTTAATCCTGGTTGGTTTACCCATTCTAAATTATTTATGTGAGAT 

AGCTATCTATTTGGAAAAAAGTAAAGTGAAAGTC™ 
TCAAAAATAGTTTACTATATGACAGATCTATGGCAGGCAGATTTGATGGC 

TCAATGAACTCCACCCTCCCAGTGTTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

IcagSa^caaaggtccgtgggacgtgacc^^^^ 

gSJ?a?^tSCtcaaacagcaaactgtttatcatg^^^ 
aaactcaccattgctcctgccgacagaaggttttctggaggcaatcactc 

cctggtgctgaggttatctactgcaacatttagagaatgtagtcttg 

^ScQucncc 2447 

aggtacgcggggagtgataacattagaaactcattggagcacgaaccctg 

??§rGAACT^^ 

ctaatgccagatgatctatcattgtctcactttgcccccagataagacca 

?CTAGTTGCAGAAAAATAAGCCCAGAGCTTCCACTGATTCTACATTATGG 

SItc^Sgccgaagcaagcacaaagccctacttttacacatc^^^^ 

GATGCTTCATGGACAAGGCTTGGCTCTGTTGAGTCCAACTAACCTACCTG 

agattctgagatttctcttcaatggcttcctgtgagctagagtttgaaaa 
tatcttaaaatcttgagctagagatggaagtag 

?gctacttggcctggctgtcgaaataattcattccatttctttg^^ 

GTCAGGAAGCTCTTAATATTTTCTGTAAGTTTTTTTCTTGCT^^ 
CAGGCTTCATCGATCCACCTCTGTTTAATATAAATGATGCAATAGGGATG 

?^SSagcaagtaattatagtgagttattttgtcaatatat^^^ 
gggagtaacaataatattcagatgttctcccactagcaaagccttatggt 
tatcagtccaatcaatataaaggtaactttggctgagagatgagtatgct 
I^tgctcggtaaccttccctggcctgattttcttctggaagatctggagc 

ATCAGTTTTGACATTAAACTCCAGCACCGTCA 

Sgggca^tacccatctacttggttacagtga™^^ 

ACTTCAATCAAGAAAGGCCTATCAGAGTCTTCCTCTAGACT^^^ 

tctgagggaaaaaaaaattctttctttccattaaaagctatggctgctgg 

rAnCCATTTTGCTTGTCCCTTAAGAAGAGGCCATCTGTTGAACAGAGACC 

Ac¥SgA^TCAAAGATGGAGAGACATTATCTGACK:T^^^^^^^^^^ 

GCCTAAGCCCTAACCAGACTTGCCAATTATTACACACATTAACTTC^^^ 

TTTTTGCTTAAGGTTACTGAAATCATATTTCCAACACCTGCATCCAAGAG 

tcctatataccacaagggggggtaaaca 

JSg5?agctacttcagatactcacacaaccatcgtgtttttcact^^^^^ 

CTG^AAAGCAGCCCTTATCGATACAGTTTCTACT^^^^^^ 

ttcacaccatcatcaagtcgaaaaatcatcaagttgaaccgttttaagcc 

GGGGACCATCTGTGTTCAACTTTCTGATGACTTTCACAAGCTCTGCATTT 

tatctcccagctctgttgtaaggtattgtcagtgccttgcagaaaagaat 

rAAATTCCTTCCAAGTGACATAGACAGCAAGTTTTGGAGAGCTAAGGACA 

aacagggcccgcagcttagctcagttggcttttgctttctcccacaccag 

CATTTCCCTTGCGCAGCCCCAAGTTTCTTAAATACCTTCTGAT 

iSxAC^^^^TACACATGAATGGGTGCTTGGCAAGGTT^^^^^^ 
AAGGTCACACAGCCAATAAATGGGGGATCCAGAATTCCAGCCCAGGTCTG 

TTGGGCTCTAAAGCCTTTGCACAGTCTTAGCTGTTATGTTGTATTATATT 

rTCCTCCTAGGTTATGTATGTAGAATTTTTGGTCACATTTAAATATTCCCC 

TTCGATTCATAGTGTTAAGAAATATACTTAAGCAGCTACGTATTTACTAG 

GGATGAAAATGTTTCCAATTCATAAGCCAGAACACTTTTTTCTTCAGATA 

TTTAACACAAAGAAGGGATGAAGACCATTTTTTATTCCCATCTCCCATGG 

TTTCATATTTTTTTTAAACATTTCTTGAATGCTTCAT 
rcGG^^AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCC^^ 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 
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TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACCCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 

GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACA 

AA 

>Sequence 2453 , . 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGTATA 

TGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCTA 

CTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTGTATTATGGGAAGCTTATCAAC 

ATAAAATTTGTTTTTATTTAAAAAGGAAGAATATTAAATTTTTGTGATTA 

AACTTTGAATTTCTTTAAGTTACATATTTTAATTTTATTTGATAATAAGT 

GGTTATTTTGAAATAATACGAAGAGTAATTGAGATTTTTAGGAAGATATG 

GAGTATGTGTTGTTATGATTATGG 

>Sequence 2454 

CCGGGCAGGTACTTTAAAAGTTATAATGCTGATGAACAAAAAGGTATGTA 

AAAACTCAGGATTTAATTAATTAGATATATTTTCCACCATTAGAACATTT 

CTGCTCAGAGGTCTTATTACAAAGCTACATTTCTGATAGTCTACTACGGT 

GCAGCTTCTGCCAAAGCCACTCAATACTAACCTCTTACATAGCAACTCTA 

CTTACATGACTAAAATGTATATCATACTTTACATAGCCAAAAAGATAAAG 

AACCACCTGATTTCTATTTCCAAGCTACTCAACCCTAGTAAATGGCCTTA 

TCATTTACCCTACCCAGGCACTGATGTAAAAAATCTGGGAGTTAATCATA 

^^^^^^^^j.^^(,^^CTTATATCCCATATCATTTGTAAATTTTCAACTTT 

>Sequence 2455 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCC 

>Sequence 2456 

AGGTACGCGGGGTAACCACCTGGGAAAACTTCACAGAAAATGAGAGTTTC 

AGATGCTGAGAATAGAACCACTAAGAAGCAGAAAAGAGAAGATATTCTCG 

TGGGGGAGAACAACGGCTGGGAGGGGAGGAAGCATGGCCAAGGCAAAGAG 

GTGGGCATTAATAAGAACTGCTTCTTGCTGCCGCCATATGAAGAAGGACG 

TGTTCGCTTCCCCTTCCTCCATGATTGTAAGTTTCCTGAGACCTTGCCAG 

CCATGCTGAACTGAATACAACATGTTTAAGACCACAGAACATCTGCATAG 

GCTGTAAATTTCGTTGAATGATGGATGCAAAGATGGAAGACAGATGGATA 

GAGGAAAAGACAGAATCAGATACTGGAT 

>Sequence 2457 _ . . 

AGGTACCTACAGTCAGTGCTACCAGTAGATTTACTTATCACATGGTAAGT 

GGAATGTCACAGATAAATAATTTACAGGACCCTTCTTATCAAAGATCATT 

ACAATGTAGGCCTAAGGGGAAGGCTTGCCCCAAGGAAATTCCCAAAGAAT 

CAAAAAGCCCAGAAGTCTTAGTCTGCGGAGAATGTGTGGCTGATACTGCA 

GTGTAGTACCTGCCCGGGCGGCCGAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAG 

TCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGA 

AGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTC 

CATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCT 

TTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCA 

CCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTG 

GATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAA 
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TTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCCATTGCCAAAGAAGATCCTTGGAGAAGT 

CATCAATGCCTTGAAACAAACATGGCATGGTTCCTGGTTTGGGTGGGAAC 

CCTGGGAAAGCCCATTCGGAACAATGGTTTTCACTTGTGAGGATGGTGAA 

CCCTAATGTGAGACAGATATTATGCCCTCTTTGGTACCTGCCCGGCCGGC 

AAGGTCAAGCGTGTCCTGTATAACCAACCCCCCTGGGGACTTAATTCCAT 

TTAT 

M3GTACG?GGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGAATCCCTGGAGAAGTCATCAATGCCTTTGAAACAAACT 

C 

>ScQucncc 2459 

AGGTACGCGGGTAATCTCTTGGGTTATGATTACTGCAAAATACCCATATA 

TTCATAATATTGTCTCTGTTATAAACTTGTAATTTCTATTGGCAGAACAT 

ATACTCAAATTATTTTTCTAAGTATGGGTGATATATTTGTTTTAATTCAT 

TTTACTTTTGTCCCTAAGATCCAACAATCTATAATGTGAAGAGAGTTAAC 

TGGGTTTAAAAGTATAATCTGTTCAACAGGGTGGAGTCTTAGTCCACAGA 

AAAGTAAATTATATAAACTCAATTCCTTCATTTTTAAGTTGGGTATAACA 

CCAACTACTCGACACCTCATAGCATTAATATGAGGACACAACGACGTAAT 

AAAGACATTAGTGTTACTGAAGATTGGCAGCCAATGCTGATGTAGTAGC 

^ScQ ucricc 2460 

TCGAGGTACGTTCAATCCGGGGAATGATGACATGTTCAATGGCATTTACA 

CGCCTGTTGGTTATCTTAATAGCTTCATCCAAAGTAACAAAAGAAGTCTG 

CAGAGAAGCTAGTTCCACCAGTAGTTCCACTGCTTTGGCATAATTCCTCT 

TTAAATCAAGCCTAACTGGTTCCCCCACCTTATGGCTAAAACCTAGTCCA 

GTTTCATTAACTGTACAGTTTCCTTTCAATGGTAAATTGTTTCAAAAATA 

ACTTGTGCAAAAAGTAAACTACCCTGCCTTACCAATTAATCCTTGGCTTT 

CACCTTCGAAATTCTTTCACCTATGCCGCCTTTTAATATGACCAATTTTT 

TGGAATTAAACCTTGTAAGTTGCCTGGAAAAGTTCACCCTTGTCTTGTAG 

AAAACTTTGGGTCTTTTCAAGCCTTAGCTGGAAAAAAGGGCCGGGCTTTT 

TCTATCTTCCAATTACACTTTTTTCCCTCCCAATTTCAAAACCAATTTTT 

TTAAGGTCCTTCCTTATG 

>ScQucncc 2461 

CCGGGCAGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGAT 

CGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGT 

CCACTACGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATA 

CAGCGCCGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTT 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

TATTGAACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTA 

TTGATAAACTACCAGCGGTTGGGNTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGT 

GGATACTGTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGT 

>ScQUcncc 2462 

CATCTTGGGTCATCGATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCCGCTTGTGAG 

GGAAGGACATTAGAAAATGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGCAGGA 

AAACAGATCCTGTTGTGGATATTTATTTGAACGGGATTACCGATTTGAAA 

ATGAAAGTCAACAAAGTTGAGCATTTACCCAATGAAGAGGAAAAACACGA 

CGAGTAAAAATTCTTTGATGGGCTTTCACAATGACATTGCCAACAAAAAC 

AAAATTGGTAATACCTTGTGATGAACATTGAGGGCAGCCCAAAGCCTGTG 

GGAGTGAGAATAATCCAACGGGGGGCCAAGAAGGGGTTCAGTGATTTTCT 

TGGGCCCCTTGTCTTGCACTTAAAACCTGTTGGCGTTTTCATTAAACACA 

AAAATCCATTTTTCAATTATTTTCCTAAACCCCCTCAAAAAAACAAAAAG 
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CCTTGTTTGTTAAATTAATTCTTGGAATCTTCTTAACCGGGTTC 
>Sequence 2463 

AGGTACAGGATAGTTGGGAAATGTTTCTCAACCCTCAGAGAATGCTCACT 

AGGCACATGCATAACATGTAGATGCCCAAAGCATTTCAGAAGTAGAATTA 

CAAAAAACCCCCAAAACACTTGTCATGAAGGTTTGTGAACCTAATCTCGC 

CTGTATAGACTGGGCTAATTCTGATAGTAAGAGGAGTTCTCCCTTCTCTT 

AAGTAAACAAAAACTATTGGCTTTCATCCAATCGGTTATTCTAAGACCAC 

TGCAACTTTTTTCTCTCACAAAAAGGAGTTGCCCTAAAGAAGTTTCATTT 

GCTTTGATCTTTTTTTTCCTCCCTCCTCTAAAGGAAAAAAGGTATGTGTG 

TGTTGAAATCTAAAATATGGCAAAGTTTCCATTTAAAAATACTTTTTAAA 

TAACCAGATTTGCTCTTCGCACAATGAGGTCTTTGGTCCCTGGGAGATAT 

TTTATATCATATTCCCGAATTTGTTCCTGGAGTCATCTTTAACGGGGCTA 

GGGAACTTATTGNGTGCTGTAAGAACTGTTGGTATGACCCACCATGCTCT 

CTCTGGCTCTCTCTGGAACTCCTACAACTTTGACTTTGAGATAGATCTAA 

AGAAGTGAGCTATCAAATTGTGGAAATATCAGGTAAGAAGTTAAGATGGG 

TTGGTCATGGGGGCTCACACCTGTAATCCCAACACTTTAGGAGGCCCAAG 

CAGGCAGGTCACTTGAGACCAGGAGTTCAAGACCAGGAGTTTGAGACCAC 

CCTGGCCAACATGGTGAACCACATCTCTACTAAATTCAAAAATTACAGGT 

TGGGTGCAT 
>Sequence 2464 

CCGGGCAGGTACCAGGAGGGTATTGATGTTTGAGGTCCAAACTGAAAACC 

CATCACCTCCTTCCCACTGCTATAGCAGCGTTAGCCCTGNGGTTCATTAT 

CTAGCCAGTTCACAACCTTCTAAAGTGGGGCTCTGAAATGTCTTACTTCC 

CTTACAGACAAACCATTTCTCAAGCCCTCCTGAGATCACCCACCAACCAG 

AGCAACTGCTGTCACTTGGAGGTGCAGCTGAATTCTTCTAATTGTGACAC 

AAACTCTTGAAACTGTAAATGCTGAAAGATTAAATGAGGTTATAACACTC 

AGAAGGTTTACAAGTAAAAGTAAGTCAAATCAATAGGTCTTTATTTCATA 

TCTGTAATGGTTTAGCTCTGCGGGAAGTGTTAGCAGCTATATGAATTAGG 

AGGAATTTAAAAAACAATCCTTAACCACATGAAATGGTCCAAGTAAGAAG 

ATACCATATTTTTCCAAATATTTAAAGTGAAATGCTCCAAATATGGGAAG 

CTTACAGTTTTCAACCAAAGCTTTTTAGAAAAATATTTGGACACTTTTTA 

AAGAGAGCTAAACATTTCTTTGCCTTAGGCCGAAATTCCCGAACACAGAT 

TCACCTTTTCTGTACCTTT 
>Sequence 2465 

CCGGGCAGGTACCGGAGTTGGAGCCACCTGGGTCTGACTCTTACCTCAGT 

CATGGCCCAGCTCTTGAAGTCACAGTCTCCTCAGTGCAAACAGGGATGAA 

TCCCTGAGCCTCACAGATCTTTGTGAGATGATTTTCAGCCCTATATGAAC 

AGGCCTAACATGTTTCTAACTCTGTAAGTGCTTACTATACTGCTATACTT 

CTGCTATGACTAGACAAGACCATTGCAGAACACAGGAACCGATCATTCTA 

TAGAAACCAAGCATCTAGTGTGCTATGCTGTGTCTGGGCCACCTCAGGAA 

AGCTCTAAGCATAGGCAGCATGAGGCATTCCAGAGATGACATGTGAGCAG 

CAGTGAAGGAGAGAGGCTTCCGTGTGAAGGTGGCCTGAGCCAACCTAGAT 

TCTTCAGTCTGAAAAGACACATAGAGAATGTGACAGAATCTGGAAAATAA 

TAAAGAAAATGGTGGAGGTAAACATCACTGTCCCATTTGAAATNTGAATA 

TAGTAATTTCCAGGCACACAATACGCAATGAGTAGTAAAAAGAACATGTT 

ATATCCCATAAGCTGTGATAGAGGCTAAACATAGAAATTAATCAAAGGTT 

TATTAAATAATTCTTGATTGACCGGGCACAGTGGCTTAGGCTTGTATTCC 

CAACACTTGTGAAGGCCAGGCAGGTGGATCACTTGCAATCAGGAATTCCG 

GACCAGCCTGGCCAACATGTGAAAACCCCTCTTTCTTAAAATTCAAAAAT 

TGCCAGCCATGGGGGCTATGCCTGTTATCCAACTTCTGGATAGGCTAAGG 

CAAAAATTCTT 
>Sequence 2466 

AGGTACCTGTCTCATATGTGGCAACTACGTGGGGCAGCACACTCAAGGAA 
TGAAGGAAGTTTCAGTGAATGACAACTTTATAAAGACAGTGTTGAGGCAG 
CCCAGTGCAGCGGTTTGGGAGCCAGGAACAGCGTGTGGCCGGAGTGTGGC 
TGCAGGACAGGAGGTCAAAAATAAGGGTTGAGGGTGGAATAGGAAGACCC 
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CGGAACGTCATCCTGGGAGCTTGAGATTTTATTCTACATTTCTCTTGTTC 

TTAACTATTTAGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCAT 

GGCCCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCAGCACGTAATTTCATCTGG 

AAATAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGATCAT 

ACTGGATTAGGATGGGATCTAAATCCAATGAAAATGTCTCCATAAAAAAC 

AGGAAAGAACCCATAGAAACACAAGGAAGAAGGTCATGTGAAGATGGAAG 

CAGAGATTGGAGGGATGCAGCCACCGGCCCAGGAATGCCAGCAGCCACCC 

AGAAGCTTGAAGGAAATGAAGGATTCTTTCCTAAAACCTTTAGAGAAGAC 

ATGGTCCTGTTAACAGCTTGATTTTGACTTGCCCATTACTTGTATACTCT 

TACTTTGGATACCAATTTATTCAAACTTGGCTAACAGTTTCTTAGGCCAT 

GGAAAATTAAATGGAGAAAATTAATTCGTTTTTACGATTAAAGCAGGAAA 

TGATGGGACCTATGAGAGACAAGAAAGCTATAAAGGCAAAATTTAAGTGA 

CCTT 

>Sequence 2467 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTCTGTCAGAGGAC 

CATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGC 

GCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGG 

AGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTG 

GTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAT 

>Sequence 2468 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGA 

^ScQucncc 2469 

CCGGGCAGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCTTTTTGTTTTCCCCA 

ATTTTAACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATT 

GGCACTCCGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTAT 

AATCTGAATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGA 

CTTGATCTCCCTCAAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATAC 

CCCTCTAGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTT 

GGGTGGAACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAGC 

TGTTGGATTGTTGTAATTGGCTGACTCCCTGAAGTGGTG 

>Sequence 2470 

AGGTACGCGGGGAATGCCAGATGATCTATCATTGTCTCACTTTGCCCCCA 

GATAAGACCATCTAGTTGCAGAAAAATAAGCTCAGAGCTTGCACTGATTC 

TACATTATGGATATGTGCCGCCGAAGCAAGCACAAAGCCTACTTTTACAC 

ATGCCTAGTGATGCTTCATGGACAACGCTTGGCTCTGTTGAGTCCAGCTA 

ACCTACCTGAGATTCTGAGATTTCTCTTCAATGGCTTCCTGTGAGCTAGA 

GTTTGAAAATATCTTAAAATCTTGAGCTAGAGATGGAAGTAGCTTGGACG 

ATTTTCATTATCATGTAAATCGGGTAACTCAAGGGGCCAACCACAGCTGG 

GAGCCACTGCTCACGGGAAGGTTCATATGGGACTTTCTACTGCCCAAGGT 

TCTATACAGGATATAAAGGTGCCTTACAGTATAGATCTGGGAGCAAAGTA 

AGAAGAAACAAACACTGATCTCTTTCTGCCACCCCTCTGACCCTTTGGAA 

CTCCTCTGACCCTTTAGGACAAGCCTACCTAATATCTGCTAGAGAAAAGA 

CCAACAACGGCCTCAAAGGATCTCTTACCATGAAAGTTTAGCTAATTCTT 

GGGCTAAGATGTGGGATCCACATTAGGTTCTGAATATGGGGGGAAGGGTC 

AATTTGCTCATTTGTGTGTGGGATAAATAAGATGCCCAGGGGCCATAACA 

GGGGGCTGCTTGTTTTGGAAACATGGCTGTACCAATTACCTATGGATGGG 
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AACAAAAAACACCAAAGACCTTGATTAATTGGCATGAGACTGTGGGACCT 
GATCTTACCGATATT 

>Sequence 247 1 „ 

AGGTACAATACACCTTAATTAGAGAACAAAAATGTAAGCTCAGGGTTTTG 

AAATCCTGGCTTTTCATTGAGTTTTTGCAGATCATAAAATATACTTAATT 

CGGCAAAATATCTAACAGTCCAAAACATATAAACAACATTAAAAAAGCTA 

CAGGGATTGGGTTAAGACAGGCCAACACATTTATCAGGTTCATCTGTTTT 

AACAAAATGAAATATATTAATTGTAGATAAAAACATAGCTGGAGAGAAAG 

CACCAAGGTAATCAAATAGTAAGCAGCAGCAGAACCACATGCCAAGACAC 

TAAGTGCTTCACTTGCCTTACATCTCATTTATTCCCCACAACAACCTAGG 

AGACAAACAGTATTACTCTGCCCCCTTTATCAACTATGAAGCA 

>Sequence 2472 

CCGGGCAGGTACCCTTACAAAGAAGACACCATACCTTATGCGTTATTGGG 

TGGAATAATCATTCCATTCAGTATTATCGTTGTAAGTTAAATCCACTTTT 

CCAAGTTTATAACTTTTGGGCACTTGGCTTAATTTCTGTACTCTTTTAAT 

GCTTAAATGTGTAATCCTCCAAAAACAATGTATGCTTTTTAAACCTTTAA 

TTGATGCTTTATTTGATCAAGAGAATCTCAGCTATTTTAAGTGGAGTCAA 

AAAATAACAATGTGTAATTGTAAGAGCCAGGCATGGTGACATGCCTGTAG 

TCCCAGCTACTCGAGAGGCTGAGGCTAGAGGATTGCTTGAGTCTCGGAGT 

TGGATACTATAATATGTGATGATCACATCTGTGAATAGCCATTATACTCC 

AGCCCAGACAACACTGCAACATCCCATCTTAAAAAAAAACAGAAAAAAaA 

CACGAAAAGAACCTTGCTGGCTATGTATAGATTTTATGCTAATCTTTTCC 

ATGTCACCGTGATTGTTAGAGCTCTAATTTTATTGTTTTAATAATCTTGT 

GATCAATAGTTGAATGTTATAGCAATATGATTCTAGCATACTTTATACAT 

AGGATATCATTTTATAATTTATTGGATCTGAATGATTGACCTCGGCCGCC 

CGGGCAGGGACTTTAAATAAATAATTTTAATACTATATGATGGGAGCAAT 

ttgttgtaaagtataaatataaaaagatatttattgagagtatatatgat 
ttattgataataaaaaaaagaaattgtgttttttatgataaaaaaaaaca 

ATCTTTTC 
>Sequence 2473 

AGGTACATTTGGTGGAACTGAGAAATGGCATAACACCAAATTTAATATAT 

GTCAGATGTTACTATGATTATCATTCAATCTCATAGTTTTGTCATGGCCC 

AATTTATCCTCACTTGTGCCTCAACAAATTGAACTGTTAACAAAGGAATC 

TCTGGTCCTGGGTTATGGCTGAGCACCACTGAGCATTTCCATTCCAGTTG 

GCTTCTTGGGTTTGCTAGCTGCATCACTAGTCATCTTAAATAAATGAAGT 

TTTAACATTTCTCCAGTGATTTTTTTATCTCACCTTTGAAGATACTATGT 

TATGTGATTAAATAAAGAACTTGAGAAGAACAGGTTTCATTAAACATAAA 

ATCAATGTAAACGCAAATTTTCTGGATGGGCAATAC 

>ScQucncc 2474 

AGGTACAGCCCACAGAACTGTGAGCCAATTCAATCCCTTTTCTTTTTCAA 

TTACCCACTCTCATGTATATCTTTATAGCAGTGTGAGAACAGATTAATAC 

ACTCCTCCTCAGAAAGCATTCAATTTAGCTGTGTCTAAAGTATGCCAGGT 

GTTCTAGGGTGTTATCTTAGCCAATAATTCTTCCTCTTCAGCAAGATCTA 

TTTGCCTATGACAGCTTGACCTACATTTCCTACCATACTTGTCAGTAACA 

AGTAGCCCATAACATCTGAATGGACTTCATTGAAATCACAGAGGTTCTTT 

AGTTCTCTACTTTATTAGCAGGCATTCGGGAAACACATCAACTTTCTAAT 

TTAATAAGGTGCCTGTTGCTTTGAAAAACTGCT 

>Sequence 2475 

AGGTACGAAAAAATCGGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATG 
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>Sequence 2476 ^ . 

AGGTACATCATATTTGCTTGTTGGCTTTATGATAACCTAGAAATAATATT 

CTGGATTAACTGTGTGACTCATGAGAAGATTTGTGCAACTATGTTTCCAA 

ATTTACTTGATTTTCAAGACTTACACTAGAACTGTGAGAACAGGGTAATT 

AAATAAACATATTGTATTAAATATCAACCTTTGGTCAAACTCTTTGGGTA 

CGCCCCAACGGTTAGTGTAGAGAATTAACAGTAATTTTTTTCACTACTTA 

AAAGATATTTGCGATTATTGTTTTTGAAGAAGACCACCAGATTTGACAAA 

TTCAATTTGACAATGTCAATAGTTTTTAAGAAAATTTGTTTATGGTTTAT 

AAACAAATTTTTATAAATGGCAATTCTGCAAAGTGGGTTTTTTATTAGGA 

AATAACTAAATCTATTCTTAGACTGTGGGTTTTTATTATTTTGAACAAGG 

TTTTGTTTATTCTTT 

>ScQucnc6 2477 

GGCATTTCTCCCAGGGATCTCTGTGCTTCCTTTTGTGCTTCCTGTGTGTG 

TGGATATTTAAAGGGGCTGGAAATGTGTAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGTCATCTTGCTGATTCTAGTGATGTTAATTATCTCCATTTCA 

GCAGATGTGTGGCCTCAGATGGTAAAAGTCAAGCAGCCTTTCTTAATTCC 

TCACCCTCTGTATTATTCAGGTTCCTTTCCCACCATGCCAAATCTTCCCT 

GGGTCTTCCCTTCGGCTGGAAGCCCCACACAAAATCTCCCCCCTCTGGTT 

TTTTCGGAAGGCCCACCTTTCTCGGGCACCTTGGCTAATTTTTTTTCCCC 

CCCGCGGTACCCTGCCCCGGGGCGGGGCCGGCTCTTAGAACCTAAGGGGA 

ATCCCCCCCUGGCCTTGCAAGGAAATTCCGAAAATTCAAGCCTTAATCGA 

ATACCCCGTCCGACCCTTCAAGGGGGGGGGGCCCCGGGTACCCCAAACG 

>Sequence 2478 

AGGTACGTGCAAAGCATTCTATGTATTTTTAGCAGAACAGGAGACTTACT 

TTACACTAGCTGAACTAGGTGTCCATCAGTGCCTCTGCCAACCATTGGAT 

GTTAGAGGATTCTGCCACCTAGCTTATTTTATTTGTATTTAAGTGAATAT 

ACCAAACATTTATATGAGCAAACCAAGTTTTACATAACATGCTTTTGGTA 

TGTATTATGACTTTTTACATTTCTACTTGGATTTCCTCTTCAGATCTCAG 

TTTCCACAAATCTGCATCCAGGTTCAGGGCCTCTGATTCTGCACAAATCA 
TATGAGCCAAGTGGATTGATTACTTGACAGATCAGATCTCTTCCCCAGCT 

AATAACTCTGCCTTCTGATTCCAGTCCTCAAAATAAATT 

>ScQucncc 2479 

AGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACACCCTCTAACTAATCCCACTTCTC 

CTAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTCTATTA 

GCCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGAT 

CTCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGT 

CTCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTATTCTT 

ATTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACCTGGATG 

GATGCTCCTGCACAAATCTATACTAACGATAGTGTGTGGATGCCTGGAAC 

TACAGATGG 
>Sequence 2480 

CCGGGCAGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACA 

CTGTGATATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTG 

CAGCTACACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATATTTTT 

GCTTTTTATAGGCTTTCTTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATCATTTTCTTG 

CTTTGAATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTCCA 

TAGGCTGAGAAACTGTTTAGCCAAGTTTGGATAAAATTGTATCCAAAGTA 

AGAGTATACAAGCTATGGGCAAGTCCAAAATCAAGCTGTTCACAGGACCA 

TGTTTCTCTCTAAAGGTTCTAGGAAAGAATCC 

>Sequence 248 1 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTCTTTATCTCATTGTT 

AGAATGGGAACAATGTTCTTTTCAGCTTTCTACATCTTAGCCAGAAACAG 

AAATCTCTTTCCTTTGGTATGGCTCCACCTATATGATATCAAGATAATTT 

AATAGTATGTAGCCACAGTGCACTAGGAAAATTAATTGGCTTTTACCAGC 

TTTCTGCTGATAATGCCTTAACTTGAAGAAGTTAAATAATTTTGGAAAAG 
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TCAGATATTGGGAACAATCAAATTTCGAATATACACATCCAATATAATCA 
GATAAGTAGTAAATAGTTAACAACAACAATTAACGTCAGAAAATAGATCC 

AAGCTCTCATACATTTGTCTATCAAGA 

^ 2482 

AGGTACGCGGGGAGGTGTGCTGAGGTCCCTCGGCAAGGGACGCTGCTTTC 

CCCTGGCAGCCACACTGCTGAGCATAAATGCTTTAAAGTGTCAGCAATTG 

ATGTGTGGAGAGAAGTATGACTGCATTACAGCTTAAAGAGCTTTCACATT 

CAGGTCTCTACAGGAGAAGACGAGATCGCCCCGATAGTTTGAGAGTAAAT 

GGGTTACCAGAGGAAGAGCTAAGCAACATGGCCAACGCCCTGGCCAGCGC 

CACTTGCGAGCGCTGCAAGGGCGGCTTTGCGCCCGCTGAGAAGATCGTGA 

AC AGT AATGGGG AGCTGT ACCTGCCCG 

>Sequence 2483 . 
AGGTACTTAAAATTTACAGCTGACTCAAATTGCCTCACAGAATTATTTGA 

TGTAGAAGGCTAGTTGTCTTACTTCAGATCAGCAGGACAGTTGGGCTCTC 

AGACTCATGACCACTGAGTTTGCTTGTGTTGAAACTGTGGTTTCATCCAA 

CATATGCTATTGGACATGATTATTATTCCATTCAAATGGATTACAGACTT 

CTTGAGGACAGGACAAACTTATCTCTCATGGTGTTTTTTTAGAATACTTT 

TATAACCAAGGAAGAAACCATGCCAGCTGTTACCATTCAACTTCTTAAGC 

AGAGATTAAGCTTTTTCATATCTGTTCTTATCCTGGACATCAGTAGTTTT 

TAATTGCCCAGCATCCGTTCCATCTTGTAACAACTCCCTGATGTTTCTTA 

AAACCACCTCTTCCTATTTTCG 

>Seciuence 2484 

AGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACTAATGAA 

GTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTATAACATT 

AAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAATAGCATA 

TGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTGTCCCTA 

CTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTTATTATGGTTAGCTGTCAC 

ATACAACTTTTTTTTTTTTTGAGGTGGGGTCTCGCTCTGTCACCAGGCTG 

GAGTGCAGTGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACATCCCATGTTG 

AAGTAATTCTTCTGCCTTAACCTCCT 

!>ScQucncc 2485 

CCGGCCAGGTACCCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGG 

TCTGGTTCAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCA 

CTTCTCCTAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTT 

CTATTAGCCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCA 

CTGGATCTCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACT 

TTCTGTCTCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATT 

ATTCTTATTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACC 

TGGATGGATGCTCCTGCAGAAAACTATACT 

"^^cQiicncc 2486 

AGGTACTAACAAATGCAGTAGCCAACAAGATTACCATGCAATCATTAAGG 

AGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAAACCAGATTTTGAACGCTACTAAAA 

TTAAAGTAGTTCTTTGATGAATATGAATGAGTAGGGAAAGGATTCTTTGT 

AATAGTGATACCTCTGTGGTAAGAGAAGGGTGGTATGTGAGTTTTAGTCT 

ACAGATTATGGCAAATTCAGTGACAACAATCAAATGGTCTAAGATTGACA 

GTAGCACAGTTTTACTCTGTGAAGGTAATGTTCAGGACAAATTTCAAGAA 

AACTAGAAAACCATTCTTTACAGCTGAAATCTTTCCCTAACCATTGGTAT 

TTCCACTTTTAAGTCCTCAAGAGATGC 

aStaccagttgtaaaattaccaggaaccgccatgcctcaagatcgccct 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

cgtgatgctgtaggattaagtctcacagtgggcggctgaggatacagcgc 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

atggtgccgtgctatttggcacaggacacaccgcttgaggtctgtattga 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

aactaccagcggttgggtcttattttctaccggctgatattgtggatact 
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GGATCTGAATTGGCATTGCCGGGATAGAGACTGTG 
>Sequence 2488 

CCGGGCAGGTACTTATTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCTTAAGCTAAAA 

AAATATATAAACTTTAGGGAAGAGCAGAACACTCAGGAACTGCACCCATA 

CAGACTTTATATTCTTCACTTCAAGAAATACAGGGTACGGGCTGGGCGTG 

GTGGCTCATGCCTGTAATCCCAGCACTTTATCACTTGAGGTCAGCAGTTT 

GAGACCAACCTGGCCAACATGGTGAAACTCCCTCTCTACTAAAAATACAA 

AAATTAGCCGGGTGTGGTGGCAGGCGCCTATAGTCCCAGCTACTCAGGAG 

GCTGAGGCAGGAGGATCACTTGAACCCAGGAGGCAAAGGTTGCAGTGAGC 

CAAGATCACCCCAATGTATTCCAG 
>Sequence 2489 

AGGTCCAAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGA 

>S6C]ucncc 2490 

CCGGGCAGGTACTATTATAATATCGATTTTATAGGAAATTGAGACACAGA 

TATTAAGATATCAACGCAAAGTCATAGGGGAGGGAGGAGAGAGGGGACTG 

TAATTTGAACACAGTTTGTCTCCAGAGTTTGTGCTTTTAGCCACTGAGTA 

GTTGTTAAACTTTAGTGTGCATCAGAATTACTTGGAAGCCTTGTTCAAAC 

ATTGCTGGGCTCCCCCCGCAATTTCTGATTCAGTAGCCCTAGGATGGGGA 

CTGAGAATTTTTATTTCTAACAAGTTCCCAGGGGATGCTGGTGCTGCAGG 

TTCAGGGAACACACATTGAGCCAGTGCACTAAGCCCTGCTGCCTCTTTTG 

GGTAATCTGTGCCCATGTTT 

>ScQU6ncc 249 1 

AGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCGCCCAAC 

GTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTTTGATAG 

GTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTCGGCTC 

CCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTATGGGTCA 

CGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGTTAA 

AATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATTCAGGGC 

AGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAGATGTGG 

AACTATGGGATCATGTTGGTGT 

>ScQucncc 2492 

AGGTACGCGGGGCTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTT 

TCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACAC 

CCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTT 

GGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTTTAGAAATTTTAT 

TCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGGGGACCATTCTTAGT 

GGCACTGGGGAAATCTTGGCGCCCAGAAGAATTCAACTGCGCTTACTGCA 

AAAATACAGTGGGCCTACATTGGATTTGGTAGAGGAGGAAAGGGAGCCCT 

GTATTTGGGAGGCTGTGCCTTGAAGAAATTTTTTTGCCCCG 

>Scciucnc6 2493 

CCGGGCAGGTACTCATTTTCCCTCATACTTCGGATTGACCACAGTTGTTA 

CGGCACTCTTATAAATAGGATTTTCACCCTACAACAAAAAAAAAGTGAGA 

AAAATTATCAGTTACCCTACTAAAATTATGTAGAATAATTTTTATAAATC 

AAGACTAAAAGTTGCAATCATCTTAAGAAGTCATTTCTATTTTATTTGTC 

CAGATATCACAGTTGTTTTAAAGGCATTAATAATGGTTTATATAAAAATA 

GAAAATGGAAGCTTTGCTTTACAAGTCTAATGATGCCCCGTTATCTGGTG 

CTATTTCATTCTTGAGTCCTTCCTCCACTGGAGGCTTGATTTAAGAATGT 

TCTCCATGGCACAGAATGTGCTGTCATCG 

>Sequence 2494 
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AGGTACATTTTTATTATCCTTATACCAGTTATAACTTCATTCATGGTCCT 

GATCCTGGCATCCGTGAAAGTTGCAGTTTTACTCCTAAGGGGAACCAGAC 

ACGGGAGATGAGCCTGAGCGATCACAGCCTGCCCTTATCAGCGGCAGGCA 

CAGGCAGGGACCTGCATCGCATGGTTCCCTACAGCGCTTTTGATTCCGAC 

AACACAGACAGGTCCTACTCAAAATCCAATTGAAAAAGACTTTCATTTGG 

GAGTTAACAAATTATGCCCACTTAACAAGTATTTTGGAGAATATGTAATA 

TTCTGCTGAGGGAAGACATTGAAATTGAGTTCAAATGTTCATTCTGGTCC 

CCTTCGAGGGGGCTTAACAGGGTGGGGCAGGGAAAGGGCAAT 

>Sequence 2495 

NCCGGCCAGGTACGCTTCCCTTGGCACCATGTTATACCATCTGTGCTGGG 

CTGAATAGTGTCCCCCCAAAATTGAATAATGTCCCCCCAAAATTCGTGTA 

TACCCTGAACATTAGAATGTGATCTTACTTGGTATTACTTGGTATAGGGT 

GTTGTAGAAATAATCAAATAAAGATGAGGTCATACTGCATCAGGGTAGAC 

CCTAAATTCAATGACCAGGATTTTTATAAGTGAAAGGAGAGGCGGATTCA 

GAGAAAAAGACACAGACACACACAGAGAGAAGACAGCCATGTGAAGACAC 

AAGCATAAATTGAAGTGACACAGCTACAAGTCCAAGGGAATGCCAAAAAT 

TGCTGGTAACCACCATGAAGTAGGGAAGA 

>Sequence 2496 

AGGTACGTGCAAAGCATTCTATGTATTTTTAGCAGAACAGGAGACTTACT 

TTACACTAGCTGAACTAGGTGTCCATCAGTGCCTCTGCCAACCATTGGAT 

GTTAGAGGATTCTGCCACCTAGCTTATTTTATTTGTATTTAAGTGAATAT 

ACCAAACATTTATATGAGCAAACCAAGTTTTACATAACATGCTTTTGGTA 

TGTATTATGACTTTTTACATTTCTACTTGGATTTCCTCTTCAGATCTCAG 

TTTCCACAAATCTGCATCCAGGTTCAGGGGCCTCTGATTCTGCACANAAT 

CATATGAGNCCANNAGTGGATTGATTACTANGACAGAAATCCAGATCCTT 

TCCCCCCAGCTAAATAAACCTCTGCCCTTCTTGATTTCCCA 

>Sequence 2497 

CTCACCCCCGGGGCCGGCCGAGGTCCTTGGAACTCCAGGCCCGCCCCACC 

ATGCCCAGCTCATTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTCCACCATGTT 

GGCCAGGATGATCTTGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCCTCTTGGCCT 

CCCAAAGTGCCGGGATCACAGGCGTGAGCCGCCACACCTGGCCCTCTATT 

TATTCTCTTTAAAGAGAGAGAAAACTATGAGAGGCCAAAATTATTTAATT 

AAATCTTTACCTTAGCACAAGGGAAAAAATGGAATTTGCCTAATATAGGT 

GATGAAGCATACACAATGAACAGAAACAATCACATTTTAGTAAAAGGCAA 

AAATTTGAGACTTATAAGCTATATGGTACGCTTATTTTTGGGTGGGG 

>Sequence 2498 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTGCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATATGTGAA 

GGCTTGTGATGAGA 

>Sequence 2499 

CCGGCCAGGTCCCCGGGGAGTGCAATCTGGGCGATCGCTTCCTGGTCCTC 

GCCTCCTCCGCTGTCTCCCTGGAGTTCTTGCAAGTCGGCCAGGATGTCTC 

AGGCTGAGTTTGAGAAAGCTGCAGAGGAGGTTAGTGCACCTTTAAGACCA 

AAGCCATCCGGAATGAAGGAGATGCCTGTTTCATTCTATTGGCCCACTTA 

CAAAACCAAGCAACCTGTTGGGTCGAACATAAAATAACCAGAAACGGGGC 

CCCGGGAATAGTTTGGAACATTTCACCGGGGCAAAGGTCTCAAAGTTGGG 

GAATTGCCTCTTGGGAAATGAAGACTTGTAAAAGTGTGAAACTTTCCCAA 

AGTGTAAAGTATTGTCTCAATTTGAAAAGGCCTTTAACAATTCTAAACCA 

AAAGTTTATGTAAAGTAAGGCCTTAAAAGGTAAAAAAAAGATTAACCGGG 

GGCATTATTGGAAGAAGGAACTTGGGGAATTTTTGGG 
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>Sequence 2500 

CCGGGCAGGTACGGGGAGGAACAGAGTCCCTCCTTTACTTCTCCATTAGA 

AAGAATGAGATGACAAGACAATGAAACAGGCAAAGTGAACAGAGATGCAA 

GACAAAATTCAGGTGAGAGAGCCAGAGCATCGCTCAGCCATTCCTGACAT 

GTAAAACAGGCAACTAGAAATTTGCAGAAAGGAAGCGAAGTCTCCATAAA 

GATGTTTTTAAAGTGAGCTTGAAGTATTTGGAGACAATTCAGTGTTACAT 

AAAATCTGCAAATCTTTGGATAAAGAAAGCGAGATCCCAGCATGGGACAA 

ATGGAGCCTCAAAAGTGGGAAGAAGACAGAGAAGACCAGGGGCAGAATGC 

ATTATCTTCCTTTTTCTCTTGGCTTTTCCTGGGATAAGGACCTGGCATTA 

ATTCCT 
>Sequence 2501 

AGGTACCAGTTGTAAAATTCCCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGAT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCTACTTGA 

TTTTCTTTGGGGTTT 
>Sequence 2502 

CCGGGCAGGTACATGGGACTACAGGCACGCCCCACCATGCCCAGCTCATT 

TTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGATGATCT 

TGATCTCTTGACCTCATGATCCGCCCCTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGG 

ATCACAGGCGTGAGCCACCACACCTGGCCCTCTATTTATTCTCTTTAAAG 

AGAGAGAAAACTATGAGAGGCCAAAATTATTTAATTAAATCTTTACCTTA 

GCACAAGGGAAAAAATGGAATTTGCCTAATATAGGTGATGAAGCATACAC 

ATTGGACAGAAACCATCCCATTTTAGTAAAAGGCAAAAATTTGAGACTTA 

TAAGCTATATGGGAGCTTATTTTTGGGGTGGGGGAAGAAATGAGAAAAGG 

AATTTTTC 
>Sequence 2503 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAATAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CCGCAAAAATACAATGGNCCTACANTTGGATTTGTANGAGGAGAAAGNGA 

GCCCTGNTATTGTGANGCTNNGTGCTATGAGAANNATTCTTTGCCCCTGN 

ANNATGTGGTCGAATGCCAA 
>Sequence 2504 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATTCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAACGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGGGGATACT 

GTATCTGAATTGGCATTGCCCGGATAGAAACTCTGTCCCTTTCTACTTGG 

TTTTCTCTTGGGGGTTGGGCTTGTCTAACCTGCGTTTGG 

>Sequence 2505 

AGGTACTGGTGCCAATATTGCCATGGTGAGCTCCTCTCTAATGTCTTCCA 

GGGCACCAATATCTGCCCATGTCACATTAGGGACAGTGACAAAGCCTTCC 

CTTTTGGCAGAGGGTTGGACTGAGGATTGAGCAAACCAATGAAATCATTC 

AATTTCAATGCACAAGTTCTTGCATTCCGCTTCCTCTGAGAGGGGGATCT 

TTTGGTCTCTTAGCAAACCCCAGACAGCCTTTTGTAATTTCATTCCTGTG 

TTTTCAGTAAGTTGGGTCTCAGTTTCTCCCAGCCTTTTCCCTTCCTTGGA 
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CTTCCTTTTTAGATGGGCAAAAATTCTTCCATTTTCAAGGAATTTTTTTC 
TTCTTGACTGTTTCCCTGTTAGCCTTTCATTTAAAGAACCTCTAATTTGA 
ACTGGCACAACCATTGGCTTGCCCTCTTCGGCAACAAGTGGCCCATGAAG 
AATCAGGCAACCAAACAAAAGCCCTGGGAAGTTTAGGGTTGTTGCCTAAA 

GATGAA 
>Sequence 2506 

AGGTACTTCCAACCCTCCTGTTCTTTCCGTTTTGTTTTCCCCAATTTTAA 

CATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATTGGCACTC 

CGGGGAACAGTGGAGCTGACACTAACTGAATTCCCCCTTTATAATCTGAA 

TAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGACTTGATCT 

CCCTAAAATAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATACCCCTC 

TAGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAGAGACCATTTGGGTG 

GAACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAGCTGTTG 

GATTGTTGTAATTGGCTGACTCCTGAAGTGGGGGTATTTTCTGAGGAGTT 

TGTTGTCCT 
>Sequence 2507 

AGGTACACTAGTATTTAACCTGGACATGAGGAAGGAGTAGGAAATTTTCT 

GGTGAATACAGGAGAGCAAAGAGCAGCAGGTCAGCAGGAATGACTAATTT 

TTTTCTATGCATGTTTAATGGAATATTCGTGTAGGATATTTTGAGTAGGT 

CATTGGATAATCAGCATTTATAACTCACATCCTACTAGTTTGATTCTCAG 

TAATAAGACTTGTCAAAGATCCAAGAATCTGAAAGTCAGTAATAAATGTC 

CATGTGCATCATCGTCCGTGACAGAAAGTCAGCATCCACAGAACACAGAA 

TTGGGACAGATGAACTTAATAGATAAAGATGAATATCGGAGTTGTTCCTC 

TTAGGGAATGATACTCTCCATGACCTGTGTGAGTCACAGCTGCAGAAAAG 

AAAGAGCAAGGAGA 
>Sequence 2508 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCAGGGCAAGCTCTAGGAGCTGGTGAGTCTAG 

AAGGACGGACTAGAGAGAGCTGGCATTGGAATGGACAATCGCTAGAGGGC 

GCCGGAGCACTAGCAGAGTCAACCTCCGGGACCCATAAGCAGGGCTTCTA 

GGATAAGGAATGGAGTTTGACCCAACCCCAAGATATGCCCTGGGGATATT 

GGTTTTCTCAGGTGCATCTGACTCTCCGGCCTGGATTGCCTCGCTGCGGA 

GAGGGGACAAAAGGTTTTGCCCTGAGCATCTGGTGATGTCTTCCAGTGCC 

TGGTTAGGTTGCTCCGCGGCTGGACAGTCTGACTACTCTCAAAACTCCTC 

GTGACAGGCCTTTCTGGGGTCTGAACGCCCTTTGTTTCCT 

>Sequence 2509 

CCGGGCAGGTACAAGAAAAAATCAAACAATCACATCAAAAAGTGGGCGAA 

GGATATGAACAGACACTTATCAAAAGAAGACATTTATGCAGCCAACAGAC 

ACATGAAAAAATGTTCATCATCACTGGTCATCAGAGAAATGCAAATCAAA 

ACCACAATCCGGGAGGTCTTGCCAAAGACCACCTGGGCTTTCCGGGCAAC 

GTGCTAGAGCTTCTGGGAAGCAGTCATGGCCCTTTGGAGATTCCACGGCT 

TCAGATCCCTACTGCAGGATGCTCCACTGTGCCTGCCGGCCTCTGGCGTT 

TTGCTGAGGGGTAACCTCGGAATGGTTAGAAACAAGAACACTGAGATGGC 

CCAGTCGTGCCCCAGGCATTCCCGCACACGTGGTGGCAAAGA 

>Sequence 25 10 

CCGGGCAGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACA 

CTGTGATATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTG 

CAGCTACACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATATTTTT 

GCTTTTTATAGGCTTTCTTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATCATTTTCTTG 

CTTTGAATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTCCA 

TAGGCTGAGAAACTGTTTAGCCAAGTTTGGATAAAATTGTATCCAAAGTA 

AGAGTATACAAGCTATGGGCAAGTCCAAAATCAAATCTGTTCACAGGACC 

ATGTTCTCTCTAAAGGTTCTAGGAGAGAATCCCTCATTTCCTTCCAGCTT 

CTGGGGTGGCTGGTG 
>Sequence 2511 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 
AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 
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TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCCGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGACACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGG 

>Sequence 25 12 

CCGGGCAGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGAT 

CGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGT 

CCACTACGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGGGGGCGGTTGAGGATA 

CAGCGCCGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTT 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

TATTGAACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTA 

TTGATAAACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTG 

GATACTGGATCTGGGTTGGCATTGGCGGGATAGAGAATCTGTCCCTTTCT 

ACTTGAATTTCTCTTGGGGGT 
>Sequence 25 1 3 

CATCTTGGGTCATCGATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCCGCTTGTGAG 

GGAAGGACATTAGAAAATGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGCAGGA 

AAACAGATCCTGTTGTGGATATTTATTTGAACGGGGATTACAGATTTTGA 

AATTGAAAGTCACAAAGTTGAGCCATTACCAAATGACGAGGAAAAACAGT 

ACGAAGAAAAATCTTGAATGGCCCTCACAAGTACCATGCAAACAAACAAA 

AATGGGAATACTTGTGAATGACATTGAAGGCATTCCCAAGCTGTGGGAGG 

TAGATAACCCCACGGGTGCTAGAGGGGTCAGGGAATTCTGGTCCCTTGCC 

TGTCCTTAAACTGGTGCCGTTTCATAAACCAAAATCCAATTTCAATATTT 

TCTTAAACCCTTCAAAAACAAAAGCTTGGTTGTAAATATTCTTGATCTTC 

TAACGGGTTTCCTTTCTTGGGCCCCAACATTTCTTC 

>Sequence 2514 

CCGGGCAGGTACTGAGTTTCAGGAAACAGTGAGATACTTTCAGCAAAACA 

GTGGGCTTCATGCTGAAAGAAGTCACTCCAAGTAAACACACATCACACAC 

ACACACACACACACACACACACACATACACACACCCGCAGACACCCTAGT 

GGCCAATGGGTCCTCTCACCAAAAACCTGTGATCAGGAGAGCAGAAAGCC 

TCCCAGGGGTCCATCACTGCCCTTTCTGGAGCCCCTTATCAGATGGCCAG 

CCCCAGGACAGCACTGTCTGATCCTGGTCCAGTCCAAACCGCCATCACCC 

TGTGATGTGGGAGCTGGCCACTTCACCAGAACCTCTGTGTCAGAAAAATT 

TCTCTTCCTTTTAAAATGATGAGGG 
>Sequence 2515 

AGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCACTTCTCC 

TAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTCTATTAG 

CCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGATC 

TCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGTC 

TCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTATTCTTA 

TTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTTCACTTATTTGACCTCTCACCTGGATGG 

ATGCTCCTGCAGAAATCTATACTAACGAT 

>Sequence 25 16 

GTGTTGGAATCCTATTATAAGGCCAAGGGGAGCTGTACCGCGGTGGCGGC 

GCGAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACTCA 

GACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATC 

AGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGG 

CCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATT 

AGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGA 

TGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAG 

AATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTTCAGTCGGCCATAAA 

GCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTTGATGGTAATTACA 

>Sequence 25 17 
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CCGGTCAGGTACAAAGTCTTTGAGGCAAAAGTTTGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCA 

>Sequence 2518 

CCGGGCAGGTACTACAGATTACAGTGCTATCCAGAGGAAGGGAGGCTGAA 

AGTGTCTGATTTTTTATAGCATTAGGTTCAGTCTCACTGGCATTACTACT 

TTTATACTGAGCTGCAGCCAATGCTGCCTTGTGCTTTTTTAAATGGATAA 

AATCAGTTGTGCCTGAGAACCCAGAACTGGGTTGAACAACACTTCCTGTC 

TTACTACTGGCTAATGTAACTGGTGCTGTGGTGCTGACCTTGCATTCTTG 

TTTTTGAGCCACTGGCTGACTGACACTTTTTGAAGATACACATTCTGATG 

ATGTAGAGGCCAAAATGGTATTTGATAAAGAGGAAATTACTTCTGAACCA 

CCCCAGCTGGAAACACTGGTAGTATCGGCAGCAA 

>Sequence 2519 

CGCACCGGTCGTTCCACCTAACTATTACGGCGAAGCGAAGCTCCACCGCG 

GTGGCGGCCGAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATAT 

AGACGCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACC 

AACAATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGC 

CTCAGGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAA 

TTCAATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGAT 

TACAAGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTT 

ATTGTAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGC 

CATAAAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAG 

AATATGTGAAGGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAGGCAATG 

CTAATGG 
>Sequence 2520 

CCGGGCAGGACGCGGGGAGAAAAACAGAGGGGAGATTTGTGTGGCTGCAG 

CCGAGGGAGACCAGGAAGATCTGCATGGTGGGAAGGACCTGATGATGCAG 

AGGTCTGTAGGCCATGGGAATGGGTTTGGAATTTTATTCAAAGAGCTATG 

GGAAGTGACTAGAAGGTTTAAAGTTGGGGAAGAGGTTTTGTGTTTCTGTT 

ATATTTGTGTTTTATACAAATTACTCTGGTTGCTGTGTTGATAGGACAGC 

AGAAGGGTAGGAGCAGGGACACCAGTTAAGTTATTGCAATGGTTAAGGTG 

AGAGGTGGTGGCTGGGCCTAGGCCTTTTTGGAGTGAACAAGCTATTTGCT 

TGGCTTCCATGATCCTTCTCCCTCCACTGGAATGGAAAGGTCCTC 

>Sequence 252 1 

AGGTACGTAACAGGACATCAATAAATATTAGTTGAATGGAAGATTAAATC 

AACAAAATGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCATGGC 

CCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCATCACGTTATTTTCATCTGGAA 

ATAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGATCATAC 

TGGATTAGGATGGGATCTAAATCCAATGAAAATGTCTTCATAAAAAACAG 

GAAAGAACCCATAGAAACACAAGGAAGAAGGTCATGTGAAGATGGAGGCA 

GAGATTGGAGGGATGCAGCCACCGGCCCAGGAATGCCAGCAGCCACCCAG 

AAGCTGGAAGGAAATGAGGGATTCTTTCCTAGAACCCTTATAGAGAACA 

>Sequence 2522 

AGGTACTTTTGGCAATCTGTTGCAACACAATGCTGTGTTTAATTGATTCT 

ACCATGCTATTTGTTGTCTCTTTGAGAGTTTCAATTTTCTTTCTCTGTTC 

ATCTTCTTTGCAGTTTTGAAGCTTGTCATCAAAAAGCTTTAATTGTTCAA 

TCAAGATTTGTAGGTAAGCATCAGCTTCTGTAAGTTTCTTATCAAAATCT 

TGGACACTAGGAACAAATCCTGAATCCAAACCTTGAAGCTGGAGAGTATG 

TCGAAGAATTGTTTCTTCTAAGGCATGGATCCACTTCTCTCGCTCATCAG 

CATCACGGGCCTGGAAATGGAAGGTTTTCTGATCAACAGTTATTGTGAAG 

GTGCTGTCGTCCTCATCGTCTATACCAATCACAGCTCCTCTGAGTC 
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>Sequence 2523 



GGGGGGGGTCGTTGAAATCCGTCTGTGAAGGCAATTGGAGCTTCACCGCG 

ATGGCCGCCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTCCGCAAA 

ATTTTTCATTCAGATATTTGCTGAGATTTTTGCTTTTTTATCTAACCTCA 

TTTGGTGTCCTGTAAAGCGCATCTTGAACAGCCCCTAGAGCTAAAGGGTA 

GTCACTAGACCAGCAGCATCAACATCAGCTGGGAGCTTTACTGAATTGCA 

GAATATGAGGCCCCAGTCCAGATGGACTGAGTCAAAGTCTGGGGGGATGT 

GACCCAGCAATCTGTGTTCCAACAAGCCCTCTAGAAGATTCGAACACACA 

CGAAAGTTGGACAACCATTGCTTTGAATTTTGACACCAGAAACTCAGGGA 

AAGCTACAGAATGACGTTTGAATGAAGAAGCAATATTA 

>Sequence 2524 

CCGGGCAGGTACAATAAATCTTCCTGTCCCTTCCACCAGAATACACATGT 

GTGAAGGCATCATTGACTTGCAGCGCCCAAACACCTTCATCATGGACTCG 

GTATGTTGCTATACATCTCTGCTGGCCAAGGGACCAAAGGCGAATTGTCC 

CATCAAAACTGCCTGACAGGCATTGCGTGCCATCTCTGTTTAATAGCAAT 

GCCTTCACATTATCCGTGTGCCCTTTAAGCTTCATTAGTTTTGCACATGT 

TCTTGGATCCCATACCCTGAACACCTTTTCAGTGGACCCTGATACAATGA 

TTGTTCCCAGTTGATTCATGGCCAGGCTATAAATGGAATCTTTGTTTCCA 

CTTAAAGAAGAAGTTGTGACAGTGTTATTTGAGGCAGTCAA 

>Sequence 2525 

GGGGGGGGGTAGGATGCAATTAGGTATATCAGGCGAATTTTAGCTTTCAA 

CGCCCTGGCGGCCGCCCGGGCAGGTTCATGGCGAAGCTTGAGACTGTAAC 

TCTTAAGATTGGGACAAATTAAAGAAAAAAATGTGATTTAACACAATTAC 

AAAAACTGTTACGTTAGGGTCAAACAAGAACCATTTTATGAAACTGAATT 

ACAACAAATGACATTATATCTAACTCTTCCGGGTCTCCACAGCACTTATA 

CTTACTTAAGCAGCTTAAACACTTCCGAGTCTCCACAGCACTCTGATACT 

TACTTAAACAGCTCTTTTAACCTGCCCTAGTATTCTTAAGTGCAGCATAT 

CTAATTTTTTTTTTTCCTCAGTAGTTCGAACACTTGCTGGCTATTTTTTC 

TGTCCAAGTTCTCAGTAACTTCGGCCTGTGTAGTCAGTGGTTCA 

>Sequence 2526 

CCGGGCAGGTACTCATTTTCCCTCATACTTCGGATTGACCACAGTTGTTA 

CGGCACTCTTATAAATAGGATTTTCACCCTACAACAAAAAAAAGTGAGAA 

AAATTATCAGTTACCCTACTAAAATTATGTAGAATAATTTTTATAAATCA 

AGACTAAAAGTTGCAATCATCTTAAGAAGTCATTTCTATTTTATTTGTCC 

AGATATCACAGTTGTTTTAAAGGCATTAATAATGGTTTATATAAAAATAG 

AAAATGGAAGCTTTGCTTTACAAGTCTAATGATGCCCCGTTATCTGGTGC 

TATTTCATTCTTGAGTCCTTCCTCCACTGGAGGCTTGATTTAAGAATGTT 

CTCCATGGCACAGAATGTGCTG 

>Sequence 2527 

AGGTACTTGCCCCCAGGCCCAGATAATTTATTTAAAAACTTTTTTTGTAG 

AGACAGGGTCTCACTATGTTGCCCAGGCTGGTCTCAAACTCCTGGCCTCA 

AACAATCCTCTACCTCAACCCCCCTAAGTGCTGGCATTACAGGCATCAGC 

TGCCATGCCTGGCTACAAATCTTAATGTTTTCCCCATGGCTTCTTTTTCT 

GGCGTTCTTTTCTCAGGTAATGGAAGTGGGCAGAGAATGATCCTTTCCCT 

AGGCTCCAGTGTGTAAGAATTAAAGAAAGAGGAAAGAAACACAATGNGCT 

TGATGGTCGAGGACAGGTTTATTTTAAAGAAAACAAACCCAAGAGTGGCN 

TTCTGGCTGAGTTAGATCAGAGGCATG 

>Sequence 2528 

AGGTACAGAACGCAAGAAGGGAATAGGTGGTCTGAACGTGGTGTCTCACT 

CTGAAAAGCAGGAATGTAAGATGATGAAAGAGACAATGTAATACTGTTGG 

TCCAAAAGCATTTAAAATCAATAGATCTGGGATTATGTGGCCTTAGGTAG 

CTGGTTGTACTGAGGCTGTATACAGCCACAGCCTCCCCCCATCCCTCCAG 

CCTTATCTGTCATCACCATCAACCCCTCCCATGCACCTAAACAAAATCTA 

ACTTGTAATTCCTTGAACATGTCAGGCATACATTATTCCTTCTGCCTGAG 

AAGCTCTTCCTTGTCTCTTAAATCTAGAATGATGTAAAGTTTTGAATAAG 

TTTGACTATCTTACTTCATGCAAAG 
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>Sequence 2529 

AGGTACGCGGGCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTT 

TCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACAC 

CCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTT 

GGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTAT 

TCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGT 

GGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCCTCACTGC 

ATAAAATACAATGGTCCTACATTTGGATTTTGTTAGAGGGAGAAAGGGAG 

CCCTTGTATTTGTGAGCCTGTTGCTATTGAGAA 

>Sequence 2530 

AGGTACCTTCTGCTGTTCCCTGGGTCTTCAATGACTCAATTTCCCACCAG 

CAGTATCCTTTAAAGCCATCCTGCATCCTGAGACAAGAGATTGACAATTC 

ATTGATAAGTAGTCTTAATTGTCACTATTACAGGGCTGTAGGTCCTTTGC 

CAGCCATGCCTTTCAGTCCTAAATGGTCTTCAAGGTTGGGCTGTGTTGTC 

CAAGAGCTGAGGACCTTACATTTATTGTTCCAATATTTATTGGCTATAAT 

GATTTCTGTGGAGCAGTCAGCTGTCAGAAAATTTTGTCTCCTTTGTAGGT 

AACCTGTCATTGGTCTTTGGATTTTTTTATAGTCTCCCTTTGTATCTGGT 

GTAATTTAGTTTCAATCTGTTGTGCCTACGTGTAGACTTCTTGCTTGAAA 

AGC 

>Sequence 2531 

AGGTACTAACAAATGCAGTAGCCAACAAGATTACCATGCAATCATTAAGG 

AGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAAACCAGATTTTGAACGCTACTAAAA 

TTAAAGTAGTTCTTTGATGAATATGAATGAGTAGGGAAAGGATTCTTTGT 

GATAGTGATACCTCTGTGGTAAGAGAAGGGTGGTATGTGAGTTTTAGTCT 

ACAGATTATGGCAAATTCAGTGACAACAATCAAATGGTCTAAGATTGACA 

GTAGCACAGTTTTACTCTGTGAAGGTAATGTTCAGGGACAAATTCCAAGA 

AAACTAGAAAACCATTCTTTACAGACTGAAATCTTTCCCTAACCATTGTT 

ATTTCCACTTTTTAAGTCCTCA 

>Sequence 2532 

CCGGGCAGGTACGCTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCG 

CCCAACGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTT 

TGGTAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTT 

TGGCTCCCCAACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTCTCCGGGGTAACTAT 

GGGTCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCC 

TGTTAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTACACCCTAT 

TCAGGGCAGTTGGAAGAACANCTGTCCTTGGTTTTCCTGAAAAGGGGAAC 

GTTTAGATGTTGGAAACTATGGGGATC 

>Sequence 2533 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTTCG 

ATGCCAAAGGAAGATCCTTGG 

>Sequence 2534 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCAGACAGATTGCCTTATTTCAGCTCAATAAA 

ACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTT 

GAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCA 

GAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTA 

AGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAG 

GTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCC 

TCTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGG 

CACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACAT 
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>Sequence 2535 

CCGGGCAGGTACTAATGTAGGTTTTAGGCAACCATTGGGGGTCTTGGAAT 

GTGTCCCCTGTGGATGAGAGGGGATTACTATATTCCATATTGAAATCTTG 

TCAAAGCAAACGATTTGCAACTTGTCTGTGAGAGTAGATCTAGCTTCTGG 

ATGGTCCAAAAACTTAGACTCTTTAGAAGCTTCTTATAAAAAGAAAAGAT 

GCTCACTTGAAGAAGTGAACCTTCAAATTCTTCTGTGAAATGCTTAGGCC 

AGTTATACACGGTGTTTGAAATAACAACTCCCTCCCCTAAACTGAACATC 

CAAAACTGAAATTTTATATTGCACAAGGTCTATCACACTTATTACCTAGA 

AACTGCTTTCCTAAAAATT 
>Sequence 2536 

GGGCATGCTGTAATACATCTATATAGGACGACTTGGAGCTCATCCGCGGT 

GGCGGCCGCCCGGGCAGGTACCTCAAGTTGCGTTGTCGTATTTATATACA 

TTCCTATGCTTGAAACTGCCCAATAAATGGATGAGGACTCACTTTACCCA 

TAAATAAGAGAGGTGAACAGCACATGGGGCCTGTAGATGCCTTTTGCAGG 

GCCCTCTTTTTCTTCTTCTAAAGTTGCAATTTTGAGTAATTTTTTTAGAT 

GGGGCCCATTAATAGAAACCTGCCGTCCTAAAATCAGAAGCCCTGGGGAG 

AAGAGATACAGGGGGTAATGGCTTAACATTTTGCAGAAGTGGGGAAAGAA 

GCCCCCAAAAAAAATTAAGAATTGATTATACCAAAAAAGGCTTTCCTATA 

CTGGGAAAAAAAACCCAATCTGGGGGTAAAAAAAAATCTTGTTGGCACCC 

AAAAAAAAGCAATTGGAACCCATTCTAACATTAAACTGGGTTTTTAAACA 

AAAAG 
>Sequence 2537 

AGGTACATAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGG AAAAG 

CAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAATAAACA 

GTGGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGTTC 

CCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAATAC 

CAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAGGTA 

GACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTGAGG 

AAGACTGCTGCGGGCCATTGTAAGAGCCAGGCCGTTGATCTCATTTAACC 

TTTCCCTCATCTCTTCTAGAGTC 

>Sequence 2538 

AGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGGAAAAG 

CAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAATAAACA 

GTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGTTC 

CCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAATAC 

CAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAGGTA 

GACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTTGAG 

GTAAGACTGTCTGCAGGCCCATTTGTAAGTAACCCAGGCGTTGAATCTTC 

ATTCAAACCTTTTCCCTTCAGCCTTTTTATTAAAAGACAGGCC 

>Sequence 2539 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAATCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GGATTTGAGTTGGCATTGTCCGGGCTTGAGACTTCTTTCCT 

>Sequence 2540 

AGGTACTTGCTCCATGCTGGTGCCTGGACAAGCTCCACTGCACAAGCCAA 

CGTGGCCCCAGGAAGGTGCTGTATGCGAGAGTTTGTAAAAATACAGCGCA 

GCATCACTCACGATGAGGCAAAGCTCCTAGTGACTTTAAATTTCCAGATA 

GACCAGACAACATCACGAATCTCCTGAGGAATCATTAATCATTACTAGAG 

AAACAGAAACGTCATAAACCCTGTCCAAAGCTGGACACCGGACATGGAGT 

TGCCACCGTTAGAGCTAAATTTTATTCTTGGCTTTCTGATACCTAAAGTA 

TANTTCAGAAGTTNTTTTTTTTTTTTTTACAACAGCCCTGTTTTTGTTTT 
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TAAACATCA 
>Sequence 2541 

CCGGGCAGGTACGCGGGGTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTA 

CAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAG 

TATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACT 

CTAGAAATTTTATTTTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAG 

GACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAAC 

TGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAA 

AGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAAT 

GT 

>Sequence 2542 

AGGTACGCGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCA 

ACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATT 

GGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCCTACTTCTAGAAAT 

TTTTATTCTTCAAACTTTAGTTGGGCCTCTTTTTTTCTTGTCAGAAGGAC 

TCACTTCTTTAGTGTGCACCTTGGGGATATATCTTTGGGCACCCCTAGAA 

GTAAATTCAACCTGCCGCCTCTACTTTGCAAAAATTACAAATGGGCTCTA 

CCATTTTGGATTTTTTGTAGAAGGGAGGAAAAGGGAGGCTCCCTGTTATT 

TTGTTGAAGGCTTGTTGCTTATTGAAGGAAAAATTTCCTTTTGCCCCCCT 

TGAAAATGTTGGGTCCGGATTGTCTCAAAAC 

>Sequence 2543 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACACACACACACACAGCACCTGCACGCAGATG 

CACACATCTCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGGGCTTTTT 

GATACGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGACTTCATT 

GCAATTCAGAAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACTACAGCTCAAAGAA 

ATTCTCGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGCTGG 

GGATGAAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCTTCA 

GCACCAGTGAGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTTCTG 

CTGGAGTGGAACCAGCTGGACTTAGCCAATGATGAGATTTTCACCAATGA 

CCGCCGATGGGAGTTC 
>Sequence 2544 

AGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCACTTCTCC 

TAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATTCTACCCATTTCTATTA 

GCCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGAT 

CTCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGT 

CTCACCAGTGTTCCCCTTAAACTGATTTACCGTGCTACACAAAATTATTC 

CTTATTGGGGCTTATGNTGGCCTTTTCCTCCAACTTATTTCGACCTCTTC 

ACCCTGGGATGGGATGCCTCCT 

>Sequence 2545 

TTCCCGGGCAGGTACTATTATAATGACATTTCCAAGGAACAGAGATTAAT 

CAATGTGCCCAAATTCACATTATTCACAGAGCTGGGATTTAAGCCTAGTC 

TGGCTGTGGAATCTGTATTCTTAATGACCATGCTATATTGCTTAAGATTA 

ACCTTGAAAATTTACTCCAGTTACAAAGATTGTTTTTATTTCTCTGAAAC 

TGCCCCCAATGAGCCATAACAATAAATTAATCAATTATCTTGGTTATCTC 

TTTTGCCCAAGTTTATATTTCAAAAAAAATTCAAACATACCAGAAAGATG 

AAAGAATAGCACAGAATCCAATCAAAGATCAGGCACTGCATGTCATGTCT 

TCATTTCCTTTAATCTAAAACATGCCTCTACTTTCTTTGATCTTCCATGA 

CATTGG 
>Sequence 2546 

CCGGGCAGGTACATCTACCTAAAGGACTATTATGTGGAATAATACATACC 

AATGAAGTATTACATGATTTAAAGACTACAATAAAACCAAACATGCTTAT 

AACATTAAGAAAAACAATAAAGATACATGATTGAAACCAAGTTGAAAAAT 

AGCATATGCCTTGGAGGAAATGTGCTCAAATTACTAATGATTTAGTGTTG 

TCCCTACTTTCTCTCTCTTTTTTCTTTCTTTTTTTTTATTATGGTTAGCT 

GTCACATACAACTTTTTTTTTTTTTGAGATGGGGTCTCGCTCTGTCACCA 
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GGCTGGAGTGCANGCGGCGCGATCTCGGCTCACTGCAACCTCCACATCCC 
ATGTT 

>Sequence 2547 

CCGGGCAGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCTTTTTGTTTTCCCCA 

ATTTTAACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATT 

GGCACTCCGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTAT 

AATCTGAATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGA 

CTTGATCTCCCTCAAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATAC 

CCCTCTAGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTT 

GGGTGGAACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAGC 

TGTTGGATTGTTGTAATTGGCTGACTCCCTGAAGGG 

>Sequence 2548 

CATCTTGGGTCATCGATGAGCCTCGCCCTGTGCCTGGTCCCGCTTGAGAG 

GGAAGGACATTAGAAAATGAATTGATGTGTTCCTTAAAGGATGGGCAGGA 

AAACAGATCCTGTTGTGGATATTTATTTGAACGGGATTACAGATTTGAAA 

TGAAGTCACAAAGTGAGCATTACCAATGAGAGGAAAACAGACGAGAAAAT 

CTTGATGGCTTCACAAGACATGCAACAAACAAAATGGAATACTGTGATGA 

CATGAGGCAGCCAAGCTGGGGAGGAGATAACCACGGGGCAGAGGGTCAGG 

AATCTGGCCCTGCTGCCTAAACTGTGCGTTCATAACCAAATCATTTCATA 

TTTCTAACCCTCAAAACAAAGCTGTTGTAAAATCTGATCTCTACCGTTCC 

TTCTGGGCCCAACATTCG 

>Sequence 2549 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCTTCATCAAGGAAGTTCATCA 

AAGAATTTCATCAAAGTTCAATGATGACCTCTTTTTAAAATTTTCTTAGT 

ATTCTATGTAACTATCACCGATCTTTTCCCCACACACTCCAAGAGCTTTT 

TAATATAATTTTCTACATAGCCATCAGCACAGATAACCAATCCTCTTTTT 

TTCCCCACTAGAGATGTGCCTTCCGTAACCTCTGTCCTCTTCCTTTAACC 

TGGAATATTGCTCTTCAGGCCTGTTGTGCAGCTAAGAGCTTCATTCCTCA 

TCATCCTGGGGTTCCTTTCCCTCTCTCTTGGGCTGGAATCCCTCTTGCCT 

GGATCTCTCACCTTCATAAATCTAGTTTACTCCTTTGTTTTGGGAGAACA 

CATTCTCCAGCAGCTTT 

>Sequence 2550 

AGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCGCCCAAC 

GTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTTTGGTAG 

GTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTTGGCTC 

CCCAACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTCTCCGGGGTAACTATGGGTCA 

CGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGTTAA 

AATGGNGGGNNAGTTCGGGTTCCCATGNGAAAATATNNGGTCACCCTATT 

TNNCAGGGCAGTNGGAAGAAACCCACTGTCNNCTTGGTTTTTCCTGAAAA 

GGGGGAACGTTTAGNNATTGTGGAA 

>Sequence 255 1 

CCGGGCAGGTACAAAATCCGTAAACACTTCCACTAATCGAATCTAAGTCA 

AAGTCCACTTTGGATTGGGGTTTGAGAAAAAATTCATTTGCTGCAACCTC 

TGCCTCCCGGGTTCAAGCGATTCTTCTACCTCAGTTTCCCAAGTAGCTGA 

GACTACAGGTGCGTGCCACCACGCCCATCTAATTTTTTTGTATTTTTAAT 

AGAGACGGGGTTTCGCCATGTTGGCCAGGATGGTCTCTATCTCCTCCTGA 

CCTCGTGATCTGCCCACCTCAGCCTTCCAAAGTGCCTTGGGATTACAGGC 

GTGAGCCCACCGTGCCCTGGTTCATTCCAACCCATTGAGCCTTTTTGATA 

GGACTACTTCTG 

>Sequence 2552 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTTAAGGCCC 

GGGGGAAAAATCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 
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TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATATGTGAA 
GGCTTGTGATGGGA 
>Sequence 2553 

TGCAAGAATTCGACCAATGTGAAATCGGCAATTTTGCTGAAAGGTCGGCG 

GCCGAGGTACACTGTTTTTGCATTAGCATTATGCCTCCTCTCTTACCTCC 

TCTGTCCTTCATACTTGCAACCAACAATCTATTAGCAACCTGAATTTCAG 

GGTTTCTTTCAGAGGGAGACACAGACTGGAAAATGTGTATGTAACAACGT 

GAAAAGTTGTATTGACACACAGGGCTGGGGTCTGGGCCAGGCCTCTGCAT 

TCACCTTTTCTATCTTTAACCCTATCTTACAGATGTCCTTCAGGACGTGT 

GTCTGGTGATGGGACCGGCTCTTCATTTACATTTTTCTGTTGACAAACAG 

AGTCCATGAATATTAATTATTCTGAAGTTTATTTGCAGAAAAGGCACTTT 

CTAATCCTTATCAATTATTTATTAAAAATCTCCCCCACCCTAATAATCTT 

ATTAACATTATTATACTAAGG 

>Sequence 2554 

CCGGGCAGGTACTCGGGGAGGCTCCTGGGGTGGAGTCCAATTTACTCATT 

GTTTGTGAAAGCTGAGCTCACAGCAAAACAAGCCACCATGAAGCTGTCGG 

TGTGTCTCCTGCTGGTCACGCTGGCCCTCTGCTGCTACCAGGCCAATGCC 

GAGTTCTGCCCAGCTCTTGTTTCTGAGCTGTTAGACTTCTTCTTCATTAG 

TGAACCTCTGTTCAAGTTAAAGTTTTGCCAAATTTGATGCCCCCTCCGGA 

AGCTGTTGCAGCCAAAGTTAGGAAGTGAAGAAGATGCCACGGATCAGAAT 

GTTCCCCTTCAGGAAAACGAAAGCCCTCATTTGCGGGAAAGTCCCTGGGT 

GAAAAATTATTGAAAAGAAATGGTTAGTGGTGGTGAACCATGTTAAAAAA 

CCTTTTCATCCCTTGGGTTTCC 

>Sequence 2555 

AGGTACGCGGGGGCGCATAGCTGCAGCCGCCGAGCCGGACGTGTCCGCGA 

AGATGGCGGGCCGGAGCATGCAAGCGGCAAGATGTCCTACAGATGAATTA 

TCTTTAACCAATTGTGCAGTTGTGAATGAAAAGGATTTCCAGTCTGGCCA 

GTGAGTATCTGACTTTGTTTTCTTTTAACCTGCTAAGTGGCATTCGGGAA 

ACTTCCAGAGAGTCATTTTTAGGAAACGTTGGAAAATATTTTTAAAAAAT 

TCTTGCTGAGTTGGAAAATGGAGAGGATGAGAAAAAGTTATGTATTTGAA 

TCATTACTGTGTCAAACTTTGATAAATACTGTATAATGTTTTAAAAATGT 

TTTATGTATAAAACTCTAAATTTTATCAGTTTTCTTAGTAGAGCTTAACA 

TACTGGTTTGTATG 

>Sequence 2556 

GAGTGAACTTTGACATGCCAATCGGTCTCCGTCAGGTCCCGGCCGAGGTA 

CGCGGGGATGCTTTGTCACACATACACACCCACACGTTGACCAACCCGCA 

GATGCACACATCTCTAGGCAAATGATGCTCTCAGCTTTTTGATAGGTGCT 

TTTTGATACGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGGCTT 

ATTGCAATTCAGAAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACTACAGCTCAAA 

GAAATTCTCGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGAAGC 

TGGGGATGAAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAGCCT 

TCAGCACCAGTGAGCAAGACAAAGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAGCTT 

CTGCTGGAGTGGAACCAGCTGGACTTACCCAATGATGAGATTTTCACCAA 

TGACCGCCGATGG 

>Sequence 2557 

ACGGGCTAGGACTTCGGGGCTTTTCTTGAAGGAATCCCTAAAGTGCACGT 

GATTCGCGGTTTCTTTACACATCAGTGCAAAGCCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTGCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTTATTTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGACCATATCCAGGCTAACTC 

TATAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGG 

ACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACT 

GCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAA 

GGAGCCCTGTATTGGGAAGCTGGCTATGAGAAATTTCTTTGCGCTTGAAT 

GTGGGTCG A AGTC A A AGGG 

>Sequence 2558 
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CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 

GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGCTGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGGTCAGTCGGCCAT 

AAAGCCATTAAAAGGAAAAAGTTCCAGCAGGAGTTTGAT 

>Sequence 2559 

CCGGGCAGGTACGTAACAGGACATCAATAAATATTAGTTGAATGGAAGAT 

TAAATCAACAAAATGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTT 

CATGGCCCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCAGCACGTAATTTCATC 

TGGAAATAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGAT 

CATACTGGATTAGGATGGGATCTAAATCCAATGAAAATGTCTTCATAAAA 

AAACAGGAAAGAACCCATAGAAACACAAGGAAGAAGGTCATGTGAAGATG 

GAGGCAGAGATTGGAGGGATGCAGCCACCGGCCCAGGAATGCCAGCAGCC 

ACC 

>Sequence 2560 

AGGTACGCGGGGAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAACAC 

CCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTT 

GGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTAT 

TCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGT 

GGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCA 

AAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGTAT 

TGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGATGCCA 

AAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAN 

>Sequence 2561 

CCGGGCAGGTACGGTATTGGAAATGGATCTGTCTTTGGTAAAGATCAGCC 

TATAATTCTTGTGCTGATGGATATCACCCCCATGATGGGTGTCCTGGACG 

GTGTCCTAATGGAACTGCAAGACTGTGCCCTTCCCCTCCTGAAAGATGTC 

ATCGCAACAGATAAAGAAGACGTTGCCTTCAAAGACCTGGATGTGGCCAT 

TCTTGTGGGCTCCATGCCAAGAAGGGAAGGCATGGAGAGAAAAGATTTAC 

TGAAAGCAAATGTGAAAATCTTTAAATCCCAGGGTGCAGTCCTTAGATAA 

ATACGCCAAGAAAGTTAGTTAAAAGTTATTGTTGTGGGGTAAATCCAGTC 

CAATTACCAACTTGCCTGGACTGCTTTCCAAGTCAAGCTTCCATTTCATT 

CCCCCATGGAGAAACTTCAGTTG 

>Sequence 2562 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGGAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGNGCCTACANTTGGATTTGTANGAGGAGAAAGGGA 

GCCCTGTTATTTGTGAAGCTGTGCCTAATGAGAAAATTCTTTTGCCCCTN 

GGAATGTGGTTCGATG 

>Sequence 2563 

AGGTACGCGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCA 

ACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGTAAGTATTTAATT 

GGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAAAAATT 

TTATTTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGA 

TGCCAAAGGGAAGATCCTTGGAAAAAGTCATCACTGCCGTTGAAACAAAA 

CTTGG 
>Sequence 2564 
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CCGGGCAGGTACTTGATGGACTCATCATTACAGAATACTCCTCGTTGGAA 

GGGGGTATGCCTTGAAGTAAGAATTGCAAAAGGCAATCCAGCTAGCAAAA 

GGGAATAAATGAAAATATCATTAAAAAAGAAATATCAAAACTAATTAAAT 

GGCAATAATTATCCCACAGACTCTGTCTAAAAATGCATTTGCCGTGAAAA 

TAAATGAGAGCACATGTAAAAAAGGAAATGCAGCAATGCATGCAACAGAA 

GTTAGAAAGATTACAGTTTTAAGATAAAGATGTTTTGTCTACAGCAAACA 

AAGTGTTCAAATCCTCTATTAACCAATTTAACAAAGAGTTATCTTTCCTT 

TGTTTCTGTCCAAACACACTAAATGGATTTTGGAAAAATCTCTTCTCACG 

TTG 

>Sequence 2565 

CCGGGCAGGTACTCTGGTAGCCAAGTTTTGCAAGAGCCGGGGTTTCCAGC 

AGGGATGGTAGCCAGCCTGGGCACACTTTTCTGTATTGTATTTGAACCTC 

ATTTCCTGATGCTCATCCAGAAGTTCCTGGCTGGGTGAGTAGGTGAACAG 

TTCAAGGCTGTGTGGATGAAACTCTGGCATCTCTTTACAGTGCTGTCCGG 

CAGGGCAGTGTGAGGCCACTCTGTCCTCCTTTGACCTCTTTCTTCTTCAG 

CAGCCAAATGGAGGCTCTCTAAAGGTGATGATTAACTTGGCATAAACATG 

CCAAGCTTTCCTGAGCGTTTGCCCTGAATTGGGCTGTCTCTTGCTGCTCT 

GAGACAGGGAGACTGGCTGTCTGGCTG 

>Sequence 2566 

CCGGGCAGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCG 

CCCAACGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTT 

TGGTAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTT 

CGGCTCCCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTAT 

GGGTCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTCATCTCTGCTATATTAAATTCC 

TGTTAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATT 

CAGGGCAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAG 

ATGTGGAACTATGGGATCATGTTGGTGCAAAATTCCG 

>Sequence 2567 

AGGTACAGATCTCATCAGGTATGAGGGCAGTCTCTGACGCGAACGTCTCT 

TCCTCGTGGTTTTTATTGTCAGTATTCACACGAAGTTTAAGTCTCCTAGT 

GGGCACCCAGACGGGATTGACGATCTCCTGGTAAAACACAAGCATACCCT 

CTTCCCCACGTTATAATTGTTCCAGGTTCCCAGGTATTGGTTTGGGAGTT 

TTTCCATGACACTGGCTTGCCTTCGTTTAGGGAGAATTTTTTGCCTGTAT 

AATGGCATTTAGCTGCAGTCAGAGTAATTGTTTTTAGGAAACATTTAGAA 

AAGCTTAAACAATTGCTAAATATAATTGGGAAGTGGGGAAGTTAGTTTAA 

ATTTATGCCTTTT 

>Sequence 2568 

AGGTACTCCAACCCGTTCTTAGGTTTTGGGTTAGTGAGTGGTGTATCAGC 

AGCCCTTACTAGCAAAAGTCCTATGTGCACCTACCTACCCTTCTTCATTG 

ATGGATTGGAGCTATACTTACCTGGGCAGGCATGACCTCGGCATTAGTCC 

CCGCAATCTTGACTCCAGCATACAAGCAGGCCCGGTAATGGGCCTCCACG 

ATGTCCCTGCCATAGGCTCTTTGAGCTCCCACACCACAGTAATATGGACC 

TACAGAAGCATCAGGACAAAACGCTAAGAGTCAAGAAATCCAGAGAATCC 

CAAAGTCAGAGATCAGAAGGCCCTAAGCCTTGCCCTCTTGAATCACTATC 

CTTGCCTTCATCTGCAGGTGCGGGGCAGGGGA 

>Sequence 2569 

AGGTACTCCAGCCTGGGCGACAGACCGAGATTCTGTCTCAAAAAAACATT 

AACAAAGAATACTCCAGATCATCCAGAAAGTCAGTATCTGATAGTGTTTA 

TATGGAGAACTCCTGCACTGGAATGTAAACTCCTAACCCTAGATCCATCT 

CTTCTCAGGTCTTCCTATCACCTCAGCCTACAGCAGTCAATCCTTCCCTC 

TAACCACTCCCTCCTCCTAAGATTTCAGCATTTAATGCCTGTACGCGGGG 

ATGTCTCTTGTCAGCTGTCTTTCAGAAGACCTGGTGGGGCAAGTCCGCGG 

GCATCATGTTGACCGAGCTGGAGAAAGCCTTGAACTCTATCATCGACGTC 

TACCACAAGTACTCTTCATACCTCGTTGGATGTGGGAAATGCCTACTGTC 

CCAATCAAAAAGTTT 

>Sequence 2570 
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AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTCTGTAAAATCTAGCATTC 

AGATATTTGCTGAGATTTTTGCTTTTTTATCTAACCTCATTTGGTGTCCT 

GTAAAGCGCATCTTGAACAGCCCCTAGAGCTAAAGTGTAGTCACTAGACC 

AGCAGCATCAACATCAGCTGGGAGCTTTACTGAATTGCAGAATATGAGGC 

CCCAGTCCAGATGGACTGAGTCAGAGTCTGGGGGGATGTGACCCACCAAT 

CTGTGTTCCAACAAGCCCTCTAGAAGATTCGAACACGCACGAAAGTTTGA 

CAACCATTGCTTTGAATTTTGACACCAGAAACTCAGGGAAAGCTACAGAA 

TGACGTTTGAATGAAGAAGCAATATTAGCCA 

>Sequence 2571 

CCGGGCAGGTACCCTGGCAAGGTTTGTCCTGTCTTGGTAGCAGAAAGAAC 

TTCTCAAAGTAAGGGCTTCACACTAGGGGAGAGTTCAATGGCCCAACCCA 

GCCATGGCCACCCTGACACCATGCCCTGATGCTAGTCCCTGTGGCCTGGC 

CCACACTGAAAATACTGTGGGGACAACAGAATGGATTTGCAAGTTACCAC 

TATCTCTCACCAGCTGTAAGACCCTGGGCACATTGTTGATCCTAAGCCTC 

AGTTTCCTAATCTGTAAAAGGGTGATATTAATTGTTCTTGCTCACAGAAC 

TGTTATGAGAATTAACAGAAATAGCATATTCAGACTATAGCAGAGTGTCT 

GGCATGAAACAGAGACTCAATAAATACA 

>Sequence 2572 

GTCGCCGTTATACTACTATTGGGCGAATCGTAGCTCCACTGCGGTGGCGG 

CCGAGGTACGTTGAAATATTAGGGGCAGGTTCCCCCAATATCTGGCGCCC 

ATCGTGGTTTTCTTTTTCCTAAGTGCATGTGGGAACCCGATTCCCTTTGG 

TAGGTGCGGAGAAATGTTCATCGGTCCAGTCCACAGAAATGCTTGTTCGG 

CTCCCCGACGATTGGTGAGTTGTCTGTGTATTGTCCGGGGTAACTATGGG 

TCACGCAGAGTCTAAACATTATGCTTATCTCTGCTATATTAAATTCCTGT 

TAAAATGGGGGAGTTCGGGTTCCCATGGAAAATATGGTCACCCTATTCAG 

GGCAGTGGAAGAACACTGTCCTTGGTTTCCTGAAAAGGGAACGTTAGATG 

TGGAACTATGGGATCACGTTGGTGCAAAATTCCGAGAACT 

>Sequence 2573 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTTGTGGATA 

CTGTATCTTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGT 

>Sequence 2574 

AGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAAT 

TTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTC 

TTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCA 

CTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCC 

TGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTTCG 

ATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCG 

>Sequence 2575 

CCGGGCAGGTACCAGTGAAGGACAAGAAACTTCTGGAGGTCAAACTGGGG 

GAGCTGCCAAGCTGGATCTTGATGCGGGACTTCAGTCCTAGTGGCATTTT 

CGGAGCGTTTCAAAGAGGTCAGAGCCTTGTGGGATGTCTGTAAATGAAAG 

CAAATCTCTGGGTCTTCAGATCTCTTTTTTGCCATGAATTAATTTGGGCA 

ATGAAGGCCTTGTTGTCTGAAAGCAGTAAGTTATGTAGAGGATGACAGGG 

AGGGATGCTAGGCCTTGGACTTCTGTGGTTGATTGGCCCTTTCAAAGGCT 

GGCTCTGAGATATTACAGCCAAGAACATGCTTCCTGTTGCTTGGAATCAG 

TATGTCTGCCTCTGTCTTAGAGAAA 

>Sequence 2576 

AGGTACAGTAACATGCTGCACAGTTTTGTAGGCTATGAGCAATAGGCCAT 
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ACCATATAGGCTAGGTGTGTAGCAGGCTGTGCCACCCAGGTTTGTGTAAG 

TGCACTCTATGATGCTTGCACAACGACCAATTCCACCCAACAACGCATTT 

CTCAGAATGAATCCCTGTTGTCAAGCGATGCATGACTGTGCCTTTGATAG 

TTCCTTACAAATTGATCTTGAGTGTGTATTCATGTGTAACCTAGTTACTG 

AATAATGCATCTCGAAATGTTGGATTCTTTTTGCATCCGCCTGTGCTGTG 

CTGCCTTCCATGGAGCTCTATGATGACTGGCACCTCCTGGTGGAGGCATC 

CTTCCCACATTACCCCCAGTAAGA 

>Sequence 2577 

AGTTACTCTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTAATAAAAAAGAATCTTA 

AAATCTGGTTGAGAATTATATCTGGAATATAATTGTATATTTGAATATTG 

CTGTCATAACTTTTCAGTTGGAGAAGGGTCAACTCAGAGGGGTTCCACTT 

CAAAAAGAGGACAGGGTGGGTGAACAGCTTGCCTGGCCTTTTTTCCCCAC 

CCTGTGTCTCCATATTCCAGCCTTCTAAGAAAATGGCTGGTGGGTGAGGA 

TAATGCACCAAATCCTTCTTGACTGGTGATCTTGATGCACGTGCCATTTC 

CCTGTCTCTCCCAGTGTGGGAACTTAAACTTAGGGCAGAGCCTATTCCTG 

GCCTTATAATACTGTGTTGGTTGTTTTGACCCTTT 

>Sequence 2578 

CCGGGCAGGTACCAGGATCCAAAGAGCTCCTGTGGAACCAGACTTTTCCC 

CACTCTGCTGAAAAAACCTCTCCTCAGAGCCCTGGGCTGTGCAACGACAA 

CTATGAAAATATTTGTTTCTCACTTAGGGAAATTTCCCAGGAATCCTGCT 

AAGTCCAGAGGGGTTTTCTTTCTCTTCCTTATTCATAGGTTCCCCTTGCC 

TTTAAAAGGAACTAAATAAACAAGCATAAAAACAAAACAAGAAAATCTCC 

CCTGCTCCCTTGGCTTTTATCTGACCCTGAAATGACCCCTTGCCTGGCTT 

GCTTCATACAGGTCTTTGAAAGGCGTTCTCTGCAGAATGGTGTGGGCACA 

ACTTTGAAGTCCAGGCTTCAGTAGTGGCCAAAC 

>Sequence 2579 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAACAGGGTTTCACCGTGT 

TAGCCAGGATGGTCTCGATCTCCTGGCCTCGTGATCCGCCCGCCTCGGCC 

TCCCAAAGTGCTGGGATCACAGGCGTGAGCCATCGTGCCTGGCCGCTGCT 

TGGGTTTAAAATGAATCTTGGATACAGGTGGCCAGACTAAATGGTCTCTC 

AACTTGTCTTCAAGTTTAGGATTTTAATTTTTGATATTTTTCACTTCTCT 

CTGGAAATTTGTTCAATTCTCAATTGTTGGGGGAGATGCGCAGCTTGCTT 

CATTATTGGAGTTTACTGGGCTGATAAATCGAATAAATTTTAGAAAATTA 

TTAATTGGGGTCATGTGAGCTATTCGCTAACCAGTTTTTAAAAAATATGG 

>Sequence 2580 

CCGGGCAGGTACTAACAAATGCAGTAGTCAACAAGATTACCATGCAATCA 

TTAAGGAGAACCAAAGTAAGAGAGCCACTCAGACCAGATTTTGAACGCTA 

CTAAAATTAAAGTAGTTCTTTGATGAATATGAATGAGTAGGGAAAGGATT 

CTTTGTAATAGTGATACCTCTGCGGTAAGAGAAGGGTGGTATGTGAGTTT 

TAGTCTACAGATTATGGCAAATTCAGTGACAACAATCAAATGGTCTAAGA 

TTGACAGTAGCACAGCTTTACTCTGTGAAGGTAATGTTCAGGACAAATTT 

CAAGAAAACTAGAAAACCATTCTTTACAGCTGAAATCTTTCCCTAACCAT 

TGTTATTTCCACTTTTAAGTCCTCAAGAGATGAGAAAAGGGAGGTAAGGA 

>Sequence 2581 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTTCAGTTCGGCCATAAAGC 

CATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTTGATGTAATTACC 

>Sequence 2582 

AGGTACTTCTGCTCCTTTTTTTGGCAGTAGTGGATGTGTCCTAGTGCTTG 

GTTTCTCTGCAGGCCTTTTAGGGAGAAATAGCTGAATTTGTTACAGTATA 

ACTTACTTTTTATGTTGATCTGTTTCCTTCCCTAATGTAAATAGGTCTAA 
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TGCTAGTTGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAGGGGTTTG 

CAACTGCGTTTTATTGAAAGAAAGAGTGGAGGGGTTAACATGGGGCCCAC 

CTTACAACCCACTTTTCACCCCCAAAATCACCCAGGGATGGGACTCAGGA 

AAGGGAAGCATGTGTGTGTTGAATAGGAGCCCTAACTGTAGTTACTTCTT 

TTACAGCAGGGAAGGAAGAGGGAAGAGGCACCTTTGGAAAGGATGAGG 

>Sequence 2583 

AGGTACTTTGCTTGGATTGCTGTGATTCTTAAAAAAAAAAAAAAAAAGTT 

TTTTTATTTTCCTGAAGGCGACAGTCTGTCTTTTGGCGAGTCCAATTAGT 

GATCGTTTCCATTTATCCTTAACCCTCTGTTTGTGATCTTCCTGATTCCA 

CCTACAAGTTCATTAGTTCTAAATAAAAGCCTGTTGGCAAGTGTTGGTAG 

ATTACAACTCTTTTTATTTGAAGTTGCTCGAGAAGTTAGACATGCTTTAG 

AATTATGAGTGTGGGGAAAATTTTGATGTTTCCTTAGNGATTATTATAAA 

CTGAGGAGGGGAACATTGCCAAATAGGGTTCTGAGGGGCTTTGTTTCTCT 

TCTTGGCTCTGAAAACATTTTCTGAAAAAGGCAAGGGAAGGTAGGGGGTA 

GTT 

>Sequence 2584 

CCGGGCAGGTACCCAACAGCCATGGCTCTTGCGACTCACCTGGGCAGCTG 

TGTGGCTGCGCACCTGACTCACTCTTTCTAGAGGGTGCCTTGAACAGCAT 

CAGCGTGGCCCGGCGTTCCCTACAAATAGCCCTTGCAATTGCTGACCCCC 

AACAATGTTGGGAATAACAGAAGGGACAAGGGAACAAAGAAAAGGCCAGG 

AAGGTAATAATTAACCACTTACTGAGTTCAAAGCCATCTTGCTGTTATCA 

ACAGCATCGAGTAATGATAGGTATCTGGAATGTTCAATATGACCTAGAAG 

AAAGAATTACAGGACTGTAATATTTCCATACCAGTTAGTTTTTAGAAGAT 

AAATCTGGAAAGAACTAGAAGAATCTCTAGATGA 

>Sequence 2585 

AGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCACTTCTCC 

TAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTCTATTAG 

CCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGATC 

TCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGTC 

TCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTATTCTTA 

TTGGGCTTATGTGCCTTTTCCTCCACTTATTCGACCTCTCACCTGGATGG 

ATGCTCCTGCAGAAATCTATACTAACGATAGTG 

>Sequence 2586 

AGGTACTTTGCCCACTCGTCATGTCAGGAGCATGAAACTCACGAGGCCTT 

CATTTACTTTTATCCTGTAACACCTTCAATTTTTCCCACATCCTCCCTTG 

ATTCGTGGATGGACAACTATGGAGGCCAATCTTGCTGAGGTGAGGACTGC 

TTGAGTCTAAATTCCTCTCTCCTCAAACCCAATTCAAACTGGCCTGAGCA 

AAATGAATGTATTGATCCATAACTGAAAAGTCCAGAATGATCAGGCATCA 

GGCATGGTTGCATCCAGGGGCCCATGTATTAGAACCATCTCCTTCCAGTT 

CTGGGCTCTGCTTGCCTCCCAGTTGGTTTTACTGCACAGAGGCTTATTCA 

AGTCCAGAGAGATCTTATCT 

>Sequence 2587 

AGGTACCGAGACAACAAGTGACTTATCCCAAGTCACACAGGAGTTAGAGG 

CAGGGCCAGGACCCAAACCCAAGTTTCCCTTTTATGAGTCAGCTCATTTC 

CTGTGACTCCATATTAAAGATGCCACTCTGAATTTTGCCTTGGAAGCTGG 

CGCTTCAGTTTATAACACAAATTGACACTTTAGGAAGACAAGAGAGCTTT 

GTATTCTCCCTGCAATCATTTACTCAGTCAGGAAAATACTAAACACTGTC 

TTTGCGTAGAATATAATGCTACTGATGTGAGGAAAAGAAATCCAGTGCCT 

GGCACATAGAAAAGGATAGATACACTTTTGTGGGAGGAAAAACAGTGGTA 

AAAACATGGACTGGAGTCTCAGCT 

>Sequence 2588 

AGGTACGCGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCA 
ACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATT 
GGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATT 
TTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCT 
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TAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCAC 

TGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCT 

GTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGAT 

GCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGT 

>Sequence 2589 

CCGGGCAGGTACAGAGAAGCAGGTTGAGTGGATGGCAAAGTGACCGGTTG 

AGGGGCCAAAATGATAGGAGGGTGAGGGGCTGTGGTGGATGGGGGAGGGC 

CTGCAGAATTACAGGTAAATTGTAGTTTGGATGGCTCCGGAGGCAAAGAC 

TGTAAAGGTTTGGAGAGGGAAGAGTTAGCATAGATATGGTCCTGGGCTGT 

CTGAGTTGGGGCCGCAGGAGCTACAAGTGTCGGCTCTTCGTGAAAAGAAA 

TAAAATCATCAGGGGGTGATGTTAAGCCAAAGTCACTGGAGTTAGATATT 

GAATCCTCAGTATCGTCAGGTGGGGGAGGAGTAGGCAAAGGGAGGGGCTG 

AGCAAATAATGAAGGCCGAGTGGGAGAGGAA 

>Sequence 2590 

CCGGGCAGGTACTTAGTGGACACTCCGAGGCAGGCAGGGGAGTGGGAAGC 

TTTACGGTGGAAAAGGGGAAGGCTGCAGCAGTGCTCTGATTGGAGGCTTC 

TGGCCTGGAGAAGTTGGAAGCAGCTGATAGAGGTAGGTGTCTTCAGTGAT 

TGGTTTGAGGAGCCTATTTGTTTTTCTGTGGTTGATTCTGAGTTGCAAGA 

GTCCTGACCATTTGGGGCTGATTGCTGCTGAGGTTGTGGTTTTCTTGCAG 

GACAGGCAAGCCCCAAATTGGGCCTTAGCCCATGAGGGTTCCTGGCTTTA 

CCCAGGAAAGAATTCAAGGGTGAGCCAGTGGTAAGGTGGAAGAAAACAAC 

TTCATTAAAGAGGCAGTGTGACAGCTCCGTGACTTTTCCTGCAAAGTAA 

>Sequence 2591 

CCGGGCAGGTACAGTGGCGTGATCATAGCTCACTGCAGCCTCAAACTCCT 

GGGCTCAAGTGATCCTCCTGCCCCAGTTTCTTGAGTAGTTGGGACTACAG 

GCGTGTGCCACATCTGGCTATTTTTTTTTTTTTAATAGAGAAGGGGTCTT 

GTTATGTTGCCCAGGCTCGTCTTGAAATTCTGGGCTCAAGCAATCCTTTC 

ACCTCAGCCCCCCAAAGCAATGGTTCACAGGTTCACAGGTATGAACTACC 

ATGCCTAGCCTAGCTATTTACTCTTAAAGGAAAAAATAATTTTTTATTTT 

AGTTTTCAAGGCCTTTCATGCTATTTACACTTGAAGTTTGGCCTTATTAT 

TTTTTGCTTAGAAATCTTTTAATGGTTTTAGGTCACGTTGGG 

>Sequence 2592 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAGAGATT 

TCCCCATGTTGCCCAAGTTGGTCTCAAACTCCTGGGGCTCAAGAGATCTG 

CCCACCTCTGCCTCCCAAGGTGCTGGGATTTTTACAGGTGTGAGCCACCA 

CAACCAACCTAATCTGGTTTTAAAAATAATAGAGAGATAGAAAAGACCAG 

ATTCTTTCATGGGAAGGAGGAGGAGGTGGCAAAAGTCAAGCCATTTTCCG 

TTATGAGGTTGCAGAGGGCAGCTCTCACCCAAGGAGCGAGCATGCAGGAA 

AGCAGATGAGTCGTATTAAGGGAAAGGAACTGGCGGTCATTAACCCAGGT 

CAAACACGGGCAGGTGGCCTCCCAAGGCTGAAAA 

>Sequence 2593 

AGGTACAGGCCAGACTCATTCATGTTCACAGGCCCCATCCATCTGGCCCA 

TTAATCCAGCCTATGACGGTGATGTAACTGAAAGGCTGGACCAGGTTTAT 

AGAAGGTTAGAATCACTCTGTCCAAGGAAAATGGGGTGAAAAGGGAATTT 

CATCACCTTGACCAAAGTTAGTCCTGTTACTGGTCCTGAACATCCAGAAT 

TAGGAAGCTTACTGTGGCCTCACACCACATTAGAATTTGTTCTGGAAATC 

AAGCTATAGGAACAAGAGATCGTAAGTCATATTATACTATCAACCTAAAT 

TCCAGTCTGACAATTCCTTTGCAAAATTGTGTAAAACTCCCTTATATTGC 

TAGTTGTAGGAAAAACATAGTTATTAAACCTGAT 

>Scqucncc 2594 

AGGTACCTGTGGATGGGAAGAATAGAAATCAGGAGTGGGCAGAGGGAAAA 

GTTAAGCTGTGATGTAGGCCCAGTGACAAGCCACTGACACTTCTATGGGG 

AGCTGTAAATAGACCTTTGGCATTGTCCCAAGTTGGGCCAATATGGCCAG 

GGCCCTTACAGGCTCACACATCATTTATTGCTTGTGGGCCACTCCAGGAA 

GGTGCATGACTTTGGGTAAGGAGGCTCTCTGGAGCTGAGGTAATCCCTGA 

AAGGACTAACAGCTGAAGATTGTCTGCTGAGAATACTGCCGAAGACTAAG 
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GCAACAAATTCTTTCCACATACAGGATCTGGATGGCACATCACAGTGCCC 
AAAATAAAGGCTGAACTTTATTTAGTTATAATCTGATCAGTTTGGAAT 

>Sequence 2595 

AGGTACTTCAAATGGGTCACTGAATATCTTCAAATTGTATGTAAATTTTG 

GAGGGGAAGTGGTATATGCAGATTTTTTTTTTTCTGGAAAGAAGACCAAT 

CACTTTTGCCAAATTCTCAAACAGGCCCATATTTTTTCTAACACACATGC 

GTGCGCATGCGCACACGCGCGCGCACACACACACACACACACGTTAAGAT 

GCGAAGAATCACTGTCATAAAATGTCATATTTCTAATTTCTGTAAATGGG 

GAGAATTCCTCAAGCTTATATAAAAGTGATGTAAATAATTCAGTTACAAT 

TATAAAAGAAATGGTATCACAGCAAATCCCTTTGGCACCCCACTGAAAAT 

TTCTCTCTGATGTTTAAAACACCATTTC 

>Sequence 2596 

CCGGGCAGGTACCTCTGCTCAGTTTTGCTGTGAATCTAAAACTACTCTAT 

ATAAAGTCTATAAAAAACTAAAACAAAAACTAAACCCCTGAAGATTGGAA 

TTTTGCAAGACGGAGTAGCTGTTCCTCAAAAGAACAGCTTATGTNCCCCC 

TCTTGGCCAGCACTTGGCTTGANGACTTACNAGGGTGCAACATNNGAAAT 

TTCTTGTTTCGTAGCAAGGTGCATTTGTCTCACAGTNNTGTCAGTCTGCC 

ACTTTCCGAGTTTATTNNGGGTGTNNTTGTTTCCTTTTGAGAATCCANNT 

GCATTTCNNCTGGTTGAATNCNNTCCTGGAACCTCCCTCANTTAGGNNNT 

ATGAAATAGCATGATGCCATTGCATTTAAAGTCACGGAAAGGTTGGCAAA 

AGAATCACCCAACGCTGA 
>Sequence 2597 

CTGGGCAGGTACAGGTTGCTGTAGGAGCCCTTAATCTATGAGATCTTGAC 

AGATTGCTTGCTTTCTTCTTTCCACCATGGGAGAATGCAACAAGGTCTTC 

ACCAGATGGCCGAACAGATCCAAGTGTCATGACCTTGGACTGTCCATCCT 

CCAGAACCATAGGCCAAATAAATTTCTTTTCTTCATAAATTTCCCAGTCT 

GTGGTATCTGGCTTACCTTGAAATCAACTGAAATCAGTCACTAAGGAACA 

AAATTCTCCAGAGAAACTGTTTCTTCCTTGAAATCTGAATGCCCGAACTG 

TCAAATCATTTAGCCACTGAAAACAAGGAAGAGCCTTCTCTTGAATGTTT 

GAGCCAGCCAAGAAGAGCTTGCCCCACACTTGGACATTCAAATCAGCCAG 

CAG 

>Sequence 2598 

AGGTACGCGGGGCTTTCTCGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTT 

TTCTTTTCACATCAATGCATAGTCCCTGTGTGAATTTACAACACCCAACA 

CCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAACCAAGTTTTTATTTGG 

TTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAATTCTAGAAATTTT 

ATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATTCTTA 

GTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTG 

CAATAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGT 

ATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCT 

>Sequence 2599 

AGGTACAAACTCTGTTTAGATAAAGAATTAAACAAAACTTCCATTTTTAT 

TAATAATTCAAGTATAATCCATAATATGATTATTAGGTGTTATAACTAAT 

AAGTTGTTATTTTATATCTTAATGTAGGTAAAGAGAACTGGTCTTGTGGT 

GGTGAAAAACATGAAAATTGTTGGTCTCCACTGTTCTAGTGAAGATTTAC 

ATGCCGGGCAGATTGCTCTTATTAAACATGGGTCAAGGCTGAAAAACTGT 

GATCTTTATTTTTCCAGAAAACCATGTTCTGCTTGTTTGAAAATGATTGT 

AAATGGTAAGTGCAGAAAAGGGTTTGTTGGGGATTAAGAGTATTTATCTG 

GGATGGGCGTGGGGGTTTATGCCTGTCATCCCAGCACTTT 

>Sequence 2600 

AGGTACCTTTCATTGGATTGTCCATGGTGCATCGCTTTAGCAAGCGGCGT 

GACTCTCCGCTGCCCGTCATCTTGGCCAATATCTATCTGCTGGTTCCTCC 

TGTGCTCAACCCAATTGTCTATGGAGTGAAGACAAGGGAGATTCGACAGC 

GCATCCTTCGACTTTTCCATGTGGCCACACACGCTTCAGAGCCCTAGGTG 

TCAGTGATCAAACTTCTTTTCCATTCAGAGTCCTCTGATTCAGATTTTAA 

TGTTAACATTTTGGAAGACAGTATTCAGAAAAAAAAATTTCCTTAATAAA 
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AATACAACTCAGATCCTTCAAATATGAAACTGGTTGGGGAATCTCCATTT 

TTTCAATATTATTTTCTTCTTTGTTTTCTTGCTAC 

>Sequence 2601 

AGGTACGCGGGGAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAA 

AAGGGTGGGGAGTGTCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCC 

CGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTTCTGGGGAATTTACAACAC 

CCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTA 

ATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAA 

ATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCAT 

TCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCT 

CACTGCAAAAATACAATGGCCTACATT 

>Sequence 2602 

AGGTACGCGGGGATCCTCATTCTCAATCCTACCCATGATGCAGACAGATT 

GCCTCATTTCAGCTCAATAAAACATCACCAAATTCCCTTAGGCAGAAAAA 

GGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCG 

TTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCAA 

CACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTG 

GTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTT 

TATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCTT 

AGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCA 

>Sequence 2603 

CCGGGCAGGTACTGATGCCATTAATAGGAATCATGGGAACATGGGAATGA 

GAAATGAGCTCCAAAAGAAAAGATGCATTCTCTTTTGGACATATTGAGTT 

GGCTATCTCTAAAAGATATTCATGTGCAGATGTCTGGCAGACTATTAGAA 

ATGCTGGTTTGGAACTCAAGGAAAAAGTTACAAAAAATTGGACTAGGTTA 

ATGGATGGACTATTTTGAAGTTAAATCCTATGCTTCAGTATAAATGAAGA 

CATATTTTTTTTTTCTATAACCACTANTTGAAGTTCCCCTCCCCCTCCAA 

ATTATAAGTATTGGTCTTTGGGAGTGTTTTGGATCCACATTTGGCAGGGG 

ACTGGGGATATGNGAGAAAAGGAGGTGAAA 

>Sequence 2604 

CCGGGCAGGACTATAGATTATTTGTCTTGAAGAAGAGCTTTGATATGTTT 

CAAAATTCGACGTTGGCTTTGGAAGGAAACTGTAAATTTACAGATCTTTG 

TCCTTCCCCACAAAGAGCCTTAATCTCACAGGTTGGATTATGTGGAACTC 

ACTGCTATTTTTCAGTTCTCCTTTAAGTGACTAAGGAACATCCAGATACT 

TCCAAAAAAAAAAAAGTCTAAGTTTTTCACTTTGTCCATTGCCATTTAAT 

TATCTTCTGCATATTTTAAAGCATTTCCTGTGAACATAAGTATTGCCCAT 

CCAGAAAATTTGCGTCTACATTGATTTTATGTTTAATGAAACCTGTTCTT 

CTCAAGTTCTTTATTTAATCACATAACATAGTATCTTCAAAGGTGA 

>Sequence 2605 

CCGGGCAGGTACATTATTTCTCCATATGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAAAC 

TGCAGGGGAGAGTCTTGCACATCATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTA 

CTCAGAAAATTTGTATTGAGTCCTGCTACATACACGCTAGGCATTAGGGG 

TCTAAAAAGAATGAAAATAAAGCATCTCAGGGATGGCTTTTCTAGAACAC 

ATGCCCAAGCAGAGACTTAAATATTGAGGCTGGCCAGATTAAAAGGGGTA 

GAGGGCAGGAAAGGGTGACAGCATGCCCGGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCG 

AGGCCTGAAAGAATGAAAGTATTTGCCTACAATAGAAGGATGAGTGAGTA 

GGGCACTACCAGCAGCTCAGTAATGCCAGAGAAG 

>Sequence 2606 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGC 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GTATCTGAGTTGGCATTGCCCGGATAGAGACTTTGTCCCTTT 
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>Sequence 2607 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 

GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATA 

AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTG 

>Sequence 2608 

CCGGGCAGGTACCCAACAGCCATGGCTCTTGCGACTCACCTGGGCAGCTG 

TGTGGCTGCGCACCTGACTCACTCTTTCTAGAGGGTGCCTTGAACAGCAT 

CAGCGTGGCCCGGCGTTCCCTACAAATAGCCCTTGCAATTGCTGACCCCA 

AACAATGTTGGGAATAACAGAAGGGACAAGGGAACAAAGAAAAGGCCAGG 

AAGGTAATAATTAACCACTTACTGAGTTCAAAGCCATCTTGCTGTTATCA 

ACAGCATCGAGTAATGATAGGTATCTGGAATGTTCAATATGACCTATAAG 

AAAGAATTACAGGGCTGTAATATTTCCATACCAGTTAGTTTTTAGAAGAT 

AAATCTGGAAAGAACTAGAAGAATCTCTAGATGAAGGTTA 

>Sequence 2609 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAGGCTTTGTGACACACACACACACACAGCACC 

TGCACGCAGATGCACACATCTCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGA 

TAGGGGCTTTTTGATACGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTC 

AAGGACTCATTGCAATTCAGAAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACTAC 

AGCTCAAAGAAATTCTCGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATG 

GAAGAAGCTGGGGATGAAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATA 

CAAAGCCTTCAGCACCAGTGAGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGC 

TGAAGCTTCTGCTGGAGTGGAACC 

>Sequence 2610 

GCCAGGTCCCCGGGGATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACC 

CAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAA 

TTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAA 

TTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTTTTTCTGTCAGAGGACCAT 

TCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCT 

CACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGC 

CCTGTATTGTGAAGCTGTGCTATGAAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGG 

TTCGATGCCAAAGGGAAGATCCTTGGAGG 

>Sequence 261 1 

AGGTACTTTTTCTTTTTTTTTTTTGTTTTTTTCTGGGCTGTTAGAATTTG 

ACATTGTTCAACTTTAACTTTGTCCTCATTGAACTTTATCCTGCTAAGGA 

GCTAAAAGGTCCATATGATCAAAAAGGCAGCTCTCAACCCAGCACGAAAT 

TCCAAGGCTCATTCATTTCTGTTTACCTACTGCCAAATAAGTCAGACAAC 

TGCATACTTGCTTTACAGACGAATAGAGGACAGCATGTTGTTCAATAATT 

GTAGTTTAAAAAGTATATGTAAGATACATCCACAAGAAGAAAGATAGAGG 

GAGCATACCGTTTGTCTTCTAGTATAGGCTCCCTGCCCATGGAGATCACA 

GAGTAGAATTATGATGGGTGCCTTAGAGACCAGCCTCCCTAG 

>Sequence 2612 

CCGGGCAGGTACTCTGGTAGCCAAGTTTTGCAAGAGCCGGGGTTTCCAGC 

AGGGATGGTAGCCAGCCTGGGCACACTTTTCTGTATTGTATTTGAACCTC 

ATTTCCTGATGCTCATCCAGAAGTTCCTGGCTGGGTGAGTAGGTGAACAG 

TTCAAGGCTGTGTGGATGAAACTCTGGCATCTCTTTACAGTGCTGTCCGG 

CAGGGCAGTGTGAGGCCACTCTGTCCTCCTTTGACCTCTTTCTTCTTCAG 

CAGCCAAATGGAGGCTCTCTAAAGGTGATGATTAACTTGGCATAAACATG 

CCAAGCTTTCCTGAGCGTTTGCCCTGAATTGGGCTGTCTCTTGCTGCTCT 

GAGACAGGGAGACTGGCTGTCTGGCTGACCAGCCCTTGGGGCTGAGGT 

>Sequence 2613 

CCGGGCAGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCGTTTTGTTTTCCCCA 
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ATTTTAACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATT 

GGCACTCCGGGGAACAGTGGAGCTGACACTAACTGAATTCCCCCTTTATA 

ATCTGAATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGAC 

TTGATCTCCCTAAAATAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATAT 

ACCCCTCTAGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAGAGACCAT 

TTGGGTGGAACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACA 

GCTGTTGGATTGTTGTAATTGGCTGACTCCCTGAAGTGGTGGTATTGTCT 

GAGGG 
>Sequence 2614 

AGGTACAGAGTGATGCCAGGCGTTCATCTCCCCACTGAGCTCCTGCTGAG 

TGTTTGCCTGGGGCCAGGTCCTCCTTCCGGGAAGTCATTTTAGCTGGAAA 

GAACAGGGTGGGGGCGGGTGGCAAGGGATCAGAGCATGAGCGTTTGAGGG 

CTTCGTCAGGGGCAGTGAGGAGCCTCTAAAGGACTCTACATTTAGGAATG 

ACAGAGTCAAACAATTTAACAAAGCCCTAAAGGTCCCTGCCAGGAAAGAA 

TGAGCCCCATGTATCACCATAAGCAACTTCTTAGAAACATAACCCACCCC 

TGTCATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGAGGGAGGATTGCTTGAAGCCA 

GGAGCTCGAGATCAACCTGGT 

>Sequence 2615 

AGGTACTTTACTGAAAACCAGGTTATATTCTAAAGAAGAAAGAAGGCAGG 

ATAGTGCTTTTGAACAAGCCTATTTCCATTTTGAAAGTAGATTTCAGGCT 

AGGTGCGGTGGCTCACACCTGTAATCTCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCA 

GGCAGATCACTTGAGGTCAGGAGTTCGAGACCAGCCTGACCAACATGGTG 

AGACCCTGTCTCTACTAAAAATACAAAAATTAGCTGGGTGTGGTGGCGGC 

GCCTGTAATCCCAGCTACTTGGGAGGCTAAGGCATGAGAATTGCTTGAAC 

CCAGGAGGTGGAGGCTGCAGTGAGCCGAGATCACGACACTGCACTCCAGC 

TGTGTGACAGAATGAGACCATCTCCAAAA 

>Sequence 2616 

AGGTACAACTGATCAGCAAAAATATTATGATTAATATGTTAACTGAGGAA 

GTATATCCTACAATTTAGAAAGATTAATATTTAAAATAGTTAAAATTATT 

GAAAGTTTTAACTTGCCCGAAACAGTCCCTAACCATAAGGGACAATTAAT 

GATGCTATAAAATTCTATCTAACATTCCTAGTCTACTTGTTGTTTTGGAG 

GGCAGGCTGCCATTCCTGCCTATTTTAATCTTTCGAAAGTGGGCTCTGGT 

CCCATTTAAAGGTGTTAGCCATTTTAGAGATACACAACCCTCAGAACTAC 

CTTCTATAACATTACCTAATTTTCTAAGACTTAAAAATGTAATACTATAG 

CTGGGCCATGGGTGGGATCACCCCCAGGTGCACGAGTTTTGAAGACCATT 

TCTGTGCCAACCATGGGAGAAAACCCC 

>Sequence 2617 

CCGGCCAGGTACGCGGGGGTGACACACACACACACACACAGCACCTGCAC 

GCAGATGCACACATCTCTAGTCAAATGAGGCTCTCAGCTTTTTGATAGGG 

GCTTTTTGATACGTGTATAACCAATACTTTATTCTCACTGTAGTCAAGGA 

CTCATTGCAATTCAGAAATGAGAAGCTGATCCGGAACTCCACAACAGCTC 

AAAGAAATTCTCGAATGTTCTCACCTATTAACAGTTATTAAAATGGAAGA 

AGCTGGGGATGAAATTGTGAGCAATGCCATCTCCTACGCTCTATACAAAG 

CCTTCAGCACCAGTGAGCAAGACAAGGATAACTGGAATGGGCAGCTGAAG 

CTTCTGCTGGAGTGGAACCAGCTGGACTTAGCCAATGATGAGATTTTCAC 

CA 

>Sequence 2618 

AGGTACGCGGGGAGAAAGGAAAGCATGAGGAATAGGAAACCTTGTGGGAG 

TATAATAACAAGAGTATTGGTTGAGTAGTCTTTTGAAAAATATAAATTAT 

ATTTTCGCAAATAGAACTCCTTGAGTCCCCTTATGGCAGTCAAGCTGAAG 

CAGCATGAGCGTCATATCATAGTGATGTATTTTAAGGTCACAACGGCGGA 

AAGACATAGAAAGTATCTGACCTCTTAGAAACAAGCAGCTGCTOCCTGGT 

GGTAACAGCAAAGGGTGGAAGTCAATAGAGTCTCTGTGAGACTGTTTCAC 

AGAAGGATGTGTGTTTACCCAAGGCTGCGCATCAAAAAGAAATAGATAAA 

ATAAATGGAAAATTAGAAGGGTCTCCTGTTAAAGATGGTCTTCTGAAGGC 

>Sequence 2619 
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AGGTACCCTCAGTCTTTCAACGTTAGTCAAACGTTACATTTTCTTTCACT 

CTTACCCTTTTTTGAGCTTCATTTCCTCTCTTTATGTTCTCGAGTATAGC 

TTCGAGGTGTAGGGTATTCATTCCCAAGATCCACAACAATTACCTCCCTA 

GAAAATGTCACTCCTTTTAAAGGTCTTTTTTGGCTTTCAACAACTGAAGG 

AGTTCTAGTGACAGATGTGTGTATTTTCTGCAAACCATCATCCTCTTCTT 

GACCAGTTTCTCCAGCATTCTCAGGCTCTTGCTTCTCATTTATTTGGTTC 

TCCTCTTCTGCCTCCATGCTCCCTTTCTGTTTTCTAAGGGGTGTTGGCCA 

ACACTTCCTTACTTCTGTCTCTGGAAA 
>Sequence 2620 

CCGGGCAGGTACATACATTCTAATGGTGTAGGAATGTATAATGAAAGATG 

GTCTTCAATGGCTACTGAAACACCTGATATAAGGGATGCTGTGTGCACTA 

CTACATAGAGATTGGGTCTTAAAAATATTTAGGGAAAAAAGCTATAATTT 

TCTTTCTGAAAAATTTAATCTTAAGTGATATTTACTAAGAAATATATACT 

GCAAACCACAATAACAATGATCTTCTCAAAATTTGCCTAATTGCTTCACA 

AATGAGTCAACTTACAAAGAAGAAAACACAGAAAATTGCTTTTAAATATA 

TAACTCCTTCATTTTGCTGATAATCAAATGAAAATTTAATTCATCCCATT 

TAATACAAATTAAACTCATGCTCAATGTAAGATATCATTATATATTTTAT 

AACAACATAAAAGTTCAAG 
>Sequence 262 1 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATT 

AACTACCAGCGGGTTGGGGCTTATTTTTCTACCGGCTGATATTGGGGGAT 

ACCGGATTTGAATTGGGAATTGCCGGGATAAAAAACTTT 

>Sequence 2622 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 

GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATTCTTGGAGAACTCATCAATGCGTTGAAACA 

AACTTGGCATGTTCCCTG 
>Sequence 2623 

CCGGCCAGGTACTATATGCCATGGATGTGAATTTCCCATAGAAGCTGGTG 

ACATGTTCCTGGAAGCTCTGGGCTACACCTGGCATGACACTTGCTTTGTA 

TGCTCAGTGTGTTGTGAAAGTTTGGAAGGTCAGACCTTTTTCTCCAAGAA 

GGACAAGCCCCCTGTGTAAGAAACATGCTCATTCTGTGAATTTTTGAAAG 

TCAACAGTTTCAGGAAGAAGAGAAGGATATTTGAAGAGAAAAAGGAAAAT 

TAAAATTACTAATTAATTTTTAGGATTCAATATTTTATATTGGAGTTTTG 

AAAAATAATAGGTGGGCCCTTGAAGGAAATTAAATTTCCAGCTTTTTAAA 

AACCCAAAGTCTGAAGGAAAATATTTTGGGGCTTTCATAAAAGGTAAAAG 

AGAACCGGGTTTGGGCATTTAATTTATTAACTTTTTT 

>Sequence 2624 

CCGGGCAGGTACCACCCCCTTGCCGAAAGCACTGGTTCCCCTGTTGAAGC 

TTGCTAGGGATTACAGTGGGTTTGACTCAATTCAAGTAAGTAAGCAAACA 

TTTAAATATTTTTCAGGCATAAATGTTAGCGTTCTTATCCTGTAATATGC 

GAAGTAAATAAATTTATATACTTACTGCCTTTGTTACAATGCATGCAAAC 

ACGTGGTAAGGTGTTCATACCTTAGGAAGAGATCTGATTCTCAAGAACAG 

CAGAAAATAGGAAGCAGAGAATGAGTTAGGATGAAATTCAAATGGGAGAA 

AGAAATGAAGAAGCCAGATACTTCCAGTAGTTAATTTCTTAACATGGCTA 

CTTATAATAATAGAGAA 
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>Sequence 2625 

GTTGCGCCGTATCACTACTATAGGGCAATTGAGCTCCCCGCGGTGGCGGC 

CGAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAGGAAA 

AGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAATAAA 

CAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAGAGGT 

TCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAAAAAA 

TACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTGGAG 

GTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGGCTG 

AGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATTCAA 

CCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCACAAA 

TACAGCCTTN 
>Sequence 2626 

CCGGGCAGGTACGCGGGCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTC 

CCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACC 

CAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAA 

TTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAA 

TTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGACCATT 

CTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTC 

ACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTTGTAGAGGAGAAAGGAGC 

CCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGA 

>Sequence 2627 

CCGGGCAGGTACAGTATTGAGAAGTAGGGAAAGAATAGAAGGAGGAGTTG 

AATCTGTAATTGACTGAGCAATCAGTTGAGATAACTCACTGCCTCCACAT 

AACCTTGGGCTGTCCTATGAGTCAGTGGAGAGCAACCCCTCTCATGTAGG 

TTCAGTCTGAGGTAGCTCACTGGCACTGGGAAAGTTGATCAGGGTAGTCC 

CATCTCATGCACAGCCCCATTTCCCCATGAGCCGCTAGAGTGGCTCGTAT 

CAGAAAGATGCCATACCAAATGCTGGCAAGGACCTGGAGCAACTAGAATG 

CATGTGCATTTACCTTGTCCTGACAGCCACTTTGGAGAACTCTTTGGCTG 

TTTCTTATAAAGCTAAACATAATCTTCCCAAATAACATGGCAATCCCACT 

TCN 

>Sequence 2628 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTGACAACAAAATTT 

TTTAGAGGGGCTTCAACTTAACTGAATAGGATTAAAGGTGGATTCTTTGG 

TCAGTGTTCAAGAAGAGACCCTATAGCTACTTACAAAGGAGTCCACACCT 

CAAAGTAAGCCACTCAGTAAAGCTTATCTATTTTCACTGGAACGAAAAGG 

AGCTAAACAAATGACAAATTCTACTAAACTACAAGGAAGGCAATCAGCAT 

CAGTTGTGCAACTTTGGTTAAAATGTCCCAGCCAAAAAACATTCTCTATC 

ATTTCATCATTTTAATCAGGTAGCTTCTCATTCCTATTTGCTCTGGGGTT 

TCTCTGCTAAAATGTCCACATGTTGATTAAATAGCAAACTGAGACAAGCC 

CTAC 

>Sequence 2629 

AGGTACTTCCACCTTCTAAGGACATCCATAAGTCAGGTTTGATTTCTTCA 

CTGTCAAAGCGTTCCTTCAGGAAAGTCTGGAAATAAAATAAGCCAGATGT 

GGTTAAAAAAACAATTTCAGATAACTATGGAATATTTAAGAAAATACAGA 

GTGATGTCTTGGACTTTAAAAAAATAGAGCTGATTTCAAATGCTTTTCAA 

AGATGTTTAAAAAAGGCTATTTCCACAATCTTTTTTCCTGTCGTATATTG 

AAAATCATTTAAACTGCTCAAATAATGTTTAATAATTGAAATTTAAAATA 

ATTGTAAAGTTGACTATATCAATTTTTTTTTTTGAGACGAAGTCTTGCTC 

TGTCACTTGGGCTGGAGTGCAGTGGCGCAATCTCAACTAACTGCAGCCTC 

TG 

>Sequence 2630 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTAGTTTCTACATTTCTTTTAAT 

GTTGTTATACCACTGTTACCTAACTAGGAAAAAATAAATTTTTTTAAATG 

ACCAAGCTCATTTTGAAGCTGCTCGGTGTCCCATAAACACTGAGGCCTGC 

CTGCCTCAACTAAAGCAGCCACTTGAAATGCAGCTCCAGCTGCTCATTCT 

TCTGTTTATCAAAACAGGGCAAAGCCGCCCAGGAAACTCGCCTCAGCAAG 



Table 3 



486/1077 



GTGACCTGACCTCAGGCCCATCACAGTCACAAATCTGCATTCCCAATAAA 

AAATAATCACAACGAAGAAAGCACCCAGGTAACCAGTTATGGAAAAGCAA 

AGGATTGATGAGTTGGGGGTGACAGGACAGTGGATTACTGGTTTTGTTTT 

TTTG 

>Sequence 2631 

AGGTACGCGGGAGAAGAAATAGCAAGTGCCGAGAAGCTGGCATCAGAAAA 

ACAGAGGGGAGATTTGTGTGGCTGCAGCCGAGGGAGACCAGGAAGATCTG 

CATGGTGGGAAGGACCTGATGATACAGAGGTCTGTAGGCCATGGGAATGG 

GTTTGGAATTTTATTCAAAGAGCTATGGGAAGTGACTAGAAGGTTTAAAG 

TTGGGGAAGAGGTTTTGTGTTTCTGTTATATTTGTGTTTTATACAAATTA 

CTCTGGTTGCTGTGTTGATAGGACAGCAGAAGGGTAGGAGCAGGGACACC 

AGTTAAGTTATTGCAATGGTTAAGGTGAGAGGTGGTGGCTGGGCCTAGGC 

CTTTTTGGAGTGAACAAGCTATTTGCTTGGCTTCCATGATCCTTCTCCCT 

CCACTGGAATGGAAG 
>Sequence 2632 

GCAGTCATCCACTTACTTCTACTATACGGCGAATTGGTTCTCCACCGAGG 

TGGCGGGCGCCCGGGCAGGTACTAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGT 

TTTTATAGACGCAGACCAATTGTTAGGAACAGGGGCAAATTGGAGCACCA 

TTAACCAACAATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCT 

ATTTGCCTCAGGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCC 

TATTAATTCAATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGG 

CAAGATTACAAGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGA 

AAAGTTATTGTAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCA 

GTCGGCCATAAAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAAGAGTTGATGTAA 

TTACAGAATG 
>Sequence 2633 

GGAATGTCCTTTAACTCTCATATAGGACGACTTGGAGCTCCTTCGCGGTG 

GCGGCCGAGGTACATATATATGTATGCTTGTAAATGAGCTTTTATTAGCT 

GTGTATATTAAAGGTTTTCTCCATCCTGTGATCTGCTTTTAGATTTTGGA 

ACACATTTCATTGTGCACATTCCATTTGTATTATTAATATGACAACATTT 

ATTACTATTATTATTATCATCATTAATTCAATCACATCTACTATATCCCT 

GATAATGACCATGATCCTTTTAATAATCACAAAACTCTCTTCCCTTCATC 

ACGGGGTAAATAACCTACCACAATGCTGTAAGTCTCCATCAGCACCCCAG 

GCTGCCCCTGCTCACTTACCAGATCTGCTACTTTAGCCAGATCAATCATC 

ATGTTAATGTCACACCCACATTCAATAATGGTGAGTCTGCGCTTTTTACC 

TGACACGATCG 
>Sequence 2634 

CCGGGCAGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCTTCAAGAT 

CGCCCTGTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGT 

CCACTACGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATA 

CAGCGCCGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTT 

GCTGGTATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTG 

TATTGAACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTA 

TTGATAAACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTG 

GATACTGTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCT 

>Sequence 2635 

AGGTACGATATATGAAGGAGCTTCCAACATCCAGTTGAACACCATTGCAA 

AGCATATCGATGCAGAATACTGACGTCTATAGGAGTGGGACCCCTCCCTG 

GTGTCACTGCTGTAAAATTTTAAACGGTTGTGTCTTGTTGGGAGTAAGTG 

CCCTTGCGTGGGGAATAAACCTTCCACAGCCATTCCGAATATTTTTAAAT 

GAAGCCCCCTTAAATCCAGGGTTCCTTGGTTGTTTGGCCCTATTTTGGTT 

TTTACTCTTTTTCAGGGCCTGTTTTAAACTTTAGGCCACCAGGGAGTATC 

CCAACTTTTTAATACTTGGGGGAAAATAAAGCCACCTTGTGATTTTTTTT 

TTCCCAAAAAACTGGGTTTTTAAAAACCTTGTAATAACGGCCATACAATA 

TTATAATCATTTTTTTTACCTTCTGATCCTTTAACTTCTTGTTCAACCCC 

ATAGGCTTAAGAGGTTGCCAGTTGGCCGTTGA 
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>Sequence 2636 

GCGAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTCTATGAAAGTTTTT 

GCGTGACCTATTTTTCCTCTCTCCATGCAAAGGTAAGCCTGGAAATAATA 

CATTTTATTTTTTAGTTAAAAAACAAGAATAGAAAAGAGCCTCATTTAGT 

AATGAAGGGAACGTAACCTTTATTCAATGCAAAGGGCAATGGATTCTATA 

TTCATCTATGTGCCAAGCAGCCCTCTGAGCTTTAAAAACTAATTATAGGG 

GGAGATTGTGACTTTTCAGTCTTTTTGGCTCATGCCATATTCTATGGTAC 

TGGTCTCCTGAGTTCACTTGTTTAAATAATTTCCCCTCACCTTCCCATGC 

AAGGCATTAAAGAGCACAACAGGCAGCTGCCACTTTGGGGACCTTTTTAG 

TATTGCTGC 

>Sequence 2637 

CCGGGCAGGTACCACCCCCTTGCTGAAAGCACTGGTTCCCCTGTTGAAGC 

TTGCTAGGGATTACAGTGGGTTTGACTCAATTCAAGTAAGTAAGCAAACA 

TTTAAATATTTTTCAGGCATAAATGTTAGCGTTCTTATCCTGTAATATGC 

GAAGTAAATAAATTTATATACTTACTGCCTTTGTTACAATGCATGCAAAC 

ACGTGGTAAGGTGTTCATACCTTAGGAAGAGATCTGATTCTCAAGAACAG 

CAGAAAATAGGAAGCAGAGAATGAGTTAGGATGAAATTCAAATGGGAGAA 

AGAAATGAAGAAGCCAGATACTTCCAGTAGTTAATTTCTTAACATGGCTA 

CTTATAATAATAGAGAAATGGTAAGAAAAGAAGGAAAAGCAAGAAAAATG 

>Sequence 2638 

CCGGGCAGGTACGGTGAATAGAAAATTCCCCATATGATGTCAACTACCAG 

GTGCTTGTAAGTTTGAGGGCTCTGAAGGCCATCCTAGGGATACCCACATG 

ATTTCAGCGGTGTCTGTTGGGCAGTGCCAGTCTTGGAAGGTGGGCCAAGC 

ATAAATTCCACAACCTTATAACTAATATTAGATGAAGTTTCTCAAACATT 

CCTTTGAGACATGGCAGGACAGCGCCAGGGATCCTCCTTCAGGAAGAAAC 

TAGATTTTACATTGGTACGCGGGGGTTCCGGGCGTCACCATCGTCCGTGC 

GCACCGCCCGGCGTCCAGATTTGGCAATTCTTCGCTGAAGTCATCATGAG 

CTTTTTCCAACTCCTGATGAAAAGGAAGGAACTCATTCCCTTGGTGGTGT 

TCAT 

>Sequence 2639 

AGGTACGTAACAGGACATCAATAAATATTAGTTGAATGGAAGATTAAATC 

AACAAAATGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCATGGC 

CCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCAGCACGTAATTTCATCTGGAAA 

TAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGATCATACT 

GGATTAGGATGGGATCTAAATCCAATGAAAATGTCTTCATAAAAAACAGG 

AAAGAACCCATAGAAACACAAGGAAGAAGGTCATGTGAAGATGGAGGCAG 

AGATTGGAGGGATGCAGCCACCGGCCCAGGAATGCCAGCAGCCACCCAGA 

AGCTGGAAGGAAATGAGGGATTCTCTCCTAGAACCTTTAGAGAGAACATG 

>Sequence 2640 

AGGTACCTAATATAAAGTTAAGTGGTTTTATTTAATACTTTTTTCCTGAC 

CATGATTATGTTATAAATAAGAGGATTTATAGTTTGCATGCCTGATATAA 

TCTATTTAATTTCCTTTACAAAATTTTTGCACATGAAAGATAAATGTCTT 

CATTTTACCAGCTACCTCCTTCCAGATTGAATGCTTCAGTGCACTTTGAT 

TTTCAAATTGGCTATTATTTTTTAATGTAATTAACCTTCACAATTTAAAT 

TGAAGGATATTCTGATCCTTAGGTTATAAATATGTGACTTGATGGTTTAT 

GTAACATTCAAGTAGCATGTTTTCTATAACAATATGATAAAAGTTTTGAT 

ACATACCTTGTATGTTGCTTGACAGATCTGTTTTAGAAAACATTCCTCTG 

CCTTT 

>Sequence 2641 

CCGGGCAGGTACATTATTTCTCCATATGTCTGTCCCCTCTGCTCCAAAAC 

TGCAGGGGAGAGTCTTGCACATGATCTTTGTAAAAACAGTCTTTGTTTTA 

CTCAGAAAATTTGTATTGAGTCCTGCTACATACATGCTAGGCATTAGGGT 

CTAAAAAGAATGAAAATAAAGCATCTCAGGGATGGCTTTTCTAGAACACA 

TGCCCAAGCAGAGACTTAAATATTGAGGCTGGCCAGATTAAAAGGGGTAG 

AGGGCAGGAAAGGGTGACAGCATGCCCGGCAGCAGCAAGAGCGGGAGCGA 

GGCCTGAAAGAATGAAAGTATTTGCCTACAACAGAAGGATGAGTGAGTAG 
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GGCACTACCAGCAGCTCAATAATGCCAGAGAAAGGGCACACAGGGAAAAG 

GGCTAT 
>Sequence 2642 

GGCATTTCTCCCAGGGATCTCTGTGCTTCCTTTTGTGCTTCCTGTGTGTG 

TGGATATTTAAAGGGGCTGGAAATGTGCAAAAACATGTCACTACTTAGAC 

ATTATATTGTCATCTTGCTGTTTCTAGTGATGTTAATTATCTCCATTTCA 

GCAGAATGTGTGGGCCTCAAAATGGTAAAAGTTAAGCAAGCCCTTTCTTA 

ATTTCTCAACCCTCTGTAATTCATTCAGGGTCCTTTCCCCACCAATGCAA 

GAATCNTGTCCTGGTTCTTCCCTTCGGGCTGGCAGCCCACAACAAAATTC 

TCCCCCCTCCCCATCTTTCTCTACCCCTCGCCCTACCCTCGCGCCCGGGT 

CCTGCGACACTTATTAGAAAACTACGCTGGGATCCCCCCACGGAACATTG 

CAAGGATATTACGACTTTATAAAAACCTTAATTCCAATACCCTGTTCAGA 

ACCCTGGGAACGGGGGGGAGCCCCACGGTACCCGCAGTCTTC 

>Sequence 2643 

AGGTACGCGGGGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACG 

TCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAA 

CACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTAT 

TTAATTGGTTGGGCCTTGCTTNNAANAGGGCCATATCCAGGCTAACTCTT 

GAAANNNAANNCTCAAACTTAATTGGCCACTTTTTCTTCTGTCAGAGGAC 

CATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGC 

GCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGG 

AGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAA 

^ScQucncc 2644 

AGGTACTCCAGGGAAACTGACAGTGATCGTAAACTTGTTGATAAAGAAGA 

TATCGACACTAGCAGCAAAGGAGGCTGTGTCCAACAGGCTACTGGCTGGA 

GGAAAGGGACAGGCCTGGGATATGGCCATCCTGGATTGGCTTCATCAGAG 

GAGGCTGAAGGCCGGATGAGGGGCCCCAGTGTTGGAGCCTCAGGAAAGAA 

CCAGCATAAAGACAGTTCCAACGGAGACTTATCGAAGATGCTGTTTCGAA 

AGAGTCATGGTTTGCTTCGATTTATAAGAACTTCGATTTAAGTAAAGGGA 

GGACAAGTTTCCATTGGGTATTACATACCTTCCCTTCTTGTATTTGGTTT 

TGTATTCTTCCTTTTTCTTTTTGTTAACTAGTATCTTGGCTGCTTAGAAC 

CTTTTTTTAATATAAAAACTTTTTTTTTTCCTCTGGCAATAATTATAAAA 

TATAAATAATAAAAAAAAAGTCTG 
>Sequence 2645 

AGGTACATCTCTAGATGATCACGAATGTCAAATATCACACTACACTGTGA 

TATGGGGATTCCCCTTGGGGGTTTTCATGTGTATAGGGTGCCTGCAGCTA 

CACTAAACATCTTAAAGCTACCACAATGTTCACTTCATATTTTTGCTTTT 

TATAGGCTTTCCTGGTCTCCTCCTATGTTCCCATCATTTTCTTGCTTTGA 

ATCTGTAAGAATCGAGTTGAATCTTCTCCATTTTAAATTTTCCATAGGCT 

GAGAAACTGTTTAGCCAAGTTTGGATAAAATTGTATCCAAAGTAAGAGTA 

lACAAGCTATGGGCAAGTCCAAAATCAAGCTGTTCACAGGACCATGTTCT 

CTCTAAAGGTTCTAGGAGAGAATCCCTCATTTCCTTCCAGCTTCTGGGTG 

GCTGCTGG 
>Sequence 2646 

AGGTACAGCAGTCGAAGTGAGCTGCCATCTCTGATTCTGTATCCCTGATG 

GCTCTGCACAGCCTAGTCTTCCCTGGTGGGAAGAGTGTCCCTTGTCCACA 

GAGGTGGTGGGGACCCACATTGCTTGTAGCTCCCGTGAGCATGCAAAGAA 

GGCCATTACCAGGAGGAACCGCCTCTCAGGATCTGATCTTTTCTTCCCTC 

TTTCTTGACTTCCTTCTATTTCTAATGGCAGTGCTTATCTTCTTCTCTTT 

GCAGGTTGTAACCTCCATTTCTGACATCCCCACTGGTATTCCAGTTCACC 

TAGAGCTGGCCAGTATGACTAACAGGGAGCTCATGAGCAGCATTGTCCAT 

CAGCAGGTCTTTCCCGCGGTGACTTCCCTTGGGCTGAATGAACAGGAGCT 

GTTAT 

>Sequence 2647 

AGGTACGCGGGGAAAAAAGGGTGGGGAGTGCCCTTTCTTGAAGGAATCCC 
TTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCACATCAATGCAGAGTCCCTCTG 
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TGAATTTACAACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAAT 

TGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCA 

GGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTC 

TGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAG 

AATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTA 

GAGGAGAAAGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGC 

CCCTGA 
>Sequence 2648 

AGGTACCTGTCTCATATGTGGCAACTACGTGGGGCAGCACACTCAAGGAA 

TGAAGGAAGTTTCAGTGAATGACAACTTTATAAAGACAGTGTTGAGGCAG 

CCCAGTGCAGCGGTTTGGGAGCCAGGAACAGCGTGTGGGCCGGAGTGTGG 

CTGCAGGACAGGAGGTCAAAAATAAGGGTTGAGGGTGGAATAGGAAGACC 

CCGGAACGTCATCCTGGGAGCTTGAGATTTTATTCTACATTTCTCTTGTT 

CTTAACTATTTAGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCA 

TGGCCCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCAGCACGTAATTTCATCTG 

GAAATAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGATCA 

TACTG 
^ScQucncc 2649 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTAGAGCCTTTCATTA 

CAATTCAGCCATTCTGCAATTAATTGTCACAAATTTCTGGCCAATACATT 

CATTTCCTATCATATTCAAAGAAAATTATTTGAATTTAAAATTCTTACTC 

TAAATGAGGTATATTGAACATTTCGAATCTTGACAGTTTAATTCTATATT 

TGTGTCATGAAATCAGTTCTTTTCTTTTTACCTGTCTTATTTCTTTAAGT 

TAGTTATAGGTAAAATTGTAACCCTGACTGTTATCTCATGTTAACGCAAG 

ACAAGAAAATATGTATGAATGTCGGGAAGAGATTTGACCTGGAAACTTTT 

CATTTATTGAAAAGGCTGCTTTTGAATTTTGCCACATGAATTATTACT 

>Sequence 2650 

AGGTACTGAGGCTGTATACAGCCACAGCCTCTCCCCATCCCTCCAGCCTT 

ATCTGTCATCACCATCAACCCCTCCCATGCACCTAAACAAAATCTAACTT 

GTAATTCCTTGAACATGTCAGGCATACATTATTCCATCTGCCTGAGAAGC 

TCTTCCTTGGTTCTTAAATCTAGAATGATGTAAAGTTTTGAATTAAGTTG 

ACTATCTTACTTCATGCAAAGAAGGGACACATATGAGTATTCATCATCAC 

ATGAAGACAGCTAAATACTAAAAGTTGTAATTTGATTATAAGAAGTTTAG 

ATATAATATATGAAATGCAAAGAGCCACAAAGGGAATGTTTATGGGGCAC 

GTTTTGTAAGCCCTGGGATGTGAAGCAAAGGCAGGGAAACCTCATAGTAT 

CTTATATAATATACTTCATTTCTTTATCTCTATCACAATT 

>Sequence 265 1 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

ACCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATA 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

GTATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCTACTTGA 

TTTTCTCTTGG 
>Sequence 2652 

AGGTACCTAATAAATATTTTTGGCATATGTGAATGAATGAATGAGTGAAT 

AAATAATCAGATTAGTTGATGAAAGATTCTAAGGGAAGATTAGGTAATGT 

GATTATAAGAGAAAGATCCTGAAGAATGCTTGGAAATGGATCCTTTACCC 

ATACATGATTTTGTTCATCAGCTTATATGTAGGATCACAGTCATTTGGAA 

AATATTGGTCCATTGAAATTTATACATTTTCCAAATGGTGACACACTTCA 

TTATACAGTGTCAAAAGTTAGCCTTCATGACTATCACCACTGATCTCATC 

AGGAAGTTTTAAGTATTGGATAGCTATAAGCTCACAATGGCAGTCCTAGA 

TAGTGCAGCCGTGGATTGAAAAAGTGTTCTAGTTTCCTCTTTTTAAGCCA 

AGAATCCATCCTTAAATATAAGA 
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>Sequence 2653 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGGCATCGTAAATCTCAACATCCACATGAACTT 

CACCCATATCTGCAGAAGCCACAATTCTATCAACCAGTCCTTGGATGAGT 

CTGTGATTTATGGACCAGGAAACCTGTCAACCAACAACAATACTCTCAGA 

GACCACTTCAAAGGGATTTCTTCCCATAGCAGAAGCTCACTCATGCCCCT 

GAGAAATGATGTGGATAAGAGAGGGGAGACGACCTCAGCATCCTTGCTAA 

ATGCTGGATTAAGCCACACTGAATACCAGATAGTCACAGACCCTGGGGAC 

GTCCCAGCTTTTTTGAAATGGCTGTCCTTAGCCAGCTTGCTTGTTTATGT 

TGCTGCTTTTTCAATTGGTCTAGGACCAATGCCCTGNCTGGTG 

>Sequence 2654 

AGGTACCAATCCTTATCATTTTTATTACCAAGAGTTACTGAAGGAAAACA 

CCAACCTTTGTGTTGGCTGCAATCCAATTGGAGGTTTCACTGTCATCATC 

ACACTTTTTAATCCATTTCTTTAACCACTGTTTGAAAATAACAACGGTTA 

GGATACAACANAAGACTTTTAAAAATAGCAAATTACTTTAGCACTTAACT 

ATGGTCAAGCTTAAATGTAAAAGCCAATGAATAAGATTATCACTAGGCTC 

ACATCCTCTTAAGCCAGGGAAGTCCCATAGCTACAATGTCCAGTATATAT 

AAAATCAACCAAAGCAGGATTTTCTTTGGCAGAAGCTGAGTGGGGAACCT 

AGAGCTTGAAGAGAAGCCCAACTGCAAGGTGTGTATTCCCCTAATTACAA 

AGCCTGACAAAGAGGTGCCTTAGCCATGG 

>Sequence 2655 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAGGCATGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AA 

>Sequence 2656 

AGGTACAACACCATCTGGCTTCTCTATTTTGAAACTCCACACCAGGTTAA 

TCTTGTCCATGGCTGTGGCTTAAATCTAAAGTCAGGTTCTGGTGTTTTCT 

GG A ATCC ATGCCT AGCTCTTTGATTCTG A AACC AA ATCTGGATTCTGG AC 

TCTTCTGTATTGATTGCTAAAGCAAGTTTTTGTTTGGTAGCATAACCTGG 

GTAAGGTTTTTGAGTGAAGGTATTGGTGAGGATTTTCAATTGATCTTCTG 

TGAATTTGGTGCAATTGCACCTATGATTTGTTGCTACCATCTTGTGTGAA 

GAGGGGTCTTCAACTATGCAGAAAGAGAGTTCTGGAGGCTGAGCTACTGT 

CTGGGAGACTGCTTACAGCTCATTTTTTAAAAAGAAAGGTCACA 

>Sequence 2657 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCT 

AGAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGGA 

CCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTG 

CGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAG 

GAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGT 

GGTCGATGCCAAAGGAAGATCTTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAA 

>Sequence 2658 

CCGGGCAGGTACCTCAAGGTGTGTTGTCGTAGTCATATAATTCCTTTGCT 

TGTAACTGCCCAATAAATGGATGAGGACTCACTTCACCCATAAATAAGAA 

AGGTGAACAGCACATGGGGCCTGTAGATGCCTTTTGCAGGGCCCTCTTTT 

TCTCTTCCTAAAGTTGCAATTTGAGTATTTCTCTAGATGGGCACATCATA 

GAAACTGTCGTCCTAGATCAGAGCCTGGGGAGAGAGATACAGGTGTCATG 

CTTACATCTGCAGAGTGGGAACAAGCCCAGAAAAATCAAGATGATTAAGC 

AGAGAGCTTCCATACTGGAGATAAACCAGCTGTGTAAAAAATCATTGCAC 

CAAAAAAGCATTGCACCATCGACATAACTGCTTTAACTAAGAAGTAAAGG 
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AACTGATGCCCCAGCAGAGCAT 

>Sequence 2659 , 

CCGGGCAGGTACAAATATTACTATACCAAGGTGTAGAGGAGTATGTCTAA 

GCCTGTAATGATAGCAGGTGGCAAGGTGGAGGTAGATGGCCTTCTGTGGT 

AGTTCACGGGGAGGAAGACAGTGGATCCAAGCAAATAAGAAAGGCCACAT 

TTTTTTTTTTTAATTTTGCATCTCAAGGTATTTTAGTCAAAATTTTTTTT 

TTAGTTTTCCACAGCAAACGATTACGTAAAATATAAACCTAATGTATTCT 

TTAGGACTAAGTGTGCCTTTTCTCTATATGCTAAGAGGTGTAAGTAGAGA 

ATAGACGTTATAGTATCCTAGCAAATGAATATTCACAAGAAAGGCTACAA 

AACTTCATTATCTTGGCTTATTCTAAATCTACCTAAAGTCATCTTGCTCT 

CCTAACA 
>Sequence 2660 

CCGGGCAGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCTTTTTGTTTTCCCCA 

ATTTTAACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATT 

GGCACTCCGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTAT 

AATCTGAATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGA 

CTTGATCTCCCTCAAAGGCCTACCCTCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATAC 

CCCTCTAGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTT 

GGGTGGAACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAGC 

TGTTGGATTGTTGTAATTGGCTGACTCCCTGAAGTGGTGGTATTTTCTGT 

AGG 

>Sequence 2661 

CCGGGCAGGTACAGGTTGCTGTAGGAGCCCTTAATCTATGAGATCTTGAC 

AGATTGCTTGCTTTCTTCTTTCCACCATGGGAGAATGCAACAAGGTCTTC 

ACCAGATGGCCGAACAGATCCAAGTGTCATGACCTTGGACTGTCCATCCT 

CCAGAACCATAAGCCAAATAAATTTCTTTTCTTCATAAATTTCCCAGTCT 

GTGGTATCTTGAAATCAACTGAAATCAGTCACTAAGGAACAAAATTCTCC 

AGAGAAACTGTTTCTTCCTTGAATCTGAATGCCTGACTGTCAATCATTTA 

GCACTGAAACAAGGAGAGCCTCTCTGAATGTTGAGCAGCCAAGAGAGCTG 

CCCACACTGGACATCAATCAGCAGCAGGGCCTGTCCTCAGGGTGACTCCG 

TTTACC 
>Sequence 2662 

CCGGGCAGGTACATTGGATGTGAACTCTTTTAAACTATAACATGGACACT 

TTATTGGAACCAAACTTTAGTTTTCTACATTAATGAGAAACACTGGTAAC 

TTTGCTTCATTGAAAAAATAATTGCTTGTTCTCTGTCAGATGCACTTCGT 

CTTAGTAACATGGCCATGGGGAAGACAACCACAGGCCAGATAGTCAATCT 

GCTGTCCAATGATGTGAACAAGTTTGATCAGGTGACAGTGTTCTTACACT 

TCCTGTGGGCAGGACCACTGCAGACGATCGCAGTGACTGCCCTACTCTGG 

ATGGAGATAGGAATATCTTGCCTTGCTGGGATGGCAGATTTTATCATTTC 

TTCTGCCCTTGCAAAGCTGTTTTGGGAAGTTGTTCTCATCACTGAAGGAT 

AAT 

>Sequence 2663 

CCGGGCAGGTGCATGGCGAAGCTAGAGACTGTAACCTGAAGATTGGGACA 

AATTAAAGAAAAAAATGTGATTTAACACAATTACAAAAACTGTTACGTTA 

GGGTCAAACAAGAACCATTTTATGAAACTGAATTACAACAAATGACATTA 

TATCTAACTCTTCCGGGTCTCCACAGCACTTATACTTACTTAAGCAGCTT 

AAACACTTCCGAGTCTCCACAGCACTCTGATACTTACTTAAACAGCTCTT 

TTAACCTGCCCTAGTATTCTTAAGTGCAGCATATCTAATTTTTTTTTTTC 

CTCAGTAGTTTGAACACTTGCTGGCTATTTTTTCTGTCCAAGTTCTCAGT 

AACTTCGGCCTGTGTAGTCAGTGGTTCTACACAGCCGACACTACTTTTT 

>Sequence 2664 

AGGTACTTTGGGAGGCTGAGGCAGGTGAATCATCTGAGGGCAGGACTTCG 

AGACCAGCCTGCCTAACACGGTGAAACCTCATCTCCACTAAAAATACAAA 

AAAATTAGCCAGGCGTGCTGGCAAGCACCTATAATCCCAGCTAATTTCTT 

CTAGTTTTAATAGTCCAAGCTTCGGGAGAAAAGATAGTTTTAGCATAGGT 

AGATGAAAGGAAAAATTATTTTCTTAAAGATGTTGACACTCACTGGGAAG 
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CTGATTTTCCTTTAGACAAATTCAACTGAAGAGATGTTGAAGAGTACGCG 

GGGGTCAGAAGCTGGAGGAGTTGAAGGCAGAGGAGCCAGATAACTTCAGC 

AGCAAAGTAGTGCAGAGGGGCCGAGAGTTCTTTGACAGCAACGGGAACTT 

CCTGTACCTGCCCGGGCGGCA 
>Sequence 2665 

AGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACGCAGAC 

CAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAATCAGT 

GATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAGGGCCT 

GGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAATTAGA 

CAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAAGATGC 

TGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGTAGAAT 

TAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAAAGCCA 

TTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATATGTGAA 

GG 

>Sequence 2666 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AA 

>Sequence 2667 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGTATTTTTAGTAGAGACAGGGT 

TTCACCATGTTGGCCAGGATGATCTTGATCTCTTGACCTCATGATCCGCC 

CGTCTTGGCCTCCCAAAGTGCTGGGATCACAGGCGTGAGCCACCATACCT 

GGCCCTTTATTTATTCTCTTTAAAGAGAAGAGAAAACTTATGAGAGGGCC 

AAAATTTATTTAATTTAAATCTTTTTACCATTAGCTGCAAGGGGAAAAAA 

ATGGAATTTTGCCTTAATATAAGGTGATGTAACGCATTACACAATGTAAC 

AGGAAACAATTCACAATTTTTATTAAAAGTGCAAAAAATTTTTGAGAACT 

TAATAAGCCTATAATGGGTAAGCTTTATTTTTTGGGGTGGGGGAAAGAAT 

ATGAGAAAAAGGAATATTAACATTCTTTTTTACTGGCCATGAACCCATTT 

TTGATAAAAAAATCTTTATTTGTCCCTTTC 

>Sequence 2668 

CCGGGCAGGTACGCGGGGGCTTCCTTCCAGTAAGGAGTCGGGGTCTTCCT 

CAGTTTTCTCAGCCAGGCGGCGGCGGCGACTGGCAATGTTTGGCCTCAAA 

AGAAACCCGCCAAGGGTGGGTTGGAAACCGAAACGAGTCAGTGTTGAAAC 

GTGTCTCATCCTATTCCTGAAGCCAGAATATTCTGGCCATGAGTCATTGT 

TTCCGCCCATCTTGATTCTTTTGGAAATGGCAGCTCTTGTTCAAAGACCG 

GAAAGGGTGGGATGTCAATTTCAAGTGGGGTCAACCTGAGTTCTGTAAAT 

CCCAGTAGCGATTTTCCCGCCGCGGGTGGGTAGGCGAATCTTGCGCCGGT 

TTATACAAAGGAGGCCGTGAGGACCTGCATGCTTTTCTTTCTTAGGCATG 

>Sequence 2669 

CCGGGCAGGTACTCCAAGCCAAAGATGATGGAGAGTGAATTAAGTTAGTG 

CAATGGGACCAAGTCTAGAGCTATTTAGAAGTGAGAAGTGACACGGAAAA 

AAAAAAAGATTGATTGGATGTAGAACAAGTTGGATAAGAATCCAGGACAA 

CCCCAGGTGTCAGGCTGGGGCAGCTAGGTAGGTGCTATTGCCATATAAAG 

TGTTAAAAAAGAATAGAGAAGGGGCTAGTTGTCGGGGGAAGGAGTTCAGT 

TTTAGACATGTTGAACTGCAAGGAGATTTGATACTATAATTAAGGAATGT 

GTTTTAATAAATTTAATAAACAATGAACACACATTATTCGCATTTCCCAA 

ACAATTTGGATGGTAGATCAAAAAGAATGAGAGTGAAAATAAGGGGTCTG 

TGACCACTCAATTAAGATTGA 
>Sequence 2670 

AGGTACAGATGTCCAGTAGACCTACTGGATATGCAGGCCTGCAGCTCAGG 
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GGAGAGCTGGGTTAAGAACCGCCAAGGCAGTAATCATCTGCATTTAGATG 

GCGAGTGAAGCCATGACAGGGGCTGAAATGGCCCAGCAAGAATAAATCAA 

ACCATGAGAAACACATACATTTAAGAATAAGGAGATGTGGTCAGGCGCGG 

TGGCTCACACCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCGAGGCGGGTGGATC 

ACTTGAGGTCAGTAGTTTGAGACCAGCCTGGACAACCTAGTGAAATCCCG 

TCTCTGCTAAAAATACAGAACTTAGCTGGGTGTGGTGGTGCGTGCCTATA 

GTCCCAGCTGCTTGGGAGGCTGAGGCACAAGAATCGGTTGAACCCGGGAG 

GTG 

>Sequence 267 1 

AGGTACTTTCCCGTGTGGAGGCGCGCCCAGTCACCTTGTTGCGGTAGCCT 

CAAGGTGAGGAATCGAGACCCACCAAGTATGATGAATAAACCCAGACTCT 

CAGCAATGCAGGAAAGGAACAAACGGGCAGCTTGGGAAAAGGGGGCTCAC 

ATACCACAGCGACTAGGTAAACTCTACACAGACCAAGATTTTGATAGTTT 

ACCTGTGCAAATTACAGTTCCGGAGAAAATACGGTCAATAATAAAGGAAG 

GAATTGAATCGCAGGCATCCTACAAAATTGTAATTGAAGGGAAACCATAT 

ACTGTGAATTTAATGCAAAAGTAGGTAATCATCATTATTTTATCAATTCT 

CTTTGTTCTACTTATAATTTTTGCTTGAAATTGTCCAGAATGGAATTATT 

TTGTATTTG 
>Sequence 2672 

CCGGGCAGGTACCACCCTCTTGCTGAAAGCACTGGTTCCCCTGTTGAAGC 

TTGCTAGGGATTACAGTGGGTTTGACTCAATTCAAGTAAGTAAGCAAACA 

TTTAAATATTTTTCAGGCATAAATGTTAGCGTTCTTATCCTGTAATATGC 

GAAGTAAATAAATTTATATACTTACTGCCTTTGTTACAATGCATGCAAAC 

ACGTGGTAAGGTGTTCATACCTTAGGAAGAGATCTGATTCTCAAGAACAG 

CAGAAAATAGGAAGCAGAGAATGAGTTAGGATGAAATTCAAATGGGAGAA 

AGAAATGAAGAAGCCAGATACTTCCAGTAGTTAATTTCTTAACATGGCTA 

CTTATAATAATAGAGAAATGGTTAGAAAAGAAGGAAAAGCAAGAAAAATG 

TCGTTAC 
>Sequence 2673 

CCGGGCAGGTACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACA 

ACACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTA 

TTTAATTGGTtGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTTACTCT 

AGAAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCTTTTTCTTCTGTCAGAGG 

ACCATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACT 

GCGCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAA 

GGAGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATG 

TGGTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAAC 

AAACTTGGCATG 
>Sequence 2674 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGCAATAATTACTTTTAT 

TGTATACTGCACAATATAAACAGCATGTTGCAAAGAAATATATATATTTG 

TGTGCTTTGTGTATGATATAAATCCATTTCTGCAAAATAAAATACAAACC 

CGATTTATCTAACAAATATGAAACTCAATGAAAAAACAAATCCCAAAATA 

ATACTATTTATGTAAAATATAGAAGCTAAACAATAAATTAATAATACATA 

CATAAATAGCAAAAGAGTAAAGCATAGTAAAAAATAATAAGCACCCAAGT 

AAAGAAAAGAAATAACGTAAAATTTGGGATGGAGTGATTTCTATGACGGG 

GAATAGAAAAGAGATGTGGCCACGCATGAGAATATTCAGGCTCATTGGTA 

ATGTTCTGG 
>Sequence 2675 

AGGTACGAGTTGAATCATTGTTCAAATAAGGTGTAATTGAAAAGTGATCC 

TCTCTTCAGAGATGTCAAAAACAAACAAATCCAAGTCTGGATCTCGCTCT 

TCTCGCTCAAGATCTGCATCAAGATCTCGTTCTCGTTCATTTTCGAAAGT 

CTTCTGTTCCCCAAACCCGAATCTCTTCTCTCGTTTCAAGGAAAGCGCAG 

GCCTGTAGTTCCTAAGGTCTCGGTTCTCAAATCATTATTTCTTCCAGCCT 

TCATAACCAGTAGAAAATGAAAACCAACCCCAAGGAAGTATATTCCAGAA 

TTCGGGGATTTTTCCGAAGGTTCACAAAACAGAGGGCTTATAGGAAAGGG 
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CCCTTAATTATTTTTCCGTTGTGGTCGTTAAACAAGCAGTGGCTTTTTTA 

TTCCCAATTGGGGGCCCCAAATATTAACCCCGTAGGTAAGGGCCTATTGG 

AAAAACCTAACTCGGCTTCAAAAATTTGGGCAAGGAATTTAACCCGGGCC 

AAAGGCA 
>Sequence 2676 

CCGGGCAGGTACAAAGTCCCTGAGGCAAAAGCATGCTTGCTGTGTTCTAG 

GAAAAGCAAGGAAGACAGCATGTCTATAGCAGTGGGAGGTGGAAGGATAA 

TAAACAGTAGGTGAGGTTAGAGGGGACCAAATCATGTATTTTCCATCCAG 

AGGTTCCCAACCTTGGCTGCACATTAGATTTATTCTAAGGAGCTTTTAAA 

AAATACCAATGACTGGGTCCCAGCCTAGAGTGATTAAATCAGAATCTCTG 

GAGGTAGACTTGAGAATCTGATGTTTGCAAGTTTCCTAGGCAAGTCAAGG 

CTGAGGAAGACTGCTGCAGGCCATTGTAAGAGCCAGGCGTTGATCTCATT 

CAACCTTTCCCTCAGCTCTTCTAGAGACAGCCAGCATTCTCTTATGGCAC 

AAAT 

>Sequence 2677 

CCGGGCAGGTACAGTAGTATTTAACCTGGATGTGAGGACTAAGGAGGAAA 

TTTTCTGGTGAATACCGAAGAGCAAAGAGCAGCAGGTCAGCAGGAATGAC 

TAATGTTTTTCTATGCACGTTTAATGGAAAATTCATGTAGGATATTTTGA 

GTAGGTAATTGGATAACCAGCATTTATAACTCGCATCCTACTAGTTTGAC 

TCTCACTAATAAGACTTGTCAAAGATCCAAGAATCTGAAAGTTGATGATA 

AATGTCCATGTGTATCACCATCAATGATCAAAAGTTAGCATCCACAACAT 

AGAATGGGACAGATGAACTTAATGGATAAAGATGAATATCGGAGTTGTTC 

CTTTTAGGGAATGATACTCTCCATGACCTGTGTGAGTCACAGCCCCCCGA 

T 

>Sequence 2678 

AGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTACTTTTTAAGCA 

CATGACCTtTCCCCAAATATGGCCCAAGCTTCTACTTTGGGGAGATTAAG 

ATTTATCTAGAAGAAATGCATATGCAAAGACCAAGAAAGATGAAATATTC 

AACTTTTTGACTTTCGGAAAATAAGATACTGCATCAAAACAAGAGCTCTG 

CAAATCAAATTATGTTGAGAACAGATTGCATAAAACTTTTACCCCTTTAT 

CCTCTCTTTCCCATCTCTGCCGAGCTAAATTTTATTAGTTATACATAAAG 

ACGACCTAGGAGAAAGAAGAAGAGCATTCTGCCCATTTTTGATATTAGAA 

TAGTTGTGCGGAAAATTAAAGAGAAGAAAAGAAAGAAACCTAAGTTT 

>Sequence 2679 

AGGTACTTTTTTTTTTCAAATTTTCTTTTTTCTCAAGCCCTTTGANTCTC 

TTTGTCTCATACTTCATTCAGAATGATTTACAGAGAAAATAGAGGATATC 

AGATGGAACTTTACTCAAACTCCTCCTGCCACATTTGCACACCTTCCCTT 

CTTTTAGTTCCTTCCCTTCTGCAGATGTCTCACCTCTGCCCAAGGCTCTT 

CCCCTTCCTATGTCCTGGATCCCACCTGCTTCCAGTTCCTCTTTAACTTT 

CTACTATATCCTCTCTTTCTTCTCCAACACTACCACCCTCCTTGCCACAA 

GGTTTCTTCCCACCAGCATTTATAATACATGCTCATCCTCTACTGTTTTA 

TTAACAACCAGCCAACCTTTCTCCCCATCTGTCTTTCCCCAACTACCATC 

TTTCTCTTTTAA 
>Sequence 2680 

AGGTACCAGGCACTGGAAACGCCAGACAAACAAGGTCTCTAACCTTGCCA 

TCTTTCAACAGGAAACACTCCCCTCGCCCCACCCCAGGGGAATGTAGTAG 

TGTAATGGTAAAAACATAAAGAGAACTATACGGACTTCACCGAACTGACA 

TGAGGTTTAAATGCGATATGGCAGACAAAGCATATAACGGTAGAAAAAGT 

GAACACTTAAGAAATGTTTAATTCCCATCGCCTTTCCCAGTGTGATCGCT 

CAGCAGCTAAATTACTGTTAAACACTGGCTATCTCATGCTATATAAATCT 

AAGACACGATAATAAGCAAAAAAACAAAATAATAACAACAAACATTTTTA 

CTACTTATCCTCTCTAGACTCTTATTAGAATATCCCTGGGCAGTTGATTC 

G 

>Sequence 268 1 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 
GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 
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ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTTA 

GGGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTAAGTCGGCCATA 

AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCGGCAGGAGTTGATGTAATTA 

>Sequence 2682 

AGGTACTAAAAATAATAATCTGTTGTGAGATACAGGATAATTATTATTTC 

CATTTTATAGATGAGAACTGAAGCTTAAATTTTAAGTAACTTGTCCGAAT 

TATTAAGTGGTGAGGTAAGGGCTTATATCCAGGTTTTCCGTCTTTAAATA 

CAAGATTTTAACATTATTCCACATTGCTTCACATGCCTCAGATTGTGACC 

AGCTGAGGGAAATTGTAATTTTTCTTTCTAATAGGTAATCAGGTGCTCCC 

TTTCAATATTAATTTTACATAGGTAAAACTTGTAAAAGTAAGCCAAATAG 

TATATATAGATATTCCAAATGACTGTTCTCACATAGAGGTCTTCTGACAC 

ACTGACAACACACCAAGTCATTCAGAACCAGTGGGACTCATTAATAAAGT 

TAGTGCTT 

>Sequence 2683 

CCGGGCAGGACGCGGGGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAA 

CACCCAACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTAT 

TTAATTGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTA 

GAAATTTTATTCTCAAACTTAGTTGGCCTCCTTTTCTTCTGTCAGAGGAC 

CATTCTTAGTGGCACTGGGGAAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGC 

GCTCACTGCAAAAATACAATGGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGG 

AGCCCTGTATTGTGAGCTGTGCTATGAGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTG 

GTCGATGCCAAAGGAAGATCCTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAA 

>Sequence 2684 

AGGTACCTGTCTCATATGTGGCAACTACGTGGGGCAGCACACTCAAGGAA 

TGAAGGAAGTTTCAGTGAATGACAACTTTATAAAGACAGTGTTGAGGCAG 

CCCAGTGCAGCGGTTTGGGAGCCAGGAACAGCGTGTGGGCCGGAGTGTGG 

CTGCAGGACAGGAGGTCAAAAATAAGGGTTGAGGGTGGAATAGGAAGACC 

CCGGAACGTCATCCTGGGAGCTTGAGATTTTATTCTACATTTCTCTTGTT 

CTTAACTATTTAGGGTGATGGATCTCTGCAGTAAGTGGAAGAGTTCTTCA 

TGGCCCCCAAGGTTATATCCATCTAGAACTTCAGCACGTAATTTCATCTG 

GAAATAGTGCCTTTGCGGATATAAGTTAGGTAAAACTGAAGATGAGATC 

>Sequence 2685 

AGGTACCTTTTTTCATAGCATAGAGCTCTGCTATGAAGAATACATAACAC 

ATACACAGTATTTAAGATTACATGTGCACACATGAACACACACACACACA 

CACACCACCCCTTCTTTAAAGAAAAAAGAACCCATCCCCTTGATATAAAC 

TGTTAGACTCGTTTTCAGAATGTCTCTTGCCATTATGTCAATTCAGCCTG 

CAAACAAAATTTAACATTTTTGTTTTTTTAAAAAAATCAACTTTTAACCA 

AAACTTCTTAGAATTATTTTTCAATATTAGCATAAAATATTTGTTGGTGT 

TTTGCTATTATTTTAACTGCAGTGGTCAGGTATCTCCTTCACAAAAAGAA 

ACTCAAACTGAAGCTGATGTAGATGAAAATGAAAACCAATCACCTTTATC 

CAATTAC 

>Sequence 2686 

AGGTACTTCCAAACCCTCCTGTTCTTTCCTTTTTGTTTTCCCCAATTTTA 

ACATAAGGCAAAAGCAGTAATTGAGCAATTCTATCACCTGGATTGGCACT 

CCGGGGAACAGTGGAGCTGATCACTAACTGAATTCCCCCTTTATAATCTG 

AATAAATTACCCCAGTATGAATTTGGACTCCCTTCAAATTTAGACTTGAT 

CTCCCTCAAAGGCCTACCCCCCCTTCTGGCAGCGGGCCATATACCCCTCT 

AGGAATCTTTTGTGGGGGCTTTCCAGGGAGTAAAAAGACCATTTGGGTGG 

AACATAAATCTACTGCGGTGCTGCCTGCTGTGGCGCGGGACAGCTGTTGG 

ATTGTTGTAATTGGCTGACTCCCTGAAGTGGTGGTATTTTCTGTAGGGGT 

T 

>Sequence 2687 

AGGTACTTAATCCTGGTTGGTTTACCCATTCTAAATTATTTATGTGAGAT 
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AGCTATCTATTTGGAAAAAAGTAAAGTGAAAGTCTTACCTCAATCCACAC 
TCAAAAATAGTTTACTATATGACAGATCTATGGCAGGCAGATTTGATGGC 
TCAATGAACT^CACCCTCCCAGTGTTCACACCTTTATGTAGTTCCCACTT 

Ic1ggga«:caaaggtccgtgggacgtc^^ 

GGCTAT^TGATCAAACAGCAAACTGTTTATCATGAATGCAGG 

aaactcaccattgctcctgccgacagaaggttttctggaggcaatcactc 

CCTGGTGCTGAGGTTATCTACTGCAACATTTAGAGAATGTGGTCTTGCAA 

GCCTCA 
>Sequence 2688 




ataggaactttgaattttaatccttctattcatc^^^^^^^ 

rrrTAGTGATTTCTGTATTAATAAAACTTAAACATGGCAAGTTTTTTCTA 

ataa^aaaataaccaagagcttaatatatttgtattaaactctaacagt 

GCACTAACTTTAAATGTTGAAATAGATTACACATTTTAGGGCATAATGGC 

agaatatttggctacaatagaccataggattttgttgaagcaaataacaa 

AATGATGATTTATCATTTTAATGCAAACTCAATTTTATTGTTTAATGGGA 
ATTTAATTTTTGTCTTTGGGAAATCTTTTTGAGTAGCTGATTTTGTGCCC 

T 

aStacg^cS}ggaggaaagaagggcacatgagcaaacatgatggccc^^ 

^atgagaStaatttactgaaatgcacagcgattacctgctcacccagcc 

ctgatgtJSttaaaaatggcaggctaggggctctgtttcccccggctctg 

gcagagaaacctgggtttcgacttgtgaagcttgaggttggatgtgggaa 

ttggcttggagtcataggcgatgagaggggcattaggatattatgaagcc 

tctcagagcgcggcacgagccagaggctacggaaaacactgccctcctac 
actccaccttg 

iGSTACAAlAGGATCCGCTACTGTGTGCCTT^ 

J^^'^gttatgcatttcccagacaatgcatgctgagggcctactatgca 
tcISacactgtcctaggaacagaggtggttccctggtgg^^^^^^^ 

rATTATCATTGTGGATTTTGGATTGCAGAATATTGAACTGACACATTTTT 

tgatggcacatgtcttgagggagagactgcagtagggcaggtgaatcttt 

GCCACCTGTGCAGACCCTAATGTTTGCCACAATGTTTGTATCTGGTTGAC 

agctgagcgtgagattgtccgggacatcaaggagaaactgtgttatgtag 

CTCTGGACTTTGAAAATGAGATGGCCACTGCCGCATCCTCATCCTCCCTT 

ga 

iSxArcAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGGATACAGCGC 

CGGGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGT 

ATGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGA 

acctctgaaggaggccgatactgaagctcggttggcagccggtattgata 

AACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACT 

gtatctgagttggcattgccgggatagagactctgtccctttt 

Jc5SS:aggtacaagggaggccctcaagaaggtctgtcatctccttaca^^ 

tgaatcaggactggcgtagtgtgacctgtggaatacagtagaagtaaaga 

tgtgtgactcccaaagcttggtcatataaggcattgcagcttcagccttg 

ctctcttggatcacttaccctggagaaagtcatctcccatgctctgagga 

tactcaagcaactctgtggagtgttccacatggagaggaagtgccgaaga 

rrrOCACCAACTGGCCAAAAAAGTTTGTCAAAATTGACAAATGGGATCTA 

attaaactcaagagcttctgcacagcaaaagaaactaccatcagagtgaa 

CAGGCAACCTACAAAATGGGAGAAAATTTTCGCAACCTACTCATCTGACA 
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AAGGGCTAA 
>Sequence 2693 

AGGTACGCGGAGACATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCC 

AACACCCATGAGTTCAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCATGTATTTAAT 

TGGTTGGACATTGCATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGACAA 

TTTTATATCTCAATACTTAGTTCGGCCCTCTTTATTCATTCTGTCAAGAG 

GACGCATTCTGTAGTGGCATCTGGGGAAGATCTCTGGCACTCCAGATAGA 

ATTCACACTGCGCTCATCTGCACAAATACAAGTGGCCTACNATTGGATTT 

GTAGAAGGAGAAAAGGAGCCCTGTATATGTGAGCATGTGCTATGAGACAA 

TTCTGTGCCCACTGAATGATGGTCGATGCCAAAGGGAAGAATCCTTGGAA 

GAAGTCATCATATGCGTATGAAACAAACATTGGCATTGGATCACTGTTTT 

TGTGGTGTGTAAGCCTTGTGCGAAAAGCCCAATTCGGGAACAAATGGTTT 

TTCAACTTTGGAAGGATGGGTGAGACTCTAACTGTGAGGACTTGATTTAT 

TATGGCCCCTCGTTTGAGTACTCTGCCCCAGGGCCGGTCGGGTCTAAGAA 

ACTAGTAGGATTCCCCCGGGGCTTGCATGAATTTTCGATATTCAAAGCTT 

AATCGGATACCCCGGTCGACCCTCGAAGGGTGGGGCCCCCGGTCACCCCA 

GCCTTTTTGGTTCCCATTTTAAGTGAAAGGGTTAATTTGCCCCGCCTTGG 

GCGTAATCCATTGGGCCATAACTGGACTCCCCTGTGTGGAAAATTGGTAT 

TCCCTTTACCAAATTCACAACATATTACTAAACCGGGAGCCATTAAAGGG 

TAAAACGCTCGTGGGGGCCTAAATGAGTGAACCTAACCCCACATTTATTT 

GTGGTTCGCGCACATTGCTCCGTTTTCACATACGGAAAACTTGTCGTGCC 

ATGATGTCTATAG 
>Sc(^ucnc6 2694 

CCGGGCAGGTACCTTGAATTGATTTTCTGACTTTCTTTTATTGGTTTTCA 

GATTTCTTCTGCATCTCACTAAGCTTCTTTAAAATTAATGTTTTGTATTT 

TTTAGGGGATGATGAATATGTTTATTATCATGATAGTGNGTGTTGGTTTT 

AATGGGTATACCATATGTNNCAAATCTTAACCAAATTTTATACTATAAAC 

ATGTGCAGTTTATTGTATGGCAATTATACATCAAGATGTTAAAATAGGGC 

CACAAACTCTTTTCTGTTTCTCTCAGTAAGAGATGCATTATAATTCTCTT 

CCCACTGAGTCTGGGGTGGCCTTGGTGTATCGTTTGACCATTAGGATATA 

GCACATACTGGGACTTCTGAACATAAGTCTTAGGCATTGCATCTGGCCAG 

ACGAGGTGGCTTATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCGGG 

CGGATCATGAGGTCAGGAGATGGAGACCATCCTGGTTAACATGGTGAAAC 

CCCGTCTCTACTAAAAATACAAAACANAAAAAAATTAACTAGGCGTGGTG 

GTGGGTGCCTGTAGTCCCAACTTCTTGGGAAGCTGAGGCAAGAGAATAGT 

GTGAAACCTGGGAGGAAAGCTTGGAGTTAGCCCAAATTGCACCACTGCAC 

TTCAGCCTGGGTGACAGAGCCAAGACTCCTTTTAAAAAAAAGAAAGAGAT 

TAAAAAGAAGGTCCTTCGCCGCTCTAAAACCAATGGATCCCCCGGCCTGA 

GGAATTCAATTTAAGCCTATTGTTCCGTCAACCTAGAGGGGGGCCCGGCC 

CCAATTTTTGTCCCTTTTGTGAGGGTAATTTGGCCCTTGGT 

>Sequence 2695 

AGGTACGTTCATCTACCTACTTTGCACTTGGATGGAAGTCCTAGATTGGG 

TCTTAAAAGGAGGGAACATTCTAGAACCCACCAACCCTTCCTGATACTGT 

CACAAGATTTTTTTCCCTTAATTCTTTTAAAATAGGGCACATTTCAACTC 

CCTGCCCGCTGCCATTTGATGATATTTTTGTTTCTCTTTAGGTATCGTCC 

TATTTTCTTTTTCTTTACCACTGACAGCGGCTTATTTCATATGAATAATA 

TATTAAATACATATGCATTTAAAATATTGTTTTGATTTGTTTGCGAATTG 

TTTCTCTTAAAGGGTCTATCTGGGGAAATGAGTAATTTTTCATATCCTGT 

TCTTGCAGGAAGAATTTTAAATCGTTGCTCCAAAGACATTGGACACTTGG 

ATGATTTGCTGCCGCTGACGTTTTTAGATTTCATCCAGGTAACGTTGAGA 

GTAATGTCAGGATCTCAAATGGAAAACGGAAGTTCCTATTTTTTCAAGCC 

CTTTTCATGGNGTCTGGGGGTGGGACTCTCGGCCTGGCTGTGTGTAATGT 

TAAACTAATAAAAGGCCATGTTTGTAAAAGAAAAGTGCGGTTATAACTCA 

AAAGCTAAATTGGCATGAAGTATACCTTGTGTGGTGGAGTGGCTATTCAG 

TCCCGTTAAGGGTTGTTGGAAGCAGCTTTCTGCTTGTAAGTGGCTCTCCG 

GCTGGCTTAGGTATTTGGCGTGGATTTTGCCTTACTGGGAACCCATTTTA 
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TTATTCAGAAACATTCCCCCCTACGGAAGGAAAGCCCAAATTAACTAAAT 
TTCCATGGGATTACCCCAAGGGCAAATACTTAGGCT , 
>Sequence 2696 

AGGTACCAGTTGTAAAATTACCAGGAACCGCCATGCCTCAAGATCGCCCT 

GTTTTCTGGCTTCATCAATGACTGCATGCAGTGCACCACCCTGTCCACTA 

CGTGATGCTGTAGGATTAAGTCTCACAGTGGGCGGCTGAGATACAGCGCC 

GCGTCCTGTGTTGCTGGTGAATTAGACGCCATCGCTGTGGGTTGCTGGTA 

TGGTGCCGTGCTATTTGGCACAGGACACACCGCTTGAGGTCTGTATTGAA 

CCTCTGAAGGAGGCCGATACTGAAGCTCGGTTGGCAGCCGGTATTGATAA 

ACTACCAGCGGTTGGGTCTTATTTTCTACCGGCTGATATTGTGGATACTG 

TATCTGAGTTGGCATTGCCGGGATAGAGACTCTGTCCCTTTCTACTTGAT 

TTTCTCTTGGGGTTTGTGCTTGTCTAACCTGCGTTTGAGGTTGTAATGTT 

ACAGGCATCTGAACCGCGGGAGGAGGAGTTGATGGCGATCGTGGTTTAAG 

CTTTGATGGCCCCAATGATTGTGGGACCTTCTTTCCCCAATTTTGGAGGA 

TTCAAGGGTATTTTATCCTTCCTGTAATTGACTGTAGTCAACATTTTGCG 

TTGGACTGAACCATTTCAAACTTTGCTTCATTTTTACAATGTGAACTTTA 

CGTTCATTGGTGGGATTCTGTCCCGGCCTCTTTTTTAACAATATGTTACA 

CAGCTTTTAAGGGCAGTTGAGAACTTGAAAACAATATTTTTCCTGGTAGG 

AAAGGATAAAAAGTTGCTTTAATATTGCGCCAGACAATCCCAACCTTAAG 

TGGGGATAATGTTACCTTGCCTATTACGCTGTCTAAAATCTTTAGCAATG 

CG 

>Sequence 2697 

CCGGGCAGGTACGCGGGGAAATTCCCTTAGGCAGAAAAAGGGTGGGGAGT 

GCCCTTTCTTGAAGGAATCCCTTAAGTGCACGTCTCCCGTTTTCTTTTCA 

CATCAATGCAGAGTCCCTCTGTGAATTTACAACACCCACACCCATGAGTT 

CAGTCCTTAAGAAGGAAAATTGAGCAAGTATTTAATTGGTTGGACATTGC 

ATAAAAGAGGTCCATATCCAGGCTAACTCTAGAAATTTTATTCTCAAACT 

TAGTTGGCCTCTTTTTTTCTGTCAGAGGACCATTCTTAGTGGCACTGGGG 

AAATCTTGGCACCCAGAAGAATTCAACTGCGCTCACTGCAAAAATACAAT 

GGCCTACATTGGATTTGTAGAGGAGAAAGGAGCCCTGTATTGTGAGCTGT 

GCTATGGGAAATTCTTTGCCCCTGAATGTGGTCGATGCCAAAGGAAGATC 

CTTGGAGAAGTCATCAATGCGTTGAAACAAACTTGGCATGTTTCCTGTTT 

TGTGTGTGTAGCCTGTGGAAAGCCCATTCGGAACAATGTTTTTCACTTGG 

AGGATGGGGAACCCTACTGTGAGACTGATTATTATGCCCTCTTTGGTACC 

T 

>Sequence 2698 

CCGCCAGGTACCACTGCACTACCAGGTTCTAGCAAGAGGAGAAGAAAGGA 

GGAAACCACAGGGAAAAATGTTAAGAAGACACAGCATGAATTAGATCACA 

ATGGTCTCGTTCCCTTACCCGTCAAAGTCTGCTTCACGTGTAACAGGAGT 

TGCCGTGTGGCTCCTCTCATCCAGTGTGACTATTGCCCTCTCCTGTTCCA 

CATGGATTGCCTCGAGCCGCCGCTCACTGCCATGCCCCTGGGCAGATGGA 

TGTGTCCGAATCACATCGAACATGTGGTGCTGAACCAGAAGAATATGACA 

CTGAGCAATCGGTGCCAGGTGTTTGATCGTTTCCAGGACACCGTTTCGCA 

GCATGTCGTCAAAGTGGACTTCCTGAACCGAATCCACAAGAAGCACCCCC 

CTAACCGGCGTGTGCTCCAGTCGGTCAAAAGAAGAAGCTTGAAGGTTCCT 

GATGCTATAAAATCTCAGTACCT 

>Sequence 2699 

CCGGGCAGGTACTTATTTTATGTGTTTTTTTTTGTTTGGCGACCTCAATA 

ACCATTTATTTCTGGCACAGCTTTCCCTCTCTCTCTCCAGGTGAAGTTTG 

TGCAAGCGTGAGTTAAGAGATTGGATGAAATATTCACCCAAATGTAAGTG 

TCGGTATGTTATTAATACTTTCTCCAAGAACATGCACATCTTCACCTGGG 

CTTGCTGCTGCCCCATGTAGTAAGGATGCAACAGTTTGTGGTTCTCTAGA 

GAGCTTTGCCACCATTTTTGCAGGGAGAGGGCTTTTAGTGTCTTAACCAT 

AGTGACATGTGAACAATCGATATGAGAGTTTTTCTTGAGAATGAATTTTT 

ATCCAACGAAAAGGGAGAGGAACAGAACATTGCTGGCCTTGGAAATCTCA 

AATAAAAGGCTACGCATGGGCTCAATATATCATCTCAATGAAATGGAGGT 
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GACAGAGGATGGAATCCGGGACCTTGAGGATAGCTCAATGGAATTTGGCC 

ATTTTATACAGCGGGCGCCGCACATGGATGGGGCAGTTCTTGATTACTTT 

ATTCACACCATCTGAGTATGACTGCATACAGTCTGGGATGGCAAACTCCG 

GGTGAAAGAATATTAAAGGGCCAAGAAATTTTCTTGACCAACGGTGTTAC 

CAACCTTTTTTGGTTGGACGCATTGAATTCCCGGTACCTTGGGCCTTGTA 

GAACAGGGGGATCCCCGGGTGGGCGGAATTGGTGATCAGCTTATTTTACC 

CGGCGGCCCCGAGGGGGGCCCGGCCCCAGGTTTGGTCCCTTTAAGGGGGT 

AATGGACCCCT 

>Sequence 2700 

CCGGCAGGTACGCGGGGACTCGCGTCGGTTGGCGACTCCCGGACGTAGGT 

AGTTTGTTGGGCCGGGTTCTGAGGCCTTGCTTCTCTTTACTTTTCCACTC 

TAGGCCACGATGCCGCAGTACCCCAACATGAGCATTTTCTATTAAAATTT 

CTCATCTTCTGTGCCATCTTCCATGTTGCTTTGAACATGTGGAAATTCAT 

TTCCCATGCACTCATATACAGACCAAAAATTTGGGAGAAACAATATTGGC 

GATGGAACAGCAACACTGTTGCATGTCTTCTTATTCTTCTGTGCATATAA 

TTATGATTGAACCAGTCTGTAACTTCATTAGGCTTCTTCAGGCAGATATG 

GCTTTAACTCATAAAAGCTCAAGGAATTTCGTCAGCTGGAAGGAATACCA 

ATGCAGACACATGATGCATGTTTAAACTGAAGTTGTCATCTTTGCCGTAT 

CACATGGCCAATTCACTCATTTGAATTGTCTGTCAAATGCATTGGGCTGA 

ATGGAAAAAAACAATTATTATTGGTAACAGCATGAATTCACTTTCAGAAG 

CCTNGACTGTATATAATTCTAAATCGGNCATTGGTGCTTGAGAATCAATT 

AGACATTACGGATTTTAGACTGTAAGGAATTAGACTTTAAGGAATTTGGC 

CTTTGGGAATTCAACATTCAGAATATGGCGTTCGGGATTGCCTCTCTTGG 

GAATCATAATCCAACCCCCATGGGAGAATCCTTTGGCCGGTCTAAAACTA 

ATGGAATCCCCCGGCTGGAAGAAATACGAGTTAAGCTTAATCGTACCGTT 

GAACTTGAGGGGGGCCCGG 

>Sequence 2701 

CCGGGCAGGTACTATAGATTATTTGTCTTGAAGAAGAGCTTTGATATGTT 

TCAAAATTCGACGTTGGCTTTGGAAGGAAACTGTAAATTTACAGATCTTT 

GTCCTTCCCCACAAAGAGCCTTAATCTCACAGGTTGGATTATGTGGAACT 

CACTGCTATTTTTCAGTTCTCCTTTAAGTGACTAAGGAACATCCAGATAC 

TTCCAAAAAAAAAAAAAAGTCTAAGTTTTTCACTTTGTCCATTGCCATTT 

AATTATCTTCTGCATATTTTAAAGCATTTCCTGTGAACATAAGTATTGCC 

CATCCAGAAAATTTGCGTCTACATTGATTTTATGTTTAATGAAACCTGTT 

CTTCTCAAGTTCTTTATTTAATCACATAACATAGTATCTTCAAAGGTGAG 

ATAAAAAAATCACTGGAGAAATGTTAAAACTTCATTTATTTAAGATGACT 

AGTGATGCAGCTAGCAAACCCAAGAAGCCAACTGGAATGGAAATGCTCAG 

TGGTGCTCAGCCATTACCCAGGACCAGAGATTCCTTTGTTAACAGTTCAA 

TTTGTTGAGGCACAAGTGAAGATAAATNGGGCCATGACAAAACTATGAGA 

ATGAATGATNATCATAGTAACATCTGACATATATTAAAATTTGTGTTATG 

CCATTTCTCAGTTCCACCAAATGTACCCTC 

>Sequence 2702 

GGTACTTTTTTTTTTTTTTGTGACAGGGTCTTGCTCTGTCACAAAAAAAA 

AAAAAAAAAAAGGAAAGGAAAAAGAAGAAGAAAATATGTATATTGGATAT 

ACTATGTGCCAGGCACGATTCCAAGCCCCTGATACATCTTACATTTTACA 

GATGGGGGAAGGAGGTCCAGAGATGTTAAATACTTGCCCAAGGTCACACA 

GAAAGTGGAACACTGGGATTTGAACAAGGTTTTGGTTGGGCATCTTCTCC 

TATGGGAGCTCAGAAATATCTGTTGTCTAGCCCTTTCTCAGCCTCCCAAC 

CTTGTCGGTTCCTTACCTATGTCACAGCTGACTTTGAGCTAAAGTCATCT 

CGGGGCAACTAGGTGCCTATGTGAGCTGGCGTTCATTTCTCACTGATTCT 

CCTTCCAAATACCTCCAGGAAGAAAAGCAAGTCCTTTTTGGTCCAAGACA 

TTAAAAAAGCCAAGCTCAATGGCTCATGCCTATAATCCCAACACTTGGGG 

AGGCTGAAGCAGGAAGATCGCTTGAGCCCGGGAACTGGAGACCAGCCTGG 

ACATGTTAACAATAGCAGACCCCTCTACAAAAATGTTCAAAAGAGCTGGG 

GTGGTGGGGCACACCTGTAGTCCCACTTACTTGGAAGCTGAGGCACGGGG 

GTCTTTAGGCCCGGAACTTGAGGTGCCATAAGCTATGGGGGGCAATTTTT 
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ACTCCAGGTGGCAGGCAAGAAACAAGACCTTAATGGGAGATTGGAAAAAT 
GGTGGAAGCCGACCGTGACATTTAGGAAGGGAAAAACCCGAGATTATGGG 

CACAGCT 

>Sequence 2703 

CCGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGACG 

CAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACAA 

TCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGGCTATTTGCCTCAG 

GGCCTGGGGAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCAA 

TTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACAA 

GATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTGT 

AGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATAA 

AGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATAT 

GTGAAGGCTTGTGATGGGATTGGAGGAGCTATGCATAAGGCAATGCTAAT 

GGCTCAAGCAATGAGGGGGCTCACTCTAGGAAGACAAGTTAGAACATTTG 

GGAAAAAATGTTATAATTGTGGTCAAATCGGTCATCTGAAAAGGAAGTGC 

CCAAGCTTAAATAAACCGAATATATAAATCANGCTATTAACAGCATAAAA 

ATAAAAGGCCATCTGGCCTGTGTGCCAAATGTGGAAAGGCAAACATTGGG 

CCCATCAATGTCATTCTAAATTGATAAGAAGGGCCACCATGGTCTGGAAC 

AGGAAAGGGGCCAGCCTTAGGCCCCCAACAAACGGGGCATTCCAAATAAA 

CTGTTGTTCCTCAGGTTTCAGGCCACCACCCCTACAAAAAATACACACTT 

TAGGGATCGCCT 

>Sequence 2704 . „ . ^ . ^ • ^ 

CCGGGCAGGTACGAAAAAATCAGGCTACTAAGCCCACTGTTAATATAGAC 

GCAGACCAATTGTTAGGAACAGGTCCAAATTGGAGCACCATTAACCAACA 

ATCAGTGATGCAGAATGAGGCTATTGAACAAGTAAGGCTATTTGCCTCAG 

GGCCTGNGGAAAAAATTCAGGACCCAGGAACAGCTTTCCCTATTAATTCA 

ATTAGACAAGGCTCTAAAGAGCCATATCCTGACTTTGTGGCAAGATTACA 

AGATGCTGCTCAAAAGTCTATTACAGATGACAATGCCCGAAAAGTTATTG 

TAGAATTAATGGCCTATGAAAATGCAAATCCAGAATGTCAGTCGGCCATA 

AAGCCATTAAAAGGAAAAGTTCCAGCAGGAGTTGATGTAATTACAGAATA 

TGTGAAGGCTTGTGATGGGATTGGAAGAGCTATGCATAAGGCAATGCTAA 

TGGCTCAAGCAATGAGGGGGCTCACTCTAGGAGGACAAGTTAGAACATTT 

GGGAAAAAATGTTATAATTGTGGTCAAATCGGTCATCTGAAAAGGAGTNG 

CCCAGGCTTANATAAACCGAATATATAAATCAAGCTATTACAAGCAAAAA 

TAAAAAGCATCTGGCCTGTGTCCAANATGTGGAAAAGCAAAACATTGGGC 

CAATCCATGTCAATCTAAAATTGATAAAAATGGCAACCATTGCTTGAAAC 

AAGGAAGAGGGGCCAGCCTAAGCCCCCCACAAAACTGGGCATTTCCAGTT 

AAACTGTTGTTCTTCAGGTTTAAGGACCACCACCCCTACGAAAAACCACC 

ATTCAGGG 
>Sequence 2705 

CCGGGCAGGTACTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGAAACTGTAAAAATG 

TGAAGATACTAGAATGTTAATTTGACTGCTCTAAGAAGTAATTTTTTTAA 

CTTTGCACAAAACATAGTATGAATGTCATATATTCAATTAAAAATGTGCT 

TATGCATCTAGTAAGCAAAGCTGAACTACCCTTGCGGAAATGTGTTACCT 

GTTCAATGGCCTAAGGGATAATAGGTAATTTTAAAGAGGGTGATACGAGC 

ATTTGTAGAGCTCTATATAACTGTATAACATCATGTAAATTTGTATGATT 

TTGTTTTGTGAATATAGTTTCAACTTGCTAAGTAAAGCAGTAAGGGGCAA 

ACACTAAACTTACCAGTTAAAAAGCATTAAACAGTTAGACTTTGTAATGA 

TAGTCTTTCAAGGTTTACCCTTGCTGCCATTA 

>Sequence 2706 

AGGTACCGACTCCTCAGAAACTGGCATGCCAAATCAAAATGGGTCTGGTT 

CAATCCTCCCTAATGGCAATGTAAACCCCTCTAACTAATCCCACTTCTCC 

TAATTATCTTTTTCTCCTTACGAACCTAAAAATCTCACCATTTCTATTAG 

CCTGAAAATAACATCCCTCTGTTCTTCTCTTCCTCCTTCAGCACTGGATC 

TCACTTACAATAGGTTTTATTTAATAATTATCTTCCTTACACTTTCTGTC 

TCACCAGTTTCCCCTTAAACTGATTTACCTGCTACACAAAATTATTCTTA 



